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TTTAA 

>YJL156W, 94 aa (SEQ ID NO 232) 

MGPPSGKTYMGWWGHMGGPKQKGITSYAVSPYAQKPLQGIFHNAVFNSFRRFKSQFLYVL 
IPAGIYWYWWKNGNEYNEFLYSKAGREELERVNV 

>YKL117W, 1151 bp, CDS: 501-1151 (SEQ ID NO 247) 

TTATAGAACTGTTTTATTGTTTAAAAGA6CTTGTTATAGTAATCTAAGTGGAAATACACT 

AACAGTAAATAGGGCGTGTGGCGTAGTCGGTAGCGCGCTCCCTTAGCATGGGAGAGGTCT 

CCGGTTCGATTCCGGACTCGTCCAATCTTTTTATACTTATTAATAATTTTTTTCCTGCCG 

TTACTTGCTTTTAAAATAACTGCCTTTTATGAATACAGAGTATAATTTTTGATATACAAA 

GAGGTTGACTGTGATAATCAATACTTAATTTGTGGTTATTGGTACACATATACCTACAAA 

AGTTACCAACAAACTGTTCGACTTTTAATGCTACCCGCCTTCCGAGTGTTTTTGAAGGGG 

CGGAGAGGAGCGGCAAGAATTAGCATGGAAAAAAGCATAAAAAGACGAAATGGGTGGCAA 

TGTATTAACTTGTTCGAGAAACCTAGTGGACTCAATTCATTACAACAACAAGTTCCCAAG 

ATCATCGATTCATAATAGTCATGTCCGATAAAGTTATTAACCCTCAAGTTGCATGGGCTC 

AAAGGTCTAGTACTACTGATCCAGAAAGAAATTATGTCTTAATAACTGTGTCAATTGCAG 

ACTGTGATGCCCCTGAGTTAACCATTAAGCCATCATACATCGAATTAAAGGCTCAATCAA 

AGCCTCATGTTGGCGATGAAAATGTCCATCATTATCAATTACACATTGATCTATACAAGG 

AAATTATACCTGAAAAAACAATGCATAAGGTTGCTAATGGCCAGCACTACTTTTTGAAAT 

TGTATAAAAAGGATTTAGAATCTGAATACTGGCCACGTTTGACAAAGGAAAAGGTGAAGT 

ACCCTTACATCAAAACTGATTTCGATAAATGGGTTGATGAAGATGAACAAGACGAAGTTG 

AAGCTGAAGGTAATGATGCCGCTCAAGGAATGGATTTCAGCCAAATGATGGGAGGTGCTG 

GAGGTGCTGGAGGTGCTGGAGGCATGGACTTCAGCCAAATGATGGGAGGTGCTGGTGGCG 

CTGGTTCTCCAGATATGGCTCAATTGCAGCAATTATTGGCTCAAAGCGGTGGTAATTTGG 

ACATGGGAGATTTCAAAGAAAACGATGAAGAAGATGAAGAAGAGGAAATAGAGCCGGAAG 

TGAAAGCTTAA 

>YKL117W, 216 aa (SEQ ID NO 248) 

MSDKVINPQVAWAQRSSTTDPERNYVLITVSIADCDAPELTIKPSYIELKAQSKPHVGDE 
NVHHYQLHIDLYKEIIPEKTMHKVANGQHYFLKLYKKDLESEYWPRLTKEKVKYPYIKTD 
FDKWVDEDEQDEVEAEGNDAAQGMDFSQMMGGAGGAG6AGGMDFSQMMGGAGGAGSPDMA 
QLQQLLAQSGGNLDMGDFKENDEEDEEEEIEPEVKA 

>YKR075C, 1424 bp, CDS: 501-1424 (SEQ ID NO 257) 

TTCAACAGAAATGCCGTAGCCGGAAAAACCGAAAGCGGGGGACAGTGAAGCGTGAGAGGG 

GCGAGACAGGGGGAACTTGAATGGGGTATTTTGCTTTTGCTGCATTTTTTCCGCTGGTAC 

CTCTATCTTTAGGCGACCGGAAAAATTCATTTTCTCATCTTTTTTTTTTTTTCGTTTCCG 

ACTCGATACTCTTTACAAAGAAACCCCCGCGGGGAAATGTTAGATTTGAGCTTTTTCCGC 

CAGGAAAAGAAAAAACCTGGGGACATTAATCTTGTTTTTTCTTTCTTCTTTTGTCTTCCC 

TTGGATGACTGCAGAAAAAGTACAGTTACCGGGTCTTAGCAAAAACAAACATATATATAT 

ATATATATGAAAGCGTATGGTCAACACGGTTTTATAGGTTTTACTTTTTGCATTCAGTTC 

AACTTTGGCCCTTTCTCTTATCGCATTCAGATACTACACACAAGTGTTCATACACACACA 

AATAGATACATATACAGAAAATGACTAGTTTGGACGATACAATAATTTCGTACCAGAATA 

TAATGTTACTGGATAACATGACCAACTACAACAAGCCTGC6ATTGACTATTTCCATCATG 

AATTTAATGATGCAAGCTTGGAAATATCGGCTTCATGGACACTACTATTGAAGATGCGCA 

AACATAAACTACTTCGATTACCAAGTTGCTCTTCAGAGGACGTGCTAGATTACAACATGT 

ACCTCGTTAGGCTACATCATTGCCTCTGGAGGCGTTGGTCCATAAATCACTATGGTTTAC 

AGAACTCCAAATCCAATCCACTGTCCATCAACTGGAACAAAGAAACCGATGTAACGGTGT 

TGTACGGTCCAGATTTGACTAACATAGATAGTAATGAAAACGAAATATCGCCGGTCCAGA 

ACCAAATTGACCAGAAACAAACAAAAAATCTAAAATCTGCTTTAAAGAAAAATACGGAAT 

GCTGGGTAACCGAGGAGGTGGATGAGATTAACGCTTCTATAGAGAGCAATGACAACGCTT 

TGGTGAAATTAGAAGACATTTCATGCCCATCGTCTGTTGATTCTCACACGTCTTCCATTT 

TCGACCAGCATTCTACATGCACTAAAATTTCCTCCATAGATGAAGATTCTGAAGACCTTA 

TGAACGAAAAGAAGGAACAATTCCCCAGGAAGTTGAAGTTTAACCAAGCCGTGATGAAGA 

GGGAGATCGACTCAAAGGGGACTATCCGCGAATCCCTCATCAACATAAACGATATCCAAC 
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ATTCCCGCCACCATCGCCGTCACCATCGTCGCCATCATCACCATCACCATCAAAATAGTT 
CTCATTCTGATGAAACAATAAAAGAAGCTCATTATGAGTTCAGCAACTATACATTTGGCA 
CTATGGAAGAAGACATTTTTTATAGGAACCAGGTTGTTTTTTAA 

>YKR075C, 307 aa (SEQ ID NO 258) 

MTSLDDTIISYQNIMLLDNMTNYNKPAIDYFHHEFNDASLEISASWTLLLKMRKHKLLRL 
PSCSSEDVLDYNMYLVRLHHCLWRRWSINHYGLQNSKSNPLSINWNKETDVTVLYGPDLT 
NIDSNENEISPVQNQIDQKQTKNLKSALKKNTECWVTEEVDEINASIESNDNALVKLEDI 
SCPSSVDSHTSSIFDQHSTCTKISSIDEDSEDLMNEKKEQFPRKLKFNQAVMKREIDSKG 
TIRESLININDIQHSRHHKRHHRRHHHHHHQNSSHSDETIKEAHYEFSNYTFGTMEEDIF 
YRNQWF 

>YLR216C, 1616 bp, CDS: 501-1616 (SEQ ID NO 279) 

GAAGAATACAAAGAGGTCCAAGAAGACGAAGACCCGGATGTGTGGGACACGAGAATATCC 

AAGACCGGATGCTACGTAGAGAACCTCGCATTACAGCTGTGCCATGCCGAAACAGGTGAC 

TGGAGGCAGTGCTTCAACGAGATGGCGTTATTTAGGAAGTGTTGGGAAAAGAATGGTAAT 

AGAGAGCGCGTAAGCACAGTGGACGTGGATGGGACGACCAGTAAGGATTCGGAAAAGAAG 

AAATGAAAATCTAAATGTCGTGATGTATAACTTGTATATAATAGACAGCTGCAGTGATCG 

AAACACATTGTTTCCCTTTATAGAACATAACTGTTACGCTTTTGAACGGCATTTCTATGA 

GCTTCTAGAATATTTTTCCGCCCTAGCTGGAGAAAGTTCAGACAGAAAATTATTTAAATA 

AGTCGAATATCAGAGGTGCTGATGCGCTCACATCACATAGAAAACTGGTAAGACAATATT 

CAGGCGATCAAGGAGTAAAAATGACTAGACCTAAAACTTTTTTTGATATTTCTATTGGAG 

GTAAACCCCAAGGCCGTATAGTTTTTGAGTTGTACAATGACATAGTGCCTAAAACGGCTG 

AAAATTTTTTGAAGTTGTGTGAAGGAAATGCTGGTATGGCAAAGACTAAACCTGATGTAC 

CATTGTCGTACAAGGGTTCCATTTTCCACAGAGTGATCAAAGACTTCATGTGTCAATTTG 

GTGATTTTACCAATTTTAATGGTACTGGCGGTGAGAGCATATACGATGAAAAATTCGAGG 

ATGAAAATTTCACTGTTAAACATGATAAACCATTCCTTCTATCCATGGCCAACGCCGGTC 

CAAATACCAATGGATCTCAAGCTTTCATAACCTGTGTTCCTACACCTCATTTGGACGGGA 

AGCACGTTGTGTTTGGTGAAGTGATTCAAGGTAAAAGAATTGTTCGTTTGATTGAAAACC 

AACAATGTGACCAAGAAAACAACAAGCCATTGCGTGATGTAAAGATTGATGACTGTGGCG 

TGTTACCTGACGATTATCAAGTGCCAGAGAATGCCGAAGCTACACCAACAGATGAGTACG 

GCGATAATTATGAAGATGTTTTAAAACAAGACGAAAAAGTTGACTTGAAGAATTTCGACA 

CCGTCTTGAAAGCTATCGAAACGGTAAAGAACATTGGTACTGAACAGTTCAAGAAACAGA 

ACTATTCCGTGGCTTTAGAAAAATATGTCAAATGTGATAAATTCTTGAAAGAGTATTTCC 

CAGAAGATTTGGAGAAGGAACAAATTGAAAAAATCAATCAATTGAAAGTGTCTATTCCAT 

TGAATATTGCCATCTGTGCTCTTAAATTAAAAGATTACAAGCAAGTATTAGTAGCCTCAT 

CGGAGGTGTTATATGCCGAAGCGGCTGACGAAAAAGCCAAGGCCAAAGCTTTGTACCGTC 

GTGGCCTGGCCTATTACCATGTTAATGACACAGATATGGCTCTCAATGACCTAGAAATGG 

CCACTACTTTCCAGCCAAATGACGCTGCCATTTTGAAAGCTATTCATAATACTAAATTAA 

AAAGAAAGCAACAAAACGAAAAAGCTAAAAAGTCTCTTTCGAAGATGTTCTCCTGA 

>YLR216C, 371 aa (SEQ ID NO 280) 

MTRPKTFFDI S IGGKPQGRIVFELYNDIVPKTAENFLKLCEGNAGMAKTKPDVPLSYKGS 
IFHRVIKDFMCQFGDFTNFNGTGGESIYDEKFEDENFTVKHDKPFLLSMANAGPNTNGSQ 
AFITCVPTPHLDGKHWFGEVIQGKRIVRLIENQQCDQENNKPLRDVKIDDCGVLPDDYQ 
VPENAEATPTDEYGDNYEDVLKQDEKVDLKNFDTVLKAIETVKNIGTEQFKKQNYSVALE 
KYVKCDKFLKEYFPEDLEKEQIEKINQLKVSIPLNIAICALKLKDYKQVLVASSEVLYAE 
AADEKAKAKALYRRGLAYYHVNDTDMALNDLEMATTFQPNDAAILKAIHNTKLKRKQQNE 
KAKKSLSKMFS 

>YLR346C, 806 bp, CDS: 501-806 (SEQ ID NO 289) 

CTTATCTCAGGGTACCCATAATTTCAACCATCCTTAGCTTCCATTAAAAACACAATGAGT 
TGCGTTACTAGCGAAGCGGCTTATCTGTTAATTCTTGCTTGCAAACATCTTAGCTGAAAG 
TGAAAAGGCACAGCGCACCTGCTGAATGCTCAACGTTTGTAATAATCCGCCTATTTCCGC 
GGAATCAATAGGGCTCCTAGCAGGCCGCCATCAATTTTCAGCGTGCCGCATTAAAATTAT 
ATTACCAAGATTTCCATTTCCGCGGCTGATTCCTATCAATATTAAGTAATCAATCTTTTC 
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CTCGTGATTCTTTGTGATGCTCATTCACAGAGGACTAATTAAGACATGTAGCACAATATA 
TTCATATAAAAGTTGGTGCAGTTAATGATTAATTGCATTGTTTTCCTTGTTTCTTTCTGT 
TATACCTGTCGAATTAAACATAAAGTGTATATGAATTTTAAGGGGCACAAATAACAAAGG 
ATTATTTATCACCTTTAATAATGCAATCGATCAGTAATTGTCCCATCGGGTTAGTTTCAA 
AAAACACAATCAATTCAGCTTCCACTATTGCAGAGTGGGTAGCATGTCCATGGAAATATA 
TCAACGTTGTTGGTTCAGGCAGATATGTGAGCAATAAACCTGATAAAATTACCAGATATG 
ATTTACTCAAGGCTGCCCAGGAAGCGGAAATGCAGGAGTTGCTTACAAGAAATGATATGA 
AAGGTAGACATAAACGTAATAAGAAAAGTAAGATAGCATTGGAGACTATAGCGGAAGAAA 
ACTCTTCAACTGAAAGCCTTTTTTAA 

>YLR346C, 101 aa (SEQ ID NO 290) 

MQSISNCPIGLVSKNTINSASTIAEWVACPWKYINWGSGRYVSNKPDKITRYDLLKAAQ 
EAEMQELLTRNDMKGRHKRNKKSKI ALETI AEENS STESLF 

>YML129C, 713 bp, CDS: 501-713 (SEQ ID NO 297) 

TAATCAACTTGGCCAAGCAGAATACGCAATGGTTGTTCGGCACTGTTAAGGAGCCTGCTT 
ACAAGAGGTACCTACATAACGTTAAAAACTGGTCGAAAAGCATATTAGGGTTCAACTAAT 
GATTGGGGTGTCAACGTAATGTACTTTTCTCCCCAATTTTTCTTTTCATCCGTATATTTT 
ACCGTAAAATGGACAAGCTAATAGCAAAACGAAAAAACACGTTGTCACTTCTATATAACT 
TTGCTTAAGTAAGTATTTTGTCTTTATAATGTTACATACTGTGAAATACACTCTTTAGAA 
AACACTATTTCCTCACTCTCGGAAGCAGATTTCGAAGTTCTTCCTTACTTCTGAGCTTTG 
CTTCTCCTTCCTTGCGATTAATGTTACCCGGTATACGAAATCGGAGAGGATCAGAATAAA 
TGCATTGAAAGGAGCATAAATCTATACAGCGGTTTGGCAATGGTGAGAGGAAGAGAACAA 
AAAATAGAACGCAGATAGTCATGTCCAAATACGCTTGGTATACCAGAGTTACAGATACAT 
TACATCGTCTAACGGTACTGACGTTGGTTGGTGGTACGTTATACATGTCGGGTGGCTTAG 
CTTACACTTTATACATGAACGGTAAGAAGTACGAACAACAAGTGACCCAACAAAAGGCAC 
TTGAAGAAGACAATCAACAACTGCAAAGTCCTACTGCACCTCCTACCGAGTAA 

>YML129C, 70 aa (SEQ ID NO 298) 

MSKYAWYTRVTDTLHRLTVLTLVGGTLYMSGGLAYTLYMNGKKYEQQVTQQKALEEDNQQ 

LQSPTAPPTE 

>YML132W, 1640 bp, CDS: 501-1640 (SEQ ID NO 299) 

GTAACTTGGTTCTATGAATCTTCATGTCAGATACGTAGGACAGACTCTTTCCTGTGTAAA 

TATTTGTGACAGCTACGTCTATTTTCTACTAGATGTTTACACAGTTTTGTCACAGGAAAT 

CTACGCTTAAAATATGTATTTCATTCAAGCGGTAACCGCTGTACGAGCAGTGACATTGCT 

GGTCGCACCCTAAATGTGAACCAACGTTACGGCACACCGTGATGTACCCGCATTAAAGTT 

TTGTAAATTCGTTATTACGATTATCGAGTTGGCTAGATAGAAAACC6GAAATGTAATGGA 

TGCCCTTTTCGAATAGCTGAGTTTCTTTGCCTAAAATAGCCCAATATTGTTGCCCTTTTT 

CTATCACGAG6TTACTGAGCCATTGCATGAACGCGCGCGCCTCGGCGGCTTTTTTTTTCT 

GCTGTGCTGTATAAAAGCGAAAAGCCAGAAGTTACTATCTCGAATAAAAAACCCCTCGAA 

CTGCCATCTCACTACCGAAAATGAAAGAGAATGAACTTAAAAATGAGAAGAGTGTAGATG 

TATTATCCTTCAAACAGCTCGAATCCCAAAAGATTGTTCTACCTCAAGATCTTTTCAGAA 

GCAGCTTTACCTGGTTTTGTTATGAAATTTACAAGTCCTTAGCGTTTCGCATCTGGATGC 

TATTATGGCTACCACTTAGCGTCTGGTGGAAACTTTCCAACAATTGTATTTACCCACTTA 

TAGTTTCACTTCTGGTCCTGTTTCTGGGACCAATATTTGTCCTTGTTATTTGTGGACTTT 

CTCGTAAGCGTTCCTTATCGAAACAACTCATTCAGTTTTGCAAAGAGATTACTGAAAACA 

CACCAAGTTCTGATCCTCATGATTGGGAAGTTGTTGCAGCAAATCTAAATTCGTACTTAT 

ATGAAAATAAGGTTTGGAATACTAAGTACTTTTTTTTCAATGCCATGGTCTGTCAAGAAG 

CGTTCAGAACAACCCTTCTCGAACCATTTTCTTTGAAAAAAGATAAAGCTGCCAAGGTTA 

AGTCATTTAAGGATTCCGTCCCTTACATTGAAGAAGCATTGGGAGTTTATTTTACAGAAG 

TTGAAAAACAATGGAAATTGTTTAATACTGAAAAATCATGGAGCCCTGTTGGCCTGGAAG 

ATGCTAAACTTCCCAAGGAAGCTTACCGATTTAAGCTTACTTGGTTTTTAAAGAGGATTT 

CCAATATTTTTATGTTGATACCATTCCTTAATTTTTTGTGCTGCATATATGTGTCACGGG 

GAATGTGCCTTCTATTACGCACCTTGTATCTCGGGTGGATTCTTTTCATGTTGGTACAAG 

GTTTCCAAAATATAAGGGTTTTGATTATGAGCATGGAACACAAGATGCAGTTCTTGTCGA 
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CTATTATAAATGAGCAAGAAAGTGGTGCGAATGGATGGGACGAAATTGCAAGGAAAATGA 
ATAGGTACTTGTTTGAGAAAAAAGCCTGGAAGAATGAAGAGTTTTTCTTCGACGGGATTG 
ACTGTGAATGGTTTTTTAACCACTTCTTCTACCGCGTTCTATCTGCGAAGAAATCTATGT 
GGCCTTTACCATTGAATGTGGAACTATGGCCATACATTAAAGAAGCGCAATTATCCCGCA 
GTGAGGTGCTCTTAGT6TAG 

>YML132W, 379 aa (SEQ ID NO 300) 

MKENELKNEKSVDVLSFKQLESQKIVLPQDLFRSSFTWFCYEIYKSLAFRIWMLLWLPLS 
VWWKLSNNCIYPLIVSLLVLFLGPIFVLVICGLSRKRSLSKQLIQFCKEITENTPSSDPH 
DWEWAANIJSfSYLYENNVWNTKYFFFNAMVCQEAFRTTLLEPFSLKKDKAAKVKSFKDSV 
PYIEEALGVYFTEVEKQWKLFNTEKSWSPVGLEDAKLPKEAYRFKLTWFLKRISNIFMLI 
PFLNFLCCIYVSRGMCLLLRTLYLGWILFMLVQGFQNIRVLIMSMEHKMQFLSTIINEQE 
SGANGWDEIARKMNRYLFEKKAWKNEEFFFDGIDCEWFFNHFFYRVLSAKKSMWPLPLNV 
ELWPYIKEAQLSRSEVLLV 

>YMR009W, 1040 bp, CDS: 501-1040 (SEQ ID NO 301) 

ACCGGTATTTTCATCTCTTCTAGATCAAGACTAACTGCTCGTTCAGTACAAGTATTTTAC 

GATAGTCCATATTACTCTTCAATTAATATTTTTTTTTTATATTCTGGCCCGTTTTTGACA 

CAATTTTTTCCTTCTCTTTTTCTCCCTATAAACTATGCAGAAGTAGCGATAATCACGATC 

TTGTTAATGATTCACATGTGCGCAAGTCGTATTGTCTGTCTAGATAGTGAGATGCCTTCT 

AAATAACAGGAGAGAGGCAAGATAGCATAACGGCGCAATGAAGGTAATTTCTGCCAGTTT 

TCTTTGCATTGACGACTGAAAGGGCCCTTGTAAGAGCCGCTCGACAGGGCGACGCCACAG 

TAGAGTCGCTAACACCGAAATATGCATATTGAAAAACATCAAAGTATAAAAGAACAAAGA 

GGGTGGCATCTGCAGATCAAAAAAAACAATAACCACCAAACAAGACACTAAAAAAGGTCG 

TAAAAAGGTCAAAAGTTAGAATGGTTAAGGTATATATTCATGACAACAAGGTTGACTCCG 

ATTATCGCGCACCCCACAATTCTGGAACAGAACTTTCCCTGGATGAATTAGCCAAGTTAG 

GAGTGATTTATAAATACTGTGCAAATGAGGAAGAAGTGAATGAAATTGCTAGGCAAAGAG 

AATATAAAAATAGAGATGTGGTCAACATCTGCGAAGGTTCCTTCAAAAGTGAAGCAGAGT 

TTAATGAAAAACTAGCAACATTCTACCAAGAGCATTTACATGAAGACGAAGAAATAAGAT 

ACTGTCTCGAGGGTGCTGGATACTTTGACGTCAGGGATGCTTCCACACCAGAGAACTGGA 

TTAGGTGTTTGGTAGAGTCAGGTGATTTACTGATTCTTCCACCAGGCATCTATCATCGTT 

TCACCTTGACAACTAGCAACCACATCAAGGCCTTGAGACTGTTTAAGGACGAGCCCAAAT 

GGCAAGCTATCAACAGGTCAAATCAGGCTGATTCATTGCCTGTACGCAAGGACTACATTG 

CCCTGATCAATCAGTACTAA 

>YMR009W, 179 aa (SEQ ID NO 302) 

MVKVYIHDNKVDSDYRAPHNSGTELSLDELAKL6VIYKYCANEEEVNEIARQREYKNRDV 
VNICEGSFKSEAEFNEKLATFYQEHLHEDEEIRYCLEGAGYFDVRDASTPENWIRCLVES 
GDLLILPPGIYHRFTLTTSNHIKALRLFKDEPKWQAINRSNQADSLPVRKDYIALINQY 

>YMR011W, 2126 bp, CDS: 501-2126 (SEQ ID NO 303) 

GCAGCTTCACTTTTAAGTTTCTTTTTCTCCTCACGGCGCAACCGCTAACTTAAGCTAATC 

CTTATGAATCCGGAGAAAAGCGGGGTCTTTTAACTCAATAAAATTTTCCGAAATCCTTTT 

TCCTACGCGTTTTCTTCGGGAACTAGATAGGTGGCTCTTCCACCTGTTTTTCCATCATTT 

TAGTTTTTCGCAAGCCATGCGTGCCTTTTCGTTTTTGCGATGGCGAAGCAGGGCTGGAAA 

AATTAACGGTACGCCGCCTAACGATAGTAATAGGCCACGCAACTGGCGTGGACGACAACA 

ATAAGTCGCCCATTTTTTATGTTTTCAAAACCTAGCAACCCCCACCAAACTTGTCATCGT 

TCCCGGATTCACAAATGATATAAAAAGCGATTACAATTCTACATTCTAACCAGATTTGAG 

ATTTCCTCTTTCTCAATTCCTCTTATATTAGATTATAAGAACAACAAATTAAATTACAAA 

AAGACTTATAAAGCAACATAATGTCTGAATTCGCTACTAGCCGCGTTGAAAGTGGCTCTC 

AACAAACTTCTATCCACTCTACTCCGATAGTGCAGAAATTAGAGACGGATGAATCTCCTA 

TTCAAACCAAATCTGAATACACTAACGCTGAACTCCCAGCAAAGCCAATCGCCGCATATT 

GGACTGTTATCTGTTTATGTCTAATGATTGCATTTGGTGGGTTTGTCTTTGGTTGGGATA 

CTGGTACCATCTCTGGTTTTGTTAATCAAACCGATTTCAAAAGAAGATTTGGTCAAATGA 

AATCTGATGGTACCTATTATCTTTCGGACGTCCGGACTGGTTTGATCGTTGGTATCTTCA 

ATATTGGTTGTGCCTTTGGTGGGTTAACCTTAGGACGTCTGGGTGATATGTATGGACGTA 
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GAATTGGTTTGATGTGCGTCGTTCTGGTATACATCGTTGGTATTGTGATTCAAATTGCTT 
CTAGTGACAAATGGTACCAATATTTCATTGGTAGAATTATCTCTGGTATGGGTGTCGGTG 
GTATTGCTGTCCTATCTCCAACTTTGATTTCCGAAACAGCACCAAAACACATTAGAGGTA 
CCTGTGTTTCTTTCTATCAGTTAATGATCACTCTAGGTATTTTCTTAGGTTACTGTACCA 
ACTATGGTACTAAAGACTACTCCAATTCAGTTCAATGGAGAGTGCCTTTGGGTTTGAACT 
TTGCCTTCGCTATTTTCATGATCGCTGGTATGCTAATGGTTCCAGAATCTCCAAGATTCT 
TAGTCGAAAAAGGCAGATACGAAGACGCTAAACGTTCTTTGGCAAAATCTAACAAAGTCA 
CCATTGAAGATCCAAGTATTGTTGCTGAAATGGATACAATTATGGCCAACGTTGAAACTG 
AAAGATTAGCCGGTAACGCTTCTTGGGGTGAGTTATTCTCCAACAAAGGTGCTATTTTAC 
CTCGTGTGATTATGGGTATTATGATTCAATCCTTACAACAATTAACTGGTAACAATTACT 
TCTTCTATTATGGTACTACTATTTTCAACGCCGTCGGTATGAAAGATTCTTTCCAAACTT 
CCATCGTTTTAGGTATAGTCAACTTCGCATCCACTTTCGTGGCCTTATACACTGTTGATA 
AATTTGGTCGTCGTAAGTGTCTATTGGGTGGTTCTGCTTCCATGGCCATTTGTTTTGTTA 
TCTTCTCTACTGTCGGTGTCACAAGCTTATATCCAAATGGTAAAGATCAACCATCTTCCA 
AGGCTGCCGGTAACGTCATGATTGTCTTTACCTGTTTATTCATTTTCTTCTTCGCTATTA 
GTTGGGCCCCAATTGCCTACGTTATTGTTGCCGAATCCTATCCTTTGCGTGTCAAAAATC 
GTGCTATGGCTATTGCTGTTGGTGCCAACTGGATTTGGGGTTTCTTGATTGGTTTCTTCA 
CTCCCTTCATTACAAGTGCAATTGGATTTTCATACGGGTATGTCTTCATGGGCTGTTTGG 
TATTTTCATTCTTCTACGTGTTTTTCTTTGTCTGTGAAACCAAGGGCTTAACATTAGAGG 
AAGTTAATGAAATGTATGTTGAAGGTGTCAAACCATGGAAATCTG6TAGCTGGATCTCAA 
AAGAAAAAAGAGTTTCCGAGGAATAA 

>YMR011W, 541 aa (SEQ ID NO 304) 

MSEFATSRVESGSQQTSIHSTPIVQKLETDESPIQTKSEYTNAELPAKPIAAYWTVICLC 
LMIAFGGFVFGWDTGTISGFVNQTDFKRRFGQMKSDGTYYLSDVRTGLIVGIFNIGCAFG 
GLTLGRLGDMYGRRIGLMC WLVYIVGI VI Q I AS SDKVfYQYF IGRI I SGMGVGGI AVLS P 
TLISETAPKHIRGTCVSFYQLMITLGIFLGYCTNYGTKDYSNSVQWRVPLGLNFAFAIFM 
lAGMLMVPESPRFLVEKGRYEDAKRSLAKSNKVTIEDPSIVAEMDTIMANVETERLAGNA 
SWGELFSNKGAILPRVIMGIMIQSLQQLTGNNYFFYYGTTIFNAVGMKDSFQTSIVLGIV 
NFASTFVALYTVDKFGRRKCLLGGSASMAICFVIFSTVGVTSLYPNGKDQPSSKAAGNVM 
IVFTCLFIFFFAISWAPIAYVIVAESYPLRVKNRAMAIAVGANWIWGFLIGFFTPFITSA 
IGFSYGYVFMGCLVFSFFYVFFFVCETKGLTLEEVNEMYVEGVKPWKSGSWISKEKRVSE 



>YMR099C, 1394 bp, CDS: 501-1394 (SEQ ID NO 307) 

AACAGTTCACCTCGATCTACATATATTTCAATGCGAGAATGATTAATTCTTGCCATTGAC 

AAACAACCCTTTTACTGCCAGCGCCTTTCATAACCATGTAGTTTTATATGCCTAATTATA 

ATAAAGCATGACATATAATGCCAACCCCATATTTATATAGTTAACTTGAAACCGAGATTC 

ATCTATTGCACCAGGAAAAGTGCCTTCTTCTTAAAACATAAGTTACGTCCCGACCATTCA 

TCTAAACGGCATCAATCATTGCAGCAGAAGAAATAGTGTGTAGATGTCCTCGTTCGCTAG 

ACGCAGTCAATGATAACAAGGTCTTTCTTCAAGCTGTCTTTCCATAAAAAGGTATCGCAA 

ATGGGGTCACCAATGCGCCTTTTATTTTTCACGCCGAAAGAAAACTTAGTAGGTCCCTAG 

AAATGAATAAAGAGGTGATTCTGAGGTTCATTATAAGCCTTTGGTAAAACTTGAACCAAG 

AAAGATTAAAACACAAAGCCATGCCTATCAAAGAAACTGATAAAGAAGTTGTTTTGACTC 

ATCCAGCTGATGAGACCACCAGCGTTCATATTCTAAAGTACGGTGCTACAGTTTATTCTT 

GGAAATTGAAATCTGAAGAACAGTTGTGGTTGTCTACTGCTGCTAAATTGGATGGTAGCA 

AACCTGTGAGAGGTGGTATACCTTTGGTCTTTCCTGTATTCGGGAAAAATAGCACCGATG 

AACATTTGAGTAAATTACCTCAACATGGTCTTGCAAGAAATTCTACTTGGGAGTTTTTGG 

GTCAAACTAAGGAAAACCCACCGACCGTACAATTTGGCTTGAAACCAGAAATTGCTAACC 

CAGAATTGACCAAATTGTGGCCAATGGATTATCTTTTGATTTTGACTGTTGAATTAGGCT 

CCGATTATTTGAAAACTGCCATAGAAGTAGAAAACACATCTAGTTCCAAGGAATTAAAGT 

TCAACTGGTTGTTCCATACATACTTCCGTATCGAAGATATTGAAGGAACAATGGTCTCTA 

ATTTAGCTGGCATGAAACTTTATGACCAACTGTTGAAGGAATCCTACGTCGACAAGCACC 

CAGTCGTTACCTTCAATCAAGAAACCGATGTAATTTATCAGAATGTCAGCGCCGAACGGG 

CCATTCAAATAGTTGACAAGGGCGTTCAAATTCACACTCTAAAAAGATACAACTTGCCCG 

ACACTGTTGTTTGGAATCCATGGATTGAGAAGTCTCAAGGGATGGCCGATTTCGAACCAA 
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AAACTGGTTACCAACAAATGATATGTATTGAACCTGGTCATGTTCATGATTTTATTTCCT 
TGGCTCCTGGTAAAAAATGGAATGCTTATCAATTACTTTGCAAAGAAGAATTGAAATATC 
AAGCTATTCAATAA 

>YMR099C, 297 aa (SEQ ID NO 308) 

MPIKETDKEWLTHPADETTSVHILKYGATVYSWKLKSEEQLWLSTAAKLDGSKPVRGGI 
PLWPVFGKNSTDEHLSKLPQHGLARNSTWEFLGQTKENPPTVQFGLKPEIANPELTKLW 
PMDYLLILTVELGSDYLKTAIEVENTSSSKELKFNWLFHTYFRIEDIEGTMVSNLAGMKL 
YDQLLKESYVDKHPWTFNQETDVIYQNVSAERAIQIVDKGVQIHTLKRYNLPDTWWNP 
WIEKSQGMADFEPKTGYQQMICIEPGHVHDFISLAPGKKWNAYQLLCKEELKYQAIQ 

>YMR110C, 2099 bp, CDS: 501-2099 (SEQ ID NO 311) 

AAGAGAGAGAAGCTAGATTATCATTACAGCAGCCACATAGTATACCAAATTCCAGTACAG 

GCACACCAGAACATGATCAAGACACTTAGAGGAAATGGAACAACGAATTTCCAGCCAAAA 

ATTCCGAGTAGTTCATGATGAAAGATTTTTACATGCATTTTATATATAAATATATACCGT 

CCTATATGGATTTCATGCCAACAGGGTATATAATAGACAATTACCGGTGTACTGATATAT 

CAACTATCGACTCCAAGCCTTTTATCTATCAGTCAATTTTACATCAAGATCCCACTTTTA 

GATAGGTTCGAAAATTCAATCTAATATTAGTGATTTAATTAGATGGTGGATTGCTTACCC 

TTTTTTTTGTCGTTTTAGGAGGAGATTCTTCGGATTTTAGGGATAAACGGATACTCCATA 

TATAAAAAACAAAACTTCAGGCATATTGATTATCTAAAAGGAATATTCTAAAACCATAGC 

CATAGTAATTTATCACCAACATGTCAAACGACGGCTCAAAAATATTGAATTATACCCCAG 

TGTCTAAAATAGATGAAATAGTTGAAATCTCAAGAAATTTCTTCTTTGAGAAACAATTGA 

AATTGTCCCACGAAAATAACCCAAGGAAAAAAGATCTAGAATTCAGGCAGTTGCAGTTGA 

AAAAACTCTATTATGCCGTCAAAGATCATGAGGAAGAACTGATCGATGCTATGTACAAGG 

ACTTTCATCGGAACAAAATTGAATCGGTTCTGAATGAAACGACCAAACTTATGAACGATA 

TACTTCACCTAATTGAGATTTTACCAAAATTGATCAAACCTCGGAGAGTATCTGATTCTT 

CTCCTCCATTTATGTTTGGTAAAACAATCGTGGAGAAAATATCAAGGGGCAGTGTCTTGA 

TTATTGCTCCTTTCAATTTTCCCCTACTTTTAGCATTTGCCCCATTGGCAGCAGCTCTTG 

CTGCAGGTAACACCATTGTTCTGAAGCCAAGTGAACTAACACCACACACTGCTGTAGTTA 

TGGAAAATTTGTTAACCACAGCTGGTTTCCCTGATGGATTGATTCAAGTAGTTCAGGGAG 

CTATAGATGAAACTACAAGACTACTAGATTGTGGAAAATTTGACCTAATATTCTACACAG 

GTTCTCCCCGTGTCGGATCAATAGTTGCTGAGAAAGCAGCAAAAAGTCTAACACCTTGTG 

TACTTGAACTTGGTGGTAAATCACCTACCTTTATTACAGAAAATTTCAAAGCAAGTAACA 

TAAAAATTGCTTTGAAAAGGATTTTTTTTGGTGCTTTCGGAAATTCTGGCCAGATTTGTG 

TTTCACCAGATTATTTGTTAGTACATAAATCTATCTATCCAAAAGTCATTAAAGAGTGTG 

AATCAGTACTAAATGAATTTTATCCAAGCTTTGATGAACAAACAGATTTCACTCGTATGA 

TTCATGAGCCTGCTTACAAAAAGGCCGTTGCAAGTATAAACTCAACTAACGGCTCCAAGA 

TTGTGCCTTCAAAAATTTCTATCAATTCAGATACTGAGGATCTATGCCTTGTACCACCAA 

CCATAGTTTATAACATTGGTTGGGATGATCCTTTGATGAAACAGGAAAACTTTGCTCCTG 

TATTGCCCATCATTGAGTACGAGGATCTTGATGAGACCATTAACAAGATAATAGAAGAAC 

ATGACACTCCATTGGTGCAATACATATTCTCTGATAGCCAAACTGAAATAAATCGTATCT 

TGACGCGCTTAAGATCTGGTGACTGTGTTGTCGGTGATACAGTGATTCATGTAGGAATTA 

CCGACGCTCCATTTGGAGGGATCGGTACTTCAGGTTATGGTAACTATGGTGGATATTATG 

GATTCAATACCTTTAGTCATGAAAGAACAATTTTTAAACAACCATATTGGAATGATTTTA 

CCCTTTTTATGAGATACCCTCCAAATAGCGCACAAAAGGAAAAGCTCGTCCGTTTTGCGA 

TGGAAAGAAAACCTTGGTTTGACAGAAATGGCAATAACAAGTGGGGGTTACGCCAATATT 

TTTCATTATCTGCCGCCGTTATTTTAATTAGTACCATTTACGCTCATTGTTCTTCCTGA 

>YMR110C, 532 aa (SEQ ID NO 312) 

MSNDGSKILNYTPVSKIDEIVEISRNFFFEKQLKLSHENNPRKKDLEFRQLQLKKLYYAV 
KDHEEELIDAMYKDFHRNKIESVLNETTKLMNDILHLIEILPKLIKPRRVSDSSPPFMFG 
KTIVEKI SRGSVLI lAPFNFPLLLAFAPLAAALAAGNTIVLKPSELTPHTAWMENLLTT 
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AGFPDGLIQWQGAIDETTRLLDCGKFDLIFYTGSPRVGSIVAEKAAKSLTPCVLELGGK 
SPTFITENFKASNIKIALKRIFFGAFGNSGQICVSPDYLLVHKSIYPKVIKECESVLNEF 
YPSFDEQTDFTRMIHEPAYKKAVASINSTNGSKIVPSKISINSDTEDLCLVPPTIVYNIG 
WDDPLMKQENFAPVLPIIEYEDLDETINKIIEEHDTPLVQYIFSDSQTEINRILTRLRSG 
DCVVGinVIHVGITDAPFGGIGTSGYGNYGGYYGFNTFSHERTIFKQPYWNDFTLFMRYP 
PNSAQKEKLVRFAMERKPWFDRNGNWKWGLRQYFSLSAAVILISTIYAHCSS 

>YMR173W-A, 1685 bp, CDS: 501-1685 (SEQ ID NO 691) 

AAAAAACCACTCCGAAGGTTCGAGGATGACAAATCGCCCCTTAGCTGTGGCCATACAAGC 

TTGGCACCGACGAAAAAGGGAAAAAGGAAAAGAATGTCGTACAAGAACTCTTACAACCAC 

GTTGAGATTTCATTTAACAACGCCCCCCTTTCCATTATATAAGAAGGCATTAATTTTTAT 

GTAATAAAAAAAGAATTTCTCGAAAATGTCTTACAATTAATTTTTTCTTTTGTAGAGTAG 

GGCTTTAATAGACT6ATATATACGGTATTATAAGTGAACGAAAAAAACAGCAATGGGTTT 

ATTTGATAAAGTGAAGCAATTTGCTAACAGCAATAATAACAACAATGATTCTGGCAATAA 

CAATCAAGGCGATTATGTTACCAAAGCTGAGAATATGATCGGCGAAGATAGAGTCAATCA 

ATTCAAAAGCAAAATCGGAGAGGACAGATTTGATAAGATGGAGTCCAAGGTTCGTCAACA 

ATTTTCTAATACCTCTATAAATGACAACGACTCCAACAACAACGACTCATATGGTTCTAA 

TAACAACGATTCATATGGTTCTAACAACAATGATTCATATGGCTCTAACAACAATGATTC 

ATATGGCTCCAACAACAATGATTCATATGGCTCTAACAACGATGATTCCTACGGTTCTTC 

CAACAAGAAGAAGAGCTCTTATGGTTCTAACAATGACGATTCGTACGGCTCCAGCAACAA 

CAATGACTCTTACGGTTCCAACAACAATGACTCTTACGGTTCCAACAACAATGACTCTTA 

CGGTTCCAACAATGACGACTCTTACGGTTCGTCAAACAAGAATAAGAGCTCTTACGGTTC 

CAACAATGACGATTCTTATGGCTCTAACAATGATGATTCATATGGTTCTTCCAACAAGAA 

GAAGAGTTCTTATGGTTCCAGCAACAACGATTCGTATGGTTCTAACAACGATGATTCATA 

TGGTTCTAACAACAATGATTCATATGGCTCTAACAACGATGATTCCTACGGTTCTTCCAA 

CAAGAAGAAGAGCTCTTATGGTTCTAACAATGACGATTCGTACGGCTCCAGCAACAACAA 

TGACTCTTACGGTTCCAACAATGACGACTCTTACGGTTCGTCAAACAAGAATAAGAGCTC 

TTACGGTTCTTCTAGCAACGATGATTCTTACGGATCTTCCAATAACGACGACTCTTACGG 

TTCTTCCAACAAGAAGAAGAGTTCTTATGGTTCCAACAATGACGATTCTTATGGCTCTAA 

CAATGATGATTCATATGGTTCTTCCAACAAGAAGAAGAGTTCTTATGGTTCCAGCAACAA 

CGATTCGTATGGTTCTAACAACGATGATTCCTACGGTTCTTCTAACAAAAAGAAGAGTTC 

TTATGGTTCCAACAACGATGATTCATACGGCTCCAGCAACAACAATGACTCTTACGGTTC 

CAACAATGACGACTCTTACGGTTCCTCTAATAGAAACAAGAACTCCTATGGGTCTTCCAA 

CTACGGTTCATCCAACAATGATGACTCTTATGGTTCATCTAATAGAGGCGGTCGTAATCA 

ATACGGTGGTGACGACGATTACTAAGTTTTTGGATGTCTTCGATAAAAAAAATATATTAT 

TGTGTTTAGACTTAAGTATGAAAATTTTATGTATGAGCTGTGGCTATGTATCCGCTGGCA 

AATAG 

>YMR173W-A, 394 aa (SEQ ID NO 692) 

MTTTPTTTTHMVLITTIHMVLTTMIHMALTTMIHMAPTTMIHMALTTMIPTVLPTRRRT^ 

MVLTMTIRTAPATTMTLWPTTMTLWPTTMTLTVPTMTTLTVRQTRIRALTVPTMTILM 

ALTMMIHMVLPTRRRVLIWPATTIRMVLTTMIHMVLTTMIHMALTTMIPTVLPTRRRALM 

VLTIxrriRTAPATTMTLTVPTMTTLTVRQTRIRALT\nuLATMILTDLPITTTLT\njPTRR^ 

VLMVPTMTILMALTlfflyilHMVLPTRRRVLWPATTIRM^ 

IHTAPATTMTLWPTMTTLWPLIETRTPMGLPTTVHPTMMTLMVHLIEAW 

TKFLDVFDKKNILLCLDLSMKILCMSCGYVSAGK 

>YNL031C, 911 bp, CDS: 501-911 (SEQ ID NO 325) 

CAACAGCCCAGGCGCGAGTGAACAACATATTAAATTAAACGCCTTCTTGTCAGTTGTTTT 

GTTCTGGTCTGGTCTGCATTTCGCGCCCGAAAAAGCTTGAGACGCGAAGCTCCCAGAACG 

TCCTGCCATACAAATGCGAAACTCTCGGTCTAGTACCACTTTCCCGGTGCCAAACGACCA 

CAGTTGTCCGTTCCGAGCACTTCGCATTAAGCGCGTGAAACTATTGGCACGCCCTAAGGG 

GCTCCTACGGATGGGAGTTGGTCATTTAGCGTTCATTATCGCCCAATGTGACGCACAATC 

ACGGCTATGGCTCGGTGTCAAAACATAGTTTGCGTGATAACAGCGTGTTGTGCTCTCTCG 

CGTTGCTTCTTGTGACCGCAGTTGTATATAAATAATCTTTTTCTTGTTCTTTTATATAGG 

ACCACTGTTTTGTGACTTCCACTTTGGCCCTTCCAACTGTTCTTCCCCTTTTACTAAAGG 
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ATCCAAGCAAACACTCCACAATGGCCAGAACTAAACAAACAGCTAGAAAATCCACTGGTG 
GTAAAGCCCCAAGAAAACAATTAGCCTCCAAGGCTGCCAGAAAATCCGCCCCATCTACCG 
GTGGTGTTAAGAAGCCTCACAGATATAAGCCAGGTACTGTTGCCTTGAGAGAAATTAGAA 
GATTCCAAAAATCTACTGAACTGTTGATCAGAAAGTTACCTTTCCAAAGATTGGTCAGAG 
AAATCGCTCAAGATTTCAAGACCGACTTGAGATTTCAATCTTCTGCTATCGGTGCTTTGC 
AAGAATCCGTCGAAGCATACTTAGTCTCTTTGTTTGAAGACACTAATCTGGCTGCTATTC 
ACGCTAAGCGTGTTACTATCCAAAAGAAGGATATCAAATTGGCCAGAAGACTAAGAGGTG 
AAAGATCATGA 

>YNL031C, 136 aa (SEQ ID NO 326) 

MARTKQTARKSTGGKAPRKQLASKAARKSAPSTGGVKKPHRYKPGTVALREIRRFQKSTE 
LLIRKLPFQRLVREIAQDFKTDLRFQSSAIGALQESVEAYLVSLFEDTNLAAIHAKRVTI 
QKKDIKLARRLRGERS 

>YNL134C, 1631 bp, CDS: 501-1631 (SEQ ID NO 331) 

AAACTCGGAAACTCTTTTTCTATTCATCTTCCCTTCTCGTACGTGCCCACGGAAGCAATA 

AAAAGAACCGAAATAACCAACACCCGTAACGTCAAAGCATTCATGCTTAGAATGGAAACC 

ATTTCGTGGAATGAAATGGCAAATTGATCACATTGATTGCTCGTTCCACTACCTGTGTCC 

GCAATTTTTTAATGGTCATCACAGCCCCTGCTGACTAAAGTTCCTCGGATCCGCTTACGG 

TTGTCGCGCGGTTCCGCCCCTGCGTACTCTTAGTACCTAGCATATGGGCTCCCTCCGTTG 

GATTGGCATCGATTAGTAAGGACAGATGTTAAGGATTTAAGACCGTTTTTAAGGTATTTC 

GGCAATGCTTCGATTTAAAAGGAGAGAGTTTTTTTTTTGCCGTTTTCTTCCTCTCACTTC 

TTGATTAGTACTGTAATTCTAGTTGAAAAAAAATCGTTAACTATACACAGCAAAAAGCAA 

TATCATACTGCATATCAAGCATGTCCGCCTCGATTCCAGAAACCATGAAAGCCGTTGTCA 

TTGAAAATGGCAAGGCTGTAGTCAAACAGGACATTCCAATTCCTGAATTAGAAGAAGGAT 

TTGTTCTAATTAAGACTGTCGCCGTTGCCGGTAACCCTACCGATTGGAAACATATTGATT 

TCAAGATTGGTCCTCAAGGTGCCCTCTTAGGCTGTGATGCAGCCGGCCAAATCGTAAAGT 

TGGGCCCAAATGTTGATGCTGCACGCTTTGCCATTGGTGATTACATTTATGGGGTTATTC 

ACGGTGCTTCAGTGAGGTTCCCCTCAAACGGTGCCTTTGCTGAGTACTCTGCCATTTCAT 

CCGAGACTGCTTATAAACCAGCCAGAGAGTTTAGATTGTGCGGTAAAGACAAGCTACCAG 

AAGGCCCCGTAAAATCTTTAGAAGGGGCAGTATCCCTCCCAGTCTCATTGACCACGGCTG 

GTATGATCCTTACACATAGTTTTGGCTTGGACATGACATGGAAGCCCTCCAAAGCGCAAA 

GAGATCAACCCATCTTATTTTGGGGTGGTGCCACTGCTGTTGGCCAGATGCTTATTCAAT 

TGGCAAAAAAACTAAACGGTTTCAGCAAGATCATCGTCGTTGCTTCTCGTAAACATGAAA 

AATTGTTGAAAGAGTACGGTGCAGATGAACTTTTTGACTACCACGATGCTGACGTTATCG 

AACAGATAAAAAAGAAGTACAACAACATTCCTTACTTGGTGGACTGTGTCTCCAACACAG 

AAACTATTCAACAGGTGTACAAATGTGCCGCTGATGACTTAGACGCTACGGTCGTTCAAT 

TGACCGTTTTAACCGAAAAAGATATCAAGGAGGAAGACAGGAGGCAAAACGTCAGTATTG 

AAGGAACCCTTCTATATTTGATAGGAGGTAACGACGTCCCATTTGGCACGTTTACTTTGC 

CAGCAGACCCTGAATACAAGGAAGCCGCCATAAAATTTATTAAGTTCATCAATCCAAAAA 

TCAATGATGGTGAAATCCACCACATCCCAGTGAAAGTTTACAAGAACGGGTTAGATGATA 

TCCCACAGTTACTTGATGATATTAAGCACGGGAGGAATTCTGGCGAAAAGTTGGTTGCCG 

TCTTGAAATAA 

>YNL134C, 376 aa (SEQ ID NO 332) 

MSASIPETMKAWIENGKAWKQDIPIPELEEGFVLIKTVAVAGNPTDWKHIDFKIGPQG 
ALLGCDAAGQIVKLGPNVDAARFAIGDYIYGVIHGASVRFPSNGAFAEYSAISSETAYKP 
AREFRLCGKDKLPEGPVKSLEGAVSLPVSLTTAGMILTHSFGLDMTWKPSKAQRDQPILF 
WGGATAVGQMLIQLAKKLNGFSKIIWASRKHEKLLKEYGADELFDYHDADVIEQIKKKY 
NNI PYLVDCVSNTETIQQVYKCAADDLDATWQLTVLTEKDIKEEDRRQNVS lEGTLLYL 
IGGNDVPFGTFTLPADPEYKEAAIKFIKFINPKINDGEIHHIPVKVYKNGLDDIPQLLDD 
IKHGRNSGEKLVAVLK 

>YNR002C, 1349 bp, CDS: 501-1349 (SEQ ID NO 339) 

ATGGACAATTTGAAGTTCTTGACTACCCCTATCTCACACTAGTACGTAATTCAATGTATC 

ATTCGTATTGTAAGTAGATAGAGACGCAATACAGGAAAGCTGACCTTCCTTCCAATCACC 
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ACGGCTGAAATGCTTTGTTGACCAATTACGGACGCTTAAGAGCGGACGCGGCTGGAACGG 
CTCCATCCTAAATCGGCGGAGGGAGAACTCCGATACCAGCCGACATGGCAATAATAGTGA 
CAGTAGATGCTACCAGCCCCGCAATAATTTCACAGTAGATCATCAACAGTCTCCTCATTT 
CTGGAAATGATCAGCAACTTCGACGGATTTAACTCTCAAGCAGTTACGCACTCCGAGAAC 
AGCCGTGATCATCTTTGAACAAGCAAAATATATAAAGCAGGAGAACTGTCCTACCTAGAG 
CTAGAATAGCCATAACTAACTATGTAACATTCTACAGATCAATCAAAAACAATCTTCAAT 
CACAGAAAAAAATAAAAGGCATGTCTGACAGAGAACAAAGCAGCGGCAACACCGCTTTTG 
AGAACCCTAAGGCACTCGATTCTTCCGAGGGTGAGTTCATCTCTGAAAACAACGATCAGA 
GCCGCCACTCGCAAGAGTCCATATGCAAAATATATACTGCGGGCAAAAACAACGAGTATA 
TTTACATCGGCCGTCAAAAATTTTTAAGGGATGATTTGTTCGAGGCATTCGGTGGTACTC 
TGAATCCCGGTTTAGCCCCCGCGCCAGTCCATAAATTCGCAAATCCTGCTCCACTAGGAC 
TTTCCGGTTTTGCCCTCACTACGTTTGTCCTATCCATGTTCAATGCAAGAGCCCAAGGCA 
TCACTATCCCTAATGTTGTTGTTGGGTGTGCCATGTTTTACGGTGGCCTCGTTCAACTCA 
TTGCTGGTATTTGGGAAATCGCTTTAGAGAACACTTTCGGTGGTACAGCCCTGTGTTCCT 
TCGGCGGTTTTTGGTTAAGCTTCGGTGCTATATACATCCCTTGGTTTGGAATTCTAGATG 
CCTATAAGGACAAGGAATCCGACCTTGGAAATGCGCTAGGGTTTTACCTCCTAGGATGGG 
CACTCTTCACCTTCGGTCTTTCCGTCTGCACCATGAAATCAACTATAATGTTTTTTGCCT 
TATTCTTCCTCTTAGCAGTGACCTTCTTACTTCTATCCATTGCAAACTTCACAGGCGAAG 
TTGGCGTCACTAGAGCTGGTGGGGTCCTTGGTGTGATAGTAGCCTTCATTGCCTGGTACA 
ACGCTTACGCAGGTATT6CCACAAGACAAAACTCGTACATTATGGTCCATCCATTCGCAT 
TACCTAGCAATGATAAGGTGTTCTTCTAA 

>YNR002C, 282 aa (SEQ ID NO 340) 

MSDREQSSGNTAFENPKALDSSEGEFISENNDQSRHSQESICKIYTAGKNNEYIYIGRQK 
FLRDDLFEAFGGTLNPGLAPAPVHKFANPAPLGLSGFALTTFVLSMFWARAQGITIPNW 
VGCAMFYGGLVQLIAGIWEIALENTFGGTALCSFGGFWLSFGAIYIPWFGILDAYKDKES 
DLGNALGFYLLGWALFTFGLSVCTMKSTIMFFALFFLLAVTFLLLSIANFTGEVGVTRAG 
GVLGVIVAFIAWYNAYAGIATRQNSYIMVHPFALPSNDKVFF 

>YOL139C, 1142 bp, CDS: 501-1142 (SEQ ID NO 347) 

ACAAGTTTGGATACTGGTATTGTGACTCTTGTAAGAAGAAGAATACATCTTGTGTTCTAT 

GTGAAAGACCATTAAAGAAACT6ACCATGGTCATCCTCCCCTGTGGACACGAAGGTCACT 

TCCAGTGCATACAAGAATGGTTTCTCGATGAGAATGAACAAGAATGTCCCGGCGGTTGCC 

CCGGTGTTGCATTCATCTAGGTTCTCCACATAATGTATAGTTTAACATATCATCACCATT 

GTTTAGTTAAATCGTTTAGAGTAATATTACCCGTCAAAAAGGTCGGGTAAAATTTTATTA 

CCCTCTCCGAAAAGAAAATTTTTTTCGTCGTCAATAGAGTTTAATGCAATACCTGATAAA 

GAGAGTTTTACATTGCAAGAGGTAGTGTTAATTCTGGATTTATATTGTACATATGTGTTT 

GTGTTAGTGCTTGAGTACTTCCTAGGAGTTTTACGAAAAATAAAAGCATTTTTGTCTGAA 

AACTAGTGAAAGGAAGAAAAATGTCCGTTGAAGAAGTTAGCAAGAAGTTTGAAGAAAACG 

TTTCAGTCGATGATACCACAGCTACTCCAAAGACTGTTTTAAGTGACAGTGCTCACTTCG 

ATGTCAAGCACCCATTGAACACCAAATGGACTTTATGGTACACAAAGCCAGCCGTCGATA 

AATCTGAGTCGTGGTCTGATCTATTACGTCCCGTCACTTCATTCCAAACTGTTGAAGAAT 

TTTGGGCTATCATTCAAAATATTCCTGAGCCACACGAACTACCATTGAAATCAGATTACC 

ACGTCTTCCGTAATGACGTTAGACCTGAATGGGAAGATGAAGCCAATGCTAAAGGTGGTA 

AATGGTCTTTCCAACTTAGAGGAAAAGGTGCTGATATTGATGAATTATGGCTAAGAACTT 

TACTAGCAGTTATTGGTGAAACAATTGATGAAGACGACTCCCAAATTAACGGTGTCGTTT 

TAAGCATTAGAAAAGGTGGTAACAAGTTTGCCTTATGGACTAAATCTGAAGACAAA6AAC 

CACTATTGA6AATTGGTGGTAAATTCAAGCAAGTTTTAAAATTAACCGATGACGGGCATT 

TGGAATTCTTTCCACATTCCAGTGCCAATGGTAGACACCCTCAACCATCAATCACCTTGT 

AA 

>YOL13 9C, 213 aa (SEQ ID NO 348) 

MSVEEVSKKFEENVSVDDTTATPKTVLSDSAHFDVKHPLNTKWTLWYTKPAVDKSESWSD 
LLRPVTSFQTVEEFWAIIQNIPEPHELPLKSDYHVFRNDVRPEWEDEANAKGGKWSFQLR 
GKGADIDELWLRTLLAVIGETIDEDDSQINGWLSIRKGGNKFALWTKSEDKEPLLRIGG 
KFKQVLKLTDDGHLEFFPHSSANGRHPQPSITL 
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>YOR120W, 1439 bp, CDS: 501-1439 (SEQ ID NO 353) 

TGTCTTACATATTGCAATGGATATGCTTGGGTGATCATACTTCCTGGCTTTAGATATTTG 

AAACTTAACTCTTGTCAACAAACTTCCTATGGAGTGTATAAGAATTGTAAGTTATAACAC 

CGGCGAACAATCGGGGCAGACTATTCCGGGGAAGAACAAGGAAGGGCGGTCTTTTCTCCC 

TCATTGTCATAGCAAGGTCATTTCGCCTTCTCAGAAAGGGGTAGAATCAATCTAGCACGC 

AGATTGCAAACACGGCTTAATAATATGCCTATCAGGCATTCACCCGTGTGACGAATCGCA 

CACCGCTGCTCTCCTTAATTCCCTAGAGTAGAAACCGAGCTTTCAGGAAAAGACTACGGC 

AGTAAAGAATTGCTTTACTGGGCGTATAAAACCGGGAGAATCAAGACATTCTAATGACTT 

GATTCAGGATGAGAGCTTAATAGGTGCATCTTAGCAAGCTAAAATTTGGACAGCTCTCAT 

TACTAAATTAAGATAGAAAAATGCCTGCTACTTTACATGATTCTACGAAAATCCTTTCTC 

TAAATACTGGAGCCCAAATCCCTCAAATAGGTTTAGGTACGTGGCAGTCGAAAGAGAACG 

ATGCTTATAAGGCTGTTTTAACCGCTTTGAAAGATGGCTACCGACACATTGATACTGCTG 

CTATTTACCGTAATGAAGACCAAGTCGGTCAAGCCATCAAGGATTCAGGTGTTCCTCGGG 

AAGAAATCTTTGTTACTACAAAGTTATGGTGTACACAACACCACGAACCTGAAGTAGC6C 

TGGATCAATCACTAAAGAGGTTAGGATTGGACTACGTAGACTTATATTTGATGCATTGGC 

CTGCCAGATTAGATCCAGCCTACATCAAAAATGAAGACATCTTGAGTGTGCCAACAAAGA 

AGGATGGTTCTCGTGCAGTGGATATCACCAATTGGAATTTCATCAAAACCTGGGAATTAA 

TGCAGGAACTACCAAAGACTGGTAAAACTAAGGCCGTTGGAGTCTCCAACTTTTCTATAA 

ATAACCTGAAAGATCTATTAGCATCTCAAGGTAATAAGCTTACGCCAGCTGCTAACCAAG 

TCGAAATACATCCATTACTACCTCAAGACGAATTGATTAATTTTTGTAAAAGTAAAGGCA 

TTGTGGTTGAAGCTTATTCTCCGTTAGGTAGTACCGATGCTCCACTATTGAAGGAACCGG 

TTATCCTTGAAATTGCGAAGAAAAATAACGTTCAACCCGGACACGTTGTTATTAGCTGGC 

ACGTCCAAAGAGGTTATGTTGTCTTGCCAAAATCTGTGAATCCCGATCGAATCAAAACGA 

ACAGGAAAATATTTACTTTGTCTACTGAGGACTTTGAAGCTATCAATAACATATCGAAGG 

AAAAGGGCGAAAAAAGGGTTGTACATCCAAATTGGTCTCCTTTCGAAGTATTCAAGTAA 

>YOR120W, 312 aa (SEQ ID NO 354) 

MPATLHDSTKILSLNTGAQIPQIGLGTWQSKENDAYKAVLTALKDGYRHIDTAAIYRNED 
QVGQAIKDSGVPREEIFVTTKLWCTQHHEPEVALDQSLKRLGLDYVDLYLMHWPARLDPA 
YIKNEDILSVPTKKDGSRAVDITNWNFIKTWELMQELPKTGKTKAVGVSNFSINNLKDLL 
ASQGNKLTPAANQVEIHPLLPQDELINFCKSKGIWEAYSPLGSTDAPLLKEPVILEIAK 
KNNVQPGHWISWHVQRGYWLPKSVNPDRIKTNRKIFTLSTEDFEAINNISKEKGEKRV 
VHPNWSPFEVFK 

>Y0R122C, 1090 bp, exonl : 501-513, intronl : 514-722, exon2 : 
723-1090 (SEQ ID NO 357) 

AGGAAGAGGAGGCTGCGTTTGACGACGAAGAGGATGATAATGAGGAAGAAGAAGAAGAAG 
AGGACGCGGATGAAGAGAACGCCTCTCGTCTAAGAAATTTAAAAAGAGAAGGAGCAGCAA 
TGTACAGAGAAGAGGAAGAAGAAGAAAAAGATAGGAGCGA6ACAAAAAGAAGAAGGGTTG 
CGGTCATCGAGGACGACGAAGACGAGGATTA6AGGAGACGTTACTTTGTTTATATATATT 
AGTATGTACAATCGCAAAGAAATGGAGTGAT6ACATGTTGTAGTATTTAGTATGAGGTTA 
CTGTGTGGGAGGTTTTACCATGATTTTTGGCGAGAACACGCCATGAAATGTCTTTGTACG 

TCCCTTCTTAAAACAACTGTGTGATCCTTGAGAAAAGATAAATTACATACACAACATAAA 
CCCAACTACGATCGCAAATTATGTCTTGGCAAGGTATGTGAACGAGACAATTATCAATTG 
ATTAAGAAAGAAATGAGTCGGAGGTTAGCTTGTGTGACAATGTTTGGCAATGCCCGATTT 
TTGTTGATGCGCGTAATTTCGAAGATTAACCACTCAGAGTAAATTACTAACTGGAATATC 
AAAAAACATATGAAATTTCAAACATGAATTTCTTTCCGTTTTTTTCTCCTACTTTTAAAC 
AGCATACACTGATAACTTAATAGGAACCGGTAAAGTCGACAAAGCTGTCATCTACTCGAG 
AGCAGGTGACGCTGTTTGGGCTACTTCTGGTGGCCTATCTTTGCAACCAAACGAAATTGG 
TGAAATTGTTCAAGGCTTCGACAATCCAGCTGGTTTGCAAAGCAATGGTTTGCATATTCA 
AGGCCAAAAGTTCATGTTGTTGAGAGCTGACGATAGAAGTATCTACGGTAGACATGATGC 
TGAGGGTGTTGTTTGTGTAAGAACTAAGCAAACCGTTATTATTGCTCATTATCCACCAAC 
CGTACAAGCCGGTGAGGCCACCAAGATTGTCGAGCAATTGGCTGACTACTTGATTGGTGT 
TCAATACTAA 
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>yOR122C, 126 aa (SEQ ID NO 358) 

MSWQAYTDNLIGTGKVDKAVIYSRAGDAVWATSGGLSLQPNEIGEIVQGFDNPAGLQSNG 
LHIQGQKFMLLRADDRSIYGRHDAEGWCVRTKQTVIIAHYPPTVQAGEATKIVEQLADY 
LIGVQY 

>YOR261C, 1517 bp, CDS: 501-1517 (SEQ ID NO 361) 

GTAAGGTAAGGCATCATTAGCAGGATCCATATTCACTACCTGGGAATGTCTTCCGATGGC 

ATTGAAGAACTGTGAGCAGCCGTTGCAATAGGTTGACTTCCCTGAACCTGGTGGACCAAT 

AACAATCTGAGCGAAGGGCATTATTGTACTCTCTAGTA6AAAATCAAAACTATTGACACA 

ACAACAATCAAATGAAAACAAACCATTCTATTACGGTAAGTAGTGAAGACTCACAATGCA 

ATCTTTCAATGAGCATCACTTACTTTAAGTAGCAATATTCCTAATCACTTATTACGAAAT 

TTGATTTTACTAAAGTTCGGGGATACCTCAGTGGCAAATCGTTACTCAAGTTGCACGTAA 

CGTAGAATCTACAATGAAATAATTGTGAAGCCAACAGCTAAGCAATCTATAGTGTAACGT 

TGGCTTTCTGTACAACTGCTACTGATTGAGGGCATTTTTCGAATTTAAAAAAGAAAGAAA 

GAAAGGAAAATCAAATTACAATGTCTCTACAACACGAGAAAGTTACCATTGCACCACTAG 

TTTTGCTATCTGCTTTGGATCATTATGAGCGTACGCAGACAAAAGAAAACAAAAGATGCG 

TTGGTGTCATCTTAGGTGATGCTAACAGTTCCACTATCAGAGTCACTAATTCCTTTGCCT 

TACCGTTTGAAGAAGATGAGAAAAACTCTGACGTGTGGTTTTTAGACCATAATTATATTG 

AAAACATGAATGAAATGTGTAAAAAGATTAATGCCAAGGAAAAACTCATTGGATGGTATC 

ATAGTGGTCCTAAATTAAGGGCTTCTGACCTCAAGATTAATGAGCTGTTTAAAAAATATA 

CTCAGAATAATCCGCTATTATTAATTGTTGATGTCAAACAACAAGGTGTTGGTTTACCAA 

CAGATGCATATGTCGCGATTGAGCAAGTTAAGGATGATGGTACGTCTACAGAAAAGACGT 

TTCTTCATTTGCCTTGTACTATTGAGGCCGAAGAAGCTGAAGAAATTGGTGTAGAACACT 

TATTGAGAGACGTACGTGATCAAGCAGCAGGTGGCTTATCTATCCGGTTGACCAACCAAT 

TAAAATCTTTGAAAGGATTACAAAGCAAACTAAAAGACGTTGTCGAGTACTTAGACAAAG 

TCATTAATAAGGAATTACCGATAAACCACACTATATTGGGCAAGCTACAAGATGTTTTCA 

ACCTTTTACCAAATCTGGGAACACCTGATGATGACGAAATAGATGTGGAGAATCATGACA 

GAATTAATATTTCAAATAACTTACAAAAGGCTTTAACTGTGAAAACTAATGATGAATTAA 

TGGTTATATATATAAGCAATTTGGTTAGGTCAATTATCGCGTTTGATGATTTGATTGAAA 

ACAAAATTCAAAATAAAAAAATTCAAGAACAAAGAGTAAAGGACAAACAATCAAAAGTCT 

CTGATGACAGTGAGAGTGAGAGTGGTGACAAAGAAGCAACTGCGCCATTGATCCAACGAA 

AGAACAAGAAAAATTAA 

>YOR261C, 338 aa (SEQ ID NO 362) 

MSLQHEKVTIAPLVLLSALDHYERTQTKENKRCVGVILGDANSSTIRVTNSFALPFEEDE 
KNSDVWFLDHNYIENMNEMCKKINAKEKLIGWYHSGPKLRASDLKINELFKKYTQNNPLL 
LIVDVKQQGVGLPTDAYVAIEQVKDDGTSTEKTFLHLPCTIEAEEAEEIGVEHLLRDVRD 
QAAGGLSIRLTNQLKSLKGLQSKLKDWEYLDKVINKELPINHTILGKLQDVFNLLPNLG 
TPDDDEIDVENHDRINISNNLQKALTVKTNDELMVIYISNLVRSIIAFDDLIENKIQNKK 
IQEQRVKDKQSKVSDDSESESGDKEATAPLIQRKNKKN 

>YPL271W, 689 bp, CDS: 501-689 (SEQ ID NO 391) 

CAGCAGCGACAAGTCAGAGTGCTTACAAAAAAAAAAGAGTTGATCCGGCTAAAGAAAGTC 

TGATTTACGTATTTATCCAGGTTCAAACGGATTGCCAAAAATAGTCGATAACCTCGGAGT 

AAGCAAAGCAACAATATATTTGTTCTTCGAAAAGGTAAACTTCTTAACTTCTATAGAAGC 

ATTGTACTAGTTCTCTCGAAGAAAAAAACTAAGAAAGCTATAGCTGTATCTTACCAAGCC 

ATGAACTTGAGGAATTGGTAATCCTTATTAGGAAATACGCTAAACTAGGTAATAGCAGAT 

GATTTACTAGCTTACTATCTCACACTAAGTCTGGCAACGCGCTTATTTTTTAATACTTTT 

ATACGAACCAATGAAATTTGATCCTCCCCTTTTTCGTCTAGTTAAATGAAGAGATACAAG 

TAGGCCTTTCTATTGAGTACTTAGCAAGATATGTATTTCTAAGAAACATCAACAGTTTCA 

GCCCACAACCGATTCATAAAATGTCTGCCTGGAGGAAAGCTGGTATATCATATGCTGCAT 

ATTTGAATGTGGCCGCTCAGGCTATCCGTTCTTCATTGAAAACTGAATTACAAACCGCTA 

GTGTTCTTAACAGATCGCAAACAGATGCTTTTTATACCCAATATAAAAATGGCACTGCAG 

CTTCTGAACCCACTCCAATAACAAAATAG 
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>YPL271W, 62 aa {SEQ ID NO 392) 

MSAWRKAGISYAAYLNVAAQAIRSSLKTELQTASVLNRSQTDAFYTQYKNGTAASKPTPI 
TK 

>YPR035W, 1613 bp, CDS: 501-1613 (SEQ ID NO 395) 

TAGTGCCATTTGTGGTCATTATTATTCCCCAAATATGC6AAAATAGTACACTATTTTTGG 

CAGGAGAGTAGGCTGATATGCCGCATTGATGTCCTGTGTAGCGAAACACAAACAAAAAAA 

GAAAAAGTAGGATGAAAAAAAGAAAAGTAATATGAAAAAAGAGTGAAAAATTAATTCATT 

TGTTAGTGTAAGCGGTCAGGTGTAAGTAGTAGGCTTGATAATGAATTAAAGATGACTCCG 

ACGCATATTGTTTGCCATGTTTTTATTTTAGTTTGTAGATTTCTTTTTTTGTAATATATA 

AGGGAGTGATTCTATATATCGAATTCTCAGGCTTGGTTGGTTCGTAGGTTGTTCT6TCTT 

TGTTTTCGTTAGGTAAGAACATCACACAAAGATAACTATAGAATCACATACATATTTGTG 

AGAAATTAACTTCATTTCATTTATAGAAGAAGTTCAACCGAAACAAAAATTAAACATAAT 

ATAATATAATATAATCAAAAATGGCTGAAGCAAGCATCGAAAAGACTCAAATTTTACAAA 

AATATCTAGAACTGGACCAAAGAGGTAGAATAATTGCCGAATACGTTTGGATCGATGGTA 

CTGGTAACTTACGTTCCAAAGGTAGAACTTTGAAGAAGAGAATCACATCCATTGACCAAT 

TGCCAGAATGGAACTTCGACGGTTCTTCTACCAACCAAGCGCCAGGCCACGACTCTGACA 

TCTATTTGAAACCCGTTGCTTACTACCCAGATCCCTTCAGGAGAGGTGACAACATTGTTG 

TCTTGGCCGCATGTTACAACAATGACGGTACTCCAAACAAGTTCAACCACAGACACGAAG 

CTGCCAAGCTATTTGCTGCTCATAAGGATGAAGAAATCTGGTTTGGTCTAGAACAAGAAT 

ACACTCTATTTGACATGTATGACGATGTTTACGGATGGCCAAAGGGTGGGTACCCAGCTC 

CACAAGGTCCTTACTACTGTGGTGTTGGTGCCGGTAAGGTTTATGCCAGAGACATGATCG 

AAGCTCACTACAGAGCTTGTTTGTATGCCGGATTAGAAATTTCTGGTATTAACGCTGAAG 

TCATGCCATCTCAATGGGAATTCCAAGTCGGTCCATGTACCGGTATTGACATGGGTGACC 

AATTATGGATGGCCAGATACTTTTTGCACAGAGTGGCAGAAGAGTTTGGTATCAAGATCT 

CATTCCATCCAAAGCCATTGAAGGGTGACTGGAACGGTGCCGGTTGTCACGCTAACGTTT 

CCACCAAGGAAATGAGACAACCAGGTGGTACGAAATACATCGAACAAGCCATCGAGAAGT 

TATCCAAGAGACACGCTGAACACATTAAGTTGTACGGTAGCGATAACGACATGAGATTAA 

CTGGTAGACATGAAACCGCTTCCATGACTGCCTTTTCTTCTGGTGTCGCCAACAGAGGTA 

GCTCAATTAGAATCCCAAGATCCGTCGCCAAGGAAGGTTACGGTTACTTTGAAGACCGTA 

GACCAGCTTCCAACATCGACCCATACTTGGTTACAGGTATCATGTGTGAAACTGTTTGCG 

GTGCTATTGACAATGCTGACATGAC6AAGGAATTTGAAAGAGAATCTTCATAA 



>YPR035W, 370 aa (SEQ ID NO 396) 

MAEASIEKTQILQKYLELDQRGRIIAEYVWIDGTGNLRSKGRTLKKRITSIDQLPEWNFD 
GSSTNQAPGHDSDIYLKPVAYYPDPFRRGDNIWLAACYNNDGTPNKFNHRHEAAKLFAA 
HKDEEIWFGLEQEYTLFDMYDDVYGWPKGGYPAPQGPYYCGVGAGKVYARDMIEAHYRAC 
LYAGLEI SGINAEVMPSQWEFQVGPCTGIDMGDQLWMARYFLHRVAEEFGIKI SFHPKPL 
KGDWNGAGCHANVSTKEMRQPGGTKYIEQAIEKLSKRHAEHIKLYGSDNDMRLTGRHETA 
SMTAFSSGVANRGSSIRIPRSVAKEGYGYFEDRRPASNIDPYLVTGIMCETVCGAIDNAD 
MTKEFERESS 

YBR133C, 2984 bp, CDS: 501-2984 (SEQ ID NO 53) 

AACTTACGACAGAGTTGTAATGAATGCTACTGATGTCTGCTCTACTGCCA 

TCCGCTGTCCTTTCATGCATAAAAGCTCCATTCTTTATTTATCTCATACC 

ACGAGAAAAAAAAATCACCTGACATATTTTTATAACCCGCCTTTTAGACC 

CTAAAACAGATCTCAGGGCTCGAGTACTGTTTTATCTGAAAATTCTTCGA 

GCCCTCGTTTTGCACTGAGCTAAACCAAAAGAAAAATAAACAATCACAAA 

TGGAACCCGAAACAGCACGCTGCGCAGTGTTTTTATATTTTTTTGAAACA 

AATGGCTTTATACAATGTGTATGTGTGATAGAAAAAATGGTATATTTCGA 

GTGACTTGTGATCCTATTCCCAAGCCCTATAGGAGCTATTTCAAATTGCG 

TGTGTGAAAGCGTGTGTGTGTGTGTGTGTGTGGAATTGTGCGGACGTTCC 

TCTTCTTTTATACATATAATTTTTATATATACAAAGGGTTCAGTTTGCAT 

ATGCATAGCAACGTATTTGTTGGTGTCAAACCAGGCTTTAATCATAAACA 

GCACAGCAAAAAGTCACGTTTCCTAGAAAATGTCTCTAGTCATTCACCAG 
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AACTGCCTAGTAACTATGATTACGTTTTGCTTCCTATAACAACGCCAAGA 
TATAAGGAAATAGTTGGGCAAGTTTTCAAAGATTTCCAAAGACAATCCAT 
ACAGAACTGGAAACCGCTTCAAATTCCTGAACCGCAGTTGCAGGATATCT 
GTATACCCCCGTTCAACGTCAAGAAGCTAGACAATGACGATACGCCGTCT 
TACATAGGGCTGTTATCCTCTTGGCTGGAGCTGGAGAGTCGCGATCCAAA 
TGTAAGAGATCTTGGCTTAAAG6TCCTTCTAAACGAATGTAAGTACGCGA 
GGTTTGTTGGAATCAATAAGCTAATATTG6CGCCTCCACGGGACCTGTCC 
AACCTGCAATTGTATGGACAGATGATTTACAGGCTCCT6CAAAATCGCAT 
CGTCTTTGCTGCGCCTGCGTTAACCATATCCATTTCTCTGCCACTTTACG 
AAGACAGCGATCCATTGGCCACTTGGGAACTGTGGAATACCGTGCGGAAA 
CAATGCGAATATCATCCCTCTTTGACTATCTCTTTGGCTTTGCCAAGAAC 
CAGGACTCCTTCGTATGTGCTGAATAGATGGTTAGCCGAACCCGTCTCGT 
GTCTTTTGGTATCTTCATCCATCTTTGCCAGTAATCAGTACGATTATCCC 
GTTTTACACAAGTTTAACCAGAATTTGATTTTAAAGTTCCAAAAGGTTAA 
TGGAGATTCACAAATTTTGGGTAATGAATTATGCGTGATATTGCATGGGA 
TGGAGAAATATGCCAATAATGTTAAGGGCGGAGAATCTGCCTATTTGGAA 
TATATAAACTACTTATTGAAAAAGGGCGACAAAGTATTAAATTCCAATAG 
TAATCACCAATTTTTGCTCCAAGAGGACTCTCGGATAATGCCGCCTCTGA 
AACCTCATTCAGATAATTTATTAAATTCCACATATTTGACTTTTGAAAAA 
GATTTGGTGAAGTACGATCTTTACGAATCTGCCATATTAGAGGCGCTTCA 
AGATCTTGCTCCTCGAGCGAGTGCCAAGAGACCGTTGGTGATCCTAGTAG 
CCGGTGCGGGAAGAGGACCTTTAGTGGATCGAACTTTTAAGATAATATCA 
ATGTTGTTTATGGATAGTAAGGTTTCTATAATTGCCATTGAAAAAAATCC 
ACAGGCATATCTGTACTTGCAAAAAAGAAATTTCGACTGTTGGGATAATA 
GAGTGAAATTAATCAAGGAGGATATGACCAAATGGCAAATCAACGAGCCG 
TCGGAAAAGCGTATTCAGATAGATCTGTGCATAAGTGAACTGCTGGGTTC 
GTTCGGTTGCAATGAATTATCACCAGAATGTCTCTGGTCTATTGAAAAAT 
ATCATTCCCACAATGACACAATTTTCATACCGAGGTCATACTCTTCATAC 
ATAGCACCCATTTCGTCACCATTATTCTACCAAAAACTCTCACAAACAAA 
TCGCTCTTTGGAGGCGCCCTGGATAGTCCATAGAGTGCCATACTGTATAT 
TATCCTCAAGGGTAAATGAAGTGTGGCGGTTCGAGCATCCCATGGCCCAA 
AAAGATACTGTCCAAGACGAAGATGATTTTACAGTTGAATTTTCTCAAAG 
TTCATTAAATGAGTTCAAGATAAAGCACCGCGGCGAAATCCATGGCTTTA 
TCGGATTCTTCTCGGCAAACTTATATAACAATATATTCTTGTCAACTTTG 
CCCAATGACAGCACAGTCCGTTTAAAATTTAGCGAAGAAACGTTGATGAA 
TACCAGACGAGAAGAAAATCTAATCAAGAAATGTGACCATACACCAAATA 
TGACCTCGTGGTCTCCAATTATCTTTCCTTTGAAGCAACCAATATCCTTT 
ATAGATGACTCCGAACTTTCTGTGCTGATGTCTCGGATACACTCCGATAC 
AGAACAAAAAGTTTG6TATGAATGGTCTTTGGAGAGTTTCATATACCTTA 
TGTTGTCAAATTACACTTCGGCGGTAACTGCTGCAAGCATGACTATTCCG 
AGGTCTATAGTTACAGATGACACTAAAACTTTAGCCCATAATCGACATTA 
TTCAGCGACTACCAATCAAAAGCTAGATAATCAAATTGATCTTGACCAAG 
ACATTGAAAACGAAGAAGAACAGGGATTCCTATCCAATCTAGAAACTGGT 
TGGCAAAGCGTACAAGATATTCACGGACTCAGCGAAACCGCCAAACCGGA 
CCATTTAGATTCTATCAATAAGCCTATGTTTGATCTCAAATCTACTAAAG 
CGCTTGAACCCTCTAACGAATTGCCAAGGCACGAAGACCTCGAGGAAGAT 
GTTCCAGAAGTTCATGTCAGAGTCAAGACTAGTGTTTCCACGCTACATAA 
TGTCTGTGGCAGAGCCTTTTCCCTGCCTCTGTGA 

YBR13 3C, 827 aa (SEQ ID NO 54) 

MHSNVFVGVKPGFNHKQHSKKSRFLENVSSHSPELPSNYDYVLLPITTPR 
YKEIVGQVFKDFQRQSIQNWKPLQIPEPQLQDICIPPFNVKKLDNDDTPS 
YIGLLSSWLELESRDPNVRDLGLKVLLNECKYARFVGINKLILAPPRDLS 
NLQLYGQMIYRLLQNRIVFAAPALTISISLPLYEDSDPLATWELWNTVRK 
QCEYHPSLTISLALPRTRTPSYVLNRWLAEPVSCLLVSSSIFASNQYDYP 
VLHKFNQNLILKFQKVNGDSQILGNELCVILHGMEKYANNVKGGESAYLE 
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YINYLLKKGDKVLNSNSNHQFLLQEDSRIMPPLKPHSDNLLNSTYLTFEK 
DLVKYDLYESAILEALQDLAPRASAKRPLVILVAGAGRGPLVDRTFKIIS 
MLFMDSKVSIIAIEKNPQAYLYLQKRNFDCWDNRVKLIKEDMTKWQINEP 
SEKRIQIDLCISELLGSFGCNELSPECLWSIEKYHSHNDTIFIPRSYSSY 
lAPISSPLFYQKLSQTNRSLEAPWIVHRVPYCILSSRVNEVWRFEHPMAQ 
KDTVQDEDDFTVEFSQSSLNEFKIKHRGEIHGFIGFFSANLYNNIFLSTL 
PNDSTVRLKFSEETLMNTRREENLIKKCDHTPNMTSWSPIIFPLKQPISF 
IDDSELSVLMSRIHSDTEQKVWYEWSLESFIYLMLSNYTSAVTAASMTIP 
RSIVTDDTKTLAHNRHYSATTNQKLDNQIDLDQDIENEEEQGFLSNLETG 
WQSVQDIHGLSETAKPDHLDSINKPMFDLKSTKALEPSNELPRHEDLEED 
VPEVHVRVKTSVSTLHNVCGRAFSLPL 

YBL085W, 3443 bp, CDS: 501-3443 (SEQ ID NO 31) 

AAAGGGAAGTATGGCATGCCTAGAAATCTTTTCTGGAAAACTTGAAGCAT 

ATCATATAATTGTATGAACTTGTCCTTCAAAAGATGTTACCAAATATTCA 

AGAGTATGTGAGCTTTCTATTCTATTGACGCGTAAGAAAGGCTATCACGT 

GTGGGGGGGAGAGCTCAGCCACATTGCACTACTTTCGAAACCGCGTAGTC 

GGAAACGACATTCCCCCGTACCAAAACAAACGAAAGGACGTGAAAGGTAA 

ATGAATAACATGGCACTAAAAATTTGGCAGAAAACGAAAAAAAAAAGGAA 

AAAGAAACTGAAAACTATACGCTTCCCTTAGGATACTTTCTGATTTACAT 

CCGAAGAATTGGGTGCGTCAATTAAAGGCAATTCTTCGCTCTATCAA.GCA 

GTTTTACTGCGTCTGTCTAAAGAAACAATTGTTTTACTGAATTTCAACAA 

AGTTCTAACTCGAGGTGACCGGAGGCCACTGTAATAATAAAAAATAGAAG 

ATGAGTCTCGAAGGAAATACCCTAGGCAAAGGGGCCAAATCTTTTCCTCT 

GTATATTGCGGTAAATCAGTACTCTAAACGAATGGAGGACGAGCTCAATA 

TGAAACCAGGTGATAAAATTAAAGTCATTACTGATGATGGGGAGTACAAT 

GACGGCTGGTATTATGGGCGCAATTTGAGAACCAAAGAGGAAGGTTTATA 

CCCAGCGGTATTTACCAAAAGAATAGCAATAGAAAAACCAGAGAACCTGC 

ACAAATCACCAACCCAAGAGAGTGGAAATTCTGGTGTTAAATATGGAAAT 

TTAAATGATTCTGCGAGTAACATAGGTAAAGTCTCCTCGCATCAACAGGA 

GAACAGATATACATCATTGAAAAGTACAATGAGCGATATAGACAAAGCCT 

TGGAAGAGCTAAGAAGTGGTTCAGTTGAACAAGAGGTATCAAAATCGCCC 

ACACGCGTGCCCGAAGTTAGCACTCCACAGTTGCAAGATGAACAGACTTT 

GATTCAAGAAAAAACCAGAAATGAGGAAAACACGACACATGACTCGTTAT 

TTTCTAGCACAGCGGATTTAAACTTAAGTTCTGAATCTTTGAAGAATATA 

AGTAAGTCAAATATATCAACAAAATCCCTAGAACCGAGTTCGGAATCAGT 

TCGTCAATTAGATTTGAAAATGGCTAAAAGTTGGAGCCCAGAAGAGGTTA 

CTGATTACTTTAGCTTGGTTGGATTTGATCAATCCACTTGCAATAAATTC 

AAAGAGCATCAAGTCTCCGGAAAAATACTACTGGAATTAGAACTGGAACA 

CCTAAAAGAATTGGAAATAAATTCTTTTGGTATAAGATTTCAGATATTCA 

AAGAAATAAGGAACATCAAGTCTGCAATTGATTCGTCGTCAAATAAACTG 

GACGCCGACTACTCTACCTTTGCTTTTGAAAACCAAGCTGCCCAACTAAT 

GCCTGCAGCCACTGTAAATAGAGACGAAATCCAACAACAAATTTCCTCCA 

AGTGTAACAAGTTGTCAAGTGAAAGCTCTGATAGAAAATCATCTTCGGTC 

ACCACAGAATTGCAAAGACCAAGCTCGGTTGTTGTTAATCCCAATTTTAA 

ACTTCACGACCCAGCTGAGCAGATCCTAGATATGACAGAAGTTCCTAATT 

TGTTTGCTGATAAAGATATTTTCGAATCACCGGGAAGGGCTCCAAAACCA 

CCATCATATCCAAGTCCAGTTCAACCTCCACAATCGCCCTCTTTTAATAA 

CAGGTACACAAATAATAACGCAAGGTTTCCTCCTCAAACAACATATCCAC 

CTAAAAACAAGAACCCAACCGTTTATTCAAATGGGCTAATTCCAAATTCT 

TCGACATCTTCCGATAATTCAACGGGCAAGTTCAAATTCCCTGCCATGAA 

TGGTCATGACTCGAACTCTAGGAAAACAACACTGACATCTGCTACTATAC 

CTTCTATTAACACGGTTAACACAGATGAATCTCTACCCGCAATTTCAAAT 

ATATCTTCAAATGCTACATCTCATCATCCGAACAGAAATTCCGTTGTTTA 

CAATAACCATAAGAGGACGGAATCCGGAAGCTCATTTGTTGATTTGTTCA 

ACAGGATTTCAATGCTATCGCCAGTCAAGTCAAGTTTCGACGAAGAAGAA 
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ACGAAACAACCTTCAAAAGCTAGCAGAGCAGTTTTTGACTCAGCACGCAG 
AAAGTCGTCTTACGGACATTCAAGAGATGCCTCACTTTCTGAAATGAAAA 
AGCATAGGAGAAACTCTTCTATATTATCTTTTTTTTCTTCAAAAAGTCAG 
TCTAATCCAACGTCACCAACCAAACAAACTTTCACTATCGATCCCGCAAA 
GATGACTTCCCATTCTCGTTCTCAGTCGAATTCCTATTCGCATGCAAGAT 
CACAATCTTACTCCCATAGTAGAAAACACTCGTTAGTTACCAGCCCCTTG 
AAAACTTCTTTAAGCCCTATAAATTCCAAATCCAATATTGCTTTAGCGCA 
TAGCGAAACTCCTACTAGTAGTAATAATAAGGAGGCAGTATCACAACCAA 
GTGAAGGGAAGCACAAGCACAAGCACAAGCACAAGAGCAAGCACAAACAC 
AAGAACAGTAGCTCCAAAGATGGCTCTTCCGAAGAAAAAAGCAAAAAGAA 
ATTATTTAGTAGCACCAAAGAATCATTTGTAGGAAGCAAGGAATTCAAAA 
GATCTCCCAGTGAACTTACCCAAAAATCTACCAAATCGATACTTCCCAGG 
TCGAATGCTAAAAAGCAACAAACATCTGCTTTTACCGAAGGTATACGCTC 
TATCACAGCAAAGGAATCTATGCAAACTGCGGACTGTTCAGGCTGGATGA 
GCAAAAAAGGTACCGGTGCTATGGGGACTTGGAAACAACGGTTTTTCACA 
CTTCATGGAACAAGGCTTTCTTATTTTACGAATACCAATGATGAGAAGGA 
GCGTGGCCTGATAGATATAACGGCACATAGGGTCTTACCTGCCAGTGATG 
ATGATAGGCTCATTTCCTTATACGCTGCGAGCTTAGGAAAAGGAAAATAC 
TGTTTCAAATTGGTCCCTCCGCAACCGGGGTCCAAAAAGGGGCTAACCTT 
TACAGAACCTCGCGTTCACTATTTTGCAGTTGAGAATAAATCTGAAATGA 
AGGCATGGCTGTCAGCCATAATAAAGGCCACTATTGATATTGATACAAGC 
GTCCCTGTCATTAGTTCATATGCCACACCAACGATACCTCTAAGCAAGGC 
ACAGACGCTATTGGAAGAAGCTAGGTTACAAACCCAGTTAAGAGATGCTG 
AAGAGGAAGAGGGAAGAGATCAATTTGGATGGGATGACACCCAAAATAAA 
AGAAATTCTAATTATCCAATCGAACAAGATCAATTTGAGACCAGCGATTA 
CCTGGAAAGTTCAGCATTTGAATACCCTGGTGGCAGACTTTGA 

YBL085W, 980 aa (SEQ ID NO 32) 

MSLEGNTLGKGAKSFPLYIAVNQYSKRMEDELNMKPGDKIKVITDDGEYN 
DGWYYGRNLRTKEEGLYPAVFTKRIAIEKPENLHKSPTQESGNSGVKYGN 
LNDSASNIGKVSSHQQENRYTSLKSTMSDIDKALEELRSGSVEQEVSKSP 
TRVPEVSTPQLQDEQTLIQEKTRNEENTTHDSLFSSTADLNLSSESLKNI 
SKSNISTKSLEPSSESVRQLDLKMAKSWSPEEVTDYFSLVGFDQSTCNKF 
KEHQVSGKILLELELEHLKELEINSFGIRFQIFKEIRNIKSAIDSSSNKL 
DADYSTFAFENQAAQLMPAATWRDEIQQQISSKCNKLSSESSDRKSSSV 
TTELQRPSSVWNPNFKLHDPAEQILDMTEVPNLFADKDIFESPGRAPKP 
PSYPSPVQPPQSPSFNNRYTNNNARFPPQTTYPPKNKNPTVYSNGLIPNS 
STSSDNSTGKFKFPAMNGHDSNSRKTTLTSATIPSINTVNTDESLPAISN 
ISSNATSHHPNRNSWYNNHKRTESGSSFVDLFNRISMLSPVKSSFDEEE 
TKQPSKASRAVFDSARRKSSYGHSRDASLSEMKKHRRNSSILSFFSSKSQ 
SNPTSPTKQTFTIDPAKMTSHSRSQSNSYSHARSQSYSHSRKHSLVTSPL 
KTSLSPINSKSNIALAHSETPTSSNNKEAVSQPSEGKHKHKHKHKSKHKH 
KNSSSKDGSSEEKSKKKLFSSTKESFVGSKEFKRSPSELTQKSTKSILPR 
SNAKKQQTSAFTEGIRSITAKESMQTADCSGWMSKKGTGAMGTWKQRFFT 
LHGTRLSYFTNTNDEKERGLIDITAHRVLPASDDDRLISLYAASLGKGKY 
CFKLVPPQPGSKKGLTFTEPRVHYFAVENKSEMKAWLSAIIKATIDIDTS 
VPVISSYATPTIPLSKAQTLLEEARLQTQLRDAEEEEGRDQFGWDDTQNK 
RNSNYPIEQDQFETSDYLESSAFEYPGGRL 

YDR545W, 5891 bp, CDS: 501-5891 (SEQ ID NO 137) 

TTCTATTATATTG6TCTTTTCGAGAGCGGAAGAAGTTGTAGGCTAAGCGC 

AGGCTAAGCGTAGGTCCATATTTAAAGTATCCAAGAGAATATCCACGAAG 

CGGCTGAGCAACGAACAGAATCCTGGTTCTCCTCGACTAAGCAGATAGTT 

AAGATACTGTGCACCATGGAAATTGAAAACGAAAGTACGTACCGACTACT 

TTATTTTTGCAGGCCGGAAATCAAGCGATGAATGAGACATCCTTCTGTTT 

TCTATGTTGGGACAGACAGTCGCTTATCTTAGTGAGATTTCTTATTAACT 
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GAATTTTCTTTGCTGCTGCTGGAGATTTGCACCTGCATAGCGCAGATTCT 
GCTTCTTCTCAATAGAGTAGCTTAATTATTACATTCTTAGATGATGATAA 
GACGGAAACTGGACAATCTTTTGTTTATATTGATGGATTTCTTGTCAAAA 
AGCATAACAATCAACATACTATTGTTAATTTCGAAACTTACAAAAATAAA 
ATGAAAGTTTCCGATAGGCGTAAGTTTGAAAAAGCAAACTTTGACGAGTT 
TGAGTCGGCTCTAAATAACAAAAACGACTTGGTACATTGTCCCTCAATAA 
CTTTATTTGAATCGATCCCCACGGAAGTGCGGTCATTCTACGAAGACGAA 
AAGTCTGGCCTAATCAAAGTGGTAAAATTCAGAACTGGTGCAATGGATAG 
GAAAAGGTCTTTTGAAAAAATTGTCATTTCCGTCATGGTCGGGAAAAATG 
TACAAAAGTTCCTGACATTTGTTGAAGACGAACCAGATTTCCAGGGCGGA 
CCAATCCCTTCAAAGTATCTTATTCCCAAGAAAATCAACTTGATGGTCTA 
CACGTTGTTTCAAGTGCATACTTTGAAATTCAATAGAAAGGATTACGATA 
CCCTTTCTCTTTTTTACCTCAACAGAGGATACTATAATGAGTTGAGTTTC 
CGTGTCCTGGAACGTTGTCACGAAATAGCGAGTGCCAGGCCGAACGACAG 
CTCTACGATGCGTACTTTCACTGACTTTGTTTCTGGCGCACCTATTGTAA 
GGAGTCTTCAGAAAAGCACCATAAGGAAATATGGGTACAATTTGGCACCC 
TACATGTTCTTGTTACTACACGTAGATGAGCTATCGATTTTTTCTGCATA 
CCAAGCAAGTTTACCTGGCGAAAAGAAAGTCGACACAGAGCGGCTGAAGC 
GTGATCTATGCCCACGTAAACCCATTGAGATAAAGTACTTTTCACAGATA 
TGTAACGATATGATGAACAAAAAAGACCGATTGGGTGATATTTTGCATAT 
TATCTTGCGAGCATGTGCGCTCAATTTCGGGGCGGGTCCCCGTGGTGGCG 
CTGGTGACGAAGAGGATCGATCTATTACGAATGAAGAACCCATTATTCCC 
TCTGTGGACGAGCATGGCTTGAAAGTATGTAAGTTGCGTAGTCCTAACAC 
TCCACGAAGACTCAGAAAAACACTAGATGCCGTGAAAGCTTTATTGGTGT 
CGTCTTGTGCTTGTACTGCAAGGGATTTAGATATATTTGATGACACCAAC 
GGCGTTGCAATGTGGAAATGGATCAAAATTCTGTACCACGAAGTAGCGCA 
GGAAACCACGCTGAAGGACTCTTATAGAATAACTTTGGTACCTTCTTCTG 
ATGGTATATCAGTATGTGGAAAACTTTTTAATCGCGAGTATGTCCGCGGC 
TTTTACTTTGCATGCAAGGCTCAGTTCGATAACCTTTGGGGAGAGTTGAA 
CAACTGCTTTTATATGCCTACAGTGGTTGATATTGCCAGCCTCATTTTGC 
GTAATCGAGAAGTTTTGTTCAGAGAGCCAAAGCGAGGAATTGACGAGTAT 
CTGGAAAACGATTCTTTTCTTCAAATGATACCTGTTAAATATCGTGAAAT 
TGTGCTGCCCAAGTTGAGAAGAGATACTAACAAAATGACCGCGGCTCTTA 
AAAATAAAGTCACTGTTGCAATTGACGAGCTTACGGTGCCACTTATGTGG 
ATGGTCCATTTTGCCGTAGGATACCCTTACCGTTATCCAGAGCTTCAGCT 
ACTCGCTTTTGCCGGTCCTCAGCGCAACGTATACGTCGATGATACAACAA 
GACGCATCCAACTGTACACTGATTACAACAAGAACGGTTCATCGGAGCCT 
CGACTTAAGACGCTTGACGGACTCACTTCAGATTACGTGTTTTATTTTGT 
CACTGTGCTAAGGCAAATGCAAATATGTGCGCTTGGTAACAGTTATGACG 
CTTTTAATCATGATCCTTGGATG6ATGTGGTGGGATTTGAGGATCCAGAT 
CAAGTAACAAATCGAGACATTTCGAGGATAGTTTTGTATTCCTACATGTT 
TCTGAATACCGCGAAGGGCTGTCTGGTTGAATACGCAACTTTTCGGCAGT 
ACATGAGGGAACTTCCGAAGAATGCACCTCAGAAGCTGAATTTTCGGGAG 
ATGCGTCAGGGGTTGATTGCCCTAGGACGGCACTGCGTAGGTAGCAGATT 
TGAAACAGATTTGTACGAGTCGGCGACGAGTGAACTCATGGCCAATCATT 
CCGTTCAAACAGGGCGAAATATTTACGGTGTGGATTCCTTTTCGTTAACT 
AGTGTCAGTGGGACGACCGCCACTTTATTGCAGGAACGAGCTTCCGAGCG 
CTGGATTCAATGGTTAGGCCTTGAAAGCGACTACCATTGTTCATTCTCTA 
GTACTCGGAATGCGGAAGACGTAGTGGCAGGTGAGGCGGCGAGTTCAGAT 
CATGATCAAAAAATTTCAAGAGTAACGCGAAAAAGGCCCCGAGAGCCCAA 
GAGTACAAACGATATCCTCGTCGCAGGCCAGAAACTCTTTGGCAGCTCCT 
TTGAATTCAGGGACTTGCATCAGTTGCGCTTATGTCATGAAATATACATG 
GCAGACACACCCTCTGTGGCAGTACAGGCCCCACCGGGCTATGGTAAGAC 
GGAGTTATTTCATCTCCCCTTGATAGCACTGGCGTCTAAGGGCGACGTGA 
AATATGTGTCGTTTCTGTTTGTACCGTACACAGTGTTGCTTGCTAATTGC 
ATGATCAGGTTGAGCCGATGCGGTTGCTTGAATGTGGCCCCTGTAAGAAA 
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CTTTATTGAAGAAGGTTGCGATGGCGTTACTGATTTATACGTGGGGATCT 
ACGATGATCTTGCTAGCACTAATTTCACAGACAGGATAGCTGCGTGGGAG 
AATATTGTTGAGTGCACCTTTAGGACCAACAACGTAAAATTGGGTTACCT 
CATTGTAGATGAGTTTCACAACTTTGAAACGGAGGTCTACCGGCAGTCGC 
AATTTGGGGGCATAACTAACCTTGATTTTGACGCTTTTGAGAAAGCAATC 
TTTTT6AGCGGCACAGCACCTGAGGCTGTAGCTGATGCTGCGTTGCAGCG 
TATTGGGCTTACGGGACTGGCCAAGAAGTCGATGGACATCAACGAGCTCA 
AACGGTCGGAAGATCTCAGCAGAGGTCTATCCAGCTATCCAACACGGATG 
TTTAATCTAATCAAGGAGAAATCCGAGGTGCCTTTAGGGCATGTTCATAA 
AATTTGGAAGAAAGTGGAATCACAGCCCGAAGAAGCACTGAAGCTTCTTT 
TAGCCCTCTTTGAAATTGAACCAGAGTCGAAGGCCATTGTAGTTGCAAGC 
ACAACCAACGAAGTGGAAGAATTGGCCTGCTCTTGGAGAAAGTATTTTAG 
GGTGGTATGGATACACGGGAAGCTGGGTGCTGCAGAAAAGGTGTCTCGCA 
CAAAGGAGTTTGTCACTGACGGTAGCATGCGAGTTCTCATCGGAACGAAA 
TTAGTGACTGAAGGAATTGACATTAAGCAATTGATGATGGTGATCATGCT 
TGATAATAGACTTAATATTATTGAGCTCATTCAAGGCGTAGGGAGACTAA 
GAGATGGGGGCCTCTGTTATCTATTATCTAGAAAAAACAGTTGGGCGGCA 
AGGAATCGTAAGGGTGAATTACCACCGATTAAGGAAGGCTGTATAACCGA 
ACAGGTACGCGAGTTCTATGGACTTGAATCAAAGAAAGGAAAAAAGGGCC 
AGCATGTTGGATGCTGTGGCTCCAGGACAGACCTGTCTGCTGACACAGTG 
GAACTGATAGAAAGAATGGACAGATTGGCTGAAAAACAGGCGACAGCTTC 
CATGTCGATCATTGCGTTACCGTCTAGCTTCCAGGAGAGCAATAGCAGTG 
ACAGGTGCAGAAAGTATTGCAGCAGTGATGAGGACAGCGACACGTGCATT 
CATGGTAGTGCTAATGCCAGTACCAATGCGACTACCAACTCCAGCACTAA 
TGCTACTACCACTGCCAGCACCAACGTCAGGACTAGTGCTACTACCACTG 
CCAGCATCAACGTCAGGACTAGTGCGATTACCACTGAAAGTACCAACTCC 
AGCACTAATGCTACTACCACTGCCAGCACCAACGTCAGGACTAGTGCTAC 
TACCACTGCCAGCATCAACGTCAGGACTAGTGCGACTACCACTGAAAGTA 
CCAACTCCAACACTAGTGCTACTACCACCGAAAGTACCGACTCCAACACT 
AGTGCTACTACCACCGAAAGTACCGACTCCAACACTAGTGCTACTACCAC 
TGCTAGCACCAACTCCAGCACTAATGCCACTACCACTGCTAGCACCAACT 
CCAGCACTAATGCCACTACCACTGAAAGTACCAACGCTAGTGCCAAGGAG 
GACGCCAATAAAGATGGCAAT6CTGAGGATAATAGATTCCATCCAGTCAC 

TAGAGAGAAAGAAACTGAAAGCACAATTTCCCAATACTTCCGAGAATATG 
AATGTCTTACAGTTTCTTGGATTTCGGTCTGACGAAATTAAACATCTTTT 
CCTCTATGGTATTGACGTATACTTCTGCCCAGAGGGAGTATTCACACAAT 

GCTGGCCAGAAAGTATCGTATCGGAGGATGGCTTGGGAAGCACTAGCTGT 
GGAGAGAATGCTGCGAAATGACGAGGAATACAAAGAATACTTG6AAGACA 
TCGAGCCATATCATGGGGACCCTGTAGGATATTTGAAATATTTTAGCGTA 
AAAAGGGGAGAGATCTACTCTCAGATACAGAGAAATTATGCTTGGTACCT 
GGCCATTACTAGAAGAAGAGAAACAATTAGTGTATTGGATTCGACAAGAG 
GCAAGCAAGGGAGCCAAGTTTTCCGCATGTCTGGAAGGCAGATCAAAGAG 
TTGTATTATAAAGTATGGAGCAACTTGCGTGAATCGAAGACAGAGGTGCT 
GCAGTACTTTTTGAACTGGGACGAGAAAAAGTGCC6GGAAGAATGGGAGG 
CAAAAGACGATACGGTCTTTGTGGAAGCGCTCGAGAAAGTTGGAGTTTTT 
CAGCGTTTGCGTTCCATGACGAGCGCTGGACTGCAGGGTCCGCAGTACGT 
CAAGCTGCAGTTTAGCAGGCATCATCGACAGTTGAGGAGCAGATATGAAT 
TAAGTCTAGGAATGCACTTGCGAGATCAGCTTGCGCTGGGAGTTACCCCA 
TCTAAAGTGCCGCATTGGACGGCATTCCTGTCGATGCTGATAGGGCTGTT 
CTACAATAAAACATTTCGGCAGAAACTGGAATATCTTTTGGAGCAGATTT 
CGGAGGTGTGGTTGTTACCACATTGGCTTGATTTGGCAAACGTTGAAGTT 
CTCGCTGCAGATAACACGAGGGTACCGCTGTACATGCTGATGGTAGCGGT 
TCACAAAGAGCTGGATAGCGATGATGTTCCAGACGGTAGATTTGATATAA 
TATTACTATGTAGAGATTCGAGCAGAGAAGTTGGAGAGTGA 
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YDR545W, 1796 aa <SEQ ID NO 138) 

MKVSDRRKFEKANFDEFESALNNKNDLVHCPSITLFESIPTEVRSFYEDE 
KSGLIKWKFRTGAMDRKRSFEKIVISVMVGKNVQKFLTFVEDEPDFQGG 
PIPSKYLIPKKINLMVYTLFQVHTLKFNRKDYDTLSLFYLNRGYYNELSF 
RVLERCHEIASARPNDSSTMRTFTDFVSGAPIVRSLQKSTIRKYGYNLAP 
YMFLLLHVDELSIFSAYQASLPGEKKVDTERLKRDLCPRKPIEIKYFSQI 
CNDMMNKKDRLGDILHIILRACALNFGAGPRGGAGDEEDRSITNEEPIIP 
SVDEHGLKVCKLRSPNTPRRLRKTLDAVKALLVSSCACTARDLDIFDDTN 
GVAMWKWIKILYHEVAQETTLKDSYRITLVPSSDGISVCGKLFNREYVRG 
FYFACKAQFDNLWGEIJ3NCFYMPTVVDIASLILRNREVLFREPKRGIDEY 
LENDSFLQMIPVKYREIVLPKLRRDTNKMTAALKNKVTVAIDELTVPLMW 
MVHFAVGYPYRYPELQLLAFAGPQRNVYVDDTTRRIQLYTDYNKNGSSEP 
RLKTLDGLTSDYVFYFVTVLRQMQICALGNSYDAFNHDPWMDWGFEDPD 
QVTNRDISRIVLYSYMFLNTAKGCLVEYATFRQYMRELPKNAPQKLNFRE 
MRQGLIALGRHCVGSRFETDLYESATSELMANHSVQTGRNIYGVDSFSLT 
SVSGTTATLLQERASERWIQWLGLESDYHCSFSSTRNAEDWAGEAASSD 
HDQKISRVTRKRPREPKSTNDILVAGQKLFGSSFEFRDLHQLRLCHEIYM 
ADTPSVAVQAPPGYGKTELFHLPLIALASKGDVKYVSFLFVPYTVLLANC 
MIRLSRCGCLNVAPVRNFIEEGCDGVTDLYVGIYDDLASTNFTDRIAAWE 
NIVECTFRTNNVKLGYLIVDEFHNFETEVYRQSQFGGITNLDFDAFEKAI 
FLSGTAPEAVADAALQRIGLTGLAKKSMDINELKRSEDLSRGLSSYPTRM 
FNLIKEKSEVPLGHVHKIWKKVESQPEEALKLLLALFEIEPESKAIWAS 
TTNEVEELACSWRKYFRWWIHGKLGAAEKVSRTKEFVTDGSMRVLIGTK 
LVTEGIDIKQLMMVIMLDNRLNIIELIQGVGRLRDGGLCYLLSRKNSWAA 
RNRKGELPPIKEGCITEQVREFYGLESKKGKKGQHVGCCGSRTDLSADTV 
ELIERMDRLAEKQATASMSIIALPSSFQESNSSDRCRKYCSSDEDSDTCI 
HGSANASTNATTNSSTNATTTASTNVRTSATTTASINVRTSAITTESTNS 
STNATTTASTNVRTSATTTAS INVRT S ATTTE STNSNTSATTTESTDSNT 
SATTTESTDSNTSATTTASTNSSTNATTTASTNSSTNATTTESTNASAKE 
DANKDGNAEDNRFHPVTDINKESYKRKGSQMVLLERKKLKAQFPNTSENM 
NVLQFLGFRSDEIKHLFLYGIDVYFCPEGVFTQYGLCKGCQKMFELCVCW 
AGQKVSYRRMAWEALAVERMLRNDEEYKEYLEDIEPYHGDPVGYLKYFSV 
KRGEIYSQIQRNYAWYLAITRRRETISVLDSTR6KQGSQVFRMS6RQIKE 
LYYKVWSlSn^RESKTEVLQYFLNWDEKKCREEWEAKDDTVFVEALEKVGVF 
QRLRSMTSAGLQGPQYVKLQFSRHHRQLRSRYELSLGMHLRDQLALGVTP 
SKVPHWTAFLSMLIGLFYNKTFRQKLEYLLEQISEVWLLPHWLDLANVEV 
LAADNTRVPLYMLMVAVHKELDSDDVPDGRFDIILLCRDSSREVGE 

YCR005C, 1883 bp, CDS: 501-1883 (SEQ ID NO 71) 

AGAGTTGTTGCCACAACATAAGCCGCTTTGGAGTGTTGAACAAATCCGTC 

CTTGGGTCATTCAATCAATGGCTTGGCGGTATCTCAAAAGAGCGCAAACT 

AATAGCGCGCACATTCGACGCATTTATCCGGTGGTCATCGACTAGGGGCG 

AAGAGGTCACGACCTATTTTTTCTTGCAGAAAAAAAGT6TGACCTTTTCC 

GTAGCTAGACGTCTATCAGGGCGTCAGCAATGGGAGGCACAGCGGAAAAA 

CAATAACAATGGTAAGCGCAATTACCTTTTGAGCGTTACATTCGTATGAA 

ATTGGTGACGTTAATCTAAAGATAGTCATGCTCTCAAAAGGGCCCATTAT 

TCTCGACGTTGAGCGTATATAAGACTATTAAAACTTGGTTCTTTAGATAT 

GGTGTTCGTTCCTCATTATTAAGTTTCAGGGAACAATATCAACACATATC 

ATAACAGGTTCTCAAAACTTTTTGTTTTAATAATACTAGTAACAAGAAAA 

ATGACAGTTCCTTATCTAAATTCAAACAGAAATGTTGCATCATATTTACA 

ATCAAATTCAAGCCAAGAAAAGACTCTAAAAGAGAGATTTAGCGAAATCT 

ACCCCATCCATGCTCAAGATGTAAGGCAATTCGTTAAAGAGCATGGCAAA 

ACTAAAATTAGCGATGTTCTATTAGAACAGGTATATGGTGGTATGAGAGG 

TATTCCAGGGAGCGTATGGGAAGGTTCCGTTTTGGACCCAGAAGACGGTA 

TTCGTTTCAGAGGTCGTACGATCGCCGACATTCAAAAGGACCTGCCCAAG 

GCAAAAGGAAGCTCACAACCACTACCAGAAGCTCTCTTTTGGTTATTGCT 
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AACTGGCGAGGTTCCAACTCAAGCGCAAGTTGAAAACTTATCAGCTGATC 
TAATGTCAAGATCGGAACTACCTAGTCATGTCGTTCAACTTTTGGATAAT 
TTACCAAAGGACTTACACCCAATGGCTCAATTCTCTATTGCTGTAACTGC 
CTTGGAAAGCGAGTCAAAGTTT6CTAAGGCTTATGCTCAAGGAATTTCCA 
AGCAAGATTATTGGAGTTATACTTTTGAAGATTCACTAGACTTGCTGGGT 
AAATTGCCAGTTATTGCAGCTAAAATTTATCGTAATGTATTCAAAGATGG 
CAAAATGGGTGAAGTGGACCCAAATGCCGATTATGCTAAAAATCTGGTCA 
ACTTGATTGGTTCTAAGGATGAAGATTTCGTGGACTTGATGAGACTTTAT 
TTAACCATTCATTCGGATCACGAAGGTGGTAATGTATCTGCACATACATC 
CCATCTTGTGGGCTCAGCACTATCATCACCTTATCTGTCCCTTGCATCAG 
GTTTGAACGGGTTGGCTGGCCCACTTCATGGGCGTGCTAATCAAGAAGTA 
CTAGAATGGTTATTTGCACTTAAAGAAGAGGTAAATGATGACTACTCTAA 
AGATACGATCGAAAAATATTTATGGGATACTCTAAACTCAGGAAGAGTCA 

GCTCAGCGTAAGTTTGCCATG6ACCATTTTCCAGATTATGAATTATTCAA 
GTTAGTTTCATCAATATACGAGGTAGCACCTGGCGTATTGACTGAACATG 
GTAAAACTAAAAATCCATGGCCAAATGTAGATGCTCACTCTGGTGTCTTA 
TTACAATATTATGGACTAAAAGAATCTTCTTTCTATACCGTTTTATTTGG 
CGTTTCAAGGGCATTTGGTATTCTTGCTCAATTGATCACTGATAGGGCCA 
TCGGTGCTTCCATTGAAAGGCCAAAGTCCTATTCTACTGAGAAATACAAG 
GAATTGGTCAAAAACATTGAAAGCAAACTATAG 

YCR005C, 460 aa (SEQ ID NO 72) 

MTVPYLNSNRNVASYLQSNSSQEKTLKERFSEIYPIHAQDVRQFVKEHGK 
TKISDVLLEQVYGGMRGIPGSVWEGSVLDPEDGIRFRGRTIADIQKDLPK 
AKGSSQPLPEALFWLLLTGEVPTQAQVENLSADLMSRSELPSHWQLLDN 
LPKDLHPMAQFSIAVTALESESKFAKAYAQGISKQDYWSYTFEDSLDLLG 
KLPVIAAKIYRNVFKDGKMGEVDPNADYAKNLVNLIGSKDEDFVDLMRLY 
LTIHSDHEGGNVSAHTSHLVGSALSSPYLSLASGLNGLAGPLHGRANQEV 
LEWLFALKEEVNDDYSKDTIEKYLWDTLNSGRVIPGYGHAVLRKTDPRYM 
AQRKFAMDHFPDYELFKLVSSIYEVAPGVLTEHGKTKNPWPNVDAHSGVL 
LQYYGLKESSFYTVLFGVSRAFGILAQLITDRAIGASIERPKSYSTEKYK 
ELVKNIESKL 

YOL126C, 1772 bp, CDS: 501-1772 (SEQ ID NO 345) 

ATCCCCTCATACTTTTCCGTTTGTATCTCCTACTTTCTTACTTCCTTTTT 

TTCTTCTTTATTTGCTTGGTTTACCATTGAAGTCCATTTTTACTACAGAC 

AATAGCTAGTCATTCGCTATCTTCCGTTTGTCACTTTTTTTCAAATTTCT 

CATCTATATAGCGAAGTACGGAAAAGATGTCACTTGCCGGCATCTCGGCC 

TTCCCCGGCCAAATGGACTCATCATCTACGATAC6GCCCCTTTAATCCGC 

AATTACTTTGCCCATTCGGCCGTAGCCGTTCTAAAGCCGCC6TGCCTTGC 

CCCCAATACTCCCCTAATGATCCGGGAAGTTCCGGTTTTTTTCCTTTGTT 

TAGTGGCATTTTGTGTTGCCCAAGGTTGGGAAGGTCCGATTTGACTTTAA 

GGAACTACGGAAGGTATCTAAGGTTTCTAAAAACAATATACACGCGCGTG 

CGTAGATATATAAAGATAAAGATTTATCGATATGAGATAAAGATTGCTGC 

ATGATTCTCCTTCTGATTCTTTTTCCCTGTATATATTTTCTCCCCTTCTG 

TATAAATCGTACAGTCAGAAGTAGTCCAGAATATAGTGCTGCAGACTATT 

ACAAAAGTTCAATACAATATCATAAAAGTTATAGTAACATGCCTCACTCA 

GTTACACCATCCATAGAACAAGATTCGTTAAAAATTGCCATTTTAGGTGC 

TGCCGGTGGTATCGGGCAGTCGTTATCGCTGCTTTTGAAAGCTCAGTTGC 

AATACCAGTTAAAGGAGAGCAACCGGAGCGTTACCCACATTCATCTGGCT 

CTTTACGATGTCAACCAAGAAGCCATCAACGGTGTTACCGCCGACTTGTC 

TCATATAGACACCCCCATTTCCGTGTCGAGCCACTCTCCTGCAGGTGGCA 

TTGAGAACTGTTTGCATAACGCTTCTATTGTTGTCATTCCTGCAGGTGTT 

CCAAGAAAACCTGGCATGACTCGTGATGACTTATTTAACGTGAATGCTGG 

TATCATTAGCCAGCTCGGTGATTCTATTGCAGAATGTTGTGATCTTTCCA 



wo 02/064766 



PCT/EPOl/15398 



99/251 

AGGTCTTCGTTCTTGTCATTTCCAACCCTGTTAATTCTTTAGTCCCAGTG 
ATGGTTTCTAACATTCTTAAGAACCATCCTCAGTCTAGAAATTCCGGCAT 
TGAAAGAAGGATCATGGGTGTCACCAAGCTCGACATTGTCAGAGCGTCCA 
CTTTTCTACGTGAGATAAACATTGAGTCAGGGCTAACTCCTCGTGTTAAC 
TCCATGCCTGACGTCCCTGTAATTGGCGGGCATTCTGGCGAGACTATTAT 
TCCGTTGTTTTCACAGTCAAACTTCCTATCGAGATTAAATGAGGATCAAT 
TGAAATATTTAATACATAGAGTCCAATACGGTGGTGATGAAGTGGTCAAG 
GCCAAGAACGGTAAAGGTAGTGCTACCTTATCGATGGCCCATGCCGGTTA 
TAAGTGTGTTGTCCAATTTGTTTCTTTGTTATTGGGTAACATTGAGCAGA 
TCCATGGAACCTACTATGTGCCATTAAAAGATGCGAACAACTTCCCCATT 
GCTCCTGGGGCAGATCAATTATTGCCTCTGGTGGACGGTGCAGACTACTT 
TGCCATACCATTAACTATTACTACAAAGGGTGTTTCCTATGTGGATTATG 
ACATCGTTAATAGGATGAACGACATGGAACGCAACCAAATGTTGCCAATT 
TGCGTCTCCCAGTTAAAGAAAAATATCGATAAGGGCTTGGAATTCGTTGC 
ATCGAGATCTGCATCATCTTAA 

YOL126C, 423 aa (SEQ ID NO 346) 

MILLLILFPCIYFLPFCINRTVRSSPEYSAADYYKSSIQYHKSYSNMPHS 
VTPSIEQDSLKIAILGAAGGIGQSLSLLLKAQLQYQLKESNRSVTHIHLA 
LYDVNQEAINGVTADLSHIDTPISVSSHSPAGGIENCLHNASIWIPAGV 
PRKPGMTRDDLFNVNAGI I SQLGDS I AECCDLSKVFVLVI SNPVNSLVPV 
MVSNILKNHPQSRNSGIERRIMGVTKLDIVRASTFLREINIESGLTPRVN 
SMPDVPVIGGHSGETIIPLFSQSNFLSRLNEDQLKYLIHRVQYGGDEWK 
AKNGKGSATLSMAHAGYKCWQFVSLLLGNIEQIHGTYYVPLKDANNFPI 
APGADQLLPLVDGADYFAIPLTITTKGVSYVDYDIVNRMNDMERNQMLPI 
CVSQLKKNIDKGLEFVASRSASS 

YBR019C, 2600 bp, CDS: 501-2600 {SEQ ID NO 39) 

ATCGCTTCGCTGATTAATTACCCCAGAAATAAGGCTAAAAAACTAATCGC 

ATTATCATCCTATGGTTGTTAATTTGATTCGTTAATTTGAAGGTTTGTGG 

GGCCAGGTTACTGCCAATTTTTCCTCTTCATAACCATAAAAGCTAGTATT 

GTAGAATCTTTATTGTTCGGAGCAGTGCGGCGCGAGGCACATCTGCGTTT 

GGAGGGCTGTCGCCCGCTCGGCGGCTTCTAATCCGTACTTCAATATAGCA 

GCTAAGATAATGGGGCTCTTTACATTTCCACAACATATAAGTAAGATTAG 
ATATGGATATGTATATGGTGGTAATGCCATGTAATATGATTATTAAACTT 
CTTTGCGTCCATCCAAAAAAAAAGTAAGAATTTTTGAAAATTCAATATAA 

AGGTGGTGCTGGATACATTGGTTCACACACTGTGGTAGAGCTAATTGAGA 
ATGGATATGACTGTGTTGTTGCTGATAACCTGTCGAATTCAACTTATGAT 
TCTGTAGCCAGGTTAGAGGTCTTGACCAAGCATCACATTCCCTTCTATGA 
GGTTGATTTGTGTGACCGAAAAGGTCTGGAAAAGGTTTTCAAAGAATATA 
AAATTGATTCGGTAATTCACTTTGCTGGTTTAAAGGCTGTAGGTGAATCT 
ACACAAATCCCGCTGAGATACTATCACAATAACATTTTGG6AACTGTCGT 
TTTATTAGAGTTAATGCAACAATACAACGTTTCCAAATTTGTTTTTTCAT 
CTTCTGCTACTGTCTATGGTGATGCTACGAGATTCCCAAATATGATTCCT 
ATCCCAGAAGAATGTCCCTTAGGGCCTACTAATCCGTATGGTCATACGAA 
ATACGCCATTGAGAATATCTTGAATGATCTTTACAATAGCGACAAAAAAA 
GTTGGAAGTTTGCTATCTTGCGTTATTTTAACCCAATTGGCGCACATCCC 
TCTGGATTAATCGGAGAAGATCCGCTAGGTATACCAAACAATTTGTTGCC 
ATATATGGCTCAAGTAGCTGTTGGTAGGCGCGAGAAGCTTTACATCTTCG 
GAGACGATTATGATTCCAGAGATGGTACCCCGATCAGGGATTATATCCAC 
GTAGTTGATCTAGCAAAAGGTCATATTGCAGCCCTGCAATACCTAGAGGC 
CTACAATGAAAATGAAGGTTTGTGTCGTGAGTGGAACTTGGGTTCCGGTA 
AAGGTTCTACAGTTTTTGAAGTTTATCATGCATTCTGCAAAGCTTCTGGT 
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ATTGATCTTCCATACAAAGTTACGGGCAGAAGAGCAGGTGATGTTTTGAA 
CTTGACGGCTAAACCAGATAGGGCCAAACGCGAACTGAAATGGCAGACCG 
AGTTGCAGGTTGAAGACTCCTGCAAGGATTTATGGAAATGGACTACTGAG 
AATCCTTTTGGTTACCAGTTAAGGGGTGTCGAGGCCAGATTTTCCGCTGA 
AGATATGCGTTATGACGCAAGATTTGTGACTATTGGTGCCGGCACCAGAT 
TTCAAGCCACGTTTGCCAATTTGGGCGCCAGCATTGTTGACCTGAAAGTG 
AACGGACAATCAGTTGTTCTTGGCTATGAAAATGAGGAAGGGTATTTGAA 
TCCTGATAGTGCTTATATAGGCGCCACGATCGGCAGGTATGCTAATCGTA 
TTTCGAAGGGTAAGTTTAGTTTATGCAACAAAGACTATCAGTTAACCGTT 

AAGATTTTTGGGACCCATCATTCAAAATCCTTCAAAGGATGTTTTTACCG 
CCGAGTACATGCTGATAGATAATGAGAAGGACACCGAATTTCCAGGTGAT 
CTATTGGTAACCATACAGTATACTGTGAACGTTGCCCAAAAAAGTTTGGA 
AATGGTATATAAAGGTAAATTGACTGCTGGTGAAGCGACGCCAATAAATT 
TAACAAATCATAGTTATTTCAATCTGAACAAGCCATATGGAGACACTATT 
GAGGGTACGGAGATTATGGTGCGTTCAAAAAAATCTGTTGATGTCGACAA 
AAACATGATTCCTACGGGTAATATCGTCGATAGAGAAATTGCTACCTTTA 
ACTCTACAAAGCCAACGGTCTTAGGCCCCAAAAATCCCCAGTTTGATTGT 
TGTTTTGTGGTGGATGAAAATGCTAAGCCAAGTCAAATCAATACTCTAAA 
CAATGAATTGACGCTTATTGTCAAGGCTTTTCATCCCGATTCCAATATTA 
CATTAGAAGTTTTAAGTACAGAGCCAACTTATCAATTTTATACCGGTGAT 
TTCTTGTCTGCTGGTTACGAAGCAAGACAAGGTTTTGCAATTGAGCCTGG 
TAGATACATTGATGCTATCAATCAAGAGAACTGGAAAGATT6TGTAACCT 
TGAAAAACGGTGAAACTTACGGGTCCAAGATTGTCTACAGATTTTCCTGA 

YBR019C, 699 aa (SEQ ID NO 40) 

MTAQLQSESTSKIVLVTGGAGYIGSHTWELIENGYDCWADNLSNSTYD 
SVARLEVLTKHHIPFYEVDLCDRKGLEKVFKEYKIDSVIHFAGLKAVGES 
TQIPLRYYHNNILGTWLLELMQQYNVSKFVFSSSATVYGDATRFPNMIP 
IPEECPLGPTNPYGHTKYAIENILNDLYNSDKKSWKFAILRYFNPIGAHP 
SGLIGEDPLGIPNNLLPYMAQVAVGRREKLYIFGDDYDSRDGTPIRDYIH 
WDLAKGHIAALQYLEAYNENEGLCREWNLGSGKGSTVFEVYHAFCKASG 
IDLPYKVTGRRAGDVLNLTAKPDRAKRELKWQTELQVEDSCKDLWKWTTE 
NPFGYQLRGVEARFSAEDMRYDARFVTIGAGTRFQATFANLGASIVDLKV 
NGQSWLGYENEEGYLNPDSAYIGATIGRYANRISKGKFSLCNKDYQLTV 
NNGVNANHSSIGSFHRKRFLGPIIQNPSKDVFTAEYMLIDNEKDTEFPGD 
LLVTIQYTVNVAQKSLEMVYKGKLTAGEATPINLTNHSYFNLNKPYGDTI 
EGTEIMVRSKKSVDVDKNMIPTGNIVDREIATFNSTKPTVLGPKNPQFDC 
CFWDENAKPSQINTLNNELTLIVKAFHPDSNITLEVLSTEPTYQFYTGD 
FLSAGYEARQGFAIEPGRYIDAINQENWKDCVTLKNGETYGSKIVYRFS 

YDR345C, 2204 bp, CDS: 501-2204 (SEQ ID NO 123) 

TCTTAGCTATATTCTTCCAGCTTCGCCTGCTGCCCGGTCATCGTTCCTGT 

CACGTAGTTTTTCCGGATTCGTCCGGCTCATATAATACCGCAATAAACAC 

GGAATATCTCGTTCCGCGGATTCGGTTAAACTCTCGGTCGCGGATTATCA 

CAGAGAAAGCTTCGTGGAGAATTTTTCCAGATTTTCCGCTTTCCCCGATG 

TTGGTATTTCCGGAGGTCATTATACTGACCGCCATTATAATGACTGTACA 

ACGACCTTCTGGAGAAAGAAACAACTCAATAACGATGTGGGACATTGGGG 

GCCCACTCAAAAAATCTGGGGACTATATCCCCAGAGAATTTCTCCAGAAG 

AGAAGAAAAGTCAAAGTTTTTTTTCGCTTGGGGGTTGCATATAAATACAG 

GCGCTGTTTTATCTTCAGCATGAATATTCCATAATTTTACTTAATAGCTT 

TTCATAAATAATAGAATCACAAACAAAATTTACATCTGAGTTAAACAATC 

ATGAATTCAACTCCAGATTTAATATCTCCACAAAAGTCAAGTGAGAATTC 

GAATGCTGACCTGCCTTCGAATAGCTCTCAGGTAATGAACATGCCTGAAG 

AAAAAGGTGTTCAAGATGATTTCCAAGCTGAGGCCGACCAAGTACTTACC 

AACCCAAATACAGGTAAAGGTGCATATGTCACTGTGTCTATCTGTTGTGT 
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TATGGTTGCCTTCGGTGGTTTCGTTTTCGGTTGGGATACTGGTACCATTT 
CTGGTTTCGTCGCCCAAACTGATTTCTTGAGAAGATTCGGTATGAAGCAT 
AAAGATGGTAGTTATTATTTGTCTAAGGTTAGAACTGGTTTAATTGTCTC 
CATTTTCAACATTGGTTGTGCCATTGGTGGTATTATTTTGGCTAAATTGG 
GTGATATGTACGGTCGTAAAATGGGTTTGATTGTCGTTGTTGTTATCTAC 
ATCATCGGTATTATTATTCAAATTGCATCCATCAACAAATGGTACCAATA 

TATCTCCTATGTTGATTTCTGAAGTCGCTCCTAAGGAAATGAGAGGTACT 
TTAGTCTCCTGTTACCAACTGATGATTACCTTGGGTATTTTCTTGGGTTA 
CTGTACCAACTTCGGTACTAAGAACTACTCCAACTCTGTGCAATGGAGAG 
TTCCATTAGGTTTGTGTTTTGCCTGGGCTTTGTTTATGATCGGTGGTATG 
ACTTTCGTTCCAGAATCCCCACGTTATTTGGTTGAAGCTGGTCAAATTGA 
CGAAGCAAGAGCATCTCTTTCCAAAGTTAACAAGGTTGCCCCAGACCATC 
CATTCATTCAACAAGAGTTGGAAGTTATTGAAGCTAGTGTTGAAGAAGCT 
AGAGCTGCTGGTTCAGCATCATGGGGTGAGTTGTTCACTGGTAAGCCGGC 
CATGTTTAAGCGTACTATGATGGGTATCATGATCCAATCTCTACAACAAT 
TGACTGGTGATAACTATTTCTTCTACTATGGTACTACCGTTTTTAACGCT 
GTTGGTATGAGTGATTCTTTCGAAACTTCTATTGTTTTCGGTGTCGTCAA 
CTTCTTCTCTACTTGTTGTTCTTTGTACACTGTCGATCGTTTTGGACGTC 
GTAACTGTTTGTTATATGGTGCCATTGGTATGGTCTGCTGTTATGTAGTT 
TACGCTTCTGTTGGTGTCACCAGACTATGGCCAAATGGTGAAGGTAATGG 
TTCATCCAAGGGTGCTGGTAACTGTATGATTGTCTTTGCCTGTTTCTATA 
TTTTCTGTTTTGCTACCACTTGGGCTCCAATTGCTTATGTTGTTATTTCT 
GAAACTTTCCCATTGAGAGTCAAGTCTAAGGCTATGTCTATTGCTACAGC 
TGCTAATTGGTTGTGGGGTTTCTTGATTGGTTTCTTCACTCCATTTATTA 
CTGGTGCTATTAACTTCTACTACGGTTACGTTTTCATGGGCTGTATGGTT 
TTCGCCTACTTCTACGTTTTCTTCTTTGTGCCAGAAACTAAGGGTTTGAC 
TTTGGAAGAAGTCAATGATATGTACGCTGAAGGTGTTCTACCATGGAAGT 
CTGCTTCATGGGTTCCAACATCTCAAAGAGGTGCTAACTACGATGCTGAT 
GCATTGATGCATGATGACCAGCCATTCTACAAGAAAATGTTCGGCAAGAA 
ATAA 

YDR345C, 567 aa (SEQ ID NO 124) 

MNSTPDLISPQKSSENSNADLPSNSSQVMNMPEEKGVQDDFQAEADQVLT 
NPNTGKGAYVTVSICCVMVAFGGFVFGWDTGTISGFVAQTDFLRRFGMKH 
KDGSYYLSKVRTGLIVSIFNIGCAIGGIILAKLGDMYGRKMGLIVWVIY 
IIGIIIQIASINKWYQYFIGRIISGLGVGGIAVLSPMLISEVAPKEMRGT 
LVSCYQLMITLGIFLGYCTNFGTKNYSNSVQWRVPLGLCFAWALFMIGGM 
TFVPESPRYLVEAGQIDEARASLSKVNKVAPDHPFIQQELEVIEASVEEA 
RAAGSASWGELFTGKPAMFKRTMMGIMIQSLQQLTGDNYFFYYGTTVFNA 
VGMSDSFETSIVFGWNFFSTCCSLYTVDRFGRRNCLLYGAIGMVCCYW 
YASVGVTRLWPNGEGNGSSKGAGNCMIVFACFYIFCFATTWAPIAYWIS 
ETFPLRVKSKAMSIATAANWLWGFLIGFFTPFITGAINFYYGYVFMGCMV 
FAYFYVFFFVPETKGLTLEEVNDMYAEGVLPWKSASWVPTSQRGANYDAD 
ALMHDDQPFYKKMFGKK 

YKR097W, 2150 bp, CDS: 501-2150 (SEQ ID NO 263) 

ATAGGAAAAAACCGAGCTTCCTTTCATCCGGCGCGGCTGTGTTCTACATA 

TCACTGAAGCTCCGGGTATTTTAAGTTATACAAGGGAAAGATGCCGGCTA 

GACTAGCAAGTTTTAGGCTGCTTAACATTATGGATAGGCGGATAAAGGGC 
CCAAACAGGATTGTAAAGCTTAGACGCTTCTGGTTGGACAATGGTACGTT 
TGTGTATTAAGTAAGGCTTGGCTGGGGATAGCAACATTGGGCAGAGTATA 
GAAGACCACAAAAAAAAGGTATATAAGGGCAGAGAAGTCTTTGTAATGTG 
TGTAACTTCTCTTCCATGTGTAATCAGTATTTCTACTTACTTCTTAAATA 
TACAGAAGTAAGACAGATAACCAACAGCCTTTCCCAGATATACATATATA 
TCTTTATTTCAGCTTAAACAATAATTATATTTGTTTAACTCAAAAATAAA 
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AAAAAAAAACCAAACTCACGCAACTAATTATTCCATAATAAAATAACAAC 
ATGTCCCCTTCTAAAATGAATGCTACAGTAGGATCTACTTCCGAAGTTGA 
ACAAAAAATCAGACAAGAATTGGCTCTTAGTGACGAAGTCACCACCATCA 
GACGCAATGCTCCAGCTGCCGTTTTGTATGAAGATGGTCTAAAAGAAAAT 
AAAACTGTCATTTCATCAAGCGGTGCATTGATCGCTTATTCCGGTGTTAA 
AACCGGAAGATCTCCAAAGGACAAACGTATTGTTGAAGAACCTACCTCGA 
AAGACGAAATTTGGTGGGGTCCGGTCAATAAACCATGTTCTGAAAGAACA 
TGGTCTATCAACCGTGAAAGAGCTGCAGATTACTTGAGAACAAGAGACCA 
CATTTATATTGTCGATGCATTTGCAGGATGGGATCCAAAATACAGAATCA 
AAGTCCGCGTTGTTTGTGCCAGGGCTTACCACGCTTTATTCATGACAAAT 
ATGCTTATTAGACCTACAGAAGAAGAATTAGCCCATTTTGGAGAACCTGA 
TTTTACTGTCTGGAACGCTGGTCAGTTCCCAGCCAATTTACACACCCAGG 
ATATGTCTTCAAAGAGTACTATAGAAATTAACTTCAAAGCAATGGAAATG 
ATCATTTTAGGTACCGAATACGCCGGTGAAATGAAAAAAGGTATTTTCAC 
AGTTATGTTTTACTTGATGCCTGTGCACCATAACGTTTTAACTTTGCACT 
CTTCCGCCAACCAGGGTATTCAAAACGGTGACGTTACTTTATTCTTTGGC 
CTAAGTGGTACCGGGAAAACCACTTTATCCGCAGACCCACATAGATTGTT 
GATCGGCGATGATGAACATTGTTGGTCCGACCATGGTGTCTTCAATATCG 
AAGGTGGTTGTTACGCCAAGTGTATTAATTTATCTGCCGAAAAGGAGCCT 
GAAATTTTCGACGCTATCAAGTTTGGTTCTGTATTAGAAAACGTTATCTA 
TGACGAGAAGTCGCATGTAGTCGACTATGACGACTCTTCTATTACTGAAA 
ATACTAGATGTGCCTACCCAATTGACTACATTCCAAGTGCCAAGATTCCA 
TGTTTGGCGGACTCTCATCCAAAGAACATTATCCTGCTAACTTGTGATGC 
TTCGGGTGTTTTACCACCAGTATCTAAATTGACTCCTGAACAAGTCATGT 
ACCATTTCATCTCTGGTTACACTTCTAAAATGGCTGGTACTGAGCAAGGT 
GTCACTGAACCTGAACCAACATTTTCATCTTGTTTCGGACAACCCTTCCT 
AGCCTTGCACCCTATTAGATACGCAACCATGTTAGCTACAAAGATGTCTC 
AACATAAAGCTAATGCGTACTTAATCAACACCGGCTGGACTGGTTCTTCC 
TACGTATCTGGTGGTAAACGTTGCCCATTGAAGTACACAAGGGCCATTCT 
GGATTCTATTCATGATGGTTCGTTAGCCAATGAAACGTACGAAACTTTAC 
CGATTTTCAATCTTCAAGTACCTACCAAGGTTAACGGTGTTCCAGCTGAG 
CTTTTGAATCCTGCTAAAAACTGGTCTCAAGGTGAATCCAAATACAGAGG 
TGCAGTTACCAACTTGGCCAACTTGTTTGTTCAAAATTTCAAGATTTATC 
AAGACAGAGCCACACCAGATGTATTAGCCGCTGGTCCTCAATTCGAGTAA 

YKR097W, 549 aa (SEQ ID NO 264) 

MSPSKMNATVGSTSEVEQKIRQELALSDEVTTIRRNAPAAVLYEDGLKEN 
KTVISSSGALIAYS6VKTGRSPKDKRIVEEPTSKDEIWWGPVNKPCSERT 
WSINRERAADYLRTRDHIYIVDAFAGVTOPKYRIKVRWCARAYHALFMTN 
MLIRPTEEELAHFGEPDFTVWNAGQFPANLHTQDMSSKSTIEINFKAMEM 
IILGTEYAGEMKKGIFTVMFYLMPVHHNVLTLHSSANQGIQNGDVTLFFG 
LSGTGKTTLSADPHRLLIGDDEHCWSDHGVFNIEGGCYAKCINLSAEKEP 
EIFDAIKFGSVLENVIYDEKSHWDYDDSSITENTRCAYPIDYIPSAKIP 
CLADSHPKNIILLTCDASGVLPPVSKLTPEQVMYHFISGYTSKMAGTEQG 
VTEPEPTFSSCFGQPFLALHPIRYATMLATKMSQHKANAYLINTGWTGSS 
YVSGGKRCPLKYTRAILDSIHDGSLANETYETLPIFNLQVPTKVNGVPAE 
LLNPAKNWSQGESKYRGAVTNLANLFVQNFKIYQDRATPDVLAAGPQFE 

YMR173W, 1793 bp, CDS: 501-1793 (SEQ ID NO 313) 

AAACAAGTGTAACATAAATACATTCTGTAAATCTACAAAAATCGTTAGTG 

CTGTTTTCTTTTTGAGATTGAAAAGTACGAATCATACACATCTCTTATTC 

TGAGAAGGGTGCATATGACGTAAATCAATGCGTACAAAGCGGTTTCCGGT 

GCTGGCCTGGCCCACCACAGTTTTGGCGTGGTTGATTTTAAAAACCTTCG 

GGAAGGTGAAAAAACCACTCCGAAGGTTCGAGGATGACAAATCGCCCCTT 

AGCTGTGGCCATACAAGCTTGGCACCGACGAAAAAGGGAAAAAGGAAAAG 

AATGTCGTACAAGAACTCTTACAACCACGTTGAGATTTCATTTAACAACG 
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CCCCCCTTTCCATTATATAAGAAGGCATTAATTTTTATGTAATAAAAAAA 
GAATTTCTCGAAAATGTCTTACAATTAATTTTTTCTTTTGTAGAGTAGGG 
CTTTAATAGACTGATATATACGGTATTATAAGTGAACGAAAAAAACAGCA 
ATGGGTTTATTTGATAAAGTGAAGCAATTTGCTAACAGCAATAATAACAA 
CAATGATTCTGGCAATAACAATCAAGGCGATTATGTTACCAAAGCTGAGA 
ATATGATCGGCGAAGATAGAGTCAATCAATTCAAAAGCAAAATCGGAGAG 
GACAGATTTGATAAGATGGAGTCCAAGGTTCGTCAACAATTTTCTAATAC 
CTCTATAAATGACAACGACTCCAACAACAACGACTCATATGGTTCTAATA 
ACAACGATTCATATGGTTCTAACAACAATGATTCATATGGCTCTAACAAC 
AATGATTCATATGGCTCCAACAACAATGATTCATATGGCTCTAACAACGA 
TGATTCCTACGGTTCTTCCAACAAGAAGAAGAGCTCTTATGGTTCTAACA 
ATGACGATTCGTACGGCTCCAGCAACAACAATGACTCTTACGGTTCCAAC 
AACAATGACTCTTACGGTTCCAACAACAATGACTCTTACGGTTCCAACAA 
TGACGACTCTTACGGTTCGTCAAACAAGAATAAGAGCTCTTACGGTTCCA 
ACAATGACGATTCTTATGGCTCTAACAATGATGATTCATATGGTTCTTCC 
AACAAGAAGAAGAGTTCTTATGGTTCCAGCAACAACGATTCGTATGGTTC 
TAACAACGATGATTCATATGGTTCTAACAACAATGATTCATATGGCTCTA 
ACAACGATGATTCCTACGGTTCTTCCAACAAGAAGAAGAGCTCTTATGGT 
TCTAACAATGACGATTCGTACGGCTCCAGCAACAACAATGACTCTTACGG 
TTCCAACAATGACGACTCTTACGGTTCGTCAAACAAGAATAAGAGCTCTT 
ACGGTTCTTCTAGCAACGATGATTCTTACGGATCTTCCAATAACGACGAC 
TCTTACGGTTCTTCCAACAAGAAGAAGAGTTCTTATGGTTCCAACAATGA 
CGATTCTTATGGCTCTAACAATGATGATTCATATGGTTCTTCCAACAAGA 
AGAAGAGTTCTTATGGTTCCAGCAACAACGATTCGTATGGTTCTAACAAC 
GATGATTCCTACGGTTCTTCTAACAAAAAGAAGAGTTCTTATGGTTCCAA 
CAACGATGATTCATACGGCTCCAGCAACAACAATGACTCTTACGGTTCCA 
ACAATGACGACTCTTACGGTTCCTCTAATAGAAACAAGAACTCCTATGGG 
TCTTCCAACTACGGTTCATCCAACAATGATGACTCTTATGGTTCATCTAA 
TAGAGGCGGTCGTAATCAATACGGTGGTGACGACGATTACTAA 

YMR173W, 430 aa (SEQ ID NO 314) 

MGLFDKVKQFANSNNNNNDSGNNNQGDYVTKAENMIGEDRVNQFKSKIGE 

DRFDKMESKVRQQFSNTSINDNDSNNNDSYGSNNiro 

KTOSYGSNNNDSYGSNNDDSYGSSNKKKSSYGSlinsroDSYGSSNli^ 

NiroSYGSNNNDSYGSNNDDSYGSSNKNKSSYGSNiroDSYGSNN^ 

NKKKSSYGSSimJSYGSNNDDSYGSNimiSYGSNiyroDSYGSSNKKKSSYG 

SNNDDSYGSSNipjDSYGSNlSroDSYGSSNKNKSSYGSSSiroDSYGSSl^ 

SYGSSNKKKSSYGSNNDDSYGSNITODSYGSSNKKKSSYGSSNNDSYGSNN 

DDSYGSSNKKKSSYGSim)DSYGSSNNNDSYGSNiroDSYGSSNMJKNSYG 

SSNYGSSNNDDSYGSSNRGGRNQYGGDDDY 

YIL057C, 995 bp, CDS: 501-995 (SEQ ID NO 217) 

CCCAACAGATTTCAAGTCTGTCGCCTTAACCACTCGGCCATAGTGCCTAA 

AACAATGTAGGTTATTTAAGCAAGTATTGTAGATACTTTTCGTAATAAAC 

TACAATGCACCCACGACTCGCGGTGTAATGATGGCATG/^TCATTGAAC 

GAAGTTTTGCGGCTATACGGCTGAAGGACGAGACTAAAGGGACAGGAATT 

ATTAATGCGGGGTATAATTTGAATAGTATTAACGGGCACTGCCGTTTAGC 

CATCAAATGCTATTGTTGGGGTATTCTCTCTACTTTTTGTTCTTGGCTTG 

AACCTTTTCGGCGGTTGGCAATCGTCCGTATATAAGCATCGGCTGTCCCA 

ATCCTCTATTGCCCTTTTCCCTTGCACCTCCTTCTCAATTCTTCGTATCT 

TTCGCGTAAAGGTAGATCTTGATTCACCTATCTGTCGAAACACGATTAAG 

TGCAAACGAAACAACGTACAGTATATAACAAAGTATTTTAAATAATAAGA 

ATGACGAAAAAGGATAAGAAAGCAAAGGGTCCTAAGATGTCCACCATCAC 

TACAAAAAGTGGTGAGTCCTTAAAGGTTTTTGAGGATTTGCATGATTTTG 

AAACATATTTAAAGGGTGAGACGGAAGATCAAGAGTTCGACCATGTCCAT 

TGCCAACTGAAGTACTATCCACCCTTTGTCCTGCATGATGCGCATGATGA 
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TCCGGAAAAGATCAAAGAGACTGCCAATTCGCACTCTAAGAAGTTTGTTC 
GCCATTTACACCAGCATGTTGAGAAGCACCTGCTAAAGGACATCAAAACC 
GCTATCAACAAGCCAGAATTGAAATTCCACGATAAGAAAAAGCAGGAATC 
CTTTGACCGGATTGTTTGGAATTATGGCGAAGAAACGGAGTTGAACGCCA 
AGAAATTCAAGGTGTCTGTCGAAGTTGTATGTAAACACGATGGCGCAATG 
GTAGATGTTGATTACAAGACAGAACCCTTGCAGCCACTCATCTAA 

YIL057C, 164 aa (SEQ ID NO 218) 

MTKKDKKAKGPKMSTITTKSGESLKVFEDLHDFETYLKGETEDQEFDHVH 
CQLKYYPPFVLHDAHDDPEKIKETANSHSKKFVRHLHQHVEKHLLKDIKT 
AINKPELKFHDKKKQESFDRIVWNYGEETELNAKKFKVSVEWCKHDGAM 
VDVDYKTEPLQPLI 

YDR544C, 929 bp, CDS: 501-929 (SEQ ID NO 135) 

TAAAGTAGTCGGTACGTACTTTCGTTTTCAATTTCCATGGTGCACAGTAT 

CTTAACTATCTGCTTAGTCGAGGAGAACCAGGATTCTGTTCGTTGCTCAG 

CCGCTTCGTGGATATTCTCTTGGATACTTTAAATATGGACCTACGCTTAG 

CCTGCGCTTAGCCTACAACTTCTTCCGCTCTCGAAAAGACCAATATAATA 

GAAAGTTATAAATTACATTTCCTTATTAGGTATACGACCTCGCGCTTCGA 

AGTAGAGGAGCCCTTTTTGGCGTACCTACATATGGCGCGTCAGACAGACA 

AACTTCCCCCAAAAATGTATTACCCCGCCGAATAAGAAAACAGACCCATT 

CACCCACGACGTATCAAGTTACTTCCTTGGTGCAATGTCCCACTATAAAA 

AAATTCCTTGACGCTAGATCGTTGGACTAAAATCTGCGTCACAATCGCCT 

AAACAGGAAATATTGCCTATTTTCGTACAAGGTTACTTCCTAGATGCTAT 

ATGTCCCTACGGCCTTGTCTAACACCATCCAGCATGCAATACAGTGACAT 

ATATATACACACCACACCACACCCACACACACCACACCACACCCACCACA 

CCCACACCACACCCACACCCACACCACACCCACACACCCACACACCCACA 

CCAGAGAGAAGCCTAAGCCTAAGACTAAGACAAGCCAAGCCTGACCAACC 

TGTCTCTCAAATTACCCTCCATTACCCTACCTCCCCACTCGTTACCCTGA 

CTCATTCAACTATACCACCCCAACCACCATCCATCTCCCTGTGTACTACC 

ACCAACCGACCGTCCACCATAACCGTTACCCTCCAATTACCCATATCCAA 

CTCCACTACCACTTACCCTACCATCTCCCATCTACTACTCACCATACTAT 

TGTTCTACCCACCACTATTGAAACGCTAA 

YDR544C, 142 aa (SEQ ID NO 136) 

MSLRPCLTPSSMQYSDIYIHTTPHPHTPHHTHHTHTTPTPTPHPHTHTPT 
PERSLSLRLRQAKPDQPVSQITLHYPTSPLVTLTHSTIPPQPPSISLCTT 
TNRPSTITVTLQLPI SNSTTTYPTI SHLLLTILLFYPPLLKR 

YKR040C, 1004 bp, CDS: 501-1004 (SEQ ID NO 255) 

GGGCTTTTCCAGTGCCGCGGCCTCGA6ATCCAGGCACCAGGAACTAGGCA 

CGCTGTGTATTCTAACACATTGAAGGGCCTAGGCCCGCTGACGTGGGGTC 

TAGTTCCACTTTTTCATTACCTTTTCTCGGTCTTTTCTTGCTCCCACAGG 

CCGTTAATGGCCTGAAACAGTTTTGTGACTTTGGACTTATGATAACGATG 

TTTGTCCGGGTGCCACCGGATTCTATCGCGGCGAATCAAGTCTAGTCTGT 

TTGCATCCATCAAGGCACTGCTCATTGTGTAAAATTGTTCTACGCTTTTG 

TCATCAATCATATCTAAACTCACAGCCGCTAGGGTAGGTGTGCCTGGCAG 

TGGTAAGGTAGCCGGCTCGTCTTTGGTCATGCGCCAATACTGTCGAACGG 

CCCGCGCGTAGCGTTCTTCGGCTTCAACCTTAGAGCTGATACCTTTTGCC 

TGGTCAAAGGCGAAAACGTCTACCTCGCTTTCACTGCTGCTTTCGCTTTC 

ATGACTTCGTTTCAAGCGGTCTCTTTCGCTCTCGGTTGTAACACACTTGT 

AGCCTGCTATGCTTTCACCGTACTCGAAAAGCGTAGCCTCATGACTAGTT 

GTACCAACGCCCTTTCTTTTCTTTTTTTTCTCTTGACACTTCGGCGTATT 

CATCGCCACTGGTACAAGCCGTATGGTGCTTTTTTGCTCATTTTCGTTTT 

GACGTTGCGATGGTTTCGCGGACCAATCGCATGGGTGGTGGTGGATGTTG 

TCTTTGCTAGTTGCAACGTAGTCTTCTTCTCTCCTGCGCTTTCTGACGAA 
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AATTGGCCTTACGTATCTTTTTTCGGCGTCGTTGTCGTCATCGCTGTTCA 
TATAATCGTCGTCACTCATATCGGCGCTTTTACTGCATGCTGTCTTTTGA 
AGAGAGTTTCATTGAAAAGTAGTGAAGAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAA 
AAAAAGGAAAAAAGCTTACATACGGAAAGAGAAAAAAAAAAAAAGAAATT 
TTAA 

YKR040C, 167 aa (SEQ ID NO 256) 

MTSFQAVSFALGCNTLVACYAFTVLEKRSLMTSCTNALSFLFFLLTLRRI 
HRHWYKPYGAFLLIFVLTLRWFRGPIAWVWDWFASCNWFFSPALSDE 
NWPYVSFFGWWIAVHIIWTHIGAFTACCLLKRVSLKSSEEKKKKKKK 
KKEKSLHTEREKKKKKF 

YNL338W, 659 bp, CDS: 501-659 (SEQ ID NO 337) 

TAAAGTAGTCGGTACGTACGTTCGTTTTCAATTTCCATGGTGCACAGTAT 

CTTAACTATCTGCTTAGTCGAGGAGAACCAGGATTCTGTTCGTTGCTCAG 

CCGCTTCGTGGATATTCTCTTGGATACTTTAAATATGGACCTACGCTTAG 

CCTGCGCTTAGCCTACAACTTCTTCCGCTCTCGAAAAGACCAATATAATA 

GAAAGTTATAAATTACATTTCCTTATTAGGTATACGACCTCGCGCTTCGA 

AGTAGAGGAGCCCTTTTTGGCGTACCTACATATGGCGCGTCAGACAGACA 

AACTTCCCCCAAAAATGTATTACCCCGCCGAATAAGAAAACAGACCCATT 

CACCCACGACGTATCAAGTTACTTCCTTGGTGCAATGTCCCACTATAAAA 

AAATTCCTTGACGCTAGATCGTTGGACTAAAATCTGCGTCACAATCGCCT 

AAACAGGAAATATTGCCTATTTTCGTACAAGGTTACTTCCTAGATGCTAT 

ATGTCCCTACGGCCTTGTCTAACACCATCCAGCATGCAATACAGTGACAT 

ATATATACCCACACCCACACCCACACACCACACCCACACACCCACACCAC 

ACCCACACCCACACACCCACACCCACACCCATCACAACCCTAACCCTACC 

CTATTCTAA 

YNL338W, 52 aa (SEQ ID NO 338) 

MSLRPCLTPSSMQYSDIYIPTPTPTHHTHTPTPHPHPHTHTHTHHNPNPT 

LF 

YJR115W, 1010 bp, CDS: 501-1010 (SEQ ID NO 235) 

GCCAGTATCCCTTTCTGAAATAAGCTAAACCCTTGCAACCACCAGGGGTG 

CCGCCGTCCTAACTTTCCAGCCTGGCAGCGCGTCGAGTCGCCGAATGTTG 

CGGGCGCTGCCCCGCCCGCAACACCGCGCCCGCCCTGCCTCAGCTTAACC 

GAAACCACACGGGTCTGCCATCTTCCATATACCCTGGCTCTTCTTTCACA 

ATGCCCGCTCACAACGCCAACTGCAAAAGAAGCCCGCCCTTAGTCGGTTT 

TCCCCACTTTGATATAACCCCCCCCCCCCCCCCCCCGCATCAACT6GTAA 

TTTAACCCAAACACCACGGGGTCATAATTTAAAAGCGAAAAACCTTAAAG 

CGTTCTCGAAGAAATCTTCCTGTAGATGATGTCGTAGCAAACTTATCTTT 

TAGAGTGTTTGTGCTTACTGCATTGTCAGATCAAAATTTACGTAGCCGCC 

CTTTTCAACCCCTGTCGAAGAGTAGCATAACAGCAGCGTAGTGAACGTGC 

ATGTTCACAAATACACGTACAATATTAATATACAATAGTAAGGTGATGAA 

CACACACACACACACACACACACACACACACACACACATATATATATATA 

CAGGAGATCAAGTTAGTGTGAGGGGACGACTACTGAGTTTGAAGTTCTTT 

AAAGTGTTAAAGTTATTTTTCCCCTCTCCCACCTCGTTGGCAACCTCTCA 

CCCACCGCTTAGCAGCATGTCTCCGTACATGACCATACCTCAGCAATACT 

TATACATAAGCAAGATACGTTCCAAGCTGTCTCAGTGCGCCCTTACTCGA 

CACCACCACAGAGAACTTGATCTACG2UUy^TGGTGGGCCACGCCAATAT 

GCTGGACAGGATCCTCGACGAAATAGACGAAATCGACAGCGAGGTAGTAC 

TGTGTGACGCTGCCGATGGTTCTTCTACTGCAGAAGCTCATTCCGCTTCC 

CCAGCATCCAGCGACTCTTCTCCTCTCACTAATAACATCCGGCCCATTAG 

CATTATGTGA 
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YJR115W, 169 aa (SEQ ID NO 236) 

MFTNTRTILIYNSKVMNTHTHTHTHTHTHIYIYTGDQVSVRGRLLSLKFF 
KVLKLFFPSPTSLATSHPPLSSMSPYMTIPQQYLYISKIRSKLSQCALTR 
HHHRELDLRKMVGHANMLDRILDEIDEIDSEWLCDAADGSSTAEAHSAS 
PASSDSSPLTNNIRPISIM 



YBL072C, 1103 bp, CDS: 501-1103 (SEQ ID NO 27) 

GTCCTACACACGAGCATCGCTGGGAAAGCTTGAGGGCTTTCTCTTACGCAGTGTTCATGGTGTTACGGG 
ATGGAACTGTTTCATATACGTTATTTACAGGCCTATCTTAAAGTTATAGGAAATTACACTTGCCATTTG 
CTTTTTGGTACTCACAAGAAGACGTTATAAACACACCAGGACAAAAA6TATGTGCTATGGTCATATGAG 
TAATGGAACTACATATTATTTTGAATGCTACAGGACCTCTCTTTGAATGGAATAGATAGTGGAAAAAGT 
AAACTTAACTAAAAGGGATGATATAAATTGTGACAGGAGCAGTGCACTAAACTGAATCCTTTGTGTACC 
CCAAAAATCAAGCCTCTTATGAAACGCCGAGTTTTTCACAAGAAGAGATGAAAAGAAACCAAAGCATAT 
TTCAAGATAAGAAAAAAATTCCGCAACTTTTGTACGTTCTTTATTTTACTAACAAGCGTCATTAAATTT 
TCTATTACAGTTACAAAATGGGTATTTCTCGTGATTCTCGTCACAAAAGATCCGCTACCGGTGCCAAGC 
GTGCTCAATTCAGAAAGAAGAGAAAGTTCGAATTAGGCCGTCAACCAGCCAACACCAAGATCGGTGCTA 
AGAGAATTCACTCTGTTAGAACTAGAGGTGGTAACAAGAAATACAGAGCTCTAAGAATTGAAACCGGTA 
ACTTTTCTTGGGCTTCTGAAGGTATCTCCAAGAAGACCAGAATTGCTGGTGTTGTTTACCATCCATCCA 
ACAATGAATTGGTTAGAACTAACACTTTGACCAAGGCTGCCATTGTCCAAATTGATGCTACTCCATTCA 
GACAATGGTTCGAAGCTCACTACGGTCAAACCTTGGGTAAGAAGAAGAACGTCAAGGAAGAAGAAACTG 
TTGCCAAGAGCAAGAACGCTGAAAGAAAGTGGGCTGCTAGAGCTGCTTCTGCCAAGATCGAATCTTCCG 
TTGAATCTCAATTCAGCGCCGGTAGATTATACGCTTGTATCTCTTCCAGACCAGGTCAATCCGGTAGAT 
GTGATGGTTACATCTTGGAAGGTGAAGAATTAGCTTTCTACCTAAGAAGATTGACTGCTAAGAAATAG 

YBL072C, 200 aa (SEQ ID NO 28) 

MGISRDSRHKRSATGAKRAQFRKKRKFELGRQPANTKIGAKRIHSVRTRGGNKKYRALRIETGNFSWAS 
EGISKKTRIAGWYHPSNNELVRTNTLTKAAIVQIDATPFRQWFEAHYGQTLGKKKNVKEEETVAKSKN 
AERKWAARAASAKIESSVESQFSAGRLYACISSRPGQSGRCDGYILEGEELAFYLRRLTAKK 



YBL092W, 893 bp, CDS: 501-893 (SEQ ID NO 33) 

TACTGGAGAAGAGTGTTTGATTCCAGCAGAAGGTAATACGCACCTTTCTCATCTATTTGCAGAATCGTT 
TTATTAAAATACTTTTAAAGAATTTAGATTTTGATAATTAGTTCATTCTCTTTTACAAAGATAATCACC 
AAACAGGGACAATACACTGAACGATAAAAGTATGTGACATATAGAATGCTAGAATGAATAGCCTAGACT 
GCATTGTTATGAGAGCAACGTTTGATATTTGTGGCGATTGGAACAAACATAGTACATGCCAAAATGAGA 
TGAAATGTCCAATTTGAACTGATTAACATACACGCGCAAGCTCGTATTTGTTTACTGGTACACCTAGAG 
TTAGCCGATCAAAGAGACAGTGGCAGATATATGGGAAAATTTTCTCCGGAAGATTGCATGCGAGAGTCT 
CATAACCAGTCATTTCCCAAGATACAATTCTCGGAGCTGTTATACTAACAAACTTTTAATTTTCATTTT 

AGCGTCATCACTCTGACCGTTACCACAGAGTTGCTGAAAACTGGAGAAAGCAAAAGGGTATTGACTCTG 
TTGTTAGAAGAAGATTCAGAGGTAACATCTCTCAACCAAAGATCGGTTACGGTTCTAACAAGAAGACCA 
AGTTTTTGTCACCATCTGGTCACAAGACTTTCTTAGTCGCTAACGTTAAGGATTTGGAAACCTTGACCA 
TGCACACCAAGACTTACGCCGCTGAAATTGCTCACAACATCTCCGCTAAGAACAGAGTTGTCATTTTGG 
CTAGAGCTAAGGCTTTGGGTATCAAGGTCACCAACCCAAAGGGTCGTTTGGCTTTGGAAGCTTAA 

YBL092W, 130 aa (SEQ ID NO 34) 

MASLPHPKI VKKHTKKFKRHHSDRYHRVAENWRKQKGIDSWRRRFRGNI SQPKIGYGSNKKTKFLS PS 
GHKTFLVANVKDLETLTMHTKTYAAEIAHNISAKNRWILARAKALGIKVTNPKGRLALEA 



YBR009C, 812 bp, CDS: 501-812 (SEQ ID NO 37) 

GAAAAATCGCCCGGGCATTTCGTTATCTTCCACGCTAAAAGTCAAGGAGAGATATTACGGCCAGGATCG 
CAAAGGTGCAGAGCAAGGAAATGTGAGAAATTGTGAGAACGATAATGTATGGGACAATGCGAAAATGTG 
AGAACGAGAGCAAAAATCTTTTTTGTATCTCCCCGCCGAATTTGGAAACCGCGTTCTGAAAACTTCGCA 
TCTTCACATAGTAAAACTGTTCCGAGCGCTTCTCCCCATAATGGTTAGTGGTAAAAACCGAAGTTGTTT 
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ACTTTAGCAAATGCCCGCGAATACGGTGGTAAATTGCCACCCCCCCTTCCCCATTCATTGGGTAAAGAC 
CAATTTGATGGATAAATTGGTTGTGGAAAAGGTCTAATTCTTTTTCCTATAAATACCGAGATATTTTTT 
CTATATGATGGTTTCCGTCGCATTATTGTACTCTATAGTACTAAAGCAACAAACAAAAACAAGCAACAA 
ATATAATATAGTAAAATATGTCCGGTAGAGGTAAAGGTGGTAAAGGTCTAGGTAAAGGTGGTGCCAAGC 
GTCACAGAAAGATTCTAAGAGATAACATCCAAGGTATTACTAAGCCAGCTATCAGAAGATTAGCTAGAA 
GAGGTGGTGTCAAGCGTATTTCTGGTTTGATCTACGAAGAAGTCAGAGCTGTCTTGAAATCCTTCTTGG 
AATCCGTCATCAGAGACTCTGTTACCTACACCGAACACGCCAAGAGAAAGACTGTTACTTCTTTGGATG 
TTGTTTATGCTTTGAAGAGACAAGGTAGAACCTTATACGGTTTCGGTGGTTAA 

YBR009C, 103 aa (SEQ ID NO 38) 

MSGRGKGGKGLGKGGAKRHRKILRDNIQGITKPAIRRL7VRRGGVKRISGLIYEEVRAVLKSFLESVIRD 
SVTYTEHAKRKTVTSLDWYALKRQGRTLYGFGG 

YBR189W, 1501 bp, exonl : 501-507, intronl: 508-920, exon2 : 921-1501 
(SEQ ID NO 59) 

TGGCTTCTTCTTTGCCTGTTTTGCCCAGCTGGTTGATACGGGCACGTAACTGATTTAATTCTTGGTCCC 
TTTCTAGTGATAAATCTCGCAGAGAGGGCATACTGGTTGTAAAAAGTAGTCGCAACAAGTAAGTCGTAA 
AAAAGTAGATGTAATGGAAGGCTTTGAAGGAACGGCTAGCCAGCTTTTCTGTATCATTCCTAGCCTAAT 
TGACAGCATCTTGACCTTCTAGTATGGAAACTTTCAATTTCAGAAAGCGGTGTTCCCCGCTGCGACGAT 
TTAATCCGTACATTTACACATCTGTACATTTTTCATATTCGCAAAACAAAGGTTACTTGATU^AAATCAT 
AAAGTTGGCGGCTTCAGGTGGACGCGCTTCACTCATGTAGCTTAACATTCAATCCCATTAAGCATTATG 
CATAAATTTCATGAAGTTTACTTAATAAAATTGTTCATTTGCATAGACAAGAAAGAAAGCAACAAGACA 
ACTAAGACTAAGCAACAATGCCAAGTACGTATTAGACTATATCGAAGAGGAGGGAAATTCTTCACTCTG 
ACTCGTTGATTTTGAAAGAGGTTCGGGTCCTCATAAATATTTGAGAATATGAAATTCCATAATAGTATA 
CCTTCATTGAGTAGCACGACAACAGCCTGAATTACTATCCATATTATGAATATCTTTATTTACACTGAA 
CTCCCGACACTTCAGTTAAACAGGGATACATTAGAGATCAAGGTGATCTAATAGGGAACATCTCTCTCG 
TAACAATGGGACAGTATTTTATTTTCCAAGGCGGATACCTAATTATGCGTTTTTAATCATATCTCTACA 
ATATTTATGAGCACTTACTTGGGCCCTTGCAGACTTTTGTTCCGGGAAAACTTTTGACTAACAAGAATC 
CAATTTTACTTTTTTTTTTTTAGGAGCTCCAAGAACTTACTCTAAGACTTACTCTACACCAAAGAGACC 
TTACGAATCTTCTCGTTTGGACGCAGAATTGAAGTTGGCCGGTGAATTCGGTTTGAAGAACAAGAGAGA 
AATTTACAGAATTTCTTTCCAATTGTCTAAAATTCGTCGTGCTGCCAGAGACTTGTTAACTAGAGACGA 
AAAGGACCCAAAGAGATTGTTCGAAGGTAATGCCTTGATCAGAAGATTGGTTAGAGTTGGTGTCTTGTC 
CGAAGACAAGAAGAAGTTGGATTATGTTTTGGCTTTGAAGGTTGAAGATTTCTTGGAAAGAAGATTGCA 
AACTCAAGTCTACAAGTTGGGTTTGGCCAAGTCTGTCCACCACGCCAGAGTTTTAATCACTCAAAGACA 
CATTGCTGTTGGTAAGCAAATCGTCAACATCCCATCTTTCATGGTCAGATTGGACTCTGAAAAGCACAT 
TGACTTCGCTCCAACTTCTCCATTCGGTGGTGCTAGACCAGGTAGAGTTGCTAGAAGAAACGCTGCTAG 
AAAGGCTGAAGCTTCCGGTGAAGCTGCTGAAGAAGCCGAAGACGAAGAATAA 

YBR189W, 195 aa (SEQ ID NO 60) 

MPRAPRTYSKTYSTPKRPYESSRLDAELKLAGEFGLKNKREIYRISFQLSKIRRAARDLLTRDEKDPKR 
LFEGNALIRRLVRVGVLSEDKKKLDYVLALKVEDFLERRLQTQVYKLGLAKSVHHARVLITQRHIAVGK 
QIVNIPSFMVRLDSEKHIDFAPTSPFGGARPGRVARRNAARKAEASGEAAEEAEDEE 

YBR191W, 1371 bp, exonl: 501-511, intronl: 512-899, exon2 : 900-1371 
(SEQ ID NO 61) 

AATCCTTATTGTCAGAAATTGAAGCCGTTAATATTTAAAGGCTAATTCTCCATGCCATCTTGCATTCAC 
TTTGGTATATATCTCTTGACCTCAATATATCTCGATAATATAAATCGCAATATTATACTTGTTAGTCTG 
ACAGTTTTACACCTGTACATCTTCACCATCACCACACCCTTTTTTACTGGAGGCAAGGATGAGTTTGAA 
TATCGCCTTTTTCCCAGCCGCTAGAACATGCTCAGAACCGAGGAAAAGCACCGCTGCCAAACCTCCTTT 
GATGTGTTGGCCCACCGCTACTAGTGGCCGTGCTGGAAGCCCAGGCAGCGGTGGGGGCCACAATACGAG 
AGCTGGAAAGGTAAACGGTCTCTGCGCCTCTGTGAAATTTTATCACCAATGGAGTGTCATGTCTGGTAA 
AGATAATATAGAAAGTAGTGTGCAATTTCAGGCATTACCGATTGAACTTTGGAATAAGAGAACCAAGAC 
AAAAATAACTAGCAACAATGGGTAAATCGTATGTCATTTAATCCTATGAATCTACAGCACGAACGAATC 
ATGGTATCTCAAACCGAACATATCGTCACAGAAATAAAAAGATTTAAAGACGTGTCTAGTGTGAATAAA 
GCAAACATATCATTAGAGCAAAATATTGGGCAGATAAGATGATGCTACACTGATTCTGAGAAAATTACG 
TGACATGATAGGCTTTTAACGGGCTGTAAGTCATTAGTTTACAGTCGTTGCTTTGAAAATTAGTTCAAC 
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ATTAGAAGTGTAGTAATTACAAGCCCTTTTTCCAAACATTCGGTTATGTGCTGGGACGCATCTCAGAAA 
CTCGCAAAACAATAGAATACTAACATGATTTCTTATAAATCTTAATTTTGATTTATTTCCTTATAATAC 
AGACACGGTTACAGATCTCGTACTCGTTACATGTTCCAACGTGACTTCAGAAAGCATGGTGCCGTCCAT 
CTTTCTACTTACTTGAAGGTCTACAAGGTTGGTGACATTGTCGACATCAAAGCCAATGGTTCTATCCAA 
AAGGGTATGCCACACAAGTTTTACCAAGGTAAGACCGGTGTTGTCTACAACGTTACTAAGTCTTCTGTT 
GGTGTTATCATCAACAAGATGGTCGGTAACAGATATCTAGAAAAAAGATTAAACTTAAGAGTTGAACAC 
ATCAAGCACTCCAAGTGTAGACAAGAATTTTTGGAAAGAGTTAAGGCCAATGCTGCTAAGCGTGCTGAA 
GCTAAGGCTCAAGGTGTTGCTGTTCAATTGAAGAGACAACCAGCTCAACCAAGAGAATCCCGTATCGTT 
TCTACTGAAGGTAACGTTCCTCAAACTTTGGCCCCAGTTCCATACGAAACTTTCATCTAA 

YBR191W, 160 aa (SEQ ID NO 62) 

MGKSHGYRSRTRYMFQRDFRKHGAVHLSTYLKVYKVGDIVDIKANGSIQKGMPHKFYQGKTGWraVTK 
SSVGVIINKMVGNRYLEKRLNLRVEHIKHSKCRQEFLERVKANAAKRAEAKAQGVAVQLKRQPAQPRES 
RIVSTEGNVPQTLAPVPYETFI 

YCL035C, 833 bp, CDS: 501-833 (SEQ ID NO 65) 

CCGAAAGAAACCCCATGTTCTTGTTTTGCCTGCCTCCAATGCTTTATCACTCTCTCACACTGTCACAAT 
CGTGTTGTCTTCATCCTTAGAAAGGATACCACATTGATAAACAACATATATAAAGTTTAACTATTACCT 
TGATCACTTTACACGTCAAGGTCAAAACAGTTTCATAGTTATCACCTTGAAGTATGGCTCCATCATCTA 
TAAAACATGAACTTCATGCACAAGTGAGCTGTCTACAGATAACGAGCAGCCGCAACGGCGTTTCCAGAT 
TGCGATGCTTGTTTTCTTTATCTACTACTGCCTTACTACCCCCCTTGCGCCTCCTGATTCACGTGATGT 
GGGAATTTTGTCTTGAAAGGAGTAAATATATAAAATAAATGAAAAGTTTATATAATATAAAAAGGGACT 
TTAGCATAAAATAAAGAACTTCGTGCAGTACTTATACGAGCATTCGCATAATTATACAAATAGACAAAA 
CCTCAGAAGGAAAAAAAATGGTATCTCAAGAAACTATCAAGCACGTCAAGGACCTTATTGCAGAAAACG 
AGATCTTCGTCGCATCCAAAACGTACTGTCCATACTGCCATGCAGCCCTAAACACGCTTTTTGAAAAGT 
TAAAGGTTCCCAGGTCCAAAGTTCTGGTTTTGCAATTGAATGACATGAAGGAAGGCGCAGACATTCAGG 
CTGCGTTATATGAGATTAATGGCCAAAGAACCGTGCCAAACATCTATATTAATGGTAAACATATTGGAG 
GCAACGACGACTTGCAGGAATTGAGGGAGACTGGTGAATTGGAGGAATTGTTAGAACCTATTCTTGCAA 
ATTAA 

YCL035C, 110 aa (SEQ ID NO 66) 

MVSQETIKHVKDLIAENEIFVASKTYCPYCHAALNTLFEKLKVPRSKVLVLQLNDMKEGADIQAALYEI 
NGQRTVPNIYINGKHIGGNDDLQELRETGELEELLEPILAN 

YDL004W, 983 bp, CDS: 501-983 (SEQ ID NO 81) 

ATAAACATAAGATATAATAGTTTTTAAAATGGTCAACGTATGCGATGCACAACTAAAAGGTACCAATTC 
ATTAAATATTATAATATTTACTTCTTACTATTACACGAAAGACAAGTGTGAAATGCCTAGGAGATTGAT 
GATTGACAAGCTCTGGCCTTGCAATAAAAATACTTATACACAACTTCAAATAATATAGAAAAGAAAGAA 
GACTATAAGCTAAAAATGTAGACAACCTCATTTAAATATTATTCTTAGGACTTGGTAATAATAGCTAAT 
TTGTATATTATTCACCTCGGTCACCGCCTGTAATCACCTTTAACGAAAATAGATGCCCAGCCAATCAAA 
GCGCATTATGGAGTCGTCTAGGAAGGGGCCGTCCCATCATTGTAAAAGTTCATGTTAAATTAGATGGAG 
GATAACAATAAAGGTATCGTACACACACTGCTAAAAGAGCCTCAATCAATTTGTGAAGGTATAACTGTA 
GCCGTGAGGATAGGAAAATGTTACGTTCAATTATTGGAAAGAGTGCATCAAGATCATTGAATTTCGTCG 
CTAAGCGTTCATATGCAGAAGCTGCTGCCGCATCATCAGGTTTGAAGTTACAATTTGCTCTACCACACG 
AAACTTTATATAGTGGCTCCGAAGTTACTCAAGTGAACCTGCCTGCTAAGTCAGGACGTATTGGTGTAT 
TGGCCAACCATGTTCCCACCGTTGAACAATTACTACCAGGTGTCGTTGAAGTTATGGAAGGCTCTAACT 
CTAAAAAATTCTTTATATCAGGTGGATTTGCAACAGTTCAACCAGACTCGCAGTTATGTGTAACTGCAA 
TTGAAGCTTTTCCATTGGAATCCTTTTCACAA6AAAATATAAAAAATTTGTTGGCAGAAGCTAAGAAGA 
ACGTTAGTTCATCTGATGCCAGGGAAGCCGCAGAAGCTGCAATTCAAGTAGAAGTTTTAGAAAACCTAC 
AATCCGTATTGAAATAG 

YDL004W, 160 aa (SEQ ID NO 82) 

MLRSIIGKSASRSLNFVAKRSYAEAAAASSGLKLQFALPHETLYSGSEVTQVNLPAKSGRIGVLANHVP 
TVEQLLPGWEVMEGSNSKKFFISGGFATVQPDSQLCVTAIEAFPLESFSQENIKNLLAEAKKNVSSSD 
AREAAEAAIQVEVLENLQSVLK 
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YDL075W, 1263 bp, exonl: 501-557, introni: 558-978, exon2 : 979-1263 
(SEQ ID NO 85) 

ACTATATTTTGTTTTCCCGAACCTCTCCCCTTCTGGGCCCTTTTTCCATTATTCACAATATTTTCATAC 
CTTTACCTCCGTACACCAATCTTTATTTTTACCCCCATACCTTTGTATTCTGAAATTGAGAAATGATTT 
GTGGTGCTTTTTTTTTTGGACAATCTGCCTTCGTGGACAGTTTTGAAACGCTAGGCGACAGTTTTGCAA 
CGGAAGGAAGTGGGAGAGCCCAGAAAGGCTTTCTCTCGATGGTGGATCATTCTTGCGCAGGCGGAGGAT 
GGGAAAGCTCCGTTCAGGTTTGCGGCTTTTCTTTCTGGCATTTTCGTTCTCCCAACTGCGCAGGCAGAC 
ATAGCTTGACTTTACTCATGCTCGCATTAGGCGGGTTGAATCTCATAGCTTGAAAGATAGTATTGAATT 
ATATTGAAGATTTTATAACTAGTGATAATTTCATTCAAGTTTTAAAGAAAGAATTAATAAGCAAACAGA 
ACTCAATCAAAGGAAAAATGGCCGGTTTGAAAGACGTTGTCACTCGTGAATACACCATTAACTTGCACA 
AAAGAGTATGTGAAAGAATAAAAATATAATGCCCAAGGGCTTGTCATCTGAATGGTTAATTAAGAAGAT 
ATTTCTATAGTCAAGGAATACAATATCAAGAATTTGTACCACAGAAACCTATCAACAAAGATCATTGAT 
CAAGATATATTTTATAATACGGAATTTGAAGACCATAATCAATATTATAACATCCAAGAGGGGAAAGAT 
ACACTTCGGCTGGACTTAAAGAGCGATGAAGACAGAAATAGTTATCTTAAATAGTGGAATCCTAGATTT 
TAAGTCGACAATTATCCATATCCCAAGTTTGACTAAATATGAATCAGAACAAATTGGGTCTCCAATATA 
CAAAACCATTCATCAAGATTACACTAATATTAAAATGAACAATCGTTACTAACAAAAAATTTACCATTT 
TATTTTTAATAGTTGCACGGTGTCTCCTTCAAGAAGAGAGCTCCAAGAGCTGTCAAGGAAATTAAGAAG 
TTCGCCAAGTTACACATGGGTACTGATGATGTCCGTCTAGCTCCAGAATTGAACCAAGCTATCTGGAAG 
AGAGGTGTCAAGGGTGTTGAATACAGATTAAGATTGAGAATTTCCAGAAAGAGAAACGAAGAAGAAGAC 
GCCAAGAACCCATTGTTCTCCTACGTTGAACCTGTCTTAGTTGCTTCTGCCAAGGGTCTACAAACTGTT 
GTTGTCGAAGAAGATGCTTAA 

YDL075W, 113 aa (SEQ ID NO 86) 

MAGLKDWTREYTINLHKRLHGVSFKKRAPRAVKEIKKFAKLHMGTDDVRLAPELNQAIWKRGVKGVEY 
RLRLRISRKRNEEEDAKNPLFSYVEPVLVASAKGLQTVWEEDA 

YDR064W, 1495 bp, exonl: 501-521, introni: 522-1060, exon2 : 1061-1495 
(SEQ ID NO 89) 

TGACGGTCGTTTCACAGGAATGGAAGATGCTTTATGCCGGCGCATTAGAAATGATCAGAGAGGAGTGCG 
GTACTTTTAAATTGATAGAGGTTTCTTCAGGTTTGGAGGATGACTCAGACGTTGAAGAATTGAGGGAGC 
AATTAGAAAATTGTTAGTATAGTCTATCTTAAACACTAAACTACCTCCTATAATCATGTAGTGTACTTT 
AAACATTTTTTTATCTTCATAGCAATAATATAAGCCTTTTACCACCCATAAACCATAAAGTAGACCCAA 
ACATTTTTAAAAAAATTTTACGTTATAATTTTTTCTTTGTCGTTTTTTCTGAGCGCGCAAAGTAGCGGT 
GAAATTTTGATACGAATGAGATTTCCACTTCTGTACAGATGGAAATTTATGTTGGCCGACATATATCAC 
AGTCGTGATTGAATTAACAATTTCTTTCTCATTAATATTTATTCTAAACGGTTAACCACTAAATCAATC 
AACAACAATCAGTCAAAATGGGTCGTATGCACAGTGCCGTATGTTTATTAACACCATAGCGAGATATTA 
ATGCAAAAGTTGCATTGAATAGTTCGCTAAATCAGATGACACTCTAATGTGGAATTCAAAAGTGGATTT 
CTAATATAATTTGTCTCTGTCGGATCACAATTCTATTACAAGTTCCGGTGTGTACACAGGTATAGTTTA 
TACTGGA6AGTAGTTTCTACTCGCTGTACATTAGCTGGGT6ATTCCAATTTCTTTTACAAATATGTTGC 
ATTAGTTTAACAGGTTATACTATCTGCCGTTTCTCAGTATAATTTACGCCGGAAAATTACTGATGGCTA 
GCCGCCTTTATGAATTAGTTTTCACAAAGCTCATAACATAACACGTTAACCTATCGGAGGAGAACCAAG 
ATTGAAGAATCACCCGGAATAGTTATACTTTAATGGAATTGTATGGTCTGAACGAGGAAATATGTCATG 
ATACACTTTTCTTCAAGCCATATGAATCTTCATGTTACTAACATTCGATAAATTTTTTGGAATATCCAA 

TCCAGCTTGGTTCAAGTTGTCCTCTGAATCTGTCATTGAACAAATTGTCAAGTACGCGAGAAAGGGTTT 

TAACAAGATCATGAGAATCTTGAAGTCCAATGGTTTGGCTCCAGAAATCCCAGAAGATTTGTACTACTT 
GATTAAGAAGGCTGTCTCTGTTAGAAAGCACtTGGAAAGAAACAGAAAGGACAAAGACGCTAAGTTCAG 
ATTGATTTTGATCGAATCTAGAATTCACAGATTGGCCAGATACTACAGAACTGTTGCTGTCTTACCACC 
AAACTGGAAGTACGAATCCGCCACTGCCTCCGCTTTGGTCAACTAG 

YDR064W, 151 aa (SEQ ID NO 90) 

MGRMHSAGKGISSSAIPYSRNAPAWFKLSSESVIEQIVKYARKGLTPSQIGVLLRDAHGVTQARVITGN 
KIMRILKSNGLAPEIPEDLYYLIKKAVSVRKHLERNRKDKDAKFRLILIESRIHRLARYYRTVAVLPPN 
WKYESATASALVN 
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YDR099W, 1322 bp, CDS: 501-1322 (SEQ ID NO 93) 

TTGTTACGACCAATCCGTAATTCAAGCGTGGGTATTCATATGACCAGAGATAATAATACAGCGAATACT 
ATTGAAATCGTCCCTTTTTTGTTTAGGAAGAACGGACAAATCGGTCGTCTGCTCGAAATGATTAGTAGT 
GTGTCACCCGGATCAGCAAAATGACACACACGAAATACGAGGAAAAAGTCGGTCGAAAGGGGCAAATGT 
TATTATAAGTCCCTCCAGTAGTCTTTTTTTTTTCAAATATTCATCATCAAAGGTTACGAAATCTTTTGA 
GCTATCTTAAACATTCGTTCTTTTTATCAAATTTCAATTACTAACTTATTTTTTCAAAAAAAATTGCCT 
CTCCCGGTTTTTAATCATTATTTTTTTCGATTGATTAAGGGGGAAAAGCAAAGAACGAGAAAACTTGGA 
CA6AAGGTTAATACTCTGACAATTTCAAAACGAAGTAAAAAGAAAAATTATCAAATCAACAAAAAGTAC 
CCGTTACAACAAAAAAAATGTCCCAAACTCGTGAAGATTCTGTTTACCTAGCTAAATTAGCTGAACAAG 
CCGAACGTTATGAAGAAATGGTCGAAAACATGAAGGCCGTTGCTTCATCAGGTCAAGAGTTATCTGTCG 
AAGAACGGAATCTATTGTCGGTTGCTTACAAGAACGTCATCGGTGCTCGCCGTGCTTCATGGAGAATAG 
TTTCTTCGATC6AACAAAAAGAAGAATCAAAGGAGAAATCTGAACATCAAGTTGAATTAATCCGTTCTT 
ACCGTTCTAAAATTGAAACTGAATTGACCAAAATCTCTGACGACATTTTATCTGTGTTAGATTCTCATT 
TAATCCCTTCTGCTACTACTGGTGAGTCTAAAGTATTTTACTATAAGATGAAGGGTGACTACCACCGTT 
ATTTAGCTGAATTTTCCAGCGGAGATGCAAGAGAAAAGGCAACCAACTCCTCTTTGGAGGCTTATAAAA 
CCGCTTCCGAAATCGCCACAACTGAATTGCCTCCAACTCACCCAATTCGTTTAGGTCTAGCTTTGAATT 
TCTCCGTCTTCTATTACGAAATTCAAAACTCTCCTGATAAGGCTTGCCACTTGGCCAAACAAGCCTTTG 
ATGATGCTATTGCTGAGTTAGATACTTTATCTGAAGAATCATACAAGGATAGCACTTTGATCATGCAAT 
TATTAAGGGACAACTTGACCTTATGGACCTCTGATATTTCTGAATCTGGTCAAGAAGATCAACAACAAC 
AACAACAACAGCAACAGCAACAGCAACAACAGCAACAACAAGCTCCAGCTGAACAAACTCAAGGTGAAC 
CAACCAAATAA 

YDR099W, 273 aa (SEQ ID NO 94) 

MSQTREDSVYLAKLAEQAERYEEMVENMKAVASSGQELSVEERNLLSVAYKNVIGARRASWRIVSSIEQ 
KEESKEKSEHQVELIRSYRSKIETELTKISDDILSVLDSHLIPSATTGESKVFYYKMKGDYHRYLAEFS 
SGDAREKATNSSLEAYKTASEIATTELPPTHPIRLGLALNFSVFYYEIQNSPDKACHLAKQAFDDAIAE 
LDTLSEESYKDSTLIMQLLRDNLTLWTSDISESGQEDQQQQQQQQQQQQQQQQQAPAEQTQGEPTK 

YDR134C, 701 bp, CDS: 501-701 (SEQ ID NO 97) 

GGAGTTTTCCTATTTCGAATTGATGGCTGGGTTTGAGCTGCAGGACACGCTGCAGTGGGGAAGCCCTTT 
TAAATCCGCGAGTCCGGTCCGTGCTCACTTTTAGACGCGTGTTCCATCGGCGTTCGGATGGTTTCCAGT 
GAGAAAAGGGGCTACGCGTATGGTCGGTAGTCCCTTTCAGGGACCAGTGCAGAGGGTGAATCAACGGCC 

TTCTTTTTCTAACTATTTTTTTTGCAATTTTTTTGTGTACACTTTCCACAACATATAGGATGGTTTAGT 
CATCTCTCGAAGTATATAAACCGTTGCTGGATCGTGGTTGTTCTTCATCGACTTCTCTCTGCTAGACTC 
TCTTTTTTAAAATTTTTTCATAGAATAAAAAACCAAGGATAACAAACATCTTCTTTCGTTCGCTTCAAA 
ATAACTACAAATTAAAAATGCAATTCTCTACCGTCGCTTCTATCGCTGCTATTGCCGCTGTTGCCTCCG 
CCGCTTCTAACATTACCACTGCTACTGTCACAGAAGAATCTACCACTTTGGTCACTATCACTTCTTGTG 
AGGACCACGTTTGTTCTGAAACAGTTTCCCCAGCTTTGGTTTCCACTGCTACCGTCACCGTAAATGACG 
TTATCACTTAA 

YDR134C, 66 aa (SEQ ID NO 98) 

MQFSTVASIAAIAAVASAASNITTATVTEESTTLVTITSCEDHVCSETVSPALVSTATVTVNDVIT 
YDR171W, 1628bp, CDS: 501-1628 (SEQ ID NO 103) 

CTGGGGTTGGGTAACAAGTGAGCAAGGGAAAAAGTGAACATTTTAAGAAGAACAATAAAATAGCAAGAG 
ATGGAATGGTAATGCTTGGCTCTCGAGAAGAGTAGCATAAAACGAGACTTGTTTAAAACAGGATATGAC 
ATACTTCAATTCAGCTTTCCCTATCAGCCGCTCGAGCAGTTATATAGGTGTGTTGCCGGAGTAATTTGG 
CGGAGGCCAACAGTGGCTAGGCGGCAACGCCTGGAACACGCGCTTAAAAGTTCTGGAAGGTTCGCGAAT 
TGAGAACTGCTCAGGGGCGAATACAGGGGCGGCCTTGGCGGCAGGGGGGAGGCCTCTGTGAAGTTAGTT 
ATATAAGACTTGCTGTCATCGTTTTTTTGATCCCGGCAGGAACTATCTTTTATTCTCATACATACGGTC 
AAGAAGTATAATTATACATAACATAGGGACACGTTCAGGCAATTGTCCATATCCCACACAAATTAAGAT 
CATACCAAGCCGAAGCAATGAGTTTTTATCAACCATCCCTATCTCTTTATGACGTTTTGAACGCATTAT 
CCAACCAAACTGGCCAGAGAGGGCAGCAAGGATATCCTCGCCAACCACAAAGGCCACAGAGATACCATC 
CCCATTATGGACAAGTGCACGTTGGCGGGCATCATCCTCGTCATCATCCATTGTATAGCAGATACAATG 
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GTGTTCCTAATACCTATTACTACCAGTTCCCTGGACAAGCCTATTACTATAGTCCTGAATACGGTTATG 
ATGACGAGGATGGTGAAGAAGAGGACCAAGACGAAGATATGGTGGGTGACAGCGGCACTACAAGACAGG 
AAGATGGTGGCGAGGACAGCAACTCGAGAAGATATCCATCATATTACCATTGTAATACTGCCAGGAATA 
ATAGGACCAACCAACAGGCAAACAGTTTAAACGACTTATTAACCGCGTTAATAGGTGTTCCACCATATG 
AAGGCACTGAACCAGAAATTGAAGCAAATACCGAACAGGAGGGCGAAAAGGGAGAAGAAAAGGATAAGA 
AGGATAAGTCTGAAGCACCCAAAGAGGAAGCTGGCGAAACCAACAAAGAAAAACCTTTGAATCAGCTGG 
AGGAATCGTCGAGACCACCATTAGCCAAAAAATCTTCATCGTTCGCTCACCTACAAGCGCCTTCCCCAA 
TACCTGACCCGTTACAAGTATCCAAGCCTGAAACGAGAATGGACTTACCATTTTCACCAGAAGTGAATG 
TCTATGATACCGAGGACACTTACGTAGTTGTTCTTGCGTTACCAGGTGCTAACTCTAGGGCTTTCCACA 
TTGATTACCATCCATCTTCTCATGAGATGCTCATCAAGGGTAAGATCGAAGACAGAGTGGGCATTGATG 
AAAAATTCTTGAAGATCACGGAACTAAAATATGGTGCGTTTGAGAGAACCGTTAAATTCCCCGTGCTGC 
CACGCATTAAGGACGAAGAAATTAAAGCTACTTACAACAACGGTCTACTACAAATTAAGGTGCCTAAAA 
TTGTCAATGACACTGAAAAGCCGAAGCCAAAAAAGAGGATCGCCATTGAGGAAATACCCGACGAAGAAT 
TGGAGTTTGAAGAAAATCCCAACCCTACGGTAGAAAATTGA 

YDR171W, 375 aa (SEQ ID NO 104) 

MSFYQPSLSLYDVLNALSNQTGQRGQQGYPRQPQRPQRYHPHYGQVHVGGHHPRHHPLYSRYNGVPNTY 
YYQFPGQAYYYSPEYGYDDEDGEEEDQDEDMVGDSGTTRQEDGGEDSNSRRYPSYYHCNTARNNRTNQQ 
ANSLNDLLT AL I GVP P YEGTE PE I EANTEQEGEKGEEKDKKDKSEAPKEEAGETNKEKPLNQLEES SRP 
PLAKKSSSFAHLQAPSPIPDPLQVSKPETRMDLPFSPEVNVYDTEDTYVWLALPGANSRAFHIDYHPS 
SHEMLIKGKIEDRVGIDEKFLKITELKYGAFERTVKFPVLPRIKDEEIKATYNNGLLQIKVPKIVNDTE 
KPKPKKRIAIEEIPDEELEFEENPNPTVEN 

YDR399W, 1166 bp, CDS: 501-1166 (SEQ ID NO 129) 

TCGTTTATCCTTTTTGAACTGCATCTGGCATCGTTAACAGTAAGGCCATCTGGAACATCAAGCAAGCAC 
TCCACTTTTACGTCACAACCATAGTTGGTTAACTAAGAAAAGACAGTACATATTTCCCTTCCGAGTCAC 
TTATTTTTTTTTTCTTCTGAAAAAATTAATTAGATTAATTTCAATTAATATCATTTCCGCTTATCTGAC 
TTCTTTCATTTTTTTTCTCTATATTTCGCGTTTACTAGGAAAGAAAAGGAAAAAAAATTTTTCCCCCTC 
CATCTGTCCCAAATCGGGTAGCGATGAGCTGCTATAGAATTTTCTATTTAAACATGTTTGATAAGCCCA 
ATTTCCGTTAGATTTTGTTCCCCCTTCGCAGTTTGGTTTGCCGTAACTTTTTTATTTTAGTCTCCATCT 
AGCTGGAGTAATACGATGTAGTGCCTTGTAATCTTTCTTATTTTTATATTACCGTTCGTGTTCATTATA 
TCCATTACGTTCCCATAATGTCGGCAAACGATAAGCAATACATCTCGTACAACAACGTACATCAACTAT 
GTCAAGTATCCGCTGAGAGAATTAAGAATTTCAAGCCGGACTTAATCATTGCCATTGGTGGTGGTGGTT 
TCATTCCTGCTAGGATCCTACGTACGTTCCTAAAGGAGCCCGGCGTGCCAACCATCAGAATTTTTGCTA 
TTATTTTGTCTTTGTACGAAGATTTGAACAGTGTAGGCTCAGAAGTTGAGGAAGTTGGTGTTAAGGTTA 
GCAGAACACAATGGATTGATTACGAGCAATGTAAATTAGATCTAGTCGGCAAGAACGTTCTTATCGTTG 
ACGAAGTCGATGACACCCGTACCACACTTCATTACGCTTTGAGTGAATTGGAAAAGGATGCAGCTGAAC 
AGGCAAAGGCTAAAGGTATCGATACTGAAAAGTCTCCAGAGATGAAAACAAACTTCGGGATTTTTGTTC 
TACACGATAAGCAAAAACCAAAGAAAGCAGATTTGCCTGCCGAAATGTTGAATGACAAGAACCGTTATT 
TTGCAGCTAAAACTGTTCCAGACAAGTG6TATGCATATCCATGGGAATCTACTGACATTGTTTTCCATA 
CTAGAATGGCTATTGAACAGGGCAATGACATCTTTATTCCTGAGCAGGAACACAAGCAATGA 

YDR399W, 221 aa (SEQ ID NO 130) 

MSANDKQYISYNNVHQLCQVSAERIKNFKPDLIIAIGGGGFIPARILRTFLKEPGVPTIRIFAIILSLY 
EDLNSVGSEVEEVGVKVSRTQWIDYEQCKLDLVGKNVLIVDEVDDTRTTLHYALSELEKDAAEQAKAKG 
IDTEKSPEMKTNFGIFVLHDKQKPKKADLPAEMLNDKNRYFAAKTVPDKWYAYPWESTDIVFHTRMAIE 
QGNDIFIPEQEHKQ 

YDR418W, 998 bp, CDS: 501-998 (SEQ ID NO 131) 

TGCACTGTGGATGTTTGGGTTGTGTATTTTGCTTTCATAACATACAGATATTTTGTTTAAGGAAGTGAA 
ATAAACAATATCATAAAACAGGTACTTCATAGACCATAAAGCATAACCCAGATTATCCTCTTAGATAGC 
AATGCTAATGTAAACAGAGATCCGTTTGCGTGACTTTATACTAATATGATATGTCTACTTCGCTTTGTG 
TTCGAGCAGCCTGGCAGTCCCCTCTAGCCGCTTTTTTCCCTTTCCGAAGGTTTCCGCCTAAGCCCCCTG 
GCTCTAGGCCGAGAAAATGTTAATGCTCCTTCTACGAGAAAATGCTTGTCGCCACACCAGGACAGGTGC 
TCGACGACGCTTCCGCTAATCTTTCTCAATGTTGTATCTTCTTTGGCGGTACATTACTAGTATGAAAAT 
GGAATAAAAACAGTACCTAAATTATTTACTTACTTCCCGTTAAAGCAACCCCAAGTGCCCAATAGAAGG 
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ATAAATCAATAGTCAATATGCCTCCAAAGTTTGATCCAAATGAAGTTAAGTACTTGTACTTGAGAGCTG 
TCGGTGGTGAAGTCGGTGCTTCCGCCGCCTTGGCTCCAAAGATCGGTCCATTGGGTTTATCCCCAAAGA 
AGGTTGGTGAAGATATCGCCAAGGCCACCAAGGAATTCAAAGGTATCAAAGTTACTGTCCAATTGAAAA 
TCCAAAACAGACAAGCTGCTGCTTCTGTTGTTCCATCTGCTTCCTCTTTGGTCATTACTGCTTTGAAGG 
AACCACCAAGAGACAGAAAGAAGGATAAGAACGTCAAGCATAGCGGTAACATCCAATTGGATGAAATTA 
TTGAAATTGCCAGACAAATGAGAGACAAATCCTTCGGTAGAACTTTGGCTTCCGTTACTAAGGAAATTT 
TGGGTACTGCTCAATCTGTCGGTTGTCGTGTTGATTTCAAGAACCCTCATGACATCATTGAAGGTATTA 
ACGCTGGTGAAATTGAAATTCCAGAAAACTAA 

YDR418W, 165 aa (SEQ ID NO 132) 

MPPKFDPNEVKYLYLRAVGGEVGASAALAPKIGPLGLSPKKVGEDIAKATKEFKGIKVTVQLKIQNRQA 
AASWPSASSLVITALKEPPRDRKKDKNVKHSGNIQLDEIIEIARQMRDKSFGRTLASVTKEILGTAQS 
VGCRVDFKNPHDIIEGINAGEIEIPEN 

YDR513W, 932 bp, CDS: 501-932 (SEQ ID NO 133) 

TCTCCCTCTCCTGCCATATAACCCCACTGGTATTTTCCAATGCCTTATTGTTGGAAACCTGATCTTTAT 
ACCATTCCTGCACTTTCACAGGGTCATTGCCGTGGATAATACAAAACTTGAATTTGGACACCTGCTTGT 
CACATGATGTAAAATCTCCATATCTGTAATAGCTTCTAAATTGCCCTCCAATCGAATAGCAACTCGTCA 
GTTGATCAAATGCCTCTCGGCAACTCATCGTTGTCGGATATTTTGTACTCATCCTTTCCTGTTTCTTCC 
TCAAGCTGCTCTCTTTTACCCTAATAGAACCATCGCCTCCCTCTTGATTTATGCTAATACCACATCCAA 
TAGCAGAACTATTACTAAGATCCGATATTTCGGCCCCCTTCGCAAAGGGGCCCGCCGCACTTTCTTCAT 
GAATTTTCATATAAAAAGTCCCAGGACGCCAAGAAAAGGTGCCCTCTTGATTAACGGACACTCCAACTA 
CTGTTATATATTGTTTCATGGAGACCAATTTTTCCTTCGACTCGAATTTAATTGTTATTATCATTATCA 
CGTTGTTTGCCACAAGAATTATTGCTAAAAGATTTTTATCTACTCCAAAAATGGTATCCCAGGAAACAG 
TTGCTCACGTAAAGGATCTGATTGGCCAAAAGGAAGTGTTTGTTGCAGCAAAGACATACTGCCCTTACT 
GTAAAGCTACTTTGTCTACCCTCTTCCAAGAATTGAACGTTCCCAAATCCAAGGCCCTTGTGTTGGAAT 
TAGATGAAATGAGCAATGGCTCAGAGATTCAAGACGCTTTAGAAGAAATCTCGGGCCAAAAAACTGTAC 
CTAACGTATACATCAATGGCAAGCACATTGGTGGTAACAGCGATTTGGAAACTTTGAAGAAAAATGGCA 
AGTTAGCTGAAATATTGAAGCCGGTATTTCAATAG 

YDR513W, 143 aa (SEQ ID NO 134) 

METNFSFDSNLIVIIIITLFATRIIAKRFLSTPKMVSQETVAHVKDLIGQKEVFVAAKTYCPYCKATLS 
TLFQELNVPKSKALVLELDEMSNGSEIQDALEEISGQKTVPNVYINGKHIGGNSDLETLKKNGKLAEIL 

KPVFQ 

YEL009C, 1346 bp, CDS: 501-1346 (SEQ ID NO 139) 

AGTTTCACTAGCGAATTATACAACTCACCAGCCACACAGCTCACTCATCTACTTCGCAATCAAAACAAA 
ATATTTTATTTTAGTTCAGTTTATTAAGTTATTATCAGTATCGTATTAAAAAATTAAAGATCATTGAAA 
AATGGCTTGCTAAACCGATTATATTTTGTTTTTAAAGTAGATTATTATTAGAAAATTATTAAGAGAATT 
ATGTGTTAAATTTATTGAAAGAGAAAATTTATTTTCCCTTATTAATTAAAGTCCTTTACTTTTTTTGAA 
AACTGTCAGTTTTTTGAAGAGTTATTTGTTTTGTTACCAATTGCTATCATGTACCCGTAGAATTTTATT 

ATACTATCATTAATTAAATCATTATTATTACTAAAGTTTTGTTTACCAATTTGTCTGCTCAAGAAAATA 
AATTAAATACAAATAAAATGTCCGAATATCAGCCAAGTTTATTTGCTTTAAATCCAATGGGTTTCTCAC 

GCCAATTGATTTTTGATAAATTCATCAAGACTGAAGAGGATCCAATTATCAAACAGGATACCCCTTCGA 
ACCTTGATTTTGATTTTGCTCTTCCACAAACGGCAACTGCACCTGATGCCAAGACCGTTTTGCCAATTC 
CGGAGCTAGATGACGCTGTAGTGGAATCTTTCTTTTCGTCAAGCACTGATTCAACTCCAATGTTTGAGT 
ATGAAAACCTAGAAGACAACTCTAAAGAATGGACATCCTTGTTTGACAATGACATTCCAGTTACCACTG 
ACGATGTTTCATTGGCTGATAAGGCAATTGAATCCACTGAAGAAGTTTCTCTGGTACCATCCAATCTGG 
AAGTCTCGACAACTTCATTCTTACCCACTCCTGTTCTAGAAGATGCTAAACTGACTCAAACAAGAAAGG 
TTAAGAAACCAAATTCAGTCGTTAAGAAGTCACATCATGTTGGAAAGGATGACGAATCGAGACTGGATC 
ATCTAGGTGTTGTTGCTTACAACCGCAAACAGCGTTCGATTCCACTTTCTCCAATTGTGCCCGAATCCA 
GTGATCCTGCTGCTCTAAAACGTGCTAGAAACACTGAAGCCGCCAGGCGTTCTCGTGCGAGAAAGTTGC 
AAAGAATGAAACAACTTGAAGACAAGGTTGAAGAATTGCTTTCGAAAAATTATCACTTGGAAAATGAGG 
TTGCCAGATTAAAGAAATTAGTTGGCGAACGCTGA 
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YEL009C, 281 aa (SEQ ID NO 140) 

MSEYQPSLFALNPMGFSPLDGSKSTNENVSASTSTAKPMVGQLIFDKFIKTEEDPIIKQDTPSNLDFDF 
ALPQTATAPDAKTVLPIPELDDAWESFFSSSTDSTPMFEYENLEDNSKEWTSLFDNDIPVTTDDVSLA 
DKAIESTEEVSLVPSNLEVSTTSFLPTPVLEDAKLTQTRKVKKPNSWKKSHHVGKDDESRLDHLGWA 
YNRKQRSIPLSPIVPESSDPAALIOIARNTEAARRSRARKLQRMKQLEDKVEELLSKNYHLENEVARLKK 
LVGER 

YGL123W, 1264 bp, CDS: 501-1265 (SEQ ID NO 163) 

TGGCTTATTCACTAAGGATTCTTAAGGTTTTCTTAATAGTTTTCTACGTCGGCATGCGATTGTTTGGTT 
TAGAAGACTGCTTTCTAAATATGGTTGGGTGTATTTAAGCTAGACCCATACACCCGCTCTATGGGATTA 
TTTACTTGTTTGAATTTTAAGATTTGTGATAATGGAACTGGACGCAAACATTTGATGGAAAACGCATGT 
CATCATTAACGAGGTAACGTAGGTATCTGTCCTGCCTTAGTATTGCACGCAGCTTCCCAGGACGCCTAG 
CTATTTTTTCATCTATTCCCCTCTGTAGTAACGTAAGAGTTTTCAAGTTTTTAATTCAGACTTTCTCTT 

TATTGTCGATTGAAAGTTACCTACATCAACTTTCCGTGTTCCATTCCGACTATAACAAACAACCAATAA 
GCTCAACTAATTAAGTAATGTCTGCTCCAGAAGCTCAACAACAAAAGAGAGGTGGTTTCGGTGGCCGTA 
ACAGAGGCCGTCCAAACAGAAGAGGACCAAGAAACACTGAAGAAAAGGGATGGGTTCCAGTTACCAAAC 
TAGGTAGATTAGTCAAGGCTGGTAAGATTACCACCATTGAAGAAATCTTCTTGCACTCTTTGCCAGTCA 
AGGAATTCCAAATCATTGACACTTTGTTGCCAGGTTTGCAAGACGAAGTCATGAACATCAAGCCAGTTC 
AAAAGCAAACCAGAGCCGGTCAAAGAACCAGATTTAAGGCTGTTGTCGTTGTTGGTGACTCTAACGGTC 
ACGTTGGTTTGGGTATCAAGACCGCCAAGGAAGTTGCTGGTGCCATCAGAGCTGGTATCATTATTGCCA 
AGTTGTCCGTTATCCCAATCAGAAGAGGTTACTGGGGTACCAACTTGGGTCAACCACATTCTTTGGCCA 
CCAAGACCACTGGTAAGTGTGGTTCCGTCACTGTTAGATTGATCCCAGCCCCAAGAGGTTCTGGTATCG 
TCGCTTCTCCAGCTGTCAAAAAGTTGTTGCAATTGGCTGGTGTTGAAGATGTCTACACCCAATCTAACG 

TGACTCCAAACTTGTGGGCCGAACAACCATTGCCAGTTTCTCCATTGGACATCTACTCCGATGAAGCTT 
CTGCTCAAAAGAAGAGATTCTAA 

YGL123W, 254 aa (SEQ ID NO 164) 

MSAPEAQQQKRGGFGGRNRGRPNRRGPRNTEEKGWVPVTKLGRLVKAGKITTIEEIFLHSLPVKEFQII 
DTLLPGLQDEVMNIKPVQKQTRAGQRTRFKAVWVGDSNGHVGLGIKTAKEVAGAIRAGI I lAKLSVI P 
IRRGYWGTNLGQPHSLATKTTGKCGSVTVRLIPAPRGSGIVASPAVKKLLQLAGVEDVYTQSNGKTRTL 
ENTLKAAFVAIGNTYGFLTPNLWAEQPLPVSPLDIYSDEASAQKKRF 

YGR209C, 815 bp, CDS: 501-815 (SEQ ID NO 187) 

AACATCCAGACTTTTACGGGTGGCAACGGAACCAACGTATTTAGAGATTGTTTTTTGGTCAAGCGAGGA 
ACCCCTGTTGGCAAAGTTGCCAGGTATATCATGGGTGGCGAGGTCACCATTGCAAGCATTGAAACCGTT 
GGCGGCGTGAGAGTCAGTGAAGAAAGTCTTGTTGAGCCCGGTAAGAATGACATACTCGGCTTCAAGATC 
GCTCCAAGATCAGCATAACTTGAGTGCCAGTGAATATTAAGTAATCATCAAAGTATATGTGTAATTGTT 
TATACTCTTAGTAAAGGATGCTCCCTACAAGGTGGCTCTTTTCTTACTAAGCGCGTTCAGTTTCCAGCC 
AGCCGAAAGAGGGATATCAGTATATAAGAAAGCCATTCGGGGGATGAAAAGCTGACAAGAGAATAACGA 
GGACCAGTTTTTATTTGTTGTCTAGCAAGAATTATACACGCACACATACACGAGAGTCTACGATATCTT 
TAAATAACACATCAATAATGGTCACTCAATTAAAATCCGCTTCTGAATACGACAGTGCTTTAGCATCTG 
GCGACAAGTTAGTCGTTGTTGACTTTTTTGCCACATGGTGTGGGCCATGTAAAATGATTGCACCAATGA 
TTGAAAAGTTTGCAGAACAATATTCTGACGCTGCTTTTTACAAGTTGGATGTTGATGAAGTCTCAGATG 
TTGCTCAAAAAGCTGAAGTTTCTTCCATGCCTACCCTAATCTTCTACAAGGGCGGTAAGGAGGTTACCA 
GAGTCGTCGGTGCCAACCCAGCTGCTATCAAGCAAGCTATTGCTTCCAACGTATAG 

YGR209C, 104 aa (SEQ ID NO 188) 

MVTQLKSASEYDSALASGDKLWVDFFATWCGPCKMIAPMIEKFAEQYSDAAFYKLDVDEVSDVAQKAE 
VS SMPTL I F YKGGKEVTRWGANPAAIKQAI ASNV 

YHR039C-B, 1007 bp, exonl : 501-503, intronl: 504-665, exon2 : 666-1007 
(SEQ ID NO 197) 

GTACATGCACCATTCGCTTCAACTGCGTCAGATAGTTGTAGTCCCTCTGGACATAAGCATTTCGTTCGT 
GCTTGTCGTCGTCCGCCTGTTTCAACGCCTCACTCGATATATACTCCTTAGGATCATGTGTTTGACCTG 
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AGCAATTGTCCCTTGTCTTGTGCTTCTTGGAACACTCCAAAGAGCAAGTTTGCACCAAACATCTTGGAC 
ACTTGTATTTGAACTCTTTTATTCCGCATACACCACACAACACCGCCATACTTGCAAATTGCCACACCC 
TTCCCTATTAACTGGACTCCTATTCCAGCTCATCTCATCGAATATGAACTTTGACATCCACTATTATTA 
CCGCGAATTTTTTTTTTTTTCAATTTGTTACCCTGCCTTGGGTATCAAAAATTTCATCTCTAAAAGGGA 
GCGTGATAGATAAAGCAATCACACCTTAAACAATACATTTTTTTTTTTCCTGCAATCTCCAAAGTGTGC 

CTTACTAACATGAAAAACTTTTTTAAAACTGTGCTCTCTTGTTGGACTGGTACCTCGTGACAAAGGTAT 
TGGTTTTTTCATTGTTGCTCAGAACTATGTAATATTCTCTTTAGTCCCAAAAAAACGGAATTGCCACCC 
TACTACAAGCTGAAAAGGAAGCCCACGAAATAGTATCAAAGGCTAGAAAGTACAGACAAGATAAGTTGA 
AGCAAGCCAAGACTGATGCAGCCAAGGAAATCGACTCATACAAAATTCAAAAAGACAAGGAATTGAAGG 
AGTTTGAACAAAAGAATGCCGGTGGTGTTGGTGAATTGGAAAAGAAAGCAGAGGCTGGTGTGCAAGGTG 
AATTAGCTGAGATTAAGAAAATTGCAGAGAAGAAAAAGGATGACGTTGTCAAAATTTTGATCGAGACTG 
TCATCAAGCCTTCTGCTGAAGTCCATATCAATGCCTTGTAA 

YHR039C-B, 114 aa (SEQ ID NO 198) 

MSQKNGIATLLQAEKEAHEIVSKARKYRQDKLKQAKTDAAKEIDSYKIQKDKELKEFEQKNAGGVGELE 
KKAEAGVQGELAEIKKIAEKKKDDWKILIETVIKPSAEVHINAL 

YHR053C, 686 bp, CDS: 501-686 (SEQ ID NO 199) 

AACTTCAACGATTTCTATGATGCATTTTATAATTAGTAAGCCGATCCCATTACCGACATTTGGGCGCTA 
TACGTGCATATGTTCATGTATGTATCTGTATTTAAAACACTTTTGTATTATTTTTCCTCATATATGTGT 
ATAGGTTTATACGGATGATTTAATTATTACTTCACCACCCTTTATTTCAGGCTGATATCTTAGCCTTGT 
TACTAGTTAGAAAAAGACATTTTTGCTGTCAGTCACTGTCAAGAGATTCTTTTGCTGGCATTTCTTCTA 
GAAGCAAAAAGAGCGATGCGTCTTTTCCGCTGAACCGTTCCAGCAAAAAAGACTACCAACGCAATATGG 
ATTGTCAGAATCATATAAAAGAGAAGCAAATAACTCCTTGTCTTGTATCAATTGCATTATAATATCTTC 
TTGTTAGTGCAATATCATATAGAAGTCATCGAAATAGATATTAAGAAAAACAAACTGTACAATCAATCA 
ATCAATCATCACATAAAATGTTCAGCGAATTAATTAACTTCCAAAATGAAGGTCATGAGTGCCAATGCC 
AATGTGGTAGCTGCAAAAATAATGAACAATGCCAAAAATCATGTAGCTGCCCAACGGGGTGTAACAGCG 
ACGACAAATGCCCCTGCGGTAACAAGTCTGAAGAAACCAAGAAGTCATGCTGCTCTGGGAAATGA 

YHR053C, 61 aa (SEQ ID NO 200) 

MFSELINFQNEGHECQCQCGSCKNNEQCQKSCSCPTGCNSDDKCPCGNKSEETKKSCCSGK 
YHR055C, 686 bp, CDS: 501-686 (SEQ ID NO 201) 

AACTTCAACGATTTCTATGATGCATTTTATAATTAGTAAGCCGATCCCATTACCGACATTTGGGCGCTA 
TACGTGCATATGTTCATGTATGTATCTGTATTTAAAACACTTTTGTATTATTTTTCCTCATATATGTGT 
ATAGGTTTATACGGATGATTTAATTATTACTTCACCACCCTTTATTTCAGGCTGATATCTTAGCCTTGT 
TACTAGTTAGAAAAAGACATTTTTGCTGTCAGTCACTGTCAAGAGATTCTTTTGCTGGCATTTCTTCTA 
GAAGCAAAAAGAGCGATGCGTCTTTTCCGCTGAACCGTTCCAGCAAAAAAGACTACCAACGCAATATGG 

attgtcagaatcatataaaagagaagcaaataactccttgtcttgtatcaattgcattataatatcttc 
ttgttagtgcaatatcatatagaagtcatcgaaatagatattaagaaaaacaaactgtacaatcaatca 
atcaatcatcacataaaatgttcagcgaattaattaacttccaaaatgaaggtcatgagtgccaatgcc 
aatgtggtagctgcaaaaataatgaacaatgccaaaaatcatgtagctgcccaacggggtgtaacagcg 
acgacaaatgcccctgcggtaacaagtctgaagaaaccaagaagtcatgctgctctgggaaatga 

YHR055C, 61 aa (SEQ ID NO 202) 

MFSELINFQNEGHECQCQCGSCKNNEQCQKSCSCPTGCNSDDKCPCGNKSEETKKSCCSGK 
YHR056C, 2999 bp, CDS: 501-2999 (SEQ ID NO 203) 

ATGTATAGTTAAAGGTAAATTAACTAGAGAACGTGGGAACAGTTCCGCACTGTGACCACCGGAACGTAC 
GTCTGGTTAGCGCAGCATTAGTCCCAGTTACATCCGATTCAAAATGCAACAGCAAGTATTAATTGGGGA 
AATCATATCATTTTGAATATAACCTTGGCGTCCTACTAAGGATGGTTATACATCCTAGCTCGTGTAGTG 
TGATATTTTGCAGGAATGATGCAAAGAGAGGAAGAACAAGAAGAGAGTTGTTGTTTTTAATGTATCTTA 
GCAATTTATGAGAGGAGCATTGTCGTTGTCTGCTGTGACTAGTGCGTAGCTTTGCCGTTTGTTTTTAAT 
CATGATGGACATGCAAGTGAGAAAAGTGAGGAAGCCGCCTGCTTGCACCCAATGCAGGAAGAGAAAGAT 
CGGGTGCGACAGGGCCAAAACCGATATGTGGGAATTGCGTCAAGTATAACAAGCCGGACTGTTTTTATC 
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CAGATGGACCTGGTAAGATGGTCGCTGTGCCCTCTGCGTCCGGGATGTCCACGCACGGCAATGGCCAAG 
GTTCCAACCATTTTAGTCAGGGAAACGGTGTAAATCAGAAAAACGTAATGATTCAAACGCAGTATCCGA 
TTATGCAAACGTCGATAGAGGCATTCAACTTCTCGTTCAACCCCTCTGTGGATACTGCGATGCAGTGGA 
CCAAGGCCGCTAGCTACCAGAATAATAACACCAATAATAATACTGCTCCTCGTCAGAATAGTAGTACCG 
TTAGTAGTAATGTTCATGGAAACACTATTGTGAGAAGCGATAGTCCAGATGTGCCCTCCATGGATCAGA 
TTAGAGAATATAACACACGATTACAACTGGTTAACGCTCAAAGTTTTGACTATACAGATAACCCATACT 
CTTTTAATGTTGGTATCAATCAAGACTCGGCCGTTTTCGATCTAATGACTTCTCCGTTTACTCAAGAGG 
AAGTATTAATCAAGGAGATAGACTTTTTAAAAAACAAATTGCTTGATTTACAAAGCTTGCAACTGAAAA 
GTTTGAAAGAAAAATCGAATTTAAATGCCGACAATACCACGGCAAACAAAATTAACAAAACAGGTGAGA 
ATTCTAAGAAAGGCAAGGTTGACGGTAAAAGAGCCGGATTTGATCATCAGACTTCAAGGACTTCTCAGT 
CCTCACAAAAATACTTTACAGCGCTCACAATAACAGATGTGCAAAGTTTAGTCCAAGTGAAACCGTTGA 
AGGATACCCCCAACTACCTTTTCACTAAAAACTTCATCATTTTTAGAGATCATTATCTTTTCAAGTTCT 
ATAATATTTTGCACGATATCTGCCATATTAATCAGTTCAAAGTAAGTCCTCCTAACAATAAAAATCACC 
AACAATATATGGAAGTTTGCAAAGTTAACTTCCCACCAAAAGCAATAATTATTGAGACACTAAACTCTG 
AATCCCTTAACAATCTGAATATTGAAGAATTTTTGGCAATCTTTGACAAAACCCTCTTACTAGAATTTG 
TTCATAACTCTTTTCCAAATGGTGATACCTGTCCTTCATTCTCAACGGTCGATCTTCCTTTATCTCAAC 
TGACCAAACTAGGCGAATTAACTGTGCTTCTACTGTTGTTAAAC6ATTCAATGACCCTATTCAATAAGC 
AGGCTATTAATAACCATGTTTCGGCATTAATGAATAATTTGAGGTTGATTCGAAGCCAAATCACATTGA 
TAAACCTGGAATATTAT6ACCAAGAGACAATCAAATTTATTGCCATCACAAAATTTTATGAATCTCTGT 
ACATGCATGATGATCATAAATCAAGTTTAGACGAAGATTTGAGCTGTCTGTTAAGCTTCCAGATAAAAG 
ATTTCAAGTTATTCCATTTTTTGAAAAAAATGTATTACTCAAGACATTCGCTTCTAGGTCAGTCTTCAT 
TCATGGTACCCGCTGCTGAAAACCTATCTCCGATACCTGCCTCTATTGATACGAACGACATTCCTTTAA 
TTGCTAACGATTTAAAATTACTGGAAACGCAAGCAAAATTGATAAATATTCTGCAAGGTGTTCCTTTCT 
ACTTGCCAGTAAATTTAACCAAAATTGAAAGTCTGTTAGAAACCTTGACTATGGGCGTGAGTAATACAG 
TAGACTTATATTTTCATGACAACGAAGTCAGAAAAGAATGGAAAGACACTTTAAATTTTATCAATACCA 
TTGTTTATACAAATTTTTTCCTTTTTGTTCAAAACGAATCCTCTTTGTCCATGGCAGTTCAACATTCTT 
CTAACAACAATAAGACCTCGAACTCTGAAAGATGTGCAAAGGATCTGATGAAAATTATTTCTAATATGC 
ACATTTTTTACTCAATAACATTTAATTTTATCTTCCCCATAAAGTCGATAAAGTCATTTTCAAGCGGCA 
ATAATCGCTTTCATTCTAATGGTAAAGAATTTTTATTCGCAAATCATTTTATTGAAATCTTACAGAATT 
TTATAGCAATCACATTTGCTATTTTCCAACGTTGTGAAGTAATATTATATGACGAATTTTACAAAAATC 
TTTCAAATGAGGAGATTAATGTTCAATTGCTATTGATTCATGACAAGATTTTGGAAATTTTAAAAAAAA 
TAGAAATTATCGTATCCTTTTTACGAGATGAAATGAATAGCAACGGAAGTTTCAAATCTATTAAAGGTT 
TCAACAAGGTTTTGAATCTGATTAAATATATGCTGAGATTTAGCAAGAAAAAACAAAATTTTGCGAGAA 
ACTCTGATAACAATAATGTTACAGATTATAGTCAGTCGGCGAAGAACAAAAATGTTCTCTTGAAATTCC 
CCGTTAGTGAACTGAACAGAATCTATTTAAAATTTAAGGAGATTTCAGATTTTTTAATGGAAAGAGAAG 
TTGTCCAAAGGAGTATAATTATTGACAAGGATTTGGAATCTGATAATCTGGGTATTACTACGGCAAACT 
TCAACGATTTCTATGATGCATTTTATAATTAG 

YHR05 6C, 832 aa (SEQ ID NO 2 04) 

MVAVPSASGMSTHGNGQGSNHFSQGNGVWQKNVMIQTQYPIMQTSIEAFNFSFNPSVDTAMQWTKAASY 
QNOTJTNIMTAPRQNSSTVSSISrVHGNTIWSDSPDVPSMDQIREYNTRLQLVNAQSFDYTDNPYSFNVGI 
NQDSAVFDLMTS 

PFTQEEVLIKEIDFLKNKLLDLQSLQLKSLKEKSNLNADNTTANKINKTGENSKKGKVDGKRAGFDHQT 
SRTSQSSQKYFTALTITDVQSLVQVKPLKDTPNYLFTKNFIIFRDHYLFKFYNILHDICHINQFKVSPP 
NNKNHQQYMEVCKVNFPPKAIIIETLNSESLNNLNIEEFLPIFDKTLLLEFVHNSFPNGDTCPSFSTVD 
LPLSQLTKLGELTVLLLLLNDSMTLFNKQAINNHVSALMNNLRLIRSQITLINLEYYDQETIKFIAITK 
FYESLYMHDDHKSSLDEDLSCLLSFQIKDFKLFHFLKKMYYSRHSLLGQSSFMVPAAENLSPIPASIDT 
NDIPLIANDLKLLETQAKLINILQGVPFYLPVNLTKIESLLETLTMGVSNTVDLYFHDNEVRKEWKDTL 
NFINTIVYTNFFLFVQNESSLSMAVQHSSNNNKTSNSERCAKDLMKIISNMHIFYSITFNFIFPIKSIK 
SFSSGNNRFHSNGKEFLFANHFIEILQNFIAITFAIFQRCEVILYDEFYKNLSNEEINVQLLLIHDKIL 
EILKKIEIIVSFLRDEMNSNGSFKSIKGFNKVLNLIKYMLRFSKKKQNFARNSDNNNVTDYSQSAKNKN 
VLLKFPVSELNRIYLKFKEISDFLMEREWQRSIIIDKDLESDNLGITTANFNDFYDAFYN 

YJL138C, 1688 bp, CDS: 501-1688 (SEQ ID NO 223) 

CTGTTGAATCATGGTAAAAGAGAAAATCAAAAGCACGTTGACCTGGATATAACCTCAGTAGATCGAAAT 
GCTTCGCAGAAGAGTACTGCAGAGAAACATGATATTGAGAAACCGACATCTAAGCCGCAATCTGCTTTT 
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AAATTTGATTGGGAGTCTACGGATTATTTAGACCGCGTCCAAAGAGCATTCCCAAAGCCTGATACCTGA 
TGCCATCCCTCTACCTCTTAGCTATCAATCATTCAACTAAACTACTACATAGTATACATTAGCTGTACA 
GTCGTCACATCAGACGAATACAAAAGGCCGGGTGAAAGCGTTGATTTTGCGTACCTTTTTCTTTTTTTC 
GAAATTTTTTTATTTTTTTTTCAGCATCATATATAAAAGAAATCTCATCTCAAGGAGAAGGAAACAGCA 
GATCCCAATACACATAGTAGGAAAAAAAAAGGTTCGCTAAAGAAAGGACTGGTGTGTACAAGAAACTAA 
TAAATAGTAATTGCAATATGTCTGAAGGTATTACTGATATTGAAGAATCCCA/^TTCAAACCAACTATG 
ACAAGGTCGTCTACAAGTTCGATGATATGGAATTGGACGAAAACTTGTTAAGAGGTGTTTTCGGTTACG 
GTTTCGAAGAACCATCTGCCATTCAACAACGTGCCATCATGCCTATTATTGAAGGTCACGATGTCTTGG 
CTCAAGCTCAATCTGGTACTGGTAAGACCGGTACTTTCTCCATTGCTGCTTTGCAAAGAATTGACACCT 
CTGTCAAGGCTCCTCAAGCTTTGATGTTGGCTCCAACTAGAGAATTGGCTTTGCAAATCCAAAAGGTTG 
TCATGGCTTTGGCTTTCCACATGGACATCAAGGTCCACGCTTGTATCGGTGGTACTTCCTTTGTTGAAG 
ACGCTGAAGGTTTGAGAGATGCTCAAATCGTCGTTGGTACTCCAGGTCGTGTTTTTGACAACATCCAAA 
GACGTAGATTCAGAACTGACAAGATCAAGATGTTCATCTTAGATGAAGCTGATGAAATGTTGTCTTCTG 
GTTTCAAGGAACAAATCTACCAAATTTTCACCTTACTTCCACCAACCACTCAAGTTGTTCTATTGTCCG 
CCACCATGCCAAATGACGTCTTGGAAGTTACCACCAAATTTATGAGAAACCCAGTTAGAATTTTGGTTA 
AGAAGGATGAATTGACTTTGGAAGGTATCAAACAATTCTACGTTAATGTTGAAGAAGAAGAATACAAAT 
ACGAGTGTTTGACCGATTTATACGACTCTATCTCCGTTACTCAAGCTGTCATCTTCTGTAACACCAGAA 
GAAAGGTCGAAGAATTGACCACTAAGTTAAGAAACGACAAATTTACCGTTTCTGCCATCTATTCTGATT 
TACCACAACAAGAAAGAGACACCATCATGAAGGAATTCAGAAGTGGTTCTTCCAGAATTTTGATCTCCA 
CTGATTTGTTGGCTAGAGGTATCGATGTCCAACAAGTTTCTTTGGTTATTAACTACGACTTACCAGCTA 
ACAAAGAAAACTATATTCACAGAATCGGTAGAGGTGGTCGTTTCGGTAGAAAGGGTGTTGCCATCAACT 
TTGTTACTAACGAAGACGTTGGCGCTATGAGAGAACTAGAAAAGTTCTACTCCACTCAAATTGAAGAAT 
TGCCATCCGACATTGCTACCTTGTTGAACTAA 

YJL138C, 395 aa (SEQ ID NO 224) 

MS EG I TD I EE SQI QTNYDKWYKFDDMELDENLLRGVFG YGFEEPS AIQQRAIMP 1 1 EGHDVLAQ AQ SG 
TGKTGTFSIAALQRIDTSVKAPQALMLAPTRELALQIQKWMALAFHMDIKVHACIGGTSFVEDAEGLR 
DAQIWGTPGRVFDNIQRRRFRTDKIKMFILDEADEMLSSGFKEQIYQIFTLLPPTTQWLLSATMPND 
VLEVTTKFMRNPVRI LVKKDELTLEGI KQFYVNVEEEEYKYECLTDLYDS I S VTQAVIFCNTRRKVEEL 
TTKLRNDKFTVSAIYSDLPQQERDTIMKEFRSGSSRILISTDLLARGIDVQQVSLVINYDLPANKENYI 
HRIGRGGRFGRKGVAINFVTNEDVGAMRELEKFYSTQIEELPSDIATLLN 

YKL060C, 1580 bp, CDS: 501-1580 (SEQ ID NO 239) 

TGGGTCATTACGTAAATAATGATAGGAATGGGATTCTTCTATTTTTCCTTTTTCCATTCTAGCAGCCGT 
CGGGAAAACGTGGCATCCTCTCTTTCGGGCTCAATTGGAGTCACGCTGCCGTGAGCATCCTCTCTTTCC 
ATATCTAACAACTGAGCACGTAACCAATGGAAAAGCATGAGCTTAGCGTTGCTCCAAAAAAGTATTGGA 
TGGTTAATACCATTTGTCTGTTCTCTTCTGACTTTGACTCCTCAAAAAAAAAAAATCTACAATCAACAG 
ATCGCTTCAATTACGCCCTCACAAAAACTTTTTTCCTTCTTCTTCGCCCACGTTAAATTTTATCCCTCA 
TGTTGTCTAACGGATTTCTGCACTTGATTTATTATAAAAAGACAAAGACATAATACTTCTCTATCAATT 
TCAGTTATTGTTCTTCCTTGCGTTATTCTTCTGTTCTTCTTTTTCTTTTGTCATATATAACCATAACCA 
AGTAATACATATTCAAAATGGGTGTTGAACAAATCTTAAAGAGAAAGACCGGTGTCATCGTTGGTGAAG 
ATGTCCACAACTTATTCACTTACGCTAAGGAACACAAGTTCGCTATTCCAGCTATTAACGTCACCTCTT 
CTTCTACTGCCGTCGCTGCTTTAGAAGCTGCTAGAGACAGCAAGTCCCCAATCATTTTGCAAACCTCTA 
ACGGTGGTGCTGCTTACTTCGCTGGTAAGGGTATCTCTAACGAAGGTCAAAATGCTTCCATCAAGGGTG 
CTATTGCCGCTGCCCACTACATCAGATCCATTGCTCCAGCTTACGGTATCCCAGTTGTCTTACACTCTG 
ACCACTGTGCCAAGAAGTTGTTGCCATGGTTCGATGGTATGTTGGAAGCTGATGAAGCTTACTTCAAGG 
AACACGGTGAACCATTATTCTCCTCCCACATGTTGGATTTGTCTGAAGAAACCGATGAAGAAAACATCT 
CTACTTGTGTCAAGTACTTCAAGAGAATGGCCGCTATGGACCAATGGTTAGAAATGGAAATCGGTATTA 
CCGGTGGTGAAGAAGATGGTGTTAACAACGAAAACGCTGACAAGGAAGACTTGTACACCAAGCCAGAAC 
AAGTTTACAACGTCTACAAGGCTTTGCACCCAATCTCTCCAAACTTCTCCATTGCTGCTGCTTTCGGTA 
ACTGTCACGGTTTGTACGCTGGTGACATCGCTTTGAGACCAGAAATCTTGGCTGAACACCAAAAGTACA 
CCAGAGAACAAGTTGGTTGCAAGGAAGAAAAGCCATTGTTCTTGGTCTTCCACGGTGGTTCCGGTTCTA 
CTGTCCAAGAATTCCACACTGGTATTGACAACGGTGTTGTCAAGGTCAACTTGGACACTGACTGTCAAT 
ACGCTTACTTGACTGGTATCAGAGACTACGTCTTGAACAAGAAGGACTACATAATGTCCCCAGTCGGTA 
ACCCAGAAGGTCCAGAAAAGCCAAACAAGAAGTTCTTCGACCCAAGAGTCTGGGTTAGAGAAGGTGAAA 
AGACCATGGGTGCTAAGATCACCAAGTCTTTGGAAACTTTCCGTACCACTAACACTTTATAA 
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YKL060C, 359 aa (SEQ ID NO 240) 

MGVEQILKRKTGVIVGEDVHNLFTYAKEHKFAIPAINVTSSSTAVAALEAARDSKSPIILQTSNGGAAY 
FAGKGISNEGQWASIKGAIAAAHYIRSIAPAYGIPWLHSDHCAKKLLPWFDGMLEADEAYFKEHGEPL 
FSSHMLDLSEETDEENISTCVKYFKRMAAMDQVnJEMEIGITGGEEDGVlSnsrENADKEDLYTKPEQVYNVY 
KALHPISPNFSIAAAFGNCHGLYAGDIALRPEILAEHQKYTREQVGCKEEKPLFLVFHGGSGSTVQEFH 
TGIDNGVVKVNLDTDCQYAYLTGIRDYVLNKKDYIMSPVGNPEGPEKPNKKFFDPRVWVREGEKTMGAK 
ITKSLETFRTTNTL 

YKL097W-A, 779 bp, CDS: 501-779 (SEQ ID NO 245) 

AGCTCCGAAGGGCAATTCCACAG6CACTCCGCGGGGCCCGGCCAAGGCCCAAAAGGCGTGGAATATGCG 
CGTTTTGGGGCCATAACACCCAGTACCACGGCCGGAACGGGCCATATAATAAGTTTTTCACTCTCAAGA 
ATGGTAAACGTAAATAGGAACATCCCACTACCCTAGAAATTGCGGAAATTTCGCGCTTATCATTAGAAA 
ATCTGGAACCGTCCTTTTTCCTCTTTCTTGCATTTCCCTTTCCGTATTATTGCCATTCTTTAACTGCAT 
TTGGGGAACCGTAGACCAAAAGCCAAACAGAGAAATGTAACGTTCTAAAAAAAAAACAACGAAAAAATT 
GAAAAATAAGATACAATAATCGTATATAAATCAGGCTTCTTGTTCATCATTTTCAATTCTCTTCTTGCC 
ATCCCTTTTCCTATCTTTGTTCTTTTCTTCTCATAATCAAGAATAAATAACTTCATCACATTCGCTACA 
CACTAACAAGAAAAAAAATGCAATTCTCTACTGTCGCTTCCGTTGCTTTCGTCGCTTTGGCTAACTTTG 
TTGCCGCTGAATCCGCTGCCGCCATTTCTCAAATCACTGACGGTCAAATCCAAGCTACTACCACTGCTA 
CCACCGAAGCTACCACCACTGCTGCCCCATCTTCCACCGTTGAAACTGTTTCTCCATCCAGCACCGAAA 
CTATCTCTCAACAAACTGAAAATGGTGCTGCTAAGGCCGCTGTCGGTATGGGTGCCGGTGCTCTAGCTG 
CTGCTGCTAT6TTGTTATAA 

YKL097W-A, 92 aa (SEQ ID NO 246) 

MQFSTVASVAFVALANFVAAESAAAISQITDGQIQATTTATTEATTTAAPSSTVETVSPSSTETISQQT 

ENGAAKAAVGMGAGALAAAAMLL 

YKL150W, 1409 bp, CDS: 501-1409 (SEQ ID NO 249) 

CCCATCACATCGCATCACATCACATCACTCCCTATTCTGCCCTTTACAGCGCAAAGGAGTCGTGTGTGG 
GTGTGTGCTCCTTTTGACGATCATAAGAGTCCATTTCTAGTATGCAAGCTGGTAACAATAGGTGAATGA 
ATTAGGTTCATTTGCGATGACCTTCAGTATCCCTCCACGCAATGCTAAACTATCCCCCTCATTATGACG 
CCTATATCGTATAAGGAACTTGTTACCCCTGACAATTCAAACTTCAAAGGTCTAAGACCAAACAAGCGT 
AGGAACTATCGCTCGGAGTGTTTCTCCGTTTGAAAAAAGAAGAGAAATAAGGGCCCTTGATTGGTGTCT 
TGTCGAGAGAGGTACGTATATAAGAATGCAGTTTGCTCGCAATGCCCGCTTGTGTTAAGTACTCTTACC 
TTTTCCCTCAATACTAACGTTTTGAAGCAGCCAAACTAACAATAGTATAACGTATATAGGTTAAAATAA 
TATTCCAAGTCAAAAACATGTTTTCCAGATTATCCAGATCTCACTCAAAAGCATTACCGATTGCTCTAG 
GTACAGTTGCTATAGCAGCTGCTACCGCATTCTATTTTGCAAACCGTAACCAACATTCCTTTGTCTTCA 
ATGAATCTAATAAAGTGTTCAAAGGTGATGACAAATGGATCGACTTGCCAATATCTAAAATAGAGGAGG 
AATCCCACGACACCAGAAGGTTTACTTTTAAGCTGCCTACCGAAGACTCAGAAATGGGGTTGGTCCTAG 
CATCTGCTCTGTTTGCTAAATTTGTCACACCAAAGGGATCCAATGTGGTGAGACCATACACTCCTGTGA 
GTGATCTTTCCCAGAAGGGTCACTTCCAGCTGGTCGTCAAGCATTATGAAGGTGGTAAAATGACCTCAC 
ATTTATTTGGTCTTAAACCAAATGACACCGTTTCTTTCAAGGGTCCTATTATGAAATGGAAGTGGCAAC 
CTAATCAGTTCAAGTCAATCACCTTGTTAGGTGCCGGTACCGGTATCAACCCTCTGTACCAATTAGCTC 
ATCATATAGTTGAAAACCCAAACGACAAGACCAAAGTTAACTTGCTATATGGGAACAAGACTCCTCAGG 
ACATTTTACTAAGGAAGGAACTGGATGCGTTGAAGGAAAAGTATCCTGACAAGTTCAATGTTACTTACT 
TTGTTGACGACAAGCTU^GATGACCAAGACTTTGATGGTGAAATTAGTTTCATCTCCAAAGATTTTATTC 
AGGAGCATGTTCCAGGTCCAAAGGAAAGCACACATTTGTTTGTCTGCGGTCCCCCACCATTTATGAACG 
CTTACTCAGGTGAGAAGAAGTCACCTAAGGACCAAGGTGAATTGATCGGTATCTTGAACAATTTGGGCT 
ACTCCAAGGACCAAGTTTTCAAATTTTAA 

YKL150W, 302 aa (SEQ ID NO 250) 

MFSRLSRSHSKALPIALGTVAIAAATAFYFANRNQHSFVFNESNKVFKGDDKWIDLPISKIEEESHDTR 
RFTFKLPTEDSEMGLVLASALFAKFVTPKGSNWRPYTPVSDLSQKGHFQLWKHYEGGKMTSHLFGLK 
PNDTVSFKGPIMKWKWQPNQFKSITLLGAGTGINPLYQLAHHIVENPNDKTKVWLLYGNKTPQDILLRK 
ELDALKEKYPDKFNVTYFVDDKQDDQDFDGEISFISKDFIQEHVPGPKESTHLFVCGPPPFMNAYSGEK 
KSPKDQGELIGILNNLGYSKDQVFKF 
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YKL156W, 1099 bp, exonl : 501-503, intronl: 504-853, exon2 : 854-1099 
(SEQ ID NO 251) 

CGAAAGGTTTCGATCAAAGTTTGGCTCAATCACTGGACACTATTACTTCGAAAGCGCAGTGGGGTTAAC 
AGAGACCGTGATGTCGTCAACAAGTATTTGAAGGAAAATGGTTACTATTAAGAAAAAATCTCTTTTCTA 
GCCATTTTGCCTTTTTATATAGTCAAGTATCTATATGTGACAAATACTTCTTCTAAGCTTGGCCTTCTG 
ATAGGCTTAGCTTGCAGTGGTTGCAAACATACATAAATCAACAAAAAAGTACGGCTTAAAATTTTGGTA 
TTCATTTATTTCAACCCGTGCACACTGGAAATAAATCTGTACATAACAGCATATTTTGTTTTTGAAAAA 
ATTTCTGTGTTCCTCCGATGTGGGAAGAATTTTAGGATCGGCTAAATTTCGTAAAGTATCAGTAACTTG 
GTATCTCTGTATAAGCGGAGTCTAATTTCGATAACAAGCAACTTCATCGTAACACCTTCCAACAAAGCA 
AAGATAGATATCCCAAAATGGTATGTTAGTATCCAATAAATGCAGCGCAACTGGACCAGTGAATAGAAC 
AATACATATAGATAAGTCGCAAAAGAAAAGAATACATGTGGTGGAAAATTTTGCACCAAGAGAGGCAAG 
AACTATGAAGAAAGACTTTTGAAATATTTCAAGCGGTTGCTACATATAGTGGATAAGATTCAGGATGGA 
CGTATGAGCTTACAGTTCATTGTAGGGGAATATAAAATTCTGATGATGGCGAACTTCATTCCCAGCAAC 
TCAAGCTATTGTTATTTTTCTATTCTGCACCGAGATGAGGAGAAAAAAGGAAGTTTACTAACAGTTAGA 
TTTATTTCTTATTCGTCTACAACAGGTTTTAGTTCAAGATTTATTGCACCCAACTGCAGCTTCTGAAGC 
AAGAAAGCACAAATTAAAGACATTAGTCCAAGGTCCAAGATCGTACTTCCTAGACGTTAAGTGCCCAGG 
TTGTTTGAACATCACTACAGTTTTCTCACACGCCCAAACTGCAGTTACCTGCGAATCCTGCTCAACAAT 
TTTGTGCACCCCAACTGGTGGTAAGGCAAAGCTTTCTGAGGGTACATCTTTCAGAAGAAAGTAA 

YKL156W, 82 aa (SEQ ID NO 252) 

MVLVQDLLHPTAASEARKHKLKTLVQGPRSYFLDVKCPGCLNITTVFSHAQTAVTCESCSTILCTPTGG 

KAKLSEGTSFRRK 

YLR029C, 1115 bp, CDS: 501-1115 (SEQ ID NO 265) 

TCGACACTTACTTAATATGTTTTGCCGCCCTTCATAAGAGGGTGTTTCTAAAATTTATTGGGCAAGAAT 
GAGATGGACTCGCACCCTACATGACGTTTAAATATTTAGTGTTAAGGTTCAGAACATGCACCAGGTGCG 
ACATGTGTTGCGATTATCATGACAATGTCTCTATCCGAGATGCATTTGTAGTATCAATTGATGCGTATT 
ATGACATGATTTACATAGCATACATCGTCAAACATGATATTATATTCTTTTTTTGATAAATGTACGGAT 
TTAAAGCTGTCGAATATATTTTCTGAAATTTCTTGGAGCTGACGCAAAATTTTCAAAGGTGCTAAAATT 
TTTCAAGATTTCTCACTTTTGCTTGGTAACAAAGAATGATGGCATTGCATTTTTACCACCGGTACATTT 
AACTGCTATTTCTCACGTTTCTTTCCCTATCCTTAAGTAATTCTTTTACAATCTAAGAAAACCACGATC 
AAACAAATAAATCAGCAATGGGTGCCTACAAATATTTGGAAGAATTGCAAAGAAAGAAGCAATCTGATG 
TTTTGAGATTCTTGCAAAGAGTCAGAGTCTGGGAATACAGACAAAAGAATGTCATTCACAGAGCCGCTA 
GACCAACTAGACCAGACAAGGCTAGAAGATTGGGTTACAAAGCTAAGCAAGGTTTCGTTATCTACCGTG 
TCAGAGTTAGACGTGGTAACAGAAAGAGACCTGTTCCAAAGGGTGCTACTTACGGTAAGCCAACTAACC 
AAGGTGTCAATGAATTGAAATACCAAAGATCCTTGAGAGCTACCGCTGAAGAAAGAGTTGGTCGTCGTG 
CCGCTAACTTGAGAGTCTTGAACTCCTACTGGGTTAACCAAGATTCTACTTACAAGTACTTCGAAGTTA 
TCTTGGTCGACCCTCAACACAAGGCTATCAGAAGAGATGCTCGTTACAACTGGATCTGTGACCCAGTTC 
ACAAGCACCGTGAAGCTAGAGGTTTGACTGCCACTGGTAAGAAATCCAGAGGTATCAACAAGGGTCACA 
AATTCAACAACACCAAGGCTGGTAGAAGAAAGACCTGGAAGAGACAAAACACTTTGTCCTTGTGGAGAT 
ACAGAAAATAA 

YLR029C, 204 aa (SEQ ID NO 266) 

MGAYKYLEELQRKKQSDVLRFLQRVRVWEYRQKNVIHRAARPTRPDKARRLGYKAKQGFVIYRVRVRRG 
NRKRPVPKGATYGKPTNQGVNELKYQRSLRATAEERVGRRAANLRVLNSYWVNQDSTYKYFEVILVDPQ 
HKAIRRDARYNWICDPVHKHREARGLTATGKKSRGINKGHKFNNTKAGRRKTWKRQNTLSLWRYRK 

YLRG38C, 752 bp, CDS: 501-752 (SEQ ID NO 267) 

GGAAAGCAAAGCTCTAAATGATAACTCTACAAAAAAGTCAGAGAAATCTGTCACTAATTTATTGAAGGA 
TGAAGAATTAATGCTTAAAGTCTTAGAGCTTTTGGTGACAAGTGCTGCAAACGCCACAGACCCAATTAA 
AGCTACCGATTCGTGGGACATGTGTTTCCAATTAATACGCTTACTCAAGGAATTAGACAGAGAAAACAA 
CACACAATTGGTTCAAAAAGCACTCGAGAGATTCAAATAAATCTATATGACACCATGTATTCTTTACCA 
TATAGCTTCATAACATTGACCAATCAATTTTCAGAAATGCGTCGCGCGTAGTTTTGCCCGATATCCCCA 
TCCCTTCAGGATCTTTAAAAGGTGATGAAAGATGCACCAGATAGAAAAGTTGCATTAAAATGATTAGCA 
GAGATATACAAATATTTTAGTAAGAATACATAAAGTATCTTTGCTTTCACAAATAGGAACAAGCACATA 
AATACAGTATAATAGACATGGCTGATCAAGAAAACTCTCCACTACATACAGTTGGTTTCGATGCTAGAT 
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TTCCCCAACAAAACCAAACAAAGCATTGTTGGCAATCTTATGTGGATTATCACAAGTGTGTTAATATGA 
AGGGCGAAGATTTTGCTCCGTGCAAGGTCTTTTGGAAGACCTATAACGCCTTATGTCCCCTAGACTGGA 
TCGAAAAATGGGATGATCAAAGAGAAAAAGGTATTTTCGCAGGTGATATCAACTCAGACTAA 

YLR038C, 83 aa (SEQ ID NO 268) 

MADQENSPLHTVGFDARFPQQNQTKHCWQSYVDYHKCVNMKGEDFAPCKVFWKTYNALCPLDWIEKWDD 
QREKGIFAGDINSD 

YLR312C, 1697 bp, CDS: 501-1697 (SEQ ID NO 285) 

CATCAATTAGGGCAAACTTGAATAGTCAGCTAGGTCATATATTTAAAATCAATTAGCCCTATGACTACA 
TTAGGTTTATTGTTAGGTCTTTACGGCTGCATATTTGCTTTCGCCGTTCGGCGGGGTCCTGCGACGATT 
TCTGCGCGGTCTTGTATGGGTGGAGTTGACAGTTAACCCTCCGGACCCCCTACCCCGGTGTGCCCCCGG 
TCCATCTATCCATTTTGCGGTAACCCCTTTGCGCGACAGCTGCTTATCAAGGTACCTGGATCGAGCCAT 
AAAAATTGATCTACACAGATGAGATGGGGCATTGGGATATATTATTAGTCGGAGTATCATTATAGTTAT 
TCAGTTTTATGCAGGTTACTGGCCAAACGTTTTTCTTCATTTGGAATAATCGTTTAGGAGCTACTGTTC 
CGGTATAAAGTAACAAGCACAGTAGCAGAGTAATACGCAGTGACGATAATAGAGACTAGTAAAACAGTC 
GAGTTGTCGGACCTAAAATGTCAGAAGAAGACGATCATTGGAATTTAGTTAGATTACGTAGATTACGTA 
AAGGGAGAGAAGGGGAAGAACAGTCATCGAAGTCAGAAATATCTTTGGATAGTTTGCATGAAAGCTCCT 
TTGCAGGAGAGGACGACGAGGACTTCGATGCAGATGTCCTATCGAACACTAGCAGTGAAGAGTCTGCAC 
AGATGAATCGTATTTACGATTTTAGAACATCTAATGAATTTAGTAATGCTGGAGTTAATATTGATCAAA 
CTGGAGTTCCCACTATTTCAGAGTCATTTGATACTTTGTCCGGCTCAAATGTTGGCGGAACGGTATTGC 
CAAGTATGGAGGGGTCGAAACTGAAGGATAGTACGATAAGGAATTCTAGCACACTATCGGATCATATCA 
TAGATAAAAGTGAGGGTAAATCTGCTAAATTGAAGATGTGGCATGTTATCATGCTATCTTCATTGCTTT 
CCATGACCTTTTCATACCTCGCCCTCGAATATTCCCTGACTGGTGATGTGTTGGCAGGTTTTAAATCAC 
AACAGTCATTACGTAATAATGAAAGGAAGCTGTTGTACGGCAATATCGATTTTGTTGATAAAAAATCTT 
ACGATTCATCAAGTGACTCTTTAAGTCAGTGGGCTCCTTCAGGAAAATACTACGTCGACTTCGACAATC 
ATATTGCATACCCATTAAAGGATGATGACCTAATGGGCTGGAGACGATACAAAACAGACTTAGTTATTT 
TATGGTATACAACAAAAGCTCGAATGAAAGACGGTTGGCACAAGAGAATTAACAAAATAAACGGAGGAA 
GAATAAAGTTACACCTATTTCTCAAGAATTCTTTTAAATCCGCTCAAGAAAGTTTAAGGGTATTGCATA 
AAGAACAGAAACGCCGCTGGAAAAGGCTCTTTGTGCTACTTCATAATAAATACAGGCAATTTTCTCCAC 
ATATTAAAAGGTATTTCGATCATTCTTGCCAAAAAGCAAAACAATGTTGGTCGGGATCCAGATTGCAGT 
TGCGCAAGCTTCGTTTCAAGTCAATGAAACCATTCCGAGTTTTTCAGTTTAAGGTTCGCAAAGATACCA 
ACTGGTTTGTAAAGCAGCTGAAACGGTTCGGATTGAAATTACAGCATTCGAGGATGTATAAAGCGATGT 
CAGAATGCAGGAAAAAAAATTATTTTAAGTGCAAACACTAG 

YLR312C, 398 aa (SEQ ID NO 286) 

MSEEDDHWNLVRLRRLRKGREGEEQSSKSEISLDSLHESSFAGEDDEDFDADVLSNTSSEESAQMNRIY 
DFRTSNEFSNAGVNIDQTGVPTISESFDTLSGSNVGGTVLPSMEGSKLKDSTIRNSSTLSDHIIDKSEG 
KSAKLKMWHVIMLSSLLSMTFSYLALEYSLTGDVLAGFKSQQSLRNNERKLLYGNIDFVDKKSYDSSSD 
SLSQWAPSGKYYVDFDNHIAYPLKDDDLMGWRRYKTDLVILWYTTKARMKDGWHKRINKINGGRIKLHL 
FLKNSFKSAQESLRVLHKEQKRRWKRLFVLLHNKYRQFSPHIKRYFDHSCQKAKQCWSGSRLQLRKLRF 
KSMKPFRVFQFK\mKDTNWFVKQLKRFGLKLQHSRMYKAMSECRKKNYFKCKH 

YLR414C, 1292 bp, CDS: 501-1292 (SEQ ID NO 293) 

TAGTCAGCCACACATTGACGTACACTGTGAACAGCCTATTTCTTTCCATGTATCTCAGTGCCCAGCTTA 
TGAGAACTGTCACAGCCTCCCACTTGACCCTCAGAGCCCTCTCCACTCCCCCCCTCTTTCAACATCGCC 
AGATAGCCGCCGTTGAATGGTGCGGGACAACCCGGCCTGGCCTGGCCAGGCAAAAAAGGACGCAGCACG 
CCTCGAGCGTTATTTCCAAATCGGGCGTACTATCAGCCAAGCCCAGCTCGGTATTTTTAGCGCTTCTCG 
CAGGAAAATTGGCTGAGAAGTATATATACGCGAGAATGTTGCTCTTCCATGTCTCAGTAGTCAATGAGT 
GTCCAGTGGTGTTTCATTCTGGACCAGTTGTTTGGAAGTAGAACTAAAAGAAACTAGATCAAGATCATA 
CAACGCTGCGCAGTAGTGAAACTTGATTAAAGCAATAGAGAACTATTAAGAAAAAAACAAACACATCAT 
CGAAGGACGCTATAAGCATGAGGAATTTTTTCACGTTATTTTTTGCAGCTATATTTTCGCTAGGAGCAC 
TTATATTAGCCATTGTTGCATGCGCAGGATCAACGAAAAATTACAGTCCCATAAATAAAATTTACTGTG 
CAGAATTGGATCTGTCGCAGATGAAGGTATCGACGGTGCTCCCTTCTTTGAGTTCTGCTACGCTATCTT 
CGTTGGGCCTGCCCTCATATATAAATATAGGGCTTTGGTCGTACTGTACAGTGGACTCCTCGCATAACA 
TCCAATCATGTTCTTCGCCTCACGGTATCCAGAATTTTAACCTATCGTCATTAGTGTATGACAATATCA 
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ACAACAATGAGGCTCTGGAGCTTATGGATTCCGTGGCCAGTGTTGTTTTGCCCGAAAAACTAAAAAGTA 
AAATGACATACTACAACAATTTGGTCAAGTGTATGTTCATTACCATTCTTATTGGTATTGTCTTGACCT 
TTGTGAATCTAGTGTTCAACGTATTGCGCTGGATCATCCACATAAGGCCGCTAACGTGGTTTGGTGCCT 
TTTTTTCATTTTTCGCCTTTGCCGCCCTATTAGTCAGTATAGGTTCGTGTTTGGGCACTTACTCATACA 
TCAAATACATCCTAAAGCATAACTATAGTGATTACGGTATTTCAATGAGCATTGGTAGGAACTACCAGG 
GTTTGATGTGGGGGGCTGTCGTTGGAGCATTACTGAATTTCATTCTATGGTGTAGCGTGAGATCGAGGC 
CCACCGTCATCTATGCGAACGCTCCAATTGAGGAAAAACCATTGATTTGA 

YLR414C. 263 aa (SEQ ID NO 294) 

MRNFFTLFFAAIFSLGALILAIVACAGSTKNYSPINKIYCAELDLSQMKVSTVLPSLSSATLSSLGLPS 
YINIGLWSYCTVDSSHNIQSCSSPHGIQNFNLSSLVYDNINmEALELiyroSVASVVLPEKLKSKMTYYN 
NLVKCMFITILI6IVLTFVNLVFNVLRWIIHIRPLTWFGAFFSFFAFAALLVSIGSCLGTYSYIKYILK 
HNYSDYGISMSIGRNYQGLMWGAWGALLNFILWCSVRSRPTVIYANAPIEEKPLI 

YMR251W-A, 680 bp, CDS: 501-680 (SEQ ID NO 317) 

ATCCCGTTGAAGCAACCGCACTATGACTAAATGGTGCTGGACATCTCCATGGCTGTGACTTGTGTGTAT 
CTCACAGTGGTAACGGCACCGTGGCTCGGAAACGGTTCCTTCGTGACAATTCTAGAACAGGGGCTACAG 
TCTCGATAATAGAATAATAAGCGCATTTTTGCTAGCGCCGCCGCGGCGCCCGTTTCCCAATAGGGAGGC 
GCAGTTTATCGGCGGAGCTCTACTTCTTCCTATTTGGGTAAGCCCCTTTCTGTTTTCGGCCAGTGGTTG 
CTGCAGGCTGCGCCGGAGAACATAGTGATAAGGGATGTAACTTTCGATGAGAGAATTAGCAAGCGGAAA 
AAAACTATGGCTAGCTGGGAGTTGTTTTTCAATCATATAAAAGGGAGAAATTGTTGCTCACTATGTGAC 
AGTTTCTGGGACGTCTTAACTTTTATTGCAGAGGACTATCAAATCATACAGATATTGTCAAAAAAAAAA 
AAGACTAATAATAAAAAATGAAGTTATCTCAAGTTGTTGTTTCCGCCGTCGCCTTCACTGGTTTAGTAA 
GTGCTGCTAACAGTTCTAACAGCTCAAGCTCAAAGAATGCTGCCCAACCAATTGCCGGTTTAAACAACG 
GTAAGGTTGCAGGCGCCGCTGGTGTTGCTCTAGCTGGTGCTTTGGCCTTTTTGATTTAA 

YMR251W-A, 59 aa (SEQ ID NO 318) 

MKLSQVWSAVAFTGLVSAANSSNSSSSKNAAQPIAGLNNGKVAGAAGVALAGALAFLI 
YNL030W, 812 bp, CDS: 501-812 (SEQ ID NO 323) 

GTTTTGACACCGAGCCATAGCCGTGATTGTGCGTCACATTGGGCGATAATGAACGCTAAATGACCAACT 
CCCATCCGTAGGAGCCCCTTAGGGCGTGCCAATAGTTTCACGCGCTTAATGCGAAGTGCTCGGAACGGA 
CAACTGTGGTCGTTTGGCACCGGGAAAGTGGTACTAGACCGAGAGTTTCGCATTTGTATGGCAGGACGT 
TCTGGGAGCTTCGCGTCTCAAGCTTTTTCGGGCGCGAAATGCAGACCAGACCAGAACAAAACAACTGAC 
AAGAAGGCGTTTAATTTAATATGTTGTTCACTCGCGCCTGGGCTGTTGTTATTCGGCTAGATACATACG 
TGTTTGTGCGTATGTAGTTATATCATATATAAGTATATTAGGATGAGGCGGTGAAAGAGATTTTTTTTT 
TTTCGCTTAATTTATTCTTTTCTCTATCTTTTTTCCTACATCTTGTTCAAAAGAGTAGCAAAAACAACA 
ATCAATACAATAAAATAATGTCCGGTAGAGGTAAAGGTGGTAAAGGTCTAGGAAAAGGTGGTGCCAAGC 
GTCACAGAAA6ATTCTAAGAGATAACATTCAAGGTATCACTAAGCCAGCTATCAGAAGATTAGCTAGAA 
GAGGTGGTGTCAAGCGTATTTCTGGTTTGATCTACGAAGAAGTCAGAGCCGTCTTGAAATCCTTCTTGG 
AATCCGTCATCAGGGACTCTGTTACTTACACTGAACACGCCAAGAGAAAGACTGTTACTTCTTTGGATG 
TTGTTTATGCTTTGAAGAGACAAGGTAGAACCTTATATGGTTTCGGTGGTTAA 

YNL03 0W, 103 aa (SEQ ID NO 324) 

MSGRGKGGKGLGKGGAKRHRKILRDNIQGITKPAIRRLARRGGVKRISGLIYEEVRAVLKSFLESVIRD 
SVTYTEHAKRKTVTSLDWYALKRQGRTLYGFGG 

YOL109W, 842 bp, CDS: 501-842 (SEQ ID NO 343) 

GGAGGTCTGCTTCACGAGCGCGGTGTGCGCCTAGTATTGCCCCGACGGTCCGGGTGCCTATCCCTAGAT 
TTCGTCGTGCCCCGACCCAAATAGTTAAACGTGTGGTTTATGGGTGCACCAGGGCTTTATCGTGTTTTA 
TATCGATGGCGATTTGTGCCTCCAGTGTATTTTTGTATATCCAATTAAGGTTTCTTACCTAATTTTATT 
TTTATCATCTTTAGTTAATGCTGGTTTGCTCTGTTTCTGCTGCTTTCTGTGCGGTTCTCCTCTTCTCTT 
GTTTCTTCGTGTTGTCCCCCATCGCCGATGGGCTTATATGGCGTATATATATAGAGCGAGTTTTTACGT 
CGAAGATCATCTCAGTTTGCTTGATAGCCTTTCTACTTTATTACTTTCGTTTTTAACCTCATTATACTT 
TAGTTTTCTTTGATCGGTTTTTTTCTCTGTATACTTAAAAGTTCAAATCAAAGAAACATACAAAACTAC 
GTTTATATCAATTAATAATGTCTGAAATTCAAAACAAAGCTGAAACTGCCGCCCAAGATGTCCAACAAA 
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AGTTGGAAGAAACCAAAGAATCTTTGCAAAACAAGGGCCAAGAAGTAAAGGAACAAGCTGAAGCTTCTA 
TCGACAACCTAAAAAATGAAGCTACTCCAGAAGCTGAACAGGTGAAGAAGGAAGAACAAAACATTGCTG 
ATGGTGTCGAACAAAAGAAGACCGAAGCTGCCAACAAAGTTGAAGAAACTAAGAAGCAAGCTTCCGCCG 
CCGTCAGTGAGAAGAAGGAAACCAAGAAGGAAGGCGGTTTCTTGAAGAAATTGAACCGTAAAATTGCTT 
CCATTTTCAACTAA 

YOL109W, 113 aa {SEQ ID NO 344) 

MSEIQNKAETAAQDVQQKLEETKESLQNKGQEVKEQAEASIDNLKNEATPEAEQVKKEEQNIADGVEQK 
KTEAANKVEETKKQASAAVSEKKETKKEGGFLKKLNRKIASIFN 

YOR285W, 920 bp, CDS: 501-920 (SEQ ID NO 365) 

ACTAGCAAGATGATCGTCAGATATGGTGATTTATTTCCCTGTGCATTGTACTTCAAAGATCATACAGCA 
TACTAAGCGCTTTCCAGGGACACCTTCTGTCGCAAAATATCAGAATTTTTCTTGATTAAACGCAGCATA 
TTGAGTATATGAAATTAACGGGACACTGTGTGAAAAATTTGTAGTTGTACTTTTTTGTTATCCCCTTTG 
GTAGACATATGGACGAATTACTACTAAGATTGGCTTCCATAAGGCCCAAATCCAGATATCACCTACGGT 
ATGTCCTTTTCCTACTTGCAATGACAAATAATTTGTTATTTATCTTGGAACCTATATAAGTTACATCTG 
ATTGCTTTTGTATTTTTTTTGGAGAATATTATTACCCGCGGGGAAGGAAGTAAGGGGAGAATTTTTGAG 
GTGTATAAAAGAGAGTGGAGGCTTAATCAATCAAAGAATTCTTTCTCGTTTATTTTCAGGGTTTGTGAC 
TAAGAAACGATATTAAAATGTGGAAGGCCGTGATGAATGCTTGGAATGGAACCGAGAGTCAAAGTAAGA 
ATGTTTCAAATATTCAATCTTACAGTTTTGAAGACATGAAAAGAATCGTTGGAAAGCATGATCCTAATG 
TGGTTTTGGTAGATGTTAGAGAACCATCTGAGTACTCGATTGTTCATATTCCTGCTTCCATCAATGTGC 
CATATAGATCGCACCCTGACGCATTTGCCTTAGATCCTTTA6AATTTGAGAAACAGATTGGCATCCCAA 
AACCTGACAGTGCCAAGGAGCTAATATTTTATTGTGCTTCTGGCAAACGCGGGGGAGAAGCTCAAAAAG 
TCGCCTCCTCACATGGATATTCAAACACCTCACTATATCCTGGCTCTATGAATGATTGGGTTTCTCATG 
GGGGTGATAAACTTGACTTATAG 

YOR285W, 139 aa {SEQ ID NO 366) 

MWKAVMNAWNGTESQSKNVSNIQSYSFEDMKRIVGKHDPNVVLVDVREPSEYS I VHI PAS INVPYR 

DAFALDPLEFEKQIGIPKPDSAKELIFYCASGKRGGEAQKVASSHGYSNTSLYPGSMNDWVSHGGDKLD 

L 



YOR327C, 848 bp, CDS: 501-848 (SEQ ID NO 369) 

GTGTATTATTAATACGAACAAAATAAAAATATGCCGACCAATTCTGTAGTAGTACTGTACTATATTGAA 
TATTAAGGGTTTTTCTGGTCTTAGCGTATCCCTTTATCAGTCCGTGGAACAAAGCCACGGGCGGCTGTA 
ACAATGACCATGGAATCATTCAGTCGCCCTAAAAGCGCATTCCACGGAGCGTTTATAGTGATCTTGGTC 
ACATGATATACGCGTGACTTTTTTTTTATTTTTTCTCCCTGTCTTCCGCAAAAGTGGCTCAAAATTCTT 
CGGATTTTGGCATTATAGCGCGAATGGTGCAGCGCAACCAAACAAACACCAGTTGTCGCACCCAAAAGA 
TGCAAAAGCGGGGAGCCAGTTAGTTTTCCTTCAAGTTTTGGTTGAAACAGCCTTTAATATTTTATAGAA 
AGGTAAACTATCTGCTCAGTGAATAGTATCTGTAAGTCAGGCATACATTCGAAACACTTCCAAATACAA 
AATAAGAACGCGCAACGATGTCGTCATCAGTGCCATACGATCCATATGTGCCTCCAGAGGAGAGTAACT 
CAGGCGCAAACCCAAATTCCCAAAACAAGACTGCTGCTTTGAGACAAGAGATTGATGACACGGTGGGAA 
TAATGAGAGATAATATCAACAAGGTTGCTGAACGTGGTGAAAGGCTAACATCCATTGAGGACAAAGCTG 
ATAACTTGGCTATCTCCGCACAAGGATTCAAGAGAGGCGCCAACAGGGTCAGAAAGCAAATGTGGTGGA 
AAGATCTAAAAATGAGAATGTGTTTATTCTTAGTTGTTATTATTTTACTAGTGGTAATTATCGTTCCTA 
TCGTCGTCCATTTCAGCTAA 

YOR327C, 115 aa (SEQ ID NO 370) 

MSSSVPYDPYVPPEESNSGANPNSQNKTAALRQEIDDTVGIMRDNINKVAERGERLTSIEDKADNLAIS 
AQGFKRGANRVRKQMWWKDLKMRMCLFLWI ILLWI IVPI WHFS 

YPL037C, 974 bp, CDS: 501-974 (SEQ ID NO 377) 

TCACGGCTGCTCTTCCTCTTTTTCGCATATTCTATTTTATCATCGACTTCCCTAATTCGCACTCGTACC 
AAAATGTTAAGCAGTATGGCGAAGAACGTGGCGCGCTGGAGTCGTGAATGTTTGGGTCCTTGATGATGG 
ACTACGGTAGTAAGTATGTAGTAGTTGCAACTTCATATGTTCACTTCTGATCCAAGGAAGAGCGGTTAT 
GAATTAATCTCTTGGCATGAGCGGACGGGTAAGGGGACACCGCCTTTTCTTCGATGGGAATCAGGGTAA 
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TGGTATATGATGGATTATTGTGGAATCATTTAGTACGGCAGATGTTGAAAAAAAAAGCAGAAAATTTTT 
GAATTTTTTTCGTTGACATTGGAAGATTTCGTAGTGGAAACAGCTGCAATTGCTTGTTAAGTAGTAACC 
CCTCCTTTGTCACAAGAGAGCGAATATTCTTTCTAGGGAGGTTTAAGAATAGAACATCTCACACCAGAC 
GCGACTCATAATTCATAATGCCAATTGACCAAGAAAAATTAGCTAAGCTACAAAAGTTGTCTGCTAACA 
ACAAAGTTGGTGGTACTAGAAGAAAGCTTAACAAGAAGGCAGGCTCTTCTGCCGGTGCCAACAAGGATG 
ACACCAAGTTGCAAAGTCAATTAGCTAAGTTGCACGCTGTCACCATTGACAACGTCGCCGAAGCCAACT 
TTTTCAAGGACGACGGTAAGGTCATGCACTTCAACAAGGTCGGTGTCCAAGTTGCTGCTCAACACAACA 
CTTCTGTATTCTACGGTCTACCACAGGAAAAGAACTTGCAAGATTTGTTCCCAGGTATTATCTCTCAAT 
TGGGCCCTGAAGCCATCCAAGCCTTGTCTCAATTGGCTGCCCAAATGGAAAAGCACGAAGCCAAGGCTC 
CAGCTGATGCTGAAAAGAAGGATGAAGCTATTCCAGAGTTAGTTGAAGGTCAAACTTTTGATGCTGACG 
TCGAATAA 

YPL037C, 157 aa (SEQ ID NO 378) 

MPIDQEKLAKLQKLSAJOTKVGGTRRKLNiaCAGSSAGANKDDTKLQSQI^LHAVTIDNVAEANFFKDDG 
KVMHFNKVGVQVAAQHNTSVFYGLPQEKNLQDLFPGIISQLGPEAIQALSQLAAQMEKHEAKAPADAEK 
KDEAIPELVEGQTFDADVE 

YPL079W, 1404 bp, exonl: 501-511, intronl : 512-932, exon2 : 933-1404 
(SEQ ID NO 381) 

AAATAGGACGAAGAACTTTTTATATACGAGCATTTCCTAATTAGTAGGAAGCGGAAAATAATAATATAA 
GAAAGTAAACGCAAAAGATAGGCTGACTGCCTTCATTCGACTAGGAGGTGAGGCGACATATTTGTCACC 
ATTCAAGTTACCGAGATGGTAGAGAGGTGGATGGCTCGGGTGAGCTTGATTGTACACTGCAGCAACGAT 
GCTTTTTCTACCCATTTTATGAAGTTTAACATCCGTACCTTTCCACCTCCAAACATTTTTTGTAACTTC 
GTCCTTTGAAAAATCAAGAAGTAATAGGTGTGCAGTATAGGGCCGCTTGAGCGCGCAATATCGGTGAGT 
GAGGTAAGATCCATCCATACCTTAGCAAATATGGTAGTGAGGAGGCCAACTGTATTGCGTTAAAGGCAA 
AAGGATTGGTATATACGAATGATTGGTAATTTGAAAAGTAGGTTTCGAATCAAAGAAACTGAGACAGTC 
AAGGACACTAAACAAAAATGGGTAAATCGTATGTCCATATAACTTCAAAATGAAAATATAGCAGTTGAA 
ACATATCAATTAAATCATTATAGATCTCCAATAAACATGTATGCAA.GAGGAAAGCGTAAATATCTTCGA 
TTTCGACAATACTTTGCTACTGAACTAAAAATGAAAATGAAGTTGAATTCTCAAAGGAATGTGATGCAA 
GTTCGTTAATTAATATGGTTTTTAGTGGAATTATCATAGTTTGTGATAGATACACACGAGGAGTAGTGA 
GCAAAGCAAGTGCAACAGCAATGATATGTTAGCAGGAAATAATATTATAAATTGGATATTGTGTGTTTT 
TTTGATATATGTTTGTCGAAGCTAATACAGAATGATTACTAACTGGAATTTAAAAGCACAATCATGCTC 
TTGGATGATTGATCTATTAAAAAATTATAAAACAGACATGGTTACAGATCTCGTACACGTTACATGTTC 
CAACGTGACTTCAGAAAGCATGGTGCCGTTCACATGTCCACCTACTTGAAGATCTACAAGGTTGGTGAC 
ATTGTCGACATCAAAGCCAATGGTTCTATCCAAAAGGGTATGCCACACAAGTTCTACCAAGGTAAGACC 
GGTGTCGTCTACAACGTTACCAAGTCTTCTGTTGGTGTTATCATCAACAAGATGGTCGGTAACAGATAC 
TTGGAAAAGAGATTGAACTTGAGAGTTGAACACATCAAGCACTCTAAATGTAGACAAGAATTTTTGGAA 
AGAGTTAAGGCCAATGCTGCTAAGCGTGCTGAAGCCAAGGCCCAAGGTGTTGCTGTCCAATTGAAGAGA 
CAACCAGCTCAACCAAGAGAATCCCGTATTGTCTCTACTGAAGGTAACGTTCCTCAAACTTTAGCTCCA 
GTTCCATACGAAACCTTCATTTAA 

YPL079W, 161 aa (SEQ ID NO 382) 

MGKSHGYRSRTRYMFQRDFRKHGAVHMSTYLKIYKVGDIVDIKANGSIQKGMPHKFYQGKTGWYNVTK 
SSVGVIINKMVGNRYLEKRLNLRVEHIKHSKCRQEFLERVKANAAKRAEAKFAQGVAVQLKRQPAQPRE 
SRIVSTEGNVPQTLAPVPYETFI 

YBL109W 836bp CDS: 501 836 (SEQ ID NO 35) 

CATCGCTTGATTTCCGGCCTGCAAAAATAAAGTAGTCGGTACGTACTTTCGTTTTCAATTTCCATGGTG 
CACAGTATCTTAACTATCTGCTTAGTCGAGGAGAACCAGGATTCTGTTCGTTGCTCAGCCGCTTCGTGG 
ATATTCTCTTGGATACTTTAAACATGGACCTACGTTCCGCTCTCGAAAAGACCAATATAATAAAAAGTT 
ATAAATTACATTTCCTTATTAGGTATACGACCTCGCGCTTCGAAGTAGAGGAGCCCTTTTTGGCGTACC 
TACATATGGCGCGTCAGACAGACAAACTTCCCCCAAAAATGTATTACCCCGCCGAATAAGAAAACAGAC 
CCATTCACCCACGACGTATCAAGTTACTTCCTTGGTGCAATGTCCCACTATAAAAAAATTCCTTGACGC 
TAGATCGTTGGACTAAAATCTGCGTCACAATCGCCTAAACAGGAAATATTGCCTATTTTCGTACAAGGT 
TACTTCCTAGATGCTATATGTCCCTACGGCCTTGTCTAA.CACCATCCAGCATGCAATACAGTGACATAT 
ATATATACCCTAACACTACCCTAACCCTACCCTATTTCAACCCTTCCAACCTGTCTCTCAACTTACCCT 
CACATTACCCTACCTCTCCACTTGTTACCCTGTCCCATTCAACCATACCACTCCCAACCACCATCCATC 
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CCTCTACTTACTACCACCAATCAACCGTCCACCATAACCGTTACCCTCCAATTAGCCATATTCAACTTC 
ACTACCACTTACCCTGCCATTACTCTACCATCCACCATCTGCTACTCACCATACTGTTGTTCTACCCTC 
CATATTGA 

YBL109W lllaa (SEQ ID NO 36) 

MSLRPCLTPSSMQYSDIYIYPNTTLTLPYFNPSNLSLNLPSHYPTSPLVTLSHSTIPLPTTIHPSTYYH 
QSTVHHNRYPPISHIQLHYHLPCHYSTIHHLLLTILLFYPPY 

YHR094C 2213bp CDS: 501.. 2213 (SEQ ID NO 205) 

GCATTGAGTCAAAAGTTTTTCCGAAGTGACCCAGTGCTCTTTTTTTTTTTCCGTGAAGGACTGACAAAT 
ATGCGCACAAGATCCAATACGTAATGGAAATTCGGAAAAACTAGGAAGAAATGCTGCAGGGCATTGCCG 
TGCCGATCTTTTGTCTTTCAGATATATGAGAAAAAGAATATTCATCAAGTGCTGATAGAAGAATACCAC 
TCATATGACGTGGGCAGAAGACAGCAAACGTAAACATGAGCTGCTGCGACATTTGATGGCTTTTATCCG 
ACAAGCCAGGAAACTCCACCATTATCTAATGTAGCAAAATATTTCTTAACACCCGAAGTTGCGTGTCCC 
CCTCACGTTTTTAATCATTTGAATTAGTATATTGAAATTATATATAAAGGCAACAATGTCCCCATAATC 
AATTCCATCTGGGGTCTCATGTTCTTTCCCCACCTTAAAATCTATAAAGATATCATAATCGTCAACTAG 
TTGATATACGTAAAATCATGAATTCAACTCCCGATCTAATATCTCCTCAGAAATCCAATTCATCCAACT 
CATATGAATTGGAATCTGGTCGTTCAAAGGCCATGAATACTCCAGAAGGTAAAAATGAAAGTTTTCACG 
ACAACTTAAGTGAAAGTCAAGTGCAACCCGCCGTTGCCCCTCCAAACACCGGAAAAGGTGTCTACGTAA 
CGGTTTCTATCTGTTGTGTTATGGTTGCTTTCGGTGGTTTCATATTTGGATGGGATACTGGTACCATTT 
CTGGTTTTGTTGCTCAAACTGATTTTCTAAGAAGATTTGGTATGAAGCACCACGACGGTAGTCATTACT 
TGTCCAAGGTGAGAACTGGTTTAATTGTCTCTATTTTTAACATTGGTTGTGCCATTGGTGGTATCGTCT 
TAGCCAAGCTAGGTGATATGTATGGTCGTAGAATCGGTTTGATTGTCGTTGTAGTAATCTACACTATCG 
GTATCATTATTCAAATAGCCTCGATCAACAAGTGGTACCAATATTTCATTGGTAGAATTATCTCTGGTT 
TAGGTGTCGGTGGTATCACAGTTTTATCTCCCATGCTAATATCTGAGGTCGCCCCCAGTGAAATGAGAG 
GCACCTTGGTTTCATGTTACCAAGTCATGATTACTTTAGGTATTTTCTTAGGTTACTGTACCAATTTTG 
GTACCAAGAATTACTCAAACTCTGTCCAATGGAGAGTTCCATTAGGTTTGTGTTTCGCCTGGGCCTTAT 
TTATGATTGGTGGTATGATGTTTGTTCCTGAATCTCCACGTTATTTGGTTGAAGCTGGCAGAATCGACG 
AAGCCAGGGCTTCTTTAGCTAAAGTTAACAAATGCCCACCTGACCATCCATACATTCAATATGAGTTGG 
AAACTATCGAAGCCAGTGTCGAAGAAATGA6AGCCGCTGGTACTGCATCTTGGGGCGAATTATTCACTG 
GTAAACCAGCCATGTTTCAACGTACTATGATGGGTATCATGATTCAATCTCTACAACAATTAACTGGTG 
ATAACTATTTCTTCTACTACGGTACCATTGTTTTCCAGGCTGTCGGTTTAAGTGACTCTTTTGAAACTT 
CTATTGTCTTTGGTGTCGTCAACTTCTTCTCCACTTGTTGTTCTCTGTACACCGTTGACCGTTTTGGCC 
GTCGTAACTGTTTGATGTGGGGTGCTGTCGGTATGGTCTGCTGTTATGTTGTCTATGCCTCTGTTGGTG 
TTACCAGATTATGGCCAAACGGTCAAGATCAACCATCTTCAAAGGGTGCTGGTAACTGTATGATTGTTT 
TCGCATGTTTCTACATTTTCTGTTTCGCTACTACCTGGGCCCCAATTGCTTACGTTGTTATTTCAGAAT 
GTTTCCCATTAAGAGTCAAATCCAAGTGTATGTCTATTGCCAGTGCTGCTAACTGGATCTGGGGTTTCT 
TGATTAGTTTCTTCACCCCATTTATTACTGGTGCCATCAACTTCTACTACGGTTACGTTTTCATGGGCT 
GTATGGTTTTCGCTTACTTTTACGTCTTTTTCTTCGTTCCAGAAACTAAAGGTTTATCATTAGAAGAAG 
TTAATGATATGTACGCCGAAGGTGTTCTACCATGGAAATCAGCTTCCTGGGTTCCAGTATCCAAGAGAG 
GCGCTGACTACAACGCTGATGACCTAATGCATGATGACCAACCATTTTACAAGAGTTTGTTTAGCAGGA 
AATAA 

YHR094C 570aa (SEQ ID NO 206) 

MNSTPDLISPQKSNSSNSYELESGRSKAMNTPEGKNESFHDNLSESQVQPAVAPPNTGKGVYVTVSICC 
VMVAFGGFIFGWDTGTISGFVAQTDFLRRFGMKHHDGSHYLSKVRTGLIVSIFNIGCAIGGIVLAKLGD 
MYGRRIGLIWWIYTIGIIIQIASINKWYQYFIGRIISGLGVGGITVLSPMLISEVAPSEMRGTLVSC 
YQVMITLGIFLGYCTNFGTKNYSNSVQWRVPLGLCFAWALFMIGGMMFVPESPRYLVEAGRIDEARASL 
AKVNKCPPDHPYIQYELETIEASVEEMRAAGTASWGELFTGKPAMFQRTMMGIMIQSLQQLTGDNYFFY 
YGTIWQAVGLSDSFETSIWGVVNFFSTCCSLYTVDRFGRRNCLMWGAVGMVCCYVVYASVGVTRLWP 
NGQDQPSSKGAGNCMIVFACFYIFCFATTWAPIAYWISECFPLRVKSKCMSIASAANWIWGFLISFFT 
PFITGAINFYYGYWMGCMVFAYFYVFFFVPETKGLSLEEVNDMYAEGVLPWKSASWVPVSKRGADYNA 
DDLMHDDQP F YKS LF SRK 

YBL099W 2138bp CDS: 501.. 2138 public: 1..2138 (SEQ ID NO 693) 

CCCGGGTGATGCAGTTGCGGCCGGCCCTGGCCAATCAGATCCCTTTAAAAATGGGCCCGGTGCGCTTCT 

ACCCCTTCACGCCTTTTACGCCTTTTTCGAATCTTGTATTTATTGTAATTATTAAACATTGGTCATATC 

AAATTCACATCAGACTTCAATTTTTCAATTCACTTTCTGAATAAGAGCCCTTCCCTTCATACAAGTAGA 

GATATTATACTGTCATAGCTCTTTCAATTGGTCTTATTAGATTGTCTCCATCTTTCCCATTGACGTTGT 

TACTCCCTCTCTTTTTTCGTTTTTAACTGATTTCTCATATATTCCCAAACAGGCATATATACTCGACGT 

CAAGAAAGAAAAGAAAAGAAAACCCTCATAAAAAATATAATCGAGAAGTTTTTTTCCTCATCGCGAACC 
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ATTAGTATAACAGATTGATCGTTCAGCTCTCATAACTATCGCAAGAACAGTAACAAAATAAATAAAAAA 
AACACGCACATATAATAATGTTGGCTCGTACTGCTGCTATTCGTTCTCTATCGAGAACTCTAATTAACT 
CTACCAAGGCCGCAAGACCTGCCGCTGCTGCTTTGGCTTCCACCAGAAGATTGGCTTCCACCAAGGCAC 
AACCCACAGAAGTTTCCTCCATCTTAGAGGAAAGAATTAAGGGTGTGTCCGACGAGGCCAATTTGAACG 
AAACTGGTAGAGTTCTTGCAGTCGGTGATGGTATTGCTCGTGTTTTTGGTTTGAACAACATTCAGGCTG 
AAGAATTGGTCGAGTTCTCCTCTGGTGTTAAAGGTATGGCTTTGAACTTGGAGCCTGGTCAAGTCGGTA 
TCGTTCTTTTCGGTTCCGATAGACTGGTTAAAGAAGGTGAATTGGTCAAGAGAACCGGTAATATTGTTG 
ATGTCCCAGTCGGTCCAGGCCTTTTGGGTAGAGTTGTCGACGCTTTAGGTAACCCTATTGATGGTAAAG 
GTCCTATTGACGCTGCCGGTCGTTCAAGAGCTCAAGTCAAAGCACCAGGTATTTTGCCAAGAAGATCTG 
TCCATGAACCAGTTCAAACCG6TTTGAAAGCCGTTGACGCCTTGGTCCCTATCGGTAGAGGTCAAAGAG 
AGTTGATTATTGGTGATCGTCAAACAGGTAAGACTGCTGTCGCCTTAGACACCATCTTGAATCAAAAGA 
GATGGAATAACGGTAGTGACGAATCCAAGAAACTTTACTGTGTTTACGTTGCCGTTGGACAAAAAAGAT 
CTACCGTTGCTCAATTGGTCCAAACTTTGGAACAACATGACGCCATGAAGTACTCTATTATTGTTGCAG 
CTACTGCATCTGAAGCCGCTCCTCTACAATACTTGGCTCCATTTACTGCCGCATCCATTGGTGAATGGT 
TCAGAGATAATGGAAAGCACGCTTTGATCGTCTATGACGATTTGTCCAAGCAAGCCGTGGCATACCGTC 
AATTATCTTTGTTGTTGAGACGTCCTCCTGGTCGTGAAGCCTACCCTGGTGATGTCTTTTACTTGCATC 
CAAGATTGCTAGAAAGAGCCGCTAAGCTTTCTGAAAAGGAAGGTTCTGGTTCTTTAACTGCTTTGCCTG 
TTATTGAAACCCAAGGTGGTGATGTCTCCGCTTATATTCCAACCAATGTTATTTCCATTACCGATGGTC 
AAATATTCTTGGAAGCTGAATTATTCTACAAGGGTATCAGACCTGCCATTAACGTTGGTTTGTCCGTTT 
CTCGTGTCGGTTCCGCTGCTCAAGTTAAGGCTTTGAAGCAAGTCGCTGGTTCCTTGAAATTGTTTTTGG 
CTCAATACAGAGAAGTCGCTGCTTTTGCTCAATTCGGTTCCGATTTAGATGCCTCCACCAAGCAAACTT 
TGGTTAGAGGTGAAAGATTGACTCAATTGTTGAAGCAAAACCAATATTCTCCTTTGGCTACAGAAGAAC 
AGGTTCCATTGATTTATGCCGGTGTTAATGGTCATTTGGATGGTATTGAACTATCAAGAATTGGTGAAT 
TTGAGTCCTCCTTTTTGTCCTATCTAAAATCCAATCACAATGAGCTTTTGACCGAAATTAGAGAAAAGG 
GTGAATTGTCTAAAGAATTGTTGGCATCTCTAAAGAGTGCTACTGAATCATTTGTTGCCACTTTTTAA 

YBL099W 545aa public: 1..545 (SEQ ID NO 694) 

MLARTAAIRSLSRTLINSTKAARPAAAALASTRRLASTKAQPTEVSSILEERIKGVSDEANLNETGRVL 
AVGDGIARVFGLNNIQAEELVEFSSGVKGMALNLEPGQVGIVLFGSDRLVKEGELVKRTGNIVDVPVGP 
GLLGRWDALGNPIDGKGPIDAAGRSRAQVKAPGILPRRSVHEPVQTGLKAVDALVPIGRGQRELIIGD 
RQTGKTAVALDTILNQKRWNNGSDESKKLYCVYVAVGQKRSTVAQLVQTLEQHDAMKYSIIVAATASEA 
APLQYLAPFTAASIGEWFRDNGKHALIVYDDLSKQAVAYRQLSLLLRRPPGREAYPGDVFYLHPRLLER 
AAKLSEKEGSGSLTALPVIETQGGDVSAYIPTNVISITDGQIFLEAELFYKGIRPAINVGLSVSRVGSA 
AQVKALKQVAGSLKLFLAQYREVAAFAQFGSDLDASTKQTLVRGERLTQLLKQNQYSPLATEEQVPLIY 
AGVNGHLDGIELSRIGEFESSFLSYLKSNHNELLTEIREKGELSKELLASLKSATESFVATF 

YDR504C 884bp CDS: 501.. 884 public: 1..884 (SEQ ID NO 695) 

TAAAAGCCTTGCATATTGCTCAGAGTAAATTACAAGCGTTAAATGATAATTCAAAATCTCAAAATACAA 

ATGACAGTTCTTCCAATAATTTTACGAATGCTGCAACTTATTCAAAGCCTAAATTGAATATCAAGATTT 

TAAACGCAGAATTCCAATTTGATAGAAAGGAATTAACGTTTTACTACGTTTGTGAGGAGAGAAATGATT 

TTAGAGACTTGATAAAAGAGCTGTTCAAATATTACAAGACAAGAATTTGGTTGTGTGCCATCCCGAATA 

ATCTGTCTATTGATTCTAAGTATTATGATAAACAACAAAAAGAGCTGAAATTATATCAAAACATAGTAA 

AAAATTACAATGCTGAAGATTTAATGAATGTCAATGAGTTTTCGCAGAACAGGGGGAATAACAGAGTTA 

ATTTTGCACCTCCGTTGAACGAAATTGAACTCGACAACTTTCAGATTGCTGTGTATGAAGAATTAGTTC 

ACGAATTATTTCATTAAATGATCTGTTATTTCCTTGTTGTAACTATAAATTTTCTAAAAGAAAAGACAA 

TTTTTGTCTACTTTTTTTATGTTATTTTGTTTTATCGTTTCTGTTCGTTGTTTACCTATTTTCCTGCCA 
ATTCAATTTGGTACTATCTTTCTATTATCAATATTTTCTTTCCCTTATGTTTTTTTCTATATGAAAACT 
TCACAGGGAGAAATAGAAGAAAATGTTCATTATTCTGTTTAACTTTGATAAAAATTACTTATACGTCTC 
CCAATCATGGTTTCATGGTCACTGGTAAGGAAAAATTCGAAAAACTACGGGACTAA 

YDR504C 127aa public: 1..127 (SEQ ID NO 696) 

MICYFLWTINFLKEKTTICHYFVNIFSLFLFLFVFVFVFIFVYFFYVILFYRFCSLFTYFPANSIWYY 
LSIINIFFPLCFFLYENFTGRNRRKCSLFCLTLIKITYTSPNHGFMVTGKEKFEKLRD 
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YEL032W 3416bp CDS: 501.. 3416 public: 1..3416 (SEQ ID NO 697) 

TATCTACCGGCTGCAAGCAGCCGGTCGGTGGCAAATCCGGCGCTTCCCCCTCAAAAAAAAAAAAAAAAA 

AAAAAAAAGGGAACTCTCAGAACGGGGGAGGTTGAAGAGCAGGCCAAGGGAAATATTAGTTTTGACCTA 

TGTGGGAAACAGAATTTTCAATGAGTTATGGCAACTTGGCCGAGTGGTTAAGGCGAAAGATTAGAAATC 

TTTTGGGCTTTGCCCGCGCAGGTTCGAGTCCTGCAGTTGTCGTTATTTTTCTCTTTTTTTTCAATTTCC 

CTTGTTCGTCAGATCGAGGCGGTAGAAGAAACAATTACTTTTCCTAAATGGGTAAAAACTCGTGTTTTA 

GGAAAAAAAAGAAAAATTTGGTCAAAACTCGAAAGATAGGTTCTTAATCTTCTTTCAAGTTGAAAAGGC 

CTACGCTCTTTTCCTTGAAGCATTTTCATCCTACTGCTCGTATTGAACTCCACTATAAGCGCACCAAAA 

AGATACAAACGTCAATTATGGAAGGCTCAACGGGATTTGATGGAGACGCTACTACTTTTTTCGCTCCAG 

ACGCTGTGTTTGGTGACAGAGTGCGCAGATTTCAAGAGTTTTTAGATACTTTCACCTCATACAGAGACT 

CTGTAAGGTCCATACAAGTTTACAACAGCAATAACGCGGCCAACTACAACGATGATCAAGATGACGCAG 

ACGAACGAGATTTGCTAGGTGATGACGACGGTGATGATCTTGAAAAGGAAAAGAAAGCAGCATCGTCCA 

CCTCATTGAATATACTCCCTCACAGGATTATCATCTCGCTTGATGACTTGAGAGAATTCGACAGGTCGT 

TCTGGTCGGGCATTTTAGTCGAACCAGCATACTTCATCCCGCCTGCCGAAAAGGCGCTTACTGACCTAG 

CAGATTCCATGGACGATGTTCCACATCCCAATGCCTCTGCAGTATCGTCTCGCCATCCTTGGAAGCTTT 

CGTTCAAAGGCTCATTTGGTGCACACGCATTGTCTCCTCGTACTCTAACGGCACAACATTTAAACAAAC 

TGGTCTCTGTTGAGGGTATCGTAACTAAGACTTCGTTGGTCAGGCCAAAGCTTATCAGATCTGTCCACT 

ACGCGGCAAAGACTGGTAGATTCCATTACAGAGATTATACAGATGCTACTACAACTCTCACCACCCGCA 

TCCCAACGCCTGCCATCTATCCAACGGAGGACACTGAAGGTAACAAACTAACCACCGAATATGGGTATA 

GTACGTTCATAGACCATCAGCGTATCACTGTGCAAGAAATGCCCGAAATGGCCCCCGCTGGCCAACTTC 

CCAGGTCCATTGACGTCATTCTCGATGACGACCTTGTGGACAAGACCAA6CCAGGTGACA6AGTTAACG 

TTGTCGGGGTATTCAAGTCGCTTGGTGCTGGTGGCATGAACCAGTCCAACTCTAATACATTGATCGGGT 

TCAAAACTCTGATCCTAGGTAATACGGTGTATCCTCTCCACGCCAGATCCACGGGTGTCGCTGCGA6AC 

AAATGTTGACAGATTTCGATATAAGAAATATCAATAAACTATCCAAAAAAAAGGACATTTTCGATATCT 

TGTCTCAATCTTTAGCGCCTTCTATTTATGGACATGACCATATAAAGAAAGCCATTTTATTGATGCTCA 

TGGGAGGTGTGGAGAAAAATTTAGAAAATGGCTCGCATTTAAGAGGTGACATCAATATCCTAATGGTGG 

GTGATCCATCCACTGCCAAGTCCCAATTGCTAAGGTTTGTGTTGAATACAGCATCACTGGCAATTGCTA 

CTACTGGTAGAGGTTCTTCCGGTGTCGGTTTGACCGCAGCGGTCACTACTGATAGGGAAACAGGTGAAA 

GAAGACTAGAGGCTGGTGCCATGGTTCTTGCTGACCGCGGGGTTGTATGTATTGATGAATTTGATAAGA 

TGACAGATGTGGATAGAGTCGCCATTCATGAAGTAATGGAACAACAAACGGTGACGATTGCCAAAGCAG 

GTATTCACACAACATTAAATGCTCGTTGTAGTGTTATTGCTGCCGCAAATCCCGTTTTTGGGCAGTACG 

ATGTCAATAGAGATCCACACCAAAACATTGCCCTACCGGACTCGCTGTTGTCTCGTTTTGATTTACTAT 

TTGTTGTGACAGACGATATCAATGAAATCAGAGATAGATCCATTAGTGAGCATGTCTTAAGAACACACA 

GATATTTGCCTCCAGGTTATTTAGAGGGTGAACCTGTGAGAGAGCGTTTGAATTTATCATTAGCCGTTG 

GGGAGGATGCAGATATAAATCCTGAAGAGCATTCCAACTCCGGGGCTGGTGTAGAAAATGAAGGAGAAG 

ATGATGAAGACCATGTCTTCGAAAAGTTCAACCCCTTATTACAAGCAGGTGCTAAGTTAGCAAAAAACA 

AAGGTAACTATAACGGTACAGAAATTCCAAAGCTAGTCACCATCCCATTCTTAAGAAAGTACGTTCAAT 

ATGCCAAGGAAAGGGTTATTCCACAGTTAACACAAGAAGCCATCAATGTTATTGTGAAAAATTATACTG 

ATTTAAGAAACGATGATAATACCAAAAAATCGCCCATTACTGCAAGAACTTTGGAGACTTTGATCAGAT 

TAGCCACAGCTCACGCCAAAGTCAGGTTATCCAAAACAGTCAACAAGGTGGATGCTAAAGTGGCTGCCA 

ATCTACTAAGGTTTGCACTATTGGGTGAGGATATCGGCAATGATATCGATGAAGAGGAAAGTGAATACG 

AAGAAGCTTTGTCGAAGAGGTCTCCACAGAAATCACCGAAAAAAAGACAAAGAGTCAGACAACCAGCAA 

GCAACTCTGGATCCCCAATCAAATCTACTCCAAGAAGGTCAACGGCATCTTCCGTTAATGCCACGCCAT 

CGTCAGCACGCAGAATATTACGTTTTCAAGATGACGAACAGAACGCTGGTGAAGACGATAACGATATAA 

TGTCACCGCTTCCTGCGGATGAGGAAGCTGAATTACAAAGAAGGCTTCAACTGGGGTTGAGAGTGTCTC 

CAAGACGTAGAGAACATCTTCACGCACCTGAGGAAGGTTCGTCGGGACCTCTTACCGAGGTCGGTACTC 

CAAGATTACCTAACGTATCTTCTGCAGGTCAGGATGATGAGCAACAACAGTCAGTTATTTCTTTTGACA 

ATGTGGAGCCTGGTACCATTTCTACTGGTAGATTGTCTTTAATCTCAGGTATTATTGCGCGTCTGATGC 

AAACAGAAATATTTGAAGAAGAATCCTATCCTGTGGCCTCTTTGTTCGAAAGAATCAACGAAGAACTAC 

CGGAGGAGGAAAAATTCTCCGCTCAAGAATATTTAGCAGGTTTGAAGATCATGTCGGACAGAAATAACT 

TAATGGTTGCTGACGATAAAGTTTGGAGAGTCTGA 

YEL032W 971aa public: 1..971 (SEQ ID NO 698) 

MEGSTGFDGDATTFFAPDAVFGDRVRRFQEFLDTFTSYRDSVRSIQVYNSNNAANYNDDQDDADERDLL 
GDDDGDDLEKEKKAASSTSLNILPHRIIISLDDLREFDRSFWSGILVEPAYFIPPAEKALTDLADSMDD 
VPHPNASAVSSRHPWKLSFKGSFGAHALSPRTLTAQHLNKLVSVEGIVTKTSLVRPKLIRSVHYAAKTG 
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RFHYRDYTDATTTLTTRIPTPAIYPTEDTEGNKLTTEYGYSTFIDHQRITVQEMPEMAPAGQLPRSIDV 

ILDDDLVDKTKPGDRVNWGWKSLGAGGMNQSNSNTLIGFKTLILGNTVYPLHARSTGVAARQMLTDF 

DIRNINKLSKKKDIFDILSQSLAPSIYGHDHIKKAILLMLMGGVEKNLENGSHLRGDINILMVGDPSTA 

KSQLLRFVIiOT'ASLAIATTGRGSSGVGLTAAVTTDRETGERRLEAGAM\n^RGWCI 

VAIHEVMEQQTVTIAKAGIHTTLNARCSVIAAANPVFGQYDVNRDPHQNIALPDSLLSRFDLLFWTDD 

INEIRDRSISEHVLRTHRYLPPGYLEGEPVRERLNLSLAVGEDADINPEEHSNSGAGVENEGEDDEDHV 

FEKFNPLLQAGAKLAKNKGNYNGTEIPKLVTIPFLRKYVQYAKERVIPQLTQEAINVIVKNYTDLRNDD 

OTKKSPITARTLETLIRLATAHAKVRLSKTVNKVDAKVAANLLRFALLGEDIGNDIDEEESEYEEALSK 

RSPQKSPKKRQRVRQPASNSGSPIKSTPRRSTASSVNATPSSARRILRFQDDEQNAGEDDNDIMSPLPA 

DEEAELQRRLQLGLRVSPRRREHLHAPEEGSSGPLTEVGTPRLPNVSSAGQDDEQQQSVISFDNVEPGT 

ISTGRLSLISGIIARIjyiQTEIFEEESYPVASLFERINEELPEEEKFSAQEYLAGLKIMSDRNNLMVADD 

KVWRV 

YGR146C 1136bp CDS: 501.. 1136 public: 1..1136 (SEQ ID NO 699) 

CTTTCAGTTGGGCATCTTTTTTTTTCACAATTAGGCCGCCCTTTTTTCCCAAATTGGCACTTGTTTGTA 

CGATCTTTAGCTAGAACTTGGAGACCTGAAACGTGGTGATTCTTATATTTAAAGGAATACCGATCTTTT 

CCGTTTCAACACCCCAATTGTGAGAATTTTATTTCTTGCATTTCGGAAAATTTAGATACATTCACATCC 

ATACTTGGACACATATATATATACAATATAATCATTGACACAGGCCATCGCCATTGAGTAAACTGTCTT 

TGAACTGTCTAAAGAACTTAGAACTATAGTGTTGTCCCAAGAAGTTAAAAATTGAACACTTGTGAGAAT 

TATAAAACAGAGTAAGCAAAGAAAGAATAGAGAAACAATACTCCGCTACCGATTCTCCTTTTTTTCCTT 

ATAAAAAAAGCTCGAGAATAATTACTTTATTCTTATCCCTCCACTCCTTTCAGGTATTCTTTACCGATT 

TGCATATCAATCATATAATGAGCACCGCATTCAACGATTACTGCACTGTTTGTGATCGTCTCATTCCAA 

CATCTCCACAGAAAACGAACATTAATACCAGGAAGATCCAAAGGGACAATGAAACCAAGAGCAGTTTAC 

AATCAAATAAGTTATATTGCTCCGAAGATTGTAAGCTGAAGGATTCGAACCCTCTTAATGAGAAATTAT 

TATCCCACTTGCATAAAAAATCAAAAACTTCTCATTCGCATAATCTCACTCCACCGCTTTCATATTCTA 

AAAATTTAACTGCATCAAACCTCTTCGAGCCGACTACCTCACTATCTTCATCTCCGACATCTTCAACTA 

TCCCCTTTGACGAGTTGGAGAAGCTAGAGTCCTTATTAATTTCACCATTGCTGCTACCTCAGGATGGTA 

TAGTCAATCCTAAGCAGGAGTCTAATCCTTCTCGTGTTGACGAATATGATGAAAATGAACATTATTTGA 

ACTTAGCCGACTCTCTTAGACTCGATTCTAGTTACCAATTGCATTCAAAGGCACATTTGGGTTACGAAA 

ACAACTTGCCACGATCAAACGATCTAATTGATGATCATTTGATCTCAGATCAGATCATTGAGAATAACT 

ACAACCTATGGTTTAGACTATCCTCCAGTTAA 

YGR146C 211aa public: 1..211 (SEQ ID NO 700) 

MSTAFNDYCTVCDRLIPTSPQKTNINTRKIQRDNETKSSLQSNKLYCSEDCKLKDSNPLNEKLLSHLHK 
KSKTSHSHNLTPPLSYSKNLTASNLFEPTTSLSSSPTSSTIPFDELEKLESLLISPLLLPQDGIVNPKQ 
ESNPSRVDEYDENEHYLNLADSLRLDSSYQLHSKAHLGYENNLPRSNDLIDDHLISDQIIENNYNLWFR 
LSSS 

YHR135C 2117bp CDS: 501.. 2117 public: 1..2117 (SEQ ID NO 701) 

AGAGTATAACGAGTACATTAATGAGAAAGATTCAAGTAGAGCGCAGCGTCAAAACGCTGCCGCCGTTTT 

AAGCAAGCTCGCCCATGACTTTTGGGAGAACGACTGTGTCATTGACGAAGACATATTCGAAGATTCGTC 

TGACGAAGAACAATCATGATTGCATCTCTTAATCGTTACACATACATACCTTCTACCTCTGTACTGTTA 

CATATGCATTGACTTTACGATCTAATATAAATCCTTTTGATGTTACCCCGCCTGTGGGCTCGTTCTCCT 

TTCGTTTCTTACGATTTTTTCGCCGGAACAAGAAAAAACAGAACAAAACAAATCAGCGATCGTATACAT 

GGGTCTTTGATTTCTGCTTGCTTCTTACAAACAACAAACGCAAACCGTTCATTGAGTGCTCTGTGACTG 

GTTTTCATGTGGATGCCATAGTAGAGAAAAGACACATACAAAAATTTCGCGCATTCGCTGGCCCTTTTC 

CTGCTCTCCTCTTCCCCATGTCCATGCCCATAGCAAGTACCACTCTAGCAGTTAACAACCTCACCAATA 

TAAACGGAAACGCAAATTTTAACGTACAAGCAAACAAACAACTCCACCACCAGGCTGTCGACTCGCCCG 

CAAGATCTTCGATGACCGCCACGACCGCCGCCAACTCCAACAGCAACTCTTCCAGAGATGACTCTACTA 

TTGTCGGCCTACATTACAAGATCGGCAAAAAAATAGGGGAAGGTTCCTTTGGTGTGCTATTTGAAGGTA 

CTAATATGATCAATGGCGTACCCGTCGCGATCAAATTCGAGCCCAGAAAAACGGAGGCCCCTCAATTAA 

GAGATGAATATAAAACATATAAAATTCTGAATGGCACTCCCAATATCCCCTACGCGTACTACTTCGGCC 

AAGAAGGTTTGCACAATATCTTGGTCATTGATCTTTTGGGTCCCTCTTTGGAAGATTTATTTGATTGGT 

GTGGAAGAAAATTTTCTGTCAAAACGGTTGTGCAAGTTGCTGTCCAAATGATTACTTTGATTGAAGACT 

TGCACGCACATGACTTGATATACCGTGATATCAAACCAGACAATTTCTTGATTGGAAGGCCCGGCCAAC 

CTGACGCAAACAACATCCATTTGATCGACTTCGGTATGGCCAAACAGTATCGTGATCCGAAAACTAAAC 
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AGCACATCCCATATAGAGAGAAAAAATCACTCAGCGGCACTGCCAGATATATGTCCATTAATACTCACC 
TTGGAAGAGAGCAGTCCAGAAGAGATGATATGGAGGCCTTGGGTCACGTTTTCTTTTATTTCTTGAGAG 
GCCACTTACCCTGGCAGGGTTTAAAAGCTCCAAACAATAAGCAAAAATACGAAAAGATTGGTGAAAAGA 
AAAGATCTACTAACGTTTACGATCTAGCTCAAGGCTTACCTGTGCAATTTGGCAGGTATCTAGAAATCG 
TCAGAAGTCTTTCCTTT6AAGAGTGTCCCGATTATGAAGGCTATAGAAAACTATTACTATCTGTACTGG 
ATGATTTAGGTGAAACCGCGGACGGCCAATATGATTGGATGAAACTGAACGATGGCCGTGGTTGGGATC 
TTAACATAAACAAGAAGCCAAATCTCCACGGATACGGCCATCCAAATCCACCAAACGAAAAATCGAGAA 
AACATAGAAACAAACAGCTCCAAATGCAACAGCTCCAAATGCAACAGCTCCAACAACAGCAACAGCAAC 
AGCAATATGCTCAAAAAACTGA6GCAGATATGCGCAATTCTCAATATAAACCAAAGTTAGACCCTACTT 
CTTATGAAGCTTACCAGCATCAAACCCAGCAGAAATACCTGCAAGAACAACAAAAGAGACAGCAGCAAC 
AAAAACTTCAGGAGCAACAACTTCAAGAGCAACAATTGCAACAGCAGCAACAGCAACAGCAACAGCTAC 
GTGCAACAGGCCAACCTCCATCTCAGCCTCAAGCGCAAACTCAATCTCAGCAGTTTGGCGCTCGTTATC 
AACCACAACAACAACCTTCTGCTGCTTTAAGAACTCCTGAACAGCACCCAAATGAC6ATAATTCAAGTC 
TAGCTGCTTCTCATAAGGGCTTTTTCCAAAAATTAGGTTGTTGCTAA 

YHR135C 538aa pulic: 1. .538 (SEQ ID NO 702) 

MSMPIASTTLAVNNLTNINGNANFNVQANKQLHHQAVDSPARSSMTATTAANSNSNSSRDDSTIVGLHY 
KIGKKIGEGSFGVLFEGTNMINGVPVAIKFEPRKTEAPQLRDEYKTYKILNGTPNIPYAYYFGQEGLHN 
ILVIDLLGPSLEDLFDWCGRKFSVKTWQVAVQMITLIEDLHAHDLIYRDIKPDNFLIGRPGQPDANNI 
HLIDFGMAKQYRDPKTKQHIPYREKKSLSGTARYMSINTHLGREQSRRDDMEALGHVFFYFLRGHLPWQ 
GLKAPNNKQKYEKIGEKKRSTNVYDLAQGLPVQFGRYLEIVRSLSFEECPDYEGYRKLLLSVLDDLGET 
ADGQYDVflytKIJSroGRGWDLNINKKPNLHGYGHPNPPNEKSRKHRNKQLQMQQLQMQQLQQQQQQQQYAQK 
TEADMRNSQYKPKLDPTSYEAYQHQTQQKYLQEQQKRQQQQKLQEQQLQEQQLQQQQQQQQQLRATGQP 
PSQPQAQTQSQQFGARYQPQQQPSAALRTPEQHPNDDNSSLAASHKGFFQKLGCC 

YJL060W 1835bp CDS: 501.. 1835 public: 1..1835 (SEQ ID NO 703) 

AACGTAACTCGTTTGATAAGAGAATGTCTAATCGAAGAGAGTTAATAACTTAATAAGCTCTTTAAAAGA 
ACGATGGCATTTATCGTCTCCTATGCCAAGATAATTACTGGCTCAAAATTGTTCAGCGTTCATAAAACT 
TTGATATCACTTTCTGGCGCACAAGCTAACCTTTATGTAGTTCTTACGTAGATTCTTTTTAGCAAGTGC 
CTGGTAGTGGTTATTACATAAATGTATCTTTTCATTTGATAACAATTTCTTCAGTAGCATGTCGTGTCT 
AGCACGTGACGTAGAACTGTGGCTTTTTTGTTGTCATTATGACAATCAAGATACCAAAATTCAGTCATG 
TTTAAAAGGGGAAGGTACGATAGAGATATATATAAAGTGTTCAATTTACTATAATTGCGTATAGAATCC 
ATTGTTACTTGCTCTCAATGAAACAACGATTCATTCGTCAATTTACGAACCTAATGTCTACTTCGAGAC 
CGAAAGTTGTTGCCAACAAATATTTCACTTCTAACACTGCCAAAGATGTTTGGTCGCTAACCAATGAAG 
CCGCTGCAAAAGCTGCCAATAACTCCAAAAACCAAGGCCGTGAACTTATTAATTTAGGCCAAGGCTTTT 
TTTCATATTCCCCTCCTCAATTCGCCATTAAGGAGGCTCAGAAAGCCCTAGACATTCCAATGGTCAATC 
AATATTCTCCAACTAGAGGTCGACCTTCATTAATTAATTCCTTGATTAAGTTGTATTCTCCTATTTATA 
ACACAGAATTGAAAGCGGAAAATGTTACCGTAACAACAGGTGCCAATGAAGGTATACTTTCTTGCTTGA 
TGGGGCTTTTGAACGCTGGCGACGAGGTTATTGTTTTTGAACCTTTCTTTGACCAATATATTCCAAATA 
TCGAACTTTGCGGTGGTAAAGTTGTTTACGTCCCCATAAATCCTCCAAAGGAATTGGATCAAAGGAATA 
CTAGAGGTGAAGAATGGACCATTGACTTTGAGCAGTTCGAAAAAGCGATTACATCCAAGACAAAAGCTG 
TCATTATCAATACCCCTCACAACCCAATTGGTAAAGTTTTCACGCGCGAGGAATTAACCACTTTAGGTA 
ACATTTGCGTCAAGCACAACGTTGTGATTATATCTGAT6AAGTCTATGAACACCTTTACTTCACTGATT 
CTTTCACTAGAATTGCCACACTCTCTCCAGAAATTGGGCAACTAACCTTAACGGTCGGTTCTGCCGGTA 
AATCGTTTGCTGCTACTGGTTGGAGAATTGGTTGGGTCTTATCCTTGAACGCAGAGTTGTTAAGTTATG 
CAGCTAAGGCACATACAAGAATTTGTTTTGCATCTCCATCCCCTCTACAGGAAGCTTGTGCAAACTCTA 
TTAACGACGCTTTAAAAATTGGGTATTTTGAAAAAATGAGACAGGAATATATCAACAAATTCAAAATTT 
TCACATCGATCTTTGATGAATTGGGACTACCATATACAGCTCCAGAGGGTACATATTTTGTCCTCGTTG 
ATTTCTCTAAAGTGAAAATTCCCGAGGACTATCCCTACCCAGAGGAGATCCTGAATAAGGGAAAAGATT 
TTCGCATTTCTCACTGGTTGATCAATGAATTAGGTGTGGTTGCCATTCCACCAACTGAATTCTATATCA 
AAGAGCACGAAAAGGCTGCTGAGAATTTGTTAAGGTTTGCAGTTTGTAAAGATGATGCTTATCTAGAAA 
ATGCCGTAGAGAGATTAAAACTACTCAAGGACTACTTATAA 
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YJL060W 444aa public: 1..444 (SEQ ID NO 704) 

MKQRFIRQFTNLMSTSRPKWANKYFTSNTAKDVWSLTNEAAAKAANNSKNQGRELINLGQGFFSYSPP 
QFAIKEAQKALDIPMVNQYSPTRGRPSLINSLIKLYSPIYNTELKAENVTVTTGANEGILSCLMGLLNA 
GDEVIVFEPFFDQYIPNIELCGGKWYVPINPPKELDQRNTRGEEWTIDFEQFEKAITSKTKAVIINTP 
HNPIGKVFTREELTTLGNICVKHNWIISDEVYEHLYFTDSFTRIATLSPEIGQLTLTVGSAGKSFAAT 
GWRIGWVLSLNAELLSYAAKAHTRICFASPSPLQEACANSINDALKIGYFEKMRQEYINKFKIFTSIFD 
ELGLPYTAPEGTYFVLVDFSKVKIPEDYPYPEEILNKGKDFRISHWLINELGWAIPPTEFYIKEHEKA 
AENLLRFAVCKDDAYLENAVERLKLLKDYL 

YKL123W 881bp CDS: 501-881 public: 1..881 (SEQ ID NO 705) 

AAAATTAATGGATGTAACACAAAATATTGGCATTGATCTTTTCATTGGAATTGGCGCGTTTAATGCCGC 

ATATACAAGAACATATACGAGGGATGGTCTATTGGAAGACCCGGATAATGTTAGCTTCCGTGAAGCTCT 

CTCTGAAGGCAAAGATATTGAAGTCGCCAAAGATCTTCAAAGAGTTCACGATCCACATGATGAAAGTGA 

TGAAATGACGTCAGATGAGGTTGAATTACATGTTAATTTGGGCCAAGTTGGGTTCGTCTTTATAGAAGC 

CAATGTGAAAAAATATGCGTTTGGGAGTGTTTATGGCCAAATTGGAATTCCTCCTGCGTATAATGGAAC 

CGAGATCAAGAAGGATACTATTTTACAGAAAGGAGAAGAATTGCCACCAAGATATGCTGACACTGATAA 

TTTCTTTGGTAGTATGAAGGTAAAAGAAGGGTCATCCTCTAGGATAACGGCGCAAACTAGTAAGCCCCT 

GTGGTCTGTTGGGACGTATGAAAGAATCTCTTCTAACTTTGACAGAGAAAATAATGTTTACCACGACAG 

TCTTGAAACCGACGATAACAACACCGATAACAATGTTAATAACAACGATGAGAACGCTGGTTGCAATGA 

AAATTCGCCATTATTGGAAGATGATGGCAATAAAAGACCGGAAAATTCAAATACCCCGCGTGAAGTATC 

AGATGGAGCTATCAATAAGAACCCTAGAAATAAATCTACTAAAAAACGTCAAAGAAACAGAGGCAAATC 

TTCTAAAAAGAAGAACAGATCGAGAAAATAAGAGACATTATGAATTTGGTTTTTTTTACAATTTACGCA 

TACACAATATATACATTCCTACTAGCTTTTTTTTCTTCAATTCGATAGTTTAG 

YKL123W 126aa public: 1..126 (SEQ ID NO 706) 

MKESLLTLTEKIMFTTTVLKPTITTPITMLITTMRTLVAMKIRHYWKMMAIKDRKIQIPPVKYQ^^ 
RTLEINLLKNVKETEANLLKRRTDRENKRHYEFGFFYNLRIHNIYIPTSFFFFNSIV 

YML028W 1091bp CDS: 501.. 1091 public: 1..1091 (SEQ ID NO 707) 

GGTAAACGATAGGGTGAT7VACCGCTGTGATAAAGAACTTCGTGCTCTTTTGGGTTACACTACTCCCCTA 

TGTGAAGGAGAAGCTGGATGATATTGTTGCACAGAGAGCAAGGGACCGTGAGCAACCGGCTCCATCTGC 

CCAACAGCAGGAAAACGAAGATGAGGCCCTCATAATCCCTGACGAGGAAGAACCCACCGCCACAGGTGC 

GCAACCTCATCTCTACATTCCTGATGAAGACTAATTGCAATGCGATGTGGCCACGTTATATAATGCGTT 

TAAGGTGTACGAAAACCCATGCTGTTCTGGCCCGTCGGGTTTTCTGACAAATTGTCCTTTAGGGATTTT 

TCGGTTTGGCTCGGGTTGGCAAAGTCGGCTGGCAACAAACCAGGACATATATAAAGGGAGGTAATTCGT 

CAGATCAATGCCGAACCGTTCTCAACGGGCCTTCCCCTCGTTCAATTGCTCACAACCAACCACAACTAC 

ATACACATACATACACAATGGTCGCTCAAGTTCAAAAGCAAGCTCCAACTTTTAAGAAAACTGCCGTCG 

TCGACGGTGTCTTTGACGAAGTCTCCTTGGACAAATACAAGGGTAAGTACGTTGTCCTAGCCTTTATTC 

CATTGGCCTTCACTTTCGTCTGTCCAACCGAAATCATTGCTTTCTCAGAAGCTGCTAAGAAATTCGAAG 

AACAAGGCGCTCAAGTTCTTTTCGCCTCCACTGACTCCGAATACTCCCTTTTGGCATGGACCAATATCC 

CAAGAAAGGAAGGTGGTTTGGGCCCAATCAACATTCCATTGTTGGCTGACACCAACCACTCTTTGTCCA 

GAGACTATGGTGTCTTGATCGAAGAAGAAGGTGTCGCCTTGAGAGGTTTGTTCATCATCGACCCAAAGG 

GTGTCATTAGACACATCACCATTAACGATTTGCCAGTCGGTAGAAACGTTGACGAAGCCTTGAGATTGG 

TTGAAGCCTTCCAATGGACCGACAAGAACGGTACTGTCTTGCCATGTAACTGGACTCCAGGTGCTGCTA 

CCATCAAGCCAACCGTTGAAGACTCCAAGGAATACTTCGAAGCTGCCAACAAATAA 

YML028W 196aa public: 1..196 (SEQ ID NO 708) 

MVAQVQKQAPTFKKTAWDGVFDEVSLDKYKGKYWLAFIPLAFTFVCPTEIIAFSEAAKKFEEQGAQV 
LFASTDSEYSLLAWTNIPRKEGGLGPINIPLLADTNHSLSRDYGVLIEEEGVALRGLFIIDPKGVIRHI 
TINDLPVGRNVDEALRLVEAFQWTDKNGTVLPCNWTPGAATIKPTVEDSKEYFEAANK 

YOL052C-A 686bp CDS: 501.. 686 public: 1..686 (SEQ ID NO 709) 

TGGCCACTGAAAATTCCTGGCCAGACCACCCCTGAGCTAAGGGAGTTTAGCCGCTCAAGCTTTTATTTC 

CTCTGATGTAATATATCACACACCCAGACACGGTTGCCAAGGCCTCGACGGAAGGCCGCTTCAAGGGAC 

GGGGCAGTGGCTATCAGAAATACCTTAATATCATCAATATTTTTCATCAATCGCAAGGTGTCAAACATC 

AATAAAGGATGATGCTCAAAGGTTTATGCCCGATGTTCTTCTAATCCCCTTTCTCTCCTAAAATAATCC 
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ATGCAAGTATGTTTATACATTTTTATATAAATGTATATATAAATGCCATTTCTTACACATAACCTCCAT 
TCTTTGGTTAATTCTTTCTTCATTCTTTTTTTTTTCATTCTGAAAAGCCCTCCAAGCAAGCACGCTAAT 
TTAATATCGATTTAAACATGAAAGTATCACAAGTTTTCATTTCTGCCATCTCTGTCTTCGGCCTCGCTA 




YOL052C-A 61aa public: 1..61 (SEQ ID NO 710) 

MKVSQVFISAISVFGLATSVNAQNASNTTSNAAPALHAQNGQLLNAGWGAAVGGALAFLI 

YOL099C 992bp CDS: 501.. 992 public: 1..992 (SEQ ID NO 711) 

TGTCCAAATATGTTGATGAATTCTGTTTGCAAAGGG6GAACAACTTCAATGAATTGTATTTGGAAAGGT 

TGCAGAATGTTACCAAAACAGATCTGAAAAATGCCATGCAGAAATATTTTGTCAACATGTTTGATTCCA 

ATAAAAGCGTTGCCTTTGTGAGCTGTCATCCAGCTAAATTGGAATCAGTTCAAGAATTCTTTGAAACTC 

AAGGTTTCACTGTCGAAATAGAAGAGCTAGAAGATGACGATGACGAAATTGATAGTGAAGAAGACGAAA 

ATGCGTGAGTACATGACCTCCATTTCAGCTTCACTTTCAACACAGAAACAGTGCGTATTATCTGCATTC 

AATAAATAGCAAAAGGAGCATTGTCTCATTCTTTTCGAATTCTGGGATTCTGCCTTACGGCGCTCTTTC 

ATTTGATTGATCGAGAATTATTATTATATTTATATGAGTACTTGAAATTCCTCATATATTTATTTTTAG 

AGTATTTAAGTAGCTTGATGAAAACATTAGATAAAATTACTAATTACGACCTCTTCGATTTTGCAGATG 

CTAATTTACTGGTTAACGGTACTGGAGCAGCGTGTTTTTTTGAATTTTGTTCCTTGGCATTGATAAAGG 
TTTCAAAAATTCTGCTTGATCTGTTGCTCTTAGCGCTATTAATCGATTCAGAAAACGAATTGTGCTTTG 
AAATTGATGGAGATTGGCTATGCGTCCTGGGTTTTGGCGAAGGAGACTTGGAAGTTGGAAGATCTTTAG 
GTATGGCTCTTCCGGATGATGATGTTCTTCTTTCAATTACCTTTTGGTTTCTTTGCAACAGTTCTTTCT 



CAGTGCTCAAAAGAAATGACTTGTAA 



YOL099C 163aa public: 1..163 (SEQ ID NO 712) 

MKTLDKITNYDLFDFADEFLKFVPVFRPNPTVTCLFGNPLTNLLVNGTGAACFFEFCSIiALIKVSKILL 
DLLLLALLIDSENELCFEIDGDWLCVLGFGEGDLEVGRSLGMALPDDDVLLSITFWFLCNSSFSILFVF 

ELRIFLRTVNNLLWFLSVLKRNDL 



YOLIOOW 3745bp CDS: 501.. 3746 public: 1..3746 (SEQ ID NO 713) 

TTAACGATCGACTCGACACATTGTTGATGGAATAATTGGTCCCTAGTTAAACAGCGGAGAAATAGCCGC 

CCAGGATAATCGGAGAAAAGTCACGTGCAAAAAGAAATCATATTCGACGAAATAAACTAGAATAACTTT 

TGACGTTTAGCAATAATAACCCCAAATGGAAGCGAACATTTCCCGATCCTTTTAGTTTTCTTTAAGGCG 

CTATTGGCATTCATCTTCAAAGCTTCCGCAACACAGAAATTATATATTCACATTTCTGAGGCAGAGAAT 

AGTTTTGACAACGAAACTGTTAATATTTTTACTCCAGTTACCGCCTTTGAAGTCTGATATTGGTGTACA 

AAGGTACTTAGGGGTATTTAAGAACAAGAAACTACATAAAATAGTTCGAAAAGGGAAAACAAAAGTAAC 

ATCTTGATGAACCGAGAAGCCACTAACTAGTTTTTAAAAAGCAAAAGAAATTAAATCTCTCCTTTTTTT 

TTTTTCATTTCAACCAAATGTATTTTGATAAGGATAATTCCATGAGCCCTAGGCCGTTATTGCCAAGTG 

ATGAGCAGAAGCTAAACATTAATCTTCTAACGAAAAAGGAGAAATTCTCGCATTTAGACCCCCATTATG 

ACGCAAAAGCCACTCCACAAAGAAGCACTTCGAATAGAAACGTTGGCGATTTACTTTTGGAAAAAAGAA 

CCGCTAAGCCTATGATTCAAAAGGCCTTGACGAATACGGATAATTTCATTGAAATGTACCATAATCAGC 

AGAGAAAAAATCTTGATGATGACACTATTAAAGAAGTAATGATTAATGATGAAAACGGAAAAACTGTCG 

CTAGTACCAACGACGGCAGATATGACAACGATTACGATAATAACGATATTAATGACCAAAAAACTTTGG 

ATAATATAGCGGGAAGTCCCCACATGGAAAAAAATCGAAACAAAGTAAAGATTGAACATGACTCTTCAT 

CTCAAAAACCAATAGCTAAAGAGTCATCCAAAGCCCAAAAAAATATAATCAAAAAGGGAATCAAGGACT 

TTAAATTTGGTAGTGTAATAGGTGATGGCGCGTATTCTACTGTAATGTTAGCGACGTCGATTGATACCA 

AAAAGAGGTACGCCGCAAAAGTACTAAACAAAGAATATTTAATACGCCAGAAGAAAGTCAAATACGTCA 

GCATAGAAAAAACCGCCCTTCAAAAGCTCAATAATTCTCCTAGTGTTGTGCGATTATTTTCCACTTTTC 

AGGATGAATCAAGCCTATACTTTCTCTTAGAGTATGCCCCCAATGGGGACTTTCTTTCTTTAATGAAAA 

AATACGGTTCATTAGACGAAACCTGCGCACGATATTATGCTGCGCAAATAATAGATGCCATAGACTACT 

TACATTCCAACGGTATTATTCATAGAGATATAAAACCAGAAAATATTCTTTTAGATGGAGAAATGAAGA 

TCAAACTGACTGATTTTGGTACTGCGAAGTTACTGAATCCTACAAATAATAGCGTTTCGAAACCAGAAT 

ACGATTTATCAACAAGGTCGAAATCTTTCGTTGGAACTGCAGAATACGTATCTCCAGAACTTTTAAATG 
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ACAGTTTTACAGACTATCGTTGCGATATTTGGGCCTTCGGATGTATACTTTTCCAGATGATTGCCGGAA 
AACCACCATTCAAAGCTACCAATGAATACTTGACTTTCCAAAAGGTAATGAAAGTTCAGTACGCCTTTA 
CACCAGGTTTCCCACTTATTATCAGAGATTTGGTTAAGAAAATCTTAGTAAAAAACTTAGACCGAAGAT 
TGACGATAA6CCAAATTAAGGAACATCATTTTTTCAAAGATTTGAATTTTAAAGACGGCTCTGTTTGGT 
CAAAAACGCCTCCAGAGATCAAACCATATAAAATCAACGCCAAATCCATGCAGGCAATGCCAAGCGGAA 
GCGATAGAAAACTGGTGAAGAAATCAGTCAACACACTTGGCAAATCGCATCTAGTGACTCAAAGGTCAG 
CTTCAAGTCCCTCTGTTGAGGAAACTACTCATTCAACCCTATACAATAACAATACTCACGCTTCTACTG 
AAAGTGAAATATCAATAAAGAAGAGACCCACTGATGAAAGAACAGCGCAGATACTTGAAAATGCAAGAA 
AGGGTATAAACAATAGGAAAAATCAACCAGGCAAGAGAACACCAAGTGGTGCAGCTTCTGCTGCCCTAG 
CAGCTTCTGCTGCTTTAACCAAGAAAACCATGCAAAGCTATCCAACTTCTAGTTCGAAAAGTAGCAGGT 
CAAGCTCTCCTGCGACAACATCAAGACCAGGAACTTATAAGCGTACTTCTTCTACAGAAAGTAAACCAT 
TTGCCAAATCTCCACCTTTGTCAGCATCAGTTTTATCGTCAAAAGTCCCAATGCCTCCATACACACCTC 
CAATGTCGCCCCCTATGACACCATATGATACATATCAAATGACACCTCCCTATACGACAAAACAGCAGG 
ATTATTCTGATACCGCAATTGCCGCACCTAAGCCTTGTATTAGTAAGCAAAATGTTAAAAATAGCACAG 
ATTCTCCCTTGATGAACAAGCAAGATATTCAATGGTCCTTTTACCTGAAAAACATCAACGAACATGTAC 
TAAGGACGGAAAAACTGGATTTTGTTACCACAAATTACGATATCTTAGAGAAGAAAATGCTTAAACTAA 
ATGGTTCATTGTTAGATCCTCAACTGTTTGGTAAGCCTAGACATACTTTTTTATCCCAAGTAGCTAGGA 
GTGGGGGAGAGGTTACAGGTTTTCGAAATGATCCAACTATGACTGCTTATTCCAAAACAGAAGATACGT 
ACTATTCGAAAAATATTATCGATTTGCAGCTCTTGGAAGATGATTATCGAATTGAAGGAGGTGACTTAT 
CGGAGTTGCTTACTAACAGAAGCGGAGAAGGGTACAAATGCAATCAAAACAGCTCACCAATGAAAGACG 
ATGATAAATCCGAATCTAACAATAAAGGAAGCTCTGTTTTTTCTGGCAAGATTAAAAAATTATTTCACC 
CTACCTCAGCAGCTGAAACGCTCTCTTCCTCTGATGAAAAAACCAAGTACTATAAACGAACCATTGTAA 
TGACATCATTTGGAAGGTTTCTAGTATTTGCCAAGAGGAGGCAGCCAAATCCAGTTACAAATTTAAAGT 
ATGAACTAGAATATGACATAAATTTGCGTCAACAGGGTACCAAAATAAAAGAACTAATCATTCCCTTGG 
AAATGGGAACTAATCATATAGTTGTGATTCAGACACCTTACAAGTCATTTCTTTTGAGCACTGATAAAA 
AAACCACGAGCAAATTGTTTACTGTTCTCAAAAAAATTCTTAATTCGAATACAAATAAAATAGAGAAAG 
AACTGTTGCAAAGAAACCAAAAGGTAATTGAAAGAAGAACATCATCATCCGGAAGAGCCATACCTAAAG 
ATCTTCCAACTTCCAAGTCTCCTTCGCCAAAACCCAGGACGCATAGCCAATCTCCATCAATTTCAAAGC 
ACAATTCGTTTTCTGAATCGATTAATAGCGCTAAGAGCAACAGATCAAGCAGAATTTTTGAAACCTTTA 
TCAATGCCAAGGAACAAAATTCAAAAAAACACGCTGCTCCAGTACCGTTAACCAGTAAATTAGTTAACG 
GATTGCCAAAAAGACAAGTTACCGTGGGATTAGGTCTAAACACAGGAACAAATTTCAAAAACTCATCTG 
CAAAATCGAAGAGGTCGTAA 

YOLIOOW lOSlaa public: 1..1081 (SEQ ID NO 714) 

MYFDKDNSMSPRPLLPSDEQKLNINLLTKKEKFSHLDPHYDAKATPQRSTSNRNVGDLLLEKRTAKPMI 
QKALTNTDNFIEMYHNQQRKNLDDDTIKEVMINDENGKTVASTNDGRYDNDYDNNDINDQKTLDNIAGS 
PHMEKN]toKVKIEHDSSSQKPIAKESSKAQKNIIKKGIKDFKFGSVIGDGAYSTVMLATSIDTKKRYAA 
KVLNKEYLIRQKKVKYVSIEKTALQKLNNSPSWRLFSTFQDESSLYFLLEYAPNGDFLSLMKKYGSLD 
ETCARYYAAQIIDAIDYLHSNGIIHRDIKPENILLDGEMKIKLTDFGTAKLLNPTNNSVSKPEYDLSTR 
SKSFVGTAEYVSPELLNDSFTDYRCDIWAFGCILFQMIAGKPPFKATNEYLTFQKVMKVQYAFTPGFPL 
IIRDLVKKILVKNLDRRLTISQIKEHHFFKDLNFKDGSVWSKTPPEIKPYKINAKSMQAMPSGSDRKLV 
KKSVNTLGKSHLVTQRSASSPSVEETTHSTLYNNNTHASTESEISIKKRPTDERTAQILENARKGINNR 
KNQPGKRTPSGAASAALAASAALTKKTMQSYPTSSSKSSRSSSPATTSRPGTYKRTSSTESKPFAKSPP 
LSASVLSSKVPMPPYTPPMSPPMTPYDTYQMTPPYTTKQQDYSDTAIAAPKPCISKQN\nasrSTDSPLMISf 
KQDIQWSFYLKNINEHVLRTEKLDFVTTNYDILEKKMLKLNGSLLDPQLFGKPRHTFLSQVARSGGEVT 
GFRNDPTMTAYSKTEDTYYSKNIIDLQLLEDDYRIEGGDLSELLTNRSGEGYKCNQNSSPMKDDDKSES 
NNKGSSVFSGKIKKLFHPTSAAETLSSSDEKTKYYKRTIVMTSFGRFLVFAKRRQPNPVTNLKYELEYD 
INLRQQGTKIKELIIPLEMGTNHIWIQTPYKSFLLSTDKKTTSKLFTVLKKILNSNTNKIEKELLQRN 
QKVIERRTSSSGRAIPKDLPTSKSPSPKPRTHSQSPSISKHNSFSESINSAKSNRSSRIFETFINAKEQ 
NSKKHAAPVPLTSKLVNGLPKRQVTVGLGLNTGTNFKNSSAKSKRS 

YOR302W 578bp CDS: 501.. 578 public : 1 .. 578 {SEQ ID NO 715) 

GTGTATGATGTAATCCATCACCCCCCTATAAAAACACCTGTGCACCGCATATTTCCATAGCGCGTGACG 

CTAAGTACAAGAAACAGCGAGGGGCCGTTAAGTGCAGGCTTTACCGAGGGCGCCGGCTGGCGCTTCCCG 

TGGAAGGGTGTTTGACTCATCATCGCATCGCATTACCTCATGATGAGTAAATAGTTGCGATTTCACTTA 

TCACCTCTCGCGGAAAAAAAAGGCGATGACATGATATATAAGGCTCTCTCGTAAGACACTTAACTATCC 
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AACGTTCATTAGATTATTCGGTCAATTTCTTTTTTCATGCCCCTCCTTTTTCTTTTCTTTTCTTGACTC 

CTAATTGTTTAAATACTGCAAAGAATACAAGGTAATCGACTCTTCTACATACCCTTTTTGCAGATTTGA 
AATAAAAAAAACATTATATGTTTAGCTTATCGAACTCTCAATACACCTGCCAAGACTACATATCTGACC 
ACATCTGGAAAACTAGCTCCCACTAA 

YOR302W 25aa public: 1..25 (SEQ ID NO 716) 
MFSLSNSQYTCQDYISDHIWKTSSH 
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Figure 2 

Candida spp. homoloques 

yBL002W_homolog 393bp public: 1..393 (SEQ ID NO 397) 

ATGGCCCCAAAAGCAGAAAAGAAACCAGCTTCCAAAGCTCCAGCTGAAAAGAAACCAGCTGCTAAGAAA 
ACCGCTTCCACCGATGGTGCTAAAAAGAGAACCAAAGCTAGAAAAGAAACTTATTCCTCATATATATAT 
AAAGTTTTGAAACAAACACATCCAGACACTGGTATCTCCCAAAAGGCCATGTCAATTATGAATTCGTTT 
GTTAACGATATTTTCGAAAGAATTGCCACCGAAGCCTCCAAATTAGCTGCTTACAATAAAAAATCCACA 
ATTTCCGCTAGAGAAATCCAAACTGCTGTTAGATTAATTTTGCCAGGTGAATTGGCCAAACATGCCGTT 
TCCGAAGGTACCAGAGCCGTCACAAAATACTCATCTGCTTCTAGTTAG 

YBL002W_homolog 130aa (SEQ ID NO 398) 

MAPKAEKKPASKAPAEKKPAAKKTASTDGAKKRTKARKETYSSYIYKVLKQTHPDTGISQKAMSIMNSF 
VNDIFERIATEASKLAAYNKKSTISAREIQTAVRLILPGELAKHAVSEGTRAVTKYSSASS 

YBL064C_homolog 732bp public: 1..732 (SEQ ID NO 399) 

ATGAGAGACAAAAAACAAACAAAAAAAAAAAAATCTTTTTTTTTCGCCACGCACACTACCATGTCGCAA 
CAACCACATTTACGTCTCGGATCTACCGCACCTGATTTCAAAGCTGATACAACTAACGGGCCTATTCTG 
TTTCACGAATACATTGGTGATAGCTGGGCTATCTTGTTCTCACATCCCGCTGCCCACACCAGTGTGTGT 
AGCACCGAGCTTTCTGCGTTCGCACGACTCGAACCGGAGTTCACGAAGAGAGGGGTGAAATTGCTTGCA 
ATTTCAGCCGACCCTGTTGAAGCAAATTCCGACTGGATTGATGATATGGAAGATTTTAGCGGATCCAGG 
GTCAAATTTCCAATTATCGCAGACCCTGAGAGAAAAGTTGCTACCTTGTACGACATGATCGATCACCAA 
GATGCCACCAATCTCGATGACAAAGGGCTTCAATTGACAATTCGTGCAGTGTTTATCATTGATCCAAGT 
AAGAAAATCAGATTGATCATGACCTACCCTGCCTCGACCGGTAGAAACACCGCTGAAGTATTGAGAGTA 
CTCGACTCATTACAGCTTGTTGATAAACAAAAGGTTATCACTCCAATCAATTGG6TTCCAGGTGACGAT 
GTTCTTGTCCATATGGGTGTCCCAGATGATGAGGCAAGAGTTTTGTTTCCTAAATATAGGGCTATAAAG 
CCATATATTAGATTGACTCCGTTGGAAAAGGAAGACAAGTAA 

YBL064C_hoinolog 243aa (SEQ ID NO 400) 

MRDKKQTKKKKSFFFATHTTMSQQPHLRLGSTAPDFKADTTNGPISFHEYIGDSWAILFSHPAAHTSVC 
STELSAFARLEPEFTKRGVKLLAISADPVEANSDWIDDMEDFSGSRVKFPIIADPERKVATLYDMIDHQ 
DATNLDDKGLQLTIRAVFIIDPSKKIRLIMTYPASTGRNTAEVLRVLDSLQLVDKQKVITPINWPGDD 
VLVHMGVPDDEARVLFPKYRAIKPYIRLTPLEKEDK 

YBR149W_homolog 981bp public: 1..981 (SEQ ID NO 401) 

ATGAAATTAGCCACTGAAATTGATTTCAAACTCAACAATGGTAAAACCATTCCTGCCTTAGGACTAGGT 
ACTGTTGCCTCAAAAGATCCTAAAGATGTTAAGGATCAAGTAATCACTGCTGTTAAAGCAGGATATCGT 
CATATTGATACTGCTTGGTTTTATGGTACTGAAAAATATATTGGTGAAGCATTACAAGAATTATTTGCT 
GAAGGAATTATTAAAAGAGAAGATTTATTTATCACGACAAAATTTTGGCCATCATATTGGGCTAATCCA 
GAAAAATCTTTAGATGAATCTTTAAAAGATTTGCAACTTGATTATGTTGATTTATTTTTACAACATTGG 
CCAATTTGTTTACATGGTGATGAAAATGGATTACCGAAAATACCTAAGGATGAGAATGGTGAATTGATT 
TATGATGATGATCCAACCCCAAATGGTACTAAATATATCGACGTTTATCATAAATTAGAGGATATTTTA 
GAAACAACCACCAAAGTTAGATCAATTGGTGTTTCTAATTATTCAATTCCAAAACTTCGTCAATTATTA 
CCTAAAGTTAAAAAACATATTCCTGTTTGTAATCAAATTGAATATCATCCACAATTACCTCAACAAGAT 
TTAGTTGATTATTGTACTAAAAATAATATATTGATTTCTTGTTATTCACCAGTTGGTAGTTATGGAGCT 
CCAGTATTGAAAATCCCATTAGTTAAGCAATTGGCAGAAAAATATCAAGTCACAGAGAATGAAATTGCT 
GATGCTTATAATATTTTGAATGGTAGAGTTACATTACCAAGATCTTCTAATCTTGAAAGAATTAAAACC 
ATTATTAGATTACCACATTTGACTAAAGAAGAATTGGATGAATTGTATCAAGTTGGAGTTAAAGATCCA 
CAAAGATATATTTGTGATCCTTGGGGGTATGGTATAGGATTCCGTTGGTGGAAAGGCGATACTTTAAGT 
AAAGAATTTGATTAA 

YBR149W_homolog 326aa (SEQ ID NO 402) 

MKLATEIDFKLNNGKTIPALGLGTVASKDPKDVKDQVITAVKAGYRHIDTAWFYGTEKYIGEALQELFA 
EG II KREDLFITTKFWPSYWANPEKSLDESLKDLQLDYVDLFLQHWPICLHGDENGLPKI PKDENGELI 
YDDDPTPNGTKYIDVYHKLEDILETTTKVRSIGVSNYSIPKLRQLLPKVKKHIPVCNQIEYHPQLPQQD 
LVDYCTKNNILISCYSPVGSYGAPVLKIPLVKQLAEKYQVTENEIADAYNILNGRVTLPRSSNLERIKT 
IIRLPHLTKEELDELYQVGVKDPQRYICDPWGYGIGFRWWKGDTLSKEFD 

YBR289W_hoinolog 1389bp public: 1..1389 (SEQ ID NO 403) 

ATGAAACCAATGCAAAACGTTAAGGAGTGGTCAGAAAAATTGAAACAGGAAGGTAAAGATGTACCTCTT 
GATTTGAAAGTGTATGAAGATTTGATTAGAAAGGATAAGGAATTTGTGGGTAAATTGAATAAACAGTTG 
CATGACAACAAATTTATTATGGAAAATATTAACAGAGATATCAAGTCTTATAATCAAATCAAACAATTG 
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AGGATGAATTCTATTGCGTTGTCCAACAAAGGACAGTATAATAACAGTATTTGGGGGGAAGGATATCAA 
GGTTATGGCAATGGAATAACAAACTCCAGTACAAAGTTATTTATTCCCAACAGGGATTTAACTGATAGA 
ATCATCAATGAAAGAGTGATGAAAAACAAAAATAAACCAAAACATTATGTACCCATTCGATTAGAGTTT 
GACCAAGAAAGGGATCAATTTAAATTGAGAGACACATTTCTTTGGGATTTGAATGAAGAGATTATAAAA 
GTGGAAGATTTCACTGCTCAATTGTTAGAGGATTATAAATTTATCTCCAAAGTTCATTATGAAACAATT 
TTGTCATCTATTAAAGAGCAGATTGCTGACTATCTGCAGAAACCTAGCAAAACAATGGGTGAATTGAGA 
ATTCCAATTAAGATCGATATCACCATTAACAATACACAATTAACTGACCAATTTGAATGGGATATATTG 
AATAGCCAGGAAGGCGATGCAGAAGAATTTTCATCTTACATGTGCGACGAATTGTGTCTACCGGGAGAG 
TTTTGCACTGCCATCGCGCATAGCATAAGAGAACAATCGCAGATGTACTATAAAGCATTGAATATGGTA 
GGGTACGGTTTCGACGGTTCACCAGTACACGAAGATGAGATTAGAAATCATTTATTGCCACCTTTAAGA 
TTAGTATCATCGGACTCTGGAATCGTGGATGATTTTTTCTCAATTTTAAGAAACCCATCAAGTTTGCCA 
GACTTTTC ACCTACGTTAGGTAAATTGTC C C AATTGGAAGTTGAAAGATTGG ACAAGGAAATGGAGAGA 
GAAAGTAGAAGGAAAAGAAGACACAATTACAATGAAGATCAGCAACAGGGTTCTGGTCGAGGCTTCACT 
TCGAGAAGAATTGCAGCTCATGCTGGTAGGGGAAACACCATTCCCGACTTGTCAGACATACCCAAGACA 
TTTAGGACGCCTGCCCCCTCATCCATATTGCCAGGTGCTGTTGATATGGGTGTACCTGAGGTGTATGAA 
TATAATGAAGTTTTAATCAATAGAACTCAAGTTAGGAATCCAGATTATAGACCGCCAACACCTATTCGT 
GTTGAAAATGAACTAGTGGATTATAACCATGATCCAATTGAAGGTACTTTTATGGTTACAATCAAATTA 
CCCGTATAA 

YBR289W_hoinolog 462aa (SEQ ID NO 404) 

MKPMQNVKEWSEKLKQEGKDVPLDLKVYEDLIRKDKEFVGKLNKQLHDNKFIMENINRDIKSYNQIKQL 

RMNSIALSNKGQYimSIWGEGYQGYGNGITNSSTKLFIPNRDLTDRIINERVMKinCNKPKHYV^ 

DQERDQFKLRDTFLWDLNEEIIKVEDFTAQLLEDYKFISKVHYETILSSIKEQIADYSQKPSKTMGELR 

IPIKIDITINNTQLTDQFEWDILNSQEGDAEEFSSYMCDELCLPGEFCTAIAHSIREQSQMYYKALNMV 

GYGFDGSPVHEDEIRNHLLPPLRLVSSDSGIVDDFFSILRNPSSLPDFSPTLGKLSQLEVERLDKEMER 

ESRRKRRHNYNEDQQQGSGRGFTSRRIAAHAGRGNTIPDLSDIPKTFRTPAPSSILPGAVDMGVPEVYE 

YNEVLINRTQVRNPDYRPPTPIRVENELVDYNHDPIEGTFMVTIKLPV 

YCR004C_homolog 597bp public: 1..597 (SEQ ID NO 405) 

ATGGCACAAGGAAAAGTAGCAATTATCATTTATTCATTATATCATCATGTTTATGATTTAGCCTTAGCT 
GAAAAAGCTGGAATTGAAGCTGCTGGAGGTGTTGCTGATATTTATCAAGTTGCCGAAACATTATCTGAT 
GATGTTTTAGCTAAAATGCATGCACCAGCAAAACCAGATATTCCAATTGCAACTCATGAAACTTTAACT 
CAATATGATGCATTTTTATTTGGTATTCCAACCAGATTTGGTAATTTCCCTGCTCAAATTAAAGCTTTT 
TGGGATAGAACCGGTGGTTTATGGGCTAAAAATGCTTTAAGAGGGAAATATGCTGGTGTTTTCGTTTCT 
ACTGGTACTCCAGGTGGTGGTCAAGAAACTACCATTATTAATAGTTTGAGTACTTTGGCTCATCATGGG 
ATTATTTATGTTCCATTTGGGTATGGATATCCTGGTATGACTGATTTAGAAGAAGTTCATGGTGGATCT 
CCTTGGGGGGCTGGTACTTTTGCTTCAGGTAATGGGTCAAGAAAAGTTACTGATTTAGAAAAAGCTATT 
GCTAAACAACAAGGTGAAGATTTCTTTAAAACTGTCTTCAAATGA 

YCR004C_hoinolog 198aa (SEQ ID NO 406) 

MAQGKVAIIIYSLYHHVYDLALAEKAGIEAAGGVADIYQVAETLSDDVLAKMHAPAKPDIPIATHETLT 
QYDAFLFGIPTRFGNFPAQIKAFVJDRTGGLWAKNALRGKYAGVFVSTGTPGGGQETTIINSLSTLAHHG 
IIYVPFGYGYPGMTDLEEVHGGSPWGAGTFASGNGSRKVTDLEKAIAKQQGEDFFKTVFK 

YCR013C_homolog 450bp public: 1..450 (SEQ ID NO 407) 

ATGATAACAATGTTACCATTTTCAGCAGATTTGACAGCAGCATCCAATAAGGATTTAGTACCGTTGGCG 
AATTTTTCAAATTCGAAAACACCTGGTGGACCGTTCCAAACAATGGTCTTAGCTTTGGCAACAGCTTGT 
TGGAACAATTCGACAGATTTTGGACCACAGTCCAAACCCATCCAGTTGTCTGGAATACCTTCAGCATCA 
GTAGCAGAAGAAGTTTTGGCATCTTTGTCGAATTTATCAGCAGTGACAAAATCAACTGGCAAGATCAAT 
TCAACATTGTTTTTCTTAGCTTTTTCAACCAAGTGTTCAACGTTTTTAGCACCGGCTTCATCGAAAAGA 
GAATCACCAATTGGCATTTT6TTCAAGATTTTCTTGAAAGTGAAGGCCATACCACCACCAACAATCAAC 
ATATCAACCTTGTCCAACAAGTTGTCAATCAATTGA 

YCR013C_homolog 149aa (SEQ ID NO 408) 

MITMLPFSADLTAASNKDLVPLANFSNSKTPGGPFQTMVLALATACWNWSTDFGPQSKPIQLSGIPSAS 
VAEEVLASLSNLSAVTKSTGKINSTLFFLAFSTKCSTFLAPASSKRESPIGILFKIFLKVKAIPPPTIN 
ISTLSNKLSIN 

YDL147W_homolog 840bp public: 1..840 (SEQ ID NO 409) 

ATGGATAGGAGTTGGGTAGTAGGTTGTGCCATAAAGGGTGGTTGTTTAGTTAGTTATGGCACATGTTGT 
GGTAGTTTGATTTTTTTTTGTGGTCCACACGACTGGCCAAACATTTATCAAAAAATCGAGTTCAACTTT 
TTTTTTTTTTCCAGTTCGCCACCACCAACTACTTTTACCACCACTAACAACATGTCAAGAGAAGATCCA 
ATTAAGGCTGAAAAAGACTTTTCTGCTACTTTAGATGAACAATTCCCATTGATTGAAAAGATCTCTGAC 
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TACAAGCAAGCATTAGATAAGTATCTTGTCTTGGAGAAACAAACTCGTCAGTCTTCCGATTTGGCTTCA 
TCAAAAAGAGTTCTCAACAAGATTGTTACTGCATTGGTTGATAATAACGATTGGGAGTATTTGAATGAC 
TTGATAACTATCTTGTCAAAGAAACATGGTCAGTTAAAGTCGTCAATTCAAGCATTTATCAAAGATGTG 
ATTGATAATTTGGATAAATTGGATGAAAACAACAAGCAACAATTAGAGTTGAAGATGAAATTGATTGAA 
ACTATTAGAACAGTCACAGACAAAAAGATTTTTGTTGAAGTTGAAAGAGCCATTGTTTCAAGACAGTTG 
GCCAAAATTTATTTGAACAAATTGAATGATTTGGATAAGGCAGTGGAAATCTTGTGTGATCTACAAGTA 
GAAACGTATTCGTTAATGCCATTCAGTGACAAGATTGAGTATATCTTAGAACAAATTCAGTTGACTTTA 
CAAAAGGGGGACTATGGCCCAAGCCAAGATTTTGAGTCGAAAGATTTTATTAAAATCGTTGAAGAACTT 
TGCCAAAGCTGA 

YDLl47W_homolog 279aa (SEQ ID NO 410) 

MDRSWWGCAIKGGCLVSYGTCCGSLIFFCGPHDWPNIYQKIEFNFFFFSSSPPPTTFTTTNNMSREDP 
IKAEKDFSATLDEQFPLIEKISDYKQALDKYLVLEKQTRQSSDLASSKRVLNKIVTALVDNNDWEYLND 
LITILSKKHGQLKSSIQAFIKDVIDNLDKLDENNKQQLELKMKLIETIRTVTDKKIFVEVERAIVSRQL 
AKIYLNKLNDLDKAVEILCDLQVETYSLMPFSDKIEYILEQIQLTLQKGDYGPSQDFESKDFIKIVEEL 
CQS 

YDR253C_hoinolog 1752bp public: 1..1752 (SEQ ID NO 411) 

ATGCAAAATACTAACCGTAATAATAGTAATAGTAGTAAGAATAATAGTGATAATCATCATCAACAACAA 
CAACGACAACGACAACAACAAGTTGATCAATATCAATCTATTACATTACCACCATTACAATATCAATCT 
AATACTCACGAATCGATAGTATTACCTTCGCAACAACCTAAAAGAGGTCGATCTGAACATTTTAATTCA 
CAATTCCAACGTAATATAAATTCAAGACCAGTGTTATTACCAAGTTCTCGTGATAATAATAACACCACA 
AATATACCTATACCTATAATTTTACCAAGTAGTACCAATTCTAACAATCCAATTACTTCTAGTAGCAAT 
TCAAGAATGTTTTCACCTAATCCTGTGAGTCCATTATATCCCGTGGTCACCACACCATCATCAGCATTA 
TCACCACCAACACAACACCATCAACAACAACAGCAACAATTACATAAAAAATTCAAAACATCAAATTCA 
GGTTCCAATACTCCGATTACTGGTGGTGGAATTGGATCTCCTAGTACTACTAGTTATTTAGCTAATTCT 
GCTAATATCAGTTATACTAGAAGTCAACCATTAAAAGATAACAACCAAACATCTTCCACAACTAAGGAT 
AATAATAACACGATAATTGAAAATGAAGACCAGAAGTTTTTCCGATTAGCAAAAGAAGCATTAGTAGCT 
ACTGCCAAGGGAGTTAAGACGAATCATTCCAATAATAATGGTAAATTTGGTAATAATACTTCTAAGATT 
GATATTAATAATCATAATAAGAACAACAACAACAAAAGTGATGGTAATGAAACCATACTTGATTCTACA 
ATTGCAGATTTATTAAGAAGATTACAATATGCTAGTGCTCCTCATGGTAATCCCATTGGCCAAATAAGT 
GGACTTCAAACTAATTCTAAAGGATTACTTGAAGTACAAGATGAATACTCTAATTTCCCTGATTTACAA 
AACAATAATTTTTTCAAAGTTAATAATGGTGATAATAATAATACTAGTAATAGCAAGTTTAGTAATAAT 
TATCATCATCCATCAGGTAATGAACCAGGATGGAATTTTTTACTTGATGAAGCATCAACGAAAACAACA 
TCAAACAATACACGATCAACAGGAACAACAGGAACAGGAATAGGAGCAACAACCAATATAATATCAGAA 
TCAGAATCGGAATTAAAAGTGAAACGAGAATCAAGTATTGCCAATATAATCAATCCCTCAACAACAACA 
ACTTCCACAACAACTAATAAGAATAACAATAACACTTCATCATCTACTAAAACTAGAAAATATTCTCAA 
GATCCAACAAGAAAATTTCCTTGTGATAAATGTCCCATGTCATTTCGTCGATCATCAGATTTAAAACGT 
CATGAAAAACAACATTTAACTATCCCACCTAATATTTGTCAATTTTGTGGTAAAGGTTTTGCTAGAAAA 
GATGCTTTAAAAAGACATATTGGGACTTTAACATGTAAAAGAAATGCTGATAAGAAATTATATATTGAA 
AATTTAAATTATTTAAATAATTCAAGTCAAGATGATGATGATGAAGAGGAGGAGGATGAAGAAGAAGAA 
GAAGGATTGGAACAGGATAGATTGTATAAGAAGAGGAGGAAGAGTAATAATAATAATCAAATAATTAAA 
GAAGAAGGATTTGAACATAATGATGACGATGATGATGATGATGAAGAGGATGAAGTGAAACGAGAATTT 
CCAACTTATGGATATCAACAGAATTGA 

YDR2 53C_hoinolog 583aa (SEQ ID NO 412) 

MQNTNRNNSNSSKNNSDNHHQQQQRQRQQQVDQYQSITLPPLQYQSNTHESIVLPSQQPKRGRSEHFNS 
QFQRNINSRPVLLPSSRDNNNTTNIPIPIILPSSTNSNNPITSSSNSRMFSPNPVSPLYPWTTPSSAL 
SPPTQHHQQQQQQLHKKFKTSNSGSNTPITGGGIGSPSTTSYLAWSANISYTRSQPLKDNNQTSSTTKD 
NNNTIIENEDQKFFRLAKEALVATAKGVKTNHSNNNGKFGNNTSKIDINNHNKNNIJNKSDGNETILDST 
lADLLRRLQYASAPHGNPIGQISGLQTNSKGLLEVQDEYSNFPDLQNNNFFKVNNGDNNNTSNSKFSNN 
YHHPSGNEPGWNFLLDEASTKTTSNNTRSTGTTGTGIGATTNIISESESELKVKRESSIANIINPSTTT 
TSTTTNKNNNNTSSSTKTRKYSQDPTRKFPCDKCPMSFRRSSDLKRHEKQHLTIPPNICQFCGKGFARK 
DALKRHIGTLTCKRNADKKLYIENLNYLNNSSQDDDDEEEEDEEEEEGLEQDRLYKKRRKSNNNNQIIK 
EEGFEHNDDDDDDDEEDEVKREFPTYGYQQN 

YDR276C_homolog 516bp public: 1..516(SEQ ID NO 413) 

ATGTGTTTATGTCTTTCGGATTTATTTCTTATTATTCTTTCAGTATTATTCCCACCATTACCTGTTTGG 
ATTAGAAGAGGATGTTGTTCATGTGATTCATTAATTAATATTGCCTTATGTATGTTAGGATATTTCCCA 
GGGTTAATTCATTCATGGTATATAATAGCTAAATATTCTTCTTATTATTATCAACAACAACAACAACAA 
CGTAAAGATACCATTTATTATGTTTATCGAAGTGATTTAGAAAATCAAACACCAAGAAGAGATGGCAGA 
GATGGGAGAGATGAATGTCATCATGACCACCACCACCACCATCATCATCATCACAACCAGGCAGAATCA 
CAAAGTGCGGGATTAATAGTTTCTAATAATCATAATAATAATAATAATAACTATGGATCTGTGGTTGAA 
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GGTTCATCATCATCGAATTTGACTCCTGTGGCTCCTATTCCTGTTGAAAATGGAGCTCCACCACCAGCT 
TATACTGAGATTGATAATAAAACACAACATTAA 



YDR276C_homolog 171aa(SEQ ID NO 414) 

MCLCLSDLFLIILSVLFPPLPVWIRRGCCSCDSLINIALCMLGYFPGLIHSWYIIAKYSSYYYQQQQQQ 
RKDTIYYVYRSDLENQTPRRDGRDGRDECHHDHHHHHHHHHNQAESQSAGLIVSNNHNNMfllS^ 
GSSSSNLTPVAPI PVENGAPPPAYTEIDNKTQH 

YEL03 9C_homolog 333bp public: 1..333(SEQ ID NO 415) 

ATGCCAGCTCCATTTGAAAAAGGTTCAGAAAAGAAAGGTGCCACTTTATTTAAAACTAGATGTTTACAA 
TGTCACACCGTTGAAAAAGGTGGTCCACACAAAGTTGGTCCAAATTTGCATGGTGTTTTCGGTAGAAAA 
TCCGGTTTAGCTGAAGGTTATTCTTATACTGATGCTAACAAGAAGAAAGGTGTTGAATGGACTGAACAA 
ACCATGAGTGATTATTTGGAAAATCCAAAGAAATATATTCCAGGTACTAAAATGGCTTTTGGTGGTTTA 
AAGAAACCAAAGGACAGAAACGATTTAGTTACTTATTTGAAGAAAGCTACTTCTTAA 

YEL039C_hoinolog 110aa(SEQ ID NO 416) 

MPAPFEKGSEKKGATLFKTRCLQCHTVEKGGPHKVGPNLHGVFGRKSGLAEGYSYTDANKKKGVEWTEQ 
TMSDYLENPKKYIPGTKMAFGGLKKPKDRNDLVTYLKKATS 

YER112W_honiolog 321bp public: 1..321(SEQ ID NO 417) 

ATGTCAGCAGGTATTCCAGTAAGACTTCTAAATGAAGCACAAGGTCATATAATATCAATAGAATTGATA 
AATGGAGATACATACCGTGGGAAGCTATTAGAAAATGAAGATAATATGAATTTATCCTTATACGAGGCA 
ACTATAACACAAGGCAAATCGGGGAAAGTAAGTCATATGGACCAAGTGTTTATAAGAGGGTCAATGATT 
AGATTTATATCTGTGCCTGATATTTTAAAGAATGCTCCTATGTTTTTTATGAAACCTGGAGATAAACCA 
AAACCTCCAATAAGGGGCCCTCCACCAAAAAGAAAGAGAGTATGA 

YER112W_hoinolog 106aa(SEQ ID NO 418) 

MSAGIPVRLLNEAQGHIISIELINGDTYRGKLLENEDNMNLSLYEATITQGKSGKVSHMDQVFIRGSMI 
RFISVPDILKNAPMFFMKPGDKPKPPIRGPPPKRKRV 

YFR010W_homolog 1239bp public: 1..1239(SEQ ID NO 419) 

ATGGTTTTAGGCACTCCAGACAAGAATTTGCCTTCAAAGCCAGTTGAAAAACAAGTTTTTCTCGAAGAT 
TTGAATAAAAATCAATTGGTTAAAGTTAGTAATGAACCTAGTGGGTTGACCAATTTAGGGAACACTTGT 
TACTTGAACTCAAGTTTACAAACAATATTCCATATTGATGATGTGAATAACAGGTTGAAAGATTACACT 
TTTGGTGGAGCCAATCAAGCCAATAGTGCCTTTGTGTTGTCATTGAAAAGTATGTTCCAGCAAATGTCG 
AAAAAACAAGAAGTTATAACTCCTTCTACATTTCTTTCTCTTTTCAGAAGATCTTATCCTCAATTTGCT 
GAACAACAAAATGGTATTTATAAACAACAAGACGCCGAAGAAGCATTTTCCCAAATTTTGAGCTCTTTG 
AGAAGCGAATTGAAAATAGATGATGTGTTCAAAATTACATTTAACACCAAGACTCAATGCTTGGCTATT 
CCAGAAGATGTCACAGAAGGGTTTGAAGAAGCATATAAATTGAATTGTCATATCGGCGTCAAGACCAAT 
TTTTTGAGAGATGGATTGTTGGCTGGATTAAAAGAAACGATTGAAAAACATAATTCAACTTTGAATGCT 
GATACTGAGTATGAAACAACCAAGACCATAACTAGATTACCAAAATACTTGACAGTACATTTTATTAGA 
TTTTTCTGGAAACGAGACATCAATAAGAAATCCAAGATTTTGAGAAAGGTTCAATTCCCATTTGAATTA 
GATTTAGCAGAAATGTTGGATGTATCAATAAAGGCAGATAAAGTTTCCAATAGAGATACAATTAGAAAA 
GTTGAAAAAGATAATTTGGATATGATAAGAGATTTCAAAAAGACCAAAAATGACACCAGTTTAACACCA 
TTGGAACAACAAGAGGAGGATGAGATGAAAATAACATCAATCAAGAGTAAGTTTAAAGACGACTTGAAT 
AGCGCTTTGCCCAACGTTGATTTTAACACCACCACAGAAAACCCTTCTAGTGTGTATGAATTAAACGCA 
GTCATTACTCATGCTGGATCATCTGCCGATGGTGGTCATTATAAAGCATACGTCAAGGATCCAACAGAC 
TTGGATGGCGAGAGATGGTGGTTATTTAACGATGATAAGGTGAGCTCCGTAAACAAAGAAAAGATCGAA 
ACTTTAGCTGGCGGTGGTGAAAGCGACTCAGCTTTATTATTGATTTACAAAGGCTTAGGGCTTTAG 

YFR010W_homolog 412aa(SEQ ID NO 420) 

MVLGTPDKNLPSKPVEKQVFLEDLNKNQLVKVSNEPSGLTNLGNTCYLNSSLQTIFHIDDVNNRLKDYT 
FGGANQANSAFVLSLKSMFQQMSKKQEVITPSTFLSLFRRSYPQFAEQQNGIYKQQDAEEAFSQILSSL 
RSELKIDDVFKITFNTKTQCLAIPEDVTEGFEEAYKLNCHIGVKTNFLRDGLLAGLKETIEKHNSTLNA 
DTEYETTKTITRLPKYLTVHFIRFPWKRDINKKSKILRKVQFPFELDLAEMLDVSIKADKVSNRDTIRK 
VEKDNLDMIRDFKKTKNDTSLTPLEQQEEDEMKITSIKSKFKDDLNSALPNVDFNTTTENPSSVYELNA 
VITHAGSSADGGHYKAYVKDPTDLDGERWWLFNDDKVSSVNKEKIETLAGGGESDSALLLIYKGLGL 

YFR052W_homolog 834bp public: 1..834(SEQ ID NO 421) 

ATGTCTTTACAAAAACTCACTGCAGAAATATACTCACTATTTGGAAAAGGAGATTATCAAGGTTGCCAA 
CAATTACTTGCTCCGATTAAACTAGAATTAGTCAAACATGATTTGTTGGTTCCTTTACCATCCAACACC 
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ACCGATAAAAACCAAATTAATGATTTGAGAATTGCCCAAAGAATTTTGGAAATTGGAGCATTATCGTCA 
TTATTAACCAACAACTATTCCGGTTTTGAGAATTATTTTGCTCAGTTGAGACCATTTTACTCTAACCCC 
AAATTACATAATTTACAAAAAGTCCATATCAATACCGATATAACAAAAATCATTTCATTATACTTGTTA 
TACTTGTTGAGTCAGGGTTTGATTTCAAAATTCCATGTTGAACTAGAAGTGATTTATAATTCATCACAA 
TATGATGCCCAACAAGACAAGTATTTACAATTTCCAATAAATTTAGAAAGCAATTTAATGGAAGGTAAT 
TACATAAAAATCTGGAAGTTATTAAAAGAAGAGAAAAACTTACCATGTCAAGAATACACCCATTTTGTT 
GATACTTTGATAAATGCTTTACGTTTTGAAATTGCCAAATCTTTGGAGAAAACTTACGATTCGATTCCA 
ATTTCTAATTGCAAGAATTTATTATATTTACCACAAGAATTGTCCGATGCTAACTTTGAGAAAACTTTA 
AAGGAAACTTATCAAGTTGATAATTGGAAATTCGAGGATGGAGTTATATATTTCACTAAGAATGAAAAT 
GAAACCAATGTTGATAACCAATCGGTTATAAAGAATTTATTAGGGTACGCTGAACAAATCGAATCCATC 
GTATAA 

YFR052W_homolog 277aa(SEQ ID NO 422) 

MSLQKLTAEIYSLFGKGDYQGCQQLLAPIKLELVKHDLLVPLPSNTTDKNQINDLRIAQRILEIGALSS 
LLTNNYSGFENYFAQLRPFYSNPKLHNLQKVHINTDITKIISLYLLYLLSQGLISKFHVELEVIYNSSQ 
YDAQQDKYLQFPINLESNLMEGNYIKIWKLLKEEKNLPCQEYTHFVDTLINALRFEIAKSLEKTYDSIP 
ISNCKI^LYLPQELSDANFEKTLKETYQVDNWKFEDGVIYFTKNENETNVDNQSVIKNLLGYAEQIESI 

V 

YGL080W_homolog 354bp public: 1..354(SEQ ID NO 423) 

ATGTCATCATTTAAAAAATTCACTGATTTTTTATTTTCAAAACAATCCCTTAGATATGTCTGTACAACT 
CATTTTTGGGGTCCAGTATCAAATTTTGGGATTCCTATAGCTGCTATTTTAGATTTGAAAAAAGATCCT 
GATTTAATTAGTGGACCAATGACTGGTTCATTAATACTTTATTCTTTAGTGTTTATGAGGTATTCAATG 
GCAGTTACTCCTCAAAATTATTTATTATTTGGGTGTCATTTTGTTAATGAATTGGCACAATTGAGTCAA 
GGATTTAGATGGGTTAAACATCACTATGATACTTCTTCAAATGATGGTGAAGATACCAAAAAGATAACT 
CAAAATTGA 

YGL080W_homolog 117aa(SEQ ID NO 424) 

MSSFKKFTDFLFSKQSLRYVCTTHFWGPVSNFGIPIAAILDLKKDPDLISGPMTGSLILYSLVFMRYSM 
AVTPQNYLLFGCHFVNELAQLSQGFRWVKHHYDTSSNDGEDTKKITQN 

YGR070W_homolog 4146bp public: 1..4146(SEQ ID NO 425) 

ATGTCGAGTAATAGTTCTTGGTCTAACAACGATTCTTACCAACTGAGGAACAATCCTAATAATGGTAAT 
AACCATAACCCACATTTAATGTCACAACAACACTCACAATCTGTAAATATTCCTTCTCATTTGTTGCCT 
CAAGCATTTATAGAACAACAACAACAACCACCACAACCACAACCACAACAATATCCGCAAGACGGCCAA 
GCTCATAACAAAAACCCACCAATCAATAATCGTTTTCATCAATCACAACCACCACAACTGCGCCATCAA 
TACATCCCATCCAAACAAGAACAAATGCAACAACCTTACCCAACTGCCGAACAAAATAATCAACACTTT 
CCTCCACCACAGGAAAGATCATATAGTTTTTCATCGACTATGGATCCTGGCTCACCTAGCAAAATGACG 
CCACCTAATTTTTCACAAAGGAACCAATCATTTTCTGGCTACCAACAACCACCACCACAACAACAACAG 
TATCCGCAGTCACCCCATAAGGCATATAACCAACAAACCCACACTCACCAAGGTGGACTTCAACAGCCA 
TACATTGCGCAAAGACAAAACATGCCACCTGGATATATTAACCAGAATCCATATTCTCAGCAAAATAGA 
TCAGTATCATCTTTGACTCAAGATAGGACAGGAGCACCAGTACAACACCTTCCTTATCCTGTCAACAAT 
GATGATCCTGGATATCAACTACAACCACTGGCAATTCAATCACACCACCCACCACAACAACAACAACAA 
CAACAGCCTCCACTCCAGACACGTAGACAACTTCGTAAGGCCCCTTCGAGCAACTTGCCCCCAATTCAA 
ACTGATCAAGTTTACTATAGCCCTGATGCTAGAAGAATTGTTTCCACACCTACACACCAGCAGAATTTT 
CCCACTCCCATACCACCAGAAGCTAGAACAAAATCACTTACTTCGGCATCATTAAAACACCAGAAACAA 
CCACTGCAACCTCTGCAACCATATTTCCAACAAATCTCTGAACTGCCAGGTAAAGACAGCAACGCTCGT 
AATTCCTCCAGCAGTTCCCTTCATCATACATTTTCCTTAACCTCAAAATCGCGATCATTTACATCTATC 
AGTAAATTGTCGTCTTTATCAACTAAGAAATTCGGTTCCTCTTCATCCGTCAATACCAACAAATTAGAT 
CGTTATCAATCCAGTGGAACTATTAGAAACAATCACAATCATAACCACACCAACCAAACTAGCCACAAC 
ATTCATTATGCTAAACCATCAGTATATCCCGCAATTTTATCTGAAGTGGCCAAATTGTTTAAAGAGGCG 
ATTATTTTGACGATCAACACCAAGGATGGTTTGGAATACCATGATACTTTTACCGGGAAAATGGCAGTT 
GATATATTATGTCGCATTATTCGAACAAATGATCGTAACTTGGCCTTGTTATTGGGAAGATCATTAGAC 
GCTCAGAAGTTTTTCCATGATGTTACTTACAATCATAGATTAAGGGATTCGGTACATGAAATTTATGCC 
TTTAACAATGTTTATAATGATGTTGATTTTTTCAACGAAGAAAATGGAGGAGCTGGTCTGGTTAGCAAT 
GGGGAAAATAGTGCATTAAATTCCAAACATGGGTCGTTTCTTGATAGCAGCACACAGTTACAGAATGCT 
TTGAATGACCATATATCCGATTATCATACCTCACAAAGCAGTGGATCATTAACTAAAATTGCTAGTAGT 
GCCACTGGTAATGGTTCAGTAGGTGTTGCTGGTAAGGAGTTGAGTGCAAGTCAACAAACAGGTGTTAAT 
GGAGTTTTCACTATTTTGACAGAATGTTATTCGCCCACATGTAGCAGAAATAGTCTTTGTTACAGTATT 
GCCTGTCCAAGAAGATTAGAGCAACAAGCTAGATTAAATTTGAAACCTCAAGGTGGTTTGCAACGTGCT 
GTTTCAAAATTATCATTGCATGATCAGGAAGAAACCGAAACTTTATGGCACAAGACTGTACCTCAATCA 
GTTTTAGATAAATTAGACAAGCATGAAAAGACTCGACAAGAATTGATTTATGAATTTGTTTATACTGAA 
CGTGACTACGTCAAGGATTTGGAATTTATGACTGATTTCTACATTATGCCGTTACGAAATCCTGCCAAT 
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AATATTATTCCTGATTACCAAAGAGAAACATTTATTCAAACTGTGTTTGGGGGAGTGCCTGATTTGTTG 
AGATTGGCCAAGAGACTCAGTGAAGCATTAACTCGAAGACAACAACAACAAAAGCCCGTTATTGAGACC 
ATTGGTGATGTATTTTTAGATTATGTTGGTGATTTTGAACCTTTTGTGACATATTCTGGAAATAAAGTG 
TTTGCTACTTTTGAACATGAAAGACAACAACAAGTTAATATGAAATATGCTAGATTCTTAGATGCGATT 
GAAAAGAAACCAGAATCGAGAAGACAAGATTTATCATCTTTTTTAATTAAAGGGGTTCAAAGACCAGCA 
AGATACCAGTTATTGTTATCGGGTATTTTGAAACATACCAAGCCAGAGTCACCCGACTACAAGTATTTG 
ACGAAAGCAAAAGAAGAGATTGAGAAATTATTGGTGAAAATCAATATCCAAACTGGGGAATGTACTGAT 
CGACACAAAGTCATGGTTTTGCATAGGTTATTGGGCAAACAAACTTTGGAAAATAGGTTTAATTTCAAA 
TTATCCTACAATAATCGTATTATCTATCAAGTGACTTTGAATAGAAAGAGGGATAACGAAAAAATTGAT 
TTATACTTGTTTGAACATGCGTTGTTATTAGTGAAACACAAGATTCAAAACAAGCGTGAACAACATAAA 
GTATTTGAAAAACCAATGTATTTACCATTGTTATTTGTCAATAGTGGTATGGAGATCCCCACTAATAGA 
ACAATCATGCCTCATAGATACCATGGATCCTTGGTATCTGATACTAGTATAAGACCTCAAAGAGCAGAA 
TCTAATTATATTGGTAATACTTTGAATTCTTCATCAACACCTAAATTCCAATTGAATTTTTTTGGGTTA 
GGTAGTAATCAAGTTCACGCCTCATTATTTGCTGATGACTTGACTATTCAGAACCAAGTGTTGCTGCAA 
ATATCGGCCCAACAGAAGAAATTAATTGATGCTAATGACATTTTTTCATTGTGTAAATTTGAAACGAGA 
AGATTCACTGGGAATAATAAAATCAATTGTGCTGTTCCTTGTTATGGTGGGAAGAAATTGTTGTATGGT 
ACTGATTCAGGGGTATGGGTTAGTACTGTTCGTTCAATTAGTGCCACATCTAATGAAAAAATCTGTAGT 
GATCCCACTATGGTCATTTCCAAAACTTATGTCACTCAAATTGAAGTGATTGTTGAATACTCCAAGTTG 
TTAGTATTGAGTGACAAATCATTATATGAATTTGATTTATCTTGTACCGATTCTTTGGATCATGTGAAG 
AATACCAAACTGGGGAAATTGCTTTTGAGTCATGTGTCATTTTTCAAAGTTGGTGTTTGTGATGGGAAA 
TTGCTAGTGATTGGTGCTAGAACAGGTAGTCTGCATTCAATTTGTATATTTGAGCCTGTTAATCCATTT 
GATAAATCGAATAAGAATAAGAACAAGAGATTAGAAATTCAAGAAATTAATTTCAGTTCTGATCCAATT 
TCCATCTCATTTTTGAAGACTAAACTTTGTATTGGGTGTGCTAAAGGTTTTGAAATTTTATCTTCTCAA 
ACAGGAACCAAAGAATCGATTTTGGATGAAGCAGACCCTTCATTAGATTTTGCAACACAAAGAGAAAGT 
GTGACACCATTAGCAATTCATCGATTAGGACGTGATTTCTTATTGTGTTATTCTGAATTTGTATTTTTG 
ATCAATCGAAATGGATGGAGAACAAATCATGATTGGGGGATATTTTGGGAAGGTAATCCACAAAATGTT 
GCGATTTTCTTCCCTTACTTGCTATCATTTGAACCTGGATTTGTTGAAATTAGAGATTTGCATACAACT 
AATTTATTAAGAGCTTTAACGGGAGAGAATATTAGATTTTTGCATTCGAACGAACATGAAGCTATGTTT 
GCTTGTGAAGAAAATGGATATGATATTATTATTTCCATTGATTTCTTGAATTTGAAACCAAAGTCTCCA 
ACATAA 

YGR070W_homolog 1381aa{SEQ ID NO 426) 

MSSNSSWSNNDSYQSRNNPNNGNNHNPHLMSQQHSQSVNIPSHLLPQAFIEQQQQPPQPQPQQYPQDGQ 
AHNKNPPINNRFHQSQPPQSRHQYIPSKQEQMQQPYPTAEQNNQHFPPPQERSYSFSSTMDPGSPSKMT 
PPNFSQRNQSFSGYQQPPPQQQQYPQSPHKAYNQQTHTHQGGLQQPYIAQRQNMPPGYINQNPYSQQNR 
SVSSLTQDRTGAPVQHLPYPVNNDDPGYQLQPSAIQSHHPPQQQQQQQPPLQTRRQLRKAPSSNLPPIQ 
TDQVYYSPDARRIVSTPTHQQNFPTPIPPEARTKSLTSASLKHQKQPSQPSQPYFQQISESPGKDSNAR 
NSSSSSLHHTFSLTSKSRSFTSISKLSSLSTKKFGSSSSVNTNKLDRYQSSGTIRNNHNHNHTNQTSHN 
IHYAKPSVYPAILSEVAKLFKEAIILTINTKDGLEYHDTFTGKMAVDILCRIIRTNDRNLALLLGRSLD 
AQKFFHDVTYNHRLRDSVHEIYAFNNVYNDVDFFNEENGGAGSVSNGENSALNSKHGSFLDSSTQLQNA 
LNDHISDYHTSQSSGSLTKIASSATGNGSVGVAGKELSASQQTGVNGVFTILTECYSPTCSRNSLCYSI 
ACPRRLEQQARLNLKPQGGLQRAVSKLSLHDQEETETLWHKTVPQSVLDKLDKHEKTRQELIYEFVYTE 
RDYVKDLEFMTDFYIMPLRNPANNIIPDYQRETFIQTVFGGVPDLLRLAKRLSEALTRRQQQQKPVIET 
IGDVFLDYVGDFEPFVTYSGNKVFATFEHERQQQVNMKYARFLDAIEKKPESRRQDLSSFLIKGVQRPA 
RYQLLLSGILKHTKPESPDYKYLTKAKEEIEKLLVKINIQTGECTDRHKVMVIiHRLLGKQTLENRFNFK 
LSYNNRIIYQVTLNRKRDNEKIDLYLFEHALLLVKHKIQNKREQHKVFEKPMYLPLLFVNSGMEIPTNR 
TIMPHRYHGSLVSDTSIRPQRAESNYIGNTLNSSSTPKFQLNFFGLGSNQVHASLFADDLTIQNQVLSQ 
I S AQQKKLI DAND I F SLCKF ETRRFTGNNKINCAVPC YGGKKLL YGTD SGVWVSTVRS I SAT SNEKI C S 
DPTMVISKTYVTQIEVIVEYSKLLVLSDKSLYEFDLSCTDSLDHVKNTKSGKLLLSHVSFFKVGVCDGK 
LLVIGARTGSSHSICIFEPVNPFDKSNKNKNKRLEIQEINFSSDPISISFLKTKLCIGCAKGFEILSSQ 
TGTKESILDEADPSLDFATQRESVTPLAIHRLGRDFLLCYSEFVFLINRNGWRTNHDWGIFWEGNPQNV 
AIFFPYLLSFEPGFVEIRDLHTTNLLRALTGENIRFLHSNEHEAMFACEENGYDIIISIDFLNLKPKSP 
T 

YGRl32C_homolog 966bp public: 1..966(SEQ ID NO 427) 

ATGCTCATTATTGACACCAAAATAATTTCTTCACCTTTTTTTTCTTCCTTTTCTTTCTTCAAGACAAGC 
ACAGTTTCTTCCCCTCTGCTACTGCTAAACGTCCAATCAAACACTATGTCACAACGAATTGCAGATTTT 
GTTTCTAAAATAGCCTTGCCAGCTGGTATCACCATTGCATTGGCACAATCAGCCTTGTATGATGTTCCT 
GGGGGTAAGCGTGCAGTTATATTTGACCGTTTAAAGGGGGTCAAACAGGGAGTTATTGGCGAAGGTACC 
CACTTTTTGGTGCCATGGTTACAAAAGGCAGTGATATTTGATGTTAGAGTTGAACCACGAGTAATTACT 
ACCACTACAGGATCTAAGGATTTACAGAATGTTTCATTGACATTGAGGGTGTTGAGTAGACCCGAAGTA 
AGAAAATTGCCTACTATTTACCAAACTTTGGGGTTGGATTACGGGGAAAGGGTGTTGCCTGCCATTGGT 
AATGAAATTTTGAAATCGATTGTGGCACAATTTGATGCTGCTGAATTGATCACCCAGAGAGAGGTTGTT 
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TCTGCCAGAATAAGACAAGAGTTGTCAAGAAGAGCCGCAGAGTTCAATATAGAATTGGAAGATGTGTCG 
ATTACACATATGACATTTGGTAGAGAGTTCACCAAAGCCGTGGAAAAGAAACAAATTGCACAACAAGAT 
GCAGAAAGATCAAAGTTCCTTGTGGAGAGAGCAGAACAGGAAAAGAAGGCTGCGATTATCAGAGCTGAA 
GGGGAGGCCGAATCAGCAGACGTTGTTTCCAAGGCGTTGGCCAAAGCTGGGGATGGGTTATTGATGATC 
AGAAGATTGGAGGCATCAAAGGACATTGCATCAACATTGGCCAACTCACCAAATATCACTTATTTACCT 
AATGGTGGCGCTGGCGGCAGCGATAGCGACGGGTCCAAAAACTCATTATTGTTGAATATTGGCCGTTAA 

YGR132C_homolog 321aa(SEQ ID NO 428) 

MLIIDTKIISSPFFSSFSFFKTSTVSSPSLSLNVQSNTMSQRIADFVSKIALPAGITIALAQSALYDVP 
GGKRAVIFDRLKGVKQGVIGEGTHFLVPWLQKAVIFDVRVEPRVITTTTGSKDLQNVSLTLRVLSRPEV 
RKLPTIYQTLGLDYGERVLPAIGNEILKSIVAQFDAAELITQREWSARIRQELSRRAAEFNIELEDVS 
ITHMTFGREFTKAVEKKQIAQQDAERSKFLVERAEQEKKAAIIRAEGEAESADWSKALAKAGDGLLMI 
RRLEASKDIASTLANSPNITYLPNGGAGGSDSDGSKNSLLLNIGR 

YGR135W_homolog 756bp public: 1..756(SEQ ID NO 429) 

ATGTCAAGAAGATACGATTCAAGAACCACTATTTTTTCACCAGAAGGTAGATTATACCAAGTGGAATAT 
GCTCAAGAAGCCATATCCAATGCTGGTACAGCCATAGGGATATTATCTCCTGAAGGTGTCGTTTTAGCG 
TGTGAAAAGAAAGTCACCTCCAAGTTATTGGACGATGATGGATCAGCTGAAAAATTATACATTATCAAC 
GATCAAATGATTTGCGCTGTTGCTGGTATGACTGCCGATGCATCAATTCTTGTGAATAATGCAAGAATT 
CAAGCCCAACAGTATTTGAAGTTGTACGACGAAGAGATTCCTTGTGAAATGTTGATCAATCGTGTTTGT 

TATGATGACAGATATCAATTCCAATTGTTTACATCGAATCCTTCTGGTAATTACAGTGGTTGGAAGGCA 
ACTAGTATTGGTGCTAACAATTCTGCTGCTCAAACTTTATTGAAGAAAGATTACAAGGACGATTTGACT 
TTAAAAGATGCATGCGAATTGGCTATCAAGGTTTTATCAAAAACTATGGATGCTTCAAACATAAATAGT 
GAAAAATTAGAATTCGCTACCTTAAGTTTGGGCAAAGACAACAAAGTGTTGCATAAAATTTGGAACGAT 
AAAGATATTGACATCCTAATTAAGGCTTCGGGGGTTTTGAACGAAAAAAATAGCGATGATGAATAG 

YGR13 5W_homolag 251aa(SEQ ID NO 430) 

MSRRYDSRTTIFSPEGRLYQVEYAQEAISNAGTAIGILSPEGWLACEKKVTSKLLDDDGSAEKLYIIN 
DQMICAVAGMTADAS I LVNNARIQAQQYLKLYDEEI PCEMLINRVCDVKQGYTQHGGLRPFGVSFLYAG 
YDDRYQFQLFTSNPSGNYSGWKATSIGANNSAAQTLLKKDYKDDLTLKDACELAIKVLSKTMDASNINS 
EKLEF ATL SLGKDNKVLHKI WNDKD IDI LI KASGVLNEKNSDDE 

YGR155W_homolog 1491bp public: 1..1491(SEQ ID NO 431) 

ATGACATCTACAAACAAACCACCAGCCTTAAAAGAAGATATTTTAGAACTTATTGGTAATACTCCATTA 
GTCAAATTGAACAAAATTCCACAATCGTTGGGAATTAAAGCCAAGGTCTATGCCAAAGTTGAATTATTC 
AATGCCGGAGGATCAATTAAAGATAGAATTGCCAAAAATATGGTATTGGAAGCCGAAAAACAAGGTAAA 
ATCAAACCAGGCTATACTTTGATTGAACCAACCTCAGGTAATACTGGTATTGGTTTGGCTTTGGTTGGT 
GCCGTTCGTGGATACAGAACCATCATTACCTTACCAGAAAAAATGTCAAACGAAAAAGTTTCTGTTTTG 
AAAGCCTTAGGTGCTGAAATCATTAGAACTCCAACTGAAGCTGCATGGGACTCTCCAGAATCTCATATT 
GGTGTTGCTAAAAAATTGGAAAAAGAAATACCAAACTCTATTATTTTGGACCAATATGGTAACCCAGCC 
AACCCAGATGCTCATTATTATGGTACTGGTTATGAAATTTGGGAACAAACTGAAGGTAAAATTACTCAC 
TTGGTTGCTGGTGCTGGTACTGGTGGTACCATCACTGGTATTTCCAAATACTTGAAAGAAAAAAATTCT 
AAGATTCATGTTACTGGTGCTGACCCAAAAGGTTCTATTTTAGCTGAACCAGAATCTTTAAATAATTCC 
ACCGAAGGTTACTTGGTTGAAGGTATTGGTTATGATTTTATTCCAGATGTGTTGAACAGAAAATATGTT 
GATGATTGGATCAAAACAGATGATGCTGAATCTTTTAAATTGGCTAGAAGAATTATTAGAGAAGAAGGT 
ATTTTGGTTGGTGGTTCTTCTGGTTCTGCCTTACAAGCTGCTTTACAAGTAGCTAAAGACTTGACTGAA 
GACGATACTGTCGTTGTTGTTTTCCCAGATTCCATCAGATCTTACTTGTCTAAATTTGCCGATGACGAA 
TGGTTAATCTCCAATGGATTCGAAGTTGAAGATTCACCGGGTGCTAACAAGGCTGACGAATTCTTGAAT 
GGTAAGACTATCAAGGATTTGGTTGCTGGCAAAGCTCCAGTTGTCACTGTCACTTTATCTGACACAGTT 
GCCAAGACTTTTGATTTATTGCAATCCAATGGGTTTGATCAATTGCCAGTTTTGAATAACTCTGGAAGA 
TTAGTTGGTTTGATCACCTTATCCAAGATATTGAAATCTTTATCCACTAAAAAGATTCAAACGACCAAT 
TCAATCAGTTCGATCATCATTGATTTCAGAAAGTTGGCTGATTTTGAAAAATCTTTCACCATCACTAAA 
AAATCAGGATTCACTAAGAGAAGTTATGAACCAATCAAGTTGGACACCCCATTAGCTGCTTTGAATAAA 
TTCTTTGAAACCAATTCAAATGCTATAATCACAGATGATGAATTGAAACCAGTTCAAATTGTTACTAAG 
GTCGATTTGCTTTCGTATTTGACTAAAAACGCTAGTTTTTAA 

YGR155W_homolog 496aa(SEQ ID NO 432) 

MTSTNKPPALKEDILELIGNTPLVKLNKIPQSLGIKAKVYAKVELFNAGGSIKDRIAKNMVLEAEKQGK 
IKPGYTLIEPTSGNTGIGLALVGAVRGYRTIITLPEKMSNEKVSVLKALGAEIIRTPTEAAWDSPESHI 
GVAKKLEKEIPNSIILDQYGNPANPDAHYYGTGYEIWEQTEGKITHLVAGAGTGGTITGISKYLKEKNS 
KIHVTGADPKGSILAEPESLNNSTEGYLVEGIGYDFIPDVLNRKYVDDWIKTDDAESFKLARRIIREEG 
ILVGGSSGSALQAALQVAKDLTEDDTWWFPDSIRSYLSKFADDEWLISNGFEVEDSPGANKADEFLN 
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GKTIKDLVAGKAPVVTVTLSDTVAKTFDLLQSNGFDQLPVLNNSGRLVGLITLSKILKSLSTKKIQTTN 
SISSIIIDFRKLADFEKSFTITKKSGFTKRSYEPIKLDTPLAALNKFFETNSNAIITDDELKPVQIVTK 
VDLLSYLTKNASF 

YHRl38C_homolog 384bp public: 1..384(SEQ ID NO 433) 

ATGAATCAAAATAAGAAATTAACTGGTTTAATATTATTAGCGATTATATCAATCATTACTTTATTCAAC 
TTTAAAACAATTTCCCAAATAACTGCCATCAGATCATTTGTCTCCCCTGCCTCTTCCACCGCTACTAAT 
ACTAATACTAAATCAACAATGTCAGATTCCAAAGGTTACATTATCACTTTGAAAGATACTTGTGCTGAT 
TCCGAAGCTAGTTCAATTAAATCAAAGATTACTGAATTGGGAGGTAAAATCACTAATGAATTTAGTTTA 
ATCAAAGGATTTTCTGCTCAATTGCCAACTATCCATGCTGAAGCTTTACCTAAAGATTTTGCTGGTATT 
GCCAATATTGAAGAAGATGGTGAAGTTCGTACACAATAA 



YHR138C_homolog 127aa(SEQ ID NO 434) 

MNQNKKLTGLILLAIISIITLFNFKTISQITAIRSFVSPASSTATNTNTKSTMSDSKGYIITLKDTCAD 
SEASSIKSKITELGGKITNEFSLIKGFSAQLPTIHAEALPKDFAGIANIEEDGEVRTQ 

YHRl79W_homolog 1212bp public: 1..1212(SEQ ID NO 435) 

ATGACAATCGATAACGAAGGCATTGTCATTAAACCATTGGGTTCAACAAAATTATTCCAACCAATAAAA 
CTTGGTTTTAACACTTTATCACAAAGAATAGCATTTGCACCATCCACACGTTATAGAGCAACCAAAGAT 
AATATCCCTACCGATTTACAATTAGAGTATTATTCTCAACGATCAGAATATCCTGGAACTTTAATCATT 
ACTGAAGCAACTTATACATCACGTCAAGGTGGATTAGTACCATATGTTCCTGGGATTTATAATGATGCT 
CAAACTAAAAGTTGGAAGAAAATTAATGATGCGATTCATGCCAATGGAAGTTTCAGTTCAGTTCAATTG 
TGGTATTTAGGTAGAGTTGCTAATCCTAAAAATTTGAAAGATGCTGGATTACCATTTGTTGGAGCCTCA 
TCAGTTTATTGGAATGAAGAAAGTGAAAAATTGGCCAAAGAAGCTGGAAATGAATTGAGGGAATTGACA 
GAAGAAGAGATCGATCACATTGTTGAAGTTGAATATCCGAATGCTGCTAAACGTGCCATTGAAGCAGGA 
TTTGATTATATCGAAGTGCATTCAGCTCATGGTTACTTGTTAGATCAATTTTTAAATCTTGCCTCTAAT 
AAAAGAACTGATAAATATGGTTGTGGTAGTATTGAAAATCGTGCTCGTTTATTATTAAGAATTATTGAT 
AAATTGATTGATATAGTTGGAGCTGAAAGATTAGCTATCCGTTTATCACCATGGGCCACGTTCCAAAAT 
GTTGACGTCGAAGGAGAAGA2UVTTCATAGTTATATCATTGATCAATTACAAGAAAGGGCAAATTCTGGT 

CAAGTTGGCTCAAATGAATTTATTTTGAAACATTGGAAGGGGAAAGTAATTAGAGCAGGTACTTATGCT 
CATGAATTAAATAAAATTAATGAAGATATTAATAATGATAGAACTTTAATTGCCTTTTCAAGATTTTTC 
ATTTCTAATCCTGATTTAGTGAAAAAATTACATGATGGGATTTCTTTGACTCCTTATGAAAGAGCAACA 
TTTTATAATCATGATAATTTTGGATATAATACTTGGATTAAATATGGAGAAAATAAAGTTTTCAATGAA 
CAAGAAGAAAGGAAAAAATTGGGTAAACCTTTAGCTTAG 

YHR179W_hoinolog 403aa(SEQ ID NO 436) 

MTIDNEGIVIKPLGSTKLFQPIKLGFNTLSQRIAFAPSTRYRATKDNIPTDLQLEYYSQRSEYPGTLII 
TEATYTSRQGGLVPYVPGIYWDAQTKSWKKINDAIHANGSFSSVQLWYLGRVANPKNLKDAGLPFVGAS 
SVYWNEESEKLAKEAGNELRELTEEEIDHIVEVEYPNAAKRAIEAGFDYIEVHSAHGYLLDQFLNLASN 
KRTDKYGCGSIENRARLLLRIIDKLIDIVGAERLAIRLSPWATFQNVDVEGEEIHSYIIDQLQERANSG 
NELAYISLVEPRVQASWDIAKENQVGSNEFILKHWKGKVIRAGTYAHELNKINEDINNDRTLIAFSRFF 
I SNPDLVKKLHDGI SLTPYERATFYNHDNFGYNTWIKYGENKVFNEQEERKKLGKPLA 

YIL074C_homolog 1392bp public: 1..1392(SEQ ID NO 437) 

ATGTCATCTCCTCAACAAATTGTCAACTCATTCCAACAAGCCTTGAATTTATCAGGATCTCCAAATGCT 
GTTTCTACATCACCAACTCAATCATTCTTGAGTCAATATGTTCCAAGCAAGCCAGCTAAAGCTTTGAAA 
CCTTTCAAAACTGGTGATATCAAAATTTTATTATTGGAAAATGTTAACCAAACTGCCATAAATATTTTC 
AAAAACCAAGGTTACCAAGTTGAATTTTATAAATCATCATTACCCGAAGATGAATTATTAGAGAAAATC 
AAAGATGTTCATGCCATTGGTATTAGATCAAAGACTAAATTAACAGAAAAAATCCTTAAAGCTGCTAAA 

GGTATCGCTGTTTTCAACTCTCCATTTTCAAATTCTAGATCAGTTGCTGAATTAGTCATTGCTGAAATC 
ATTACTTTGGCTAGACAATTGGGTGATCGTTCAATCGAATTGCACACTGGTACTTGGAATAAAGTCAGT 
GCCAAATGTTGGGAAATCAGAGGTAAAACTTTGGGTATTGTAGGTTATGGTCACATTGGTTCCCAATTA 
TCTGTCTTGGCTGAAGCTATGGGTATGAATGTTATCTATTATGATGTCATGACCATTATGTCTTTAGGT 
AACTCGAAACAAGTTGAAAGTTTGGACGAATTGTTGAAAAAAGCCGATTTCGTTACTTTGCACGTCCCA 
GCTACTCCAGAAACCAAGAACTTGTTGAGTGCTCCACAATTTGCCGCTATGAAAGATGGTGCTTACGTT 
ATAAATGCTTCTAGAGGTACTGTTGTTGATATCCCAGCTTTGGTTCAAGCCATGAAAGCCGGAAAAATT 
GCTGGTGCCGCTTTAGATGTTTACCCTCATGAACCAGCAAAGAATGGTGAAGGTTTATTCAGTGATAGT 
TTGAATGAATGGGCCAGTGAATTGTGTTCATTGAGAAATGTGATTTTGACTCCACACATTGGTGGTTCT 
ACCGAAGAAGCCCAATCTGCTATTGGTATTGAAGTTGGTAATTCATTGACCAAATACATCAACGAAGGT 
GCCTCTCAAGGTGCTGTTAACTTCCCAGAAGTTTCATTGAGACCATTAGATTTGGATCAACAAAATGTT 
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GTCAGAGTATTATATATCCATCAAAACGTTCCTGGTGTGTTGAAAACTGTCAACAATATCTTATCCAAT 
CATAACATTGAGAAACAATTCTCCGATTCTCAAGGTGATATTGCTTACTTAATGGCCGATATTTCTGAT 
GTTGATATCAGCGATATACAGTCATTATATGAACAATTAGAACAAACTCCATATAAAATTGCTACTCGT 
TTGTTGTATTAA 



YIL074C_homolog 463aa(SEQ ID NO 438) 

MSSPQQIVNSFQQALNLSGSPNAVSTSPTQSFLSQYVPSKPAKALKPFKTGDIKILLLENVNQTAIMIF 
KNQGYQVEFYKSSLPEDELLEKIKDVHAIGIRSKTKLTEKILKAAKNLWIGCFCIGTNQVDLEFAAKS 
GIAVFNS PFSNSRS VAELVI AEI ITLARQLGDRS lELHTGTWNKVSAKCWEIRGKTLGIVGYGHIGSQL 
SVLAEAMGMIWIYYDVMTIMSLGNSKQVESLDELLKKADFVTLHVPATPETKNLLSAPQFAAMKDGAYV 
INASRGTWDIPALVQAMKAGKIAGAALDVYPHEPAKNGEGLFSDSLNEWASELCSLRNVILTPHIGGS 
TEEAQSAIGIEVGNSLTKYINEGASQGAVNFPEVSLRPLDLDQQNVVRVLYIHQWPGVLKTVNNILSN 
HNIEKQFSDSQGDIAYLMADISDVDISDIQSLYEQLEQTPYKIATRLLY 



YIR037W_homolog 486bp public: 1,.486(SEQ ID NO 439) 

ATGTCTCAATTTTACGAATTAGCTCCAAAAGACGCCAAAGGTGAACCATATCCATTTGAACAATTGAAA 
GGGAAAGTTGTCCTTATCGTCAATGTTGCTTCCAAATGTGGATTCACTCCTCAATACAAGGGTTTAGAA 
GAATTGAATAAGAAATTTGCTGATCAACCAGTACAAATCTTGGGTTTCCCATGTAATCAATTTGGCCAC 
CAAGAACCAGGTAGTAACGAAGAAATTGGATCATTCTGTTCATTGAACTACGGTGTTACATTCCCAGTC 
TTGGATAAAATTGAAGTCAATGGTGACAATACCGATCCAGTTTATAAATATTTGAAATCACAAAAGAGT 
GGTGTTTTGGGATTGACCAGAATTAAATGGAATTTTGAAAAATTCTTGATTGACCAAAATGGTAAAGTT 
ATTGAAAGATTCAGTTCATTGACTAGTCCAGAAAGTATCGGTACCAAGATTGAAGAATTGTTGAAGAAA 
TAA 

YIR037W_homolog 161aa(SEQ ID NO 440) 

MSQFYELAPKDAKGEPYPFEQLKGKWLIVNVASKCGFTPQYKGLEELNKKFADQPVQILGFPCNQFGH 
QEPGSNEEIGSFCSLNYGVTFPVLDKIEVNGDNTDPVYKYLKSQKSGVLGLTRIKWNFEKFLIDQNGKV 
lERFSSLTSPESIGTKIEELLKK 

YJR096W_homolog 849bp public: 1..849(SEQ ID NO 441) 

ATGTCATATCGATTAATCAAACTCAATTCCGGTCATACCATTCCATCAATTGGATTAGGATGTTATGAT 
ATCCCAAGAAATAAAACGGTTTCGGTAGTTTATGAAGCTTGTAAAGTTGGATATCGTCATTTTGATACT 
GCAGTGTTATATGGAAACGAAGAAGAAGTCATTGAAGGTATAAGTAAATTCTTACGAGAGAACCCCAAT 
ATACCACGATCTGAGTTTTTTTACACCACAAAGCTTTGGAATAATCAATTGGGTACTTCAAGCACTAAA 
CAAGCCATTTCAACAATGATGGCTCAAGTTGGTGATAAATTAGAATATATTGATTTATTATTGATTCAT 
TCTCCATTACCAGGTAAGACCAAACGTTTAGAAAGCTGGAAAGTTTTGCAGGATGCTGTGGAAAAAGGA 
TGGATTAAAAACATTGGGGTTTCTAATTATGGTAAACATCATATTGAAGAATTGTTGACCAATGCAACG 
ATCCCTCCAGCTGTCAATCAAATTGAAATTAGTCCTTGGTGTATGAGACAGGATTTAGCTACTTGGTGT 
TTAAGTAAAGGTATCAATGTTGAGGCATATGCACCATTAACCCATGGTAACAAATTACAAGTCAACAAT 
ACTGAATTTCAAGAAATTATGCAAAAGTATAATAAATCAGCTGCTCAAATATTGATTAAATGGTCATTA 
CAAAAAGGTTATATACCATTACCAAAAACAAAAACTCCATCTCGATTAAAGGAAAATCTTTCTGTTGAT 
GATTTTGAATTGACTAAT6AAGAAATTAAG6CTATTGATCAACCTGATGCTTATGAACCAACAGATTGG 
GAATGTACTGATGCTCCATAG 

YJR096W_homolog 282aa(SEQ ID NO 442) 

MSYRLIKLNSGHTIPSIGLGCYDIPRNKTVSAAnfEACKVGYRHFDTAVLYGNEEEVIEGISKFLRENPN 
IPRSEFFYTTKLWNNQLGTSSTKQAISTMMAQVGDKLEYIDLLLIHSPLPGKTKRLESWKVLQDAVEKG 
WIKNIGVSNYGKHHIEELLTNATIPPAVNQIEISPWCMRQDLATWCLSKGINVEAYAPLTHGNKLQVNN 
TEFQEIMQKYNKSAAQILIKWSLQKGYIPLPKTKTPSRLKENLSVDDFELTNEEIKAIDQPDAYEPTDW 
ECTDAP 

YKLl96C_homolog 603bp public: 1..603(SEQ ID NO 443) 

ATGAAGATTTATTACATTGGTATTTTAAGATCAAGTGGAGACAAGGCTTTAGAGTTAACTTCAGCCAGA 
GATTTATCACAGTTTTCCTTTTTCGAAAGAAATGGGGTATCCCAATTCATGACTTTTTTCGCAGAAACC 
GTATCCCAAAGAACTCAACCTGGACAGAGACAAAGTGTTGAAGAAGGTAATTATATTGGTCATACTTAT 
ACCAGATCAGAAGGAATTTCTGGTATCATTATAACGGACAAAGATTACCCTGTAAGACCAGCATATACA 
TTAATAAATAAAATCTTGGAAGAATATTTATCATTGCATCCTAAATCTGATTGGGAAAACATTGATAAA 
GCAAATGAAACTTTACAATATGGACAATTAGAAGCATATTTGAAAAAATATCAAGATCCCACTCAAGCT 
GATTCAATCATGAAAGTTCAACAAGAATTAGATGATACTAAGGTTGTTTTACACAAAACTATTGAAGGG 
GTTTTACAAAGAGGAGAGAAATTAGATTCATTGGTTGACAAATCAGAAGCATTGTCAAGTTCTTCAAGA 
ATGTTTTATAAACAAGCAAAGAAAACCAATTCTTGTTGTGTGATTATGTGA 
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YKL196C_hoitiolog 200aa(SEQ ID NO 444) 

MKIYYIGILRSSGDKALELTSARDLSQFSFFERNGVSQFMTFFAETVSQRTQPGQRQSVEEGNYIGHTY 
TRSEGISGIIITDKDYPVRPAYTLINKILEEYLSLHPKSDWENIDKANETLQYGQLEAYLKKYQDPTQA 
DS IMKVQQELDDTKWLHKTIEGVLQRGEKLDSLVDKSEALS S SSRMF YKQAKKTNSCCVIM 

YKR076W_hoinolog 771bp public: 1..771(SEQ ID NO 445) 

ATGGATGACAAAGGGTGGAGATTTCCTACAAAGGAAGAATTGAAGACATTAAAAACTGAAGACGACATT 
TCATTAGGTACACCTGACCATAACTATGATTTTTCCCGTCTTAGAGAATTGTACTTTAAGGCTGAACCA 
GAATACGAGGGAAGATTCACAGTTCCAGTATTGTGGGACAAAAAAGAAGGTACAATCGTAAACAATGAA 
TCTGCTGAAATCATCAGAATGTTGAATACTGAATTCAATAGTATTTTGCCAAGTGAATATGCCGAAGTT 
GATCTTGTTCCAAAAGACTTAGAATCTCAGATTGATGAATTGAACAGCTGGATTTACGATAATATTAAC 
AATGGTGTTTATAAAGCTGGATTTGCATCCAAGCAAGAGGTGTACGCCAAAGAATGTCAAAATGTGTTT 
GATCATTTGGACAAAGTGGAAGCCATTTTGGAGAAAAACCACAATGGGTCCAAGAAGGGAGAATTTTTG 
TTGGGCAACCAATTGACTGAAGCAGATATCAGATTGTACACAACAATTATTAGATTTGATCCTGTCTAC 
GTTCAACACTTTAAGTGTAATATTGGTACAATCAGAACTCACTATCCATACATCCACAATTGGCTCAGA 
TTATTGTATTGGAAGATTCCTGGTTTCCAAGAAACTACCAATTTCGAGCACATCAAGTACCACTACACC 
AAATCTCATATCAAGATTAATCCATACGGTATAACACCATTGGGTCCAGTACCAAATATTTTACCATTG 
GAAGAAAAGTAA 

YKR076W_homolog 2 56aa(SEQ ID NO 446) 

MDDKGWRFPTKEELKTLKTEDDISLGTPDHNYDFSRLRELYFKAEPEYEGRFTVPVLWDKKEGTIVNNE 
SAEIIRMLNTEFNSILPSEYAEVDLVPKDLESQIDELNSWIYDNINNGVYKAGFASKQEVYAKECQNVF 
DHLDKVEAILEKNHNGSKKGEFLLGNQLTEADIRLYTTIIRFDPVYVQHFKCNIGTIRTHYPYIHNWLR 
LLYWKIPGFQETTNFEHIKYHYTKSHIKINPYGITPLGPVPNILPLEEK 

YKR092C_homolog 1287bp public: 1..1287(SEQ ID NO 447) 

ATGGGTGAGTGTGGCTGGGGAGAGGGAATATTTAGCAGCCAGAGGAAAAAGAGACCAAGATTCGTTTTT 
GGGCTCATCTCTCTCTCTCTCTCTTACTCACACAAAAGAAGAGCTACGATTAAAGTTTGCCCAAATGGG 
TTGGAAAAAAATTTTTTTTTTAATTTCTTTTTTCACCTCTTAAAGAGTCAATTATTACAACTACTACCA 
ATAGCAAAGATGAGTTCCAATACTCAAGATTTAGTTTTAGCTTATATTAATGATTATGTTTCCAGAAAT 
GAAGAATTGTCAAAGTTGAAGAAGGCATTATCGAAATTCTTAGCAGGCAAAGAATTACCAAAAGTTTCT 
AAACAGTTGGAATCCATTATTGATGAAGTGGAAAATCAAGAAAAGAAAAGCAAACCAAGAAACTCATCA 
TCTGATAGTGAAGACTCTTCATCTGAGAGTGAAAGCTCCACTTCGGACAGCGAAAGCTCCTCCTCAGAT 
AGCGACAGCTCTTCCTCAGACAGTGAAAGTTCTTCCTCAGACAGTGAAAGTTCTTCATCAGACAGTGAA 
GACAGCGATGACGAGGAAGACAAGGAAGACAAGGAAGCAGAAAAAGATAACAAAGACAGCGAAGACAGC 
GAAAACGAAAAAGTGGAAGAAGACAACAAAGACACCAGCTCTGATTCAAGTTCCAGTTCCGACTCAAAA 
TCTGATTCAGACTCAGACTCAAGCTCCAGCTCTGATTCAAGTTCTGACTCTGATTCAAGTTCTGATTCC 
GACTCCAGCTCCAGCTCTGATTCCGACTCCAGCTCCAGCTCTGATTCCGATTCAGACTCAGATTCTGAT 
AGTGACAGTGACGACAATTCCTCAGAAAGTAGTTCTGAAGACGAAGAATCATCTAGTGATTCAGAATCC 
AAAGAGGAACAAAAACAACCAGAAGACAAGAAAAGAAAGCACACAGATGATATCAAAGAAGAAAAACCA 
GTTAAAAAGTTCAAAAACGAGTCAGAATCATCAGCATCATCTTCTACTGATTCAATTCCTGCAACTCCA 
GAACCAGAATTAAAGCCAGGCCAAAGAAAACATTTTTCTAGAATAGATAGAAGTAAAGTTAACTTTGAA 
AATTCAGTATTACAAGACAATACTTACAAGGGAGCTGCAGGAACTTGGGGAGAAAAGGCTAGTGAAAAA 
TTATTACAAGTCAGAGGTAAAGATTTCACAAAGAATAAAAATAAAATGAAGAGAGGAAGTTATAAAGGA 
GGTAGTATCACTTTAGCTAGTGGGTCCTATAAATTCGAAGATTAG 

YKR092C_homolog 42 8aa{SEQ ID NO 448) 

MGECGWGEGIFSSQRKKRPRFVFGLISLSLSYSHKRRATIKVCPNGLEKNFFFNFFFHLLKSQLLQLLP 
lAKMSSNTQDLVLAYINDYVSRNEELSKLKKALSKFLAGKELPKVSKQLESIIDEVENQEKKSKPRNSS 
SDSEDSSSESESSTSDSESSSSDSDSSSSDSESSSSDSESSSSDSEDSDDEEDKEDKEAEKDNKDSEDS 
ENEKVEEDNKDTSSDSSSSSDSKSDSDSDSSSSSDSSSDSDSSSDSDSSSSSDSDSSSSSDSDSDSDSD 
SDSDDNSSESSSEDEESSSDSESKEEQKQPEDKKRKHTDDIKEEKPVKKFKNESESSASSSTDSIPATP 
EPELKPGQRKHFSRIDRSKWFENSVLQDNTYKGAAGTWGEKASEKLLQVRGKDFTKNKNKMKRGSYKG 
GSITLASGSYKFED 

YLR043C_homolog 312bp public: 1..312(SEQ ID NO 449) 

ATGGTTCACGTTGTCACTGAAGTTAACGAATTCCAAACCCTTTTAAAGGAAAACAACTTAGTTATTGTT 
GACTTTTTTGCCACTTGGTGTGGTCCATGTAAAATGATTGCTCCATTATTAGAAAAATTCCAAAATGAA 
TATTCTAATATTAAATTTTTGAAAATTGATGTTGATCAATTGGGTTCTTTAGCACAAGAATATAATGTT 
AGTTCTATGCCAACTTTGATTTTATTCAAAAATGGTGAAGAAGTCAATCGTGTCATTGGTGCTAACCCA 
GCTGCTATTAAACAAGCTTTGGCTTCTCTTGCTTAA 
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YLR043C_homolog 103aa(SEQ ID NO 450) 

IWHVVTEVNEFQTLLKENNLVIVDFFATWCGPCKMIAPLLEKFQNEYSNIKFLKIDVDQLGSLAQEYWV 
SSMPTLILFKNGEEVNRVIGANPAAIKQALASLA 

YMR273C_homolog 4938bp public: 1..4938{SEQ ID NO 451) 

ATGTCACTGCCTAACACGTCATTCCATAGCGATTCAAATTTTGAATCAGCTGTACAAGATCTTGAACAA 
GAGAAGAAAATGGTGGCAGCCTTAAAGAGACTATCTATAGGTCATATGATGCAATATGATCCCGACTTG 
CCACCAGGCAGTATGGATGATATTGATCCCTTTGCAAACAATAACAACAACAGCAATACCGCTAGTAAC 
AATAACCACTATAATGGTCATACCAGAGATCACACCAGCAACAACAACAATACACACAATCATTCTCCC 
AACTCAAAATTGAACCACCATCGTGGTCAAAGTCCTTATGATGAAGATTTAATTCCACAGAATATCCAC 
AGATCACACTCAACTCGATCACGATCAAAATCACATTCAACTTCTCCTTCTACTTCGCCTCAACACAAG 
CAACAACAACAACAACAACCGCAACCTTTTCCACATGAACCACAGACTCCTCCATATAACAAATCACCA 
AGCCCAGTCAAGAGACGTAGTTTTTACGACAATTCCAGCGTGTTGACGTCAGAAAGTCACGATATTTTT 
TTCGATGCCGAGGATGAAGTTTATGATAGTTCATCCCCTTTGTTGTGGGTACCAGCTAACTCTCATCCT 
CAAGTGAATCCTGAATCGTTCAAGAGTTTAATCAAAACTCAAGTGGAAGAGATATTGGAAAGAAAGCTA 
TCTCGAAAGTCAACTATTTCAAGAAAGTCAACTTTATCACGCAGCTCCTCAACCAGTACCAAAGAGACA 
TTAGCCCCAGAACCAGAAATAAGTCCAGAACTGGAATGTGATGTGTCACCTCCTTCTCCAGTAAGAAAA 
TCTTCCTTGTCTTCGTCGTCACAACAAAATCAAAATGAAGACGTTTCTCGAAAATCGTCGTCCTCGGTT 
TCTTCAACTTCTCCACAAAAAGATCCAGCTAAGAGAGAATCTTGGTACTTCAACAACTCAAAAAGATAC 
CTGAATCCATCATTGCGAGAGCTAACTTCAGAATTGGAGCAGTTGTCAAAAATGGCGGGGATGGACAAG 
AATGACGCAGTAACTTTGGCAAGAACTTTGTCGGCACAATCATTGGGGTATACAGATGTGGAAAAATTA 
GCATTTGACGAATTAGATAGTTCACAAACAACCGCTACTGCAACAACACCCAATTCACTGGGTTCTCCA 
GGAAGTTATGACTCTGCAAACCCACCTCGCACCACGACCTTGCATTTACAACAACGATTACAACATCAA 
TTTCAACAAGCTCAAATCAAGGCAGAAAGGGAGGCAGAAAGATCGACAAGACATCAACAAAGCGAACAA 
CAGTGGCCAGTATCGAATGACGATAGTCACAAATCTCTGTCACAGTTGACAGCAAGTGAGGGAGGTTCT 
ACTGCTAATGCTTTTACCAGTGCTGGGAGTGGTGCTGACTTTGCCTTGAAACGAAGTAGAAGAACTGAT 
TACCGGAAAAAGGAAACAGATTCGAAACAAAAGACTTCGAATAATTCGCCTCCTACAAGAAAGTACAAT 
GTCCGGAATTCCCAGTTGTTATTTAACTACAAGAAACCAGTAGATTCTCCTTCGCTGTCACCTTCACCT 
TCACCATCTACATCTCAAAGCATGATGGGTCACAGGGTGAAACACAAGAAATCTCAAAAGCCATTGGAA 
GCAGCATTGGCTAACCCAATGATGGATGGTTCAGATATGTCACATAACCCGTATCCCACTGCTTCAACC 
ACTATTGATTTCAGTCGTATGGGTGCTAAGAAATCAGCCAGACAATCACTTAGTCCAGAGAATGCAATG 
GATGGCAGATCTCGAACAAAGCCCGAAAACAAGACTCATCGTGGCTATCTGCATCAAGAAAGGTCTCAT 
CCTTATCATCAACAACCACAGCCTCAAGTGCAACCTCAAACCCGCCAACAACTTCCACCAGCACAACAA 
GCTCATAGACAATCGACGAGACAAACCCACAATCATCCGAGCACAGGAGTTGAAAAGCATCACCGACAG 
GATAACAAGCGTGTAATGCTGTCAGCTTCTAATACAGACATAAATGATTTTATGGCTCAACTGAATCAA 
TTTCAGACTAATGGAACAAGAAACCATCGATATGACAACCTCCATAAAAAGGATAAGACTGCATTTTTG 
CCAAATGAAGACCACCAACGTAAGTCCCATTCGACAAGAAATTCAAATGTAAGAAATTTGTCTTCCTCG 
TCTCAACAGCATTTACATCAACCGTATCTGACAACTTCTGTTGCGCCCAAGTCACGTCAACTACATCAA 
AATTTAGACAAGTTGAGATCCGAGATCAATGAATTTAAGGAAAGCTTGAATAAATCGGAATTACCTGGT 
GAGGAATCAAAAAGAGAACACAGACTGCGTCACGACCAGCACCACCAACAACGACAACGACCAGCACCA 
TCACAGCACCAACTTGAGCCTCGCAATTACAACCACAATGACCGTCACCAAAGACAACAGCATGAACAT 
GTACAACCCCAACAAGTCCAGCCCTTACAGTCAGATACTAGTTTTGATATCAGTTATCAAGATTTAAGC 
GTTGAAGATCAATTGGGTATTGAACAGGAAGCATTGAGAGAATTAGGCAAGGAAAAGGGGCATTCTCAT 
GAGATTGATATAGATGATGCATTTGATGAAAATTTAAAANTTCTGCCTATCAATGAACGACATGGCTCT 
CAATTCACACTTGATCATGACATTTTGGACAGCTTTAATTTGGTAGATAATCAGTTGGTTGGATCTGCA 
GATGAAGGAATTGATAATTTGAAGGGTAAGAATGAAATACCCGTTGGGCGACAACAACCACAACAACAA 
CGTCAACAACCAAGAGCTGCTTCGCCACCATCCTCACAGCAGTACTTGGGGCATGATGAATTGCACTTG 
CAACAAGGTAAAGATACAAATAAAAAAGTTGGTCCTCGTTTAAGTATTGATACATTGCAGAACAAGCCT 
ATTCACCCTGAGGAAACTGCAACTGGATTTGGAATGAATGCGTTACCTTCCCCTACGTTGCATTTAGAT 
GAATCTCAAAATAGCACTCCTGGACATCTGAGAAAGGCAAGCAATTCTGCAAGCTACGACGATTACTAT 
AATATAGCCGACAAATCATCTACTGCGGGTACCCCCAAAACAAAGAAGGAGACCAAAGTTAAAACGAAA 
TTATTCAATAAAGACCCTAATTTGGAGATTATAGACTCTGATAACTATAAGGAAAAAATGGGCATTGAG 
ACATCTAACAATAAAAAATTGAAAAAGAAGAAATCTTTTGGTTTGCTTAGTACAACATCATCTGTGGGA 
GCAAATGATACATCTGAAAATGAAGGGCCCAAGAAATTGAAAAAGAAAAAGTCGTGGGGCTGGTTGCGG 
GAGCGTTCTGCCAGTGCCTCGTCTGCAGATATCAACAATTTGCCGCCTTTGCCTCTTGATAAACTACCT 
ACAAGATCATTCTCAAATCCCGAAACGTCAACTGACCAACACCAGAAACATGATCTTGAGAACGGTTCA 
GATCTTGAACGTGAATTGGAACACGAACCTGAACTTGAACTTGAGTTGGAGCTGGATCTTGAGTTTGAT 
TACGAGCAACAAAGAAAGCACCAAGATGCTTCAATGGTAAATGATTCAAGCTTTGCAGTTGATTCTATC 
TCTATGAAGTCGACAGACAAGGAAAACGTGCTTTCCAAATTTTTCAAGAAAAAGGCAAAGGTACCAGGT 
TCAAGCTCACAGTCAGTATTTTCATTTGAATCAAAAGGTTCAGGGGCCAGCGTCGACTATGAATCGGAC 
AACGACGCGAAACTGATCAAAAAGAAGGGCAACAATAGCAGCAGGTTATTCAAGAAGAAATCAAGGGCC 
AAATTGTCAGAACAAGAGAATTCAGTGAATAAGGAAAAGCTTCGACCTTTGAATTTAGTGTCAAACGAA 
TCGCAGACGATCGAGGAGAAAGAGAATTTGCGACAAAGTAATGGCACTCGTAAGGCAGAAAGAGTTGAG 
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AGTCAAGAGCAACAGGAGGAACAGTTCCCTGTAACCTCGTCGCCGATACATCAATTCAACATTGAACAT 
CTCAAAGACGACTTTGTCACTCTTGGGGAGAAGGACGATGTTTTAGATTCTGGTACTGATGACTTGGTT 
GAAGATGTAAGATCTCGTAACATTCAGAGCACAATAGTTATTGTTGATGAGGATGAAACTCCTATTCAA 
AATAACAATGATAACAAAGATTTGGGGATGCTAAAAGTTGACGAATTGTCCAAAAAGAAATCAATTAGC 
AGGAAAAAACGGAACAATATGCAAAAGAAGAACCTTTCTACTGAACTTACTGATACAAACAAAGAGGTA 
GTAGAGGAGGTTCTTGCAACTGAGCAAAGTGTCAAACCAAGCCAAGGGGAAGATCTTTTGTCTAAGAAT 
GAAGATAAAGAGAAATTAGATATCCAAGAAAAGTTGAAGAAATCAATAAAACGTACATCAAGGGCCAAC 
CAGCCTATTGAGTTTACTGATTCAGCCTTTGGGTTCCCCTTGCCACCACCATCTCAATCAACTTTAGTG 
ATGCTTGACTACAGATTTCCAGTTCATGTTGAGCGTGCCATTTATAGATTGTCACACTTGAAACTTGCT 
AACCCTAAGCGTTCACTAAGAGAGCAAGTTTTGTTGTCGAATTTTATGTATGCCTACCTCAACTTAGTT 
GATCATACATTACATTTAGAGCAACAAAATATGAGCAGTGAGGATGGCGATCAGATGGAACGTGACGAC 
GACGAAGAAGAAGAAATGACTGACACTGATGAGAAAGACATGATTTTTGGAGAGAGTAATATTGCCGAT 
GACGATGATCTTATTCCTGAAGAAGCAAATGGTGATTCGATTGGGATTAACTTAGATATGGATGGTTTA 
CATAGGAAACAGCATCATCAATCTGGAATCGAAGTATAG 

YMR273C_homolog 1645aa(SEQ ID NO 452) 

MSSPNTSFHSDSNFESAVQDLEQEKKMVAALKRLSIGHMMQYDPDLPPGSMDDIDPFANNNWNSNTASN 
NNHYNGHTRDHTSNNNNTHNHSPNSKLNHHRGQSPYDEDLIPQNIHRSHSTRSRSKSHSTSPSTSPQHK 
QQQQQQPQPFPHEPQTPPYNKSPSPVKRRSFYDNSSVLTSESHDIFFDAEDEVYDSSSPLLWVPANSHP 
QVNPESFKSIilKTQVEEILERKLSRKSTISRKSTLSRSSSTSTKETLAPEPEISPESECDVSPPSPVRK 
SSLSSSSQQNQNEDVSRKSSSSVSSTSPQKDPAKRESWYFNNSKRYSNPSLRELTSELEQLSKMAGMDK 
NDAVTLARTLSAQSLGYTDVEKLAFDELDSSQTTATATTPNSSGSPGSYDSANPPRTTTLHLQQRLQHQ 
FQQAQIKAEREAERSTRHQQSEQQWPVSNDDSHKSSSQLTASEGGSTANAFTSAGSGADFALKRSRRTD 
YRKKETDSKQKTSNNSPPTRKYNVRNSQLLFNYKKPVDSPSSSPSPSPSTSQSMMGHRVKHKKSQKPLE 
AALANPMMDGSDMSHNPYPTASTTIDFSRMGAKKSARQSLSPENAMDGRSRTKPENKTHRGYSHQERSH 
PYHQQPQPQVQPQTRQQLPPAQQAHRQSTRQTHNHPSTGVEKHHRQDNKRVMSSASNTDINDFMAQSNQ 
FQTNGTRNHRYDNLHKKDKTAFLPNEDHQRKSHSTRNSNVRNLSSSSQQHLHQPYSTTSVAPKSRQLHQ 
NLDKLRSEINEFKESLNKSELPGEESKREHRSRHDQHHQQRQRPAPSQHQLEPRNYNHNDRHQRQQHEH 
VQPQQVQPLQSDTSFDISYQDLSVEDQLGIEQEALRELGKEKGHSHEIDIDDAFDENLKXSPINERHGS 
QFTLDHDILDSFNLVDNQLVGSADEGIDNLKGKNEIPVGRQQPQQQRQQPRAASPPSSQQYLGHDELHL 
QQGKDTNKKVGPRLSIDTLQNKPIHPEETATGFGMNALPSPTLHLDESQNSTPGHSRKASNSASYDDYY 
NI ADKS STAGTPKTKKETKVKTKLFNKDPNLEI IDSDNYKEKMGIETSNNKKLKKKKSFGLLSTTS SVG 
ANDTSENEGPKKLKKKKSWGWLRERSASASSADINNLPPLPLDKLPTRSFSNPETSTDQHQKHDLENGS 
DLERELEHEPELELELESDLEFDYEQQRKHQDASMVWDSSFAVDSISMKSTDKENVLSKFFKKKAKVPG 
SSSQSVFSFESKGSGASVDYESDNDAKSIKKKGNNSSRLFKKKSRAKLSEQENSVNKEKLRPLNLVSNE 
SQTIEEKENLRQSNGTRKAERVESQEQQEEQFPVTSSPIHQFNIEHLKDDFVTLGEKDDVLDSGTDDLV 
EDWSRNIQSTIVIVDEDETPIQNNlTOim)LGMLKVDELSKKKSISRKKRl^ 

VEEVLATEQSVKPSQGEDLLSKNEDKEKLDIQEKLKKSIKRTSRANQPIEFTDSAFGFPLPPPSQSTLV 
MLDYRFPVHVERAIYRLSHLKLANPKRSLREQVLLSNFMYAYLNLVDHTLHLEQQNMSSEDGDQMERDD 
DEEEEMTDTDEKDMIFGESNIADDDDLIPEEANGDSIGINLDMDGLHRKQHHQSGIEV 

YNL112W_hoinolog 1332bp public: 1..1332(SEQ ID NO 453) 

ATGTCATACAATAACGGAGGATATAATAATAGAAACGGAGGTAGTTACGGTGGAGGCTACGGCGGTGGT 
GGTAGCAGAGGTGGAAGAGATGGCTACAGTGGTGGTGGCAGAGGCGGTGGCTACGGTGGTGGTGATAGA 
GATCAAGGTGGATACAGAGGTGGAAGATTCAGTGGTGGTGGCCGTGGTGGTGGTAGATTTAATGATGCT 
CCAAGACAAGAATTAACTGCTCCACAATGGGATTTAGAACAATTGCCAAAATTTGAAAAAAATTTCTAT 
TCAGAACATCCAGATGTTGCTGCCAGATCTGATAGAGACATTGAACAATTTAGAAAAGAAAATGAAATG 
ACAGTTAAAGGTCATGATATCCCTCATCCAATCACCACTTTTGATGAAGCTGGTTTCCCAGATTATGTT 
TTACAAGAAGTCAAAGATCAAGGTTTCCCTAAACCAACTCCTATTCAGTGTCAAGGTTGGCCTATGGCT 
TTGAGTGGTAGGGATATGATTGGTATTGCCGCCACTGGTTCCGGTAAAACTTTATCTTATTGTTTACCA 
TCTATTGTCCATATTAATGCTCAACCACAATTACAATATGGTGATGGTCCAATTGTTTTGGTTTTAGCA 
CCAACAAGAGAATTGGCAGTGCAAATTCAAACTGAATGTTCCAAATTTGGTAAATCATCAAGAATTAGA 
AACACTTGTGTTTATGGTGGTGCACCAAAAGGTCCTCAAATTAGAGATTTAGCCAGAGGGGTTGAAATT 
TGTATTGCCACTCCAGGGAGATTAATTGATATGTTGGAAGCTGGTAAAACTAATTTGAAAAGAGTCACT 
TATTTGGTTTTAGATGAAGCTGATAGAATGTTAGATATGGGTTTTGAACCACAAATTAGAAAAATTGTT 
GATCAAATTAGACCTGATCGTCAAACTTTGATGTGGTCTGCTACTTGGCCAAAAGAAGTGCAACAATTG 
ACTAGAGATTATTTGAACGATCCTATTCAAGTCACCATTGGTTCATTGGAATTGGCTGCTTCTCATACT 
ATTACTCAATTGGTTGAAGTCATTGATGAATTTTCCAAGAGAGATAGATTAGTAAAACATTTGGAATCC 
GCTTTAAATGAAAAAGATAACAAAATATTGGTTTTTGCTTCTACTAAAAGAACTTGTGATGAAATCACC 
ACTTATTTAAGATCAGATGGTTGGCCAGCATTAGCCATTCATGGTGATAAAGAGCAAAATGAAAGAGAT 
TGGGTTTTAGATGAATTCAGAAAGGGTAAAACTTCTATTATGGTTGCAACTGACGTTGCTGCTAGAGGT 
ATTGGTATGTATAATTTTTAA 
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YNL112W_homolog 443aa(SEQ ID NO 454) 

MSYNNGGYNNRNGGSYGGGYGGGGSRGGRDGYSGGGRGGGYGGGDRDQGGYRGGRFSGGGRGGGRFHDA 
PRQELTAPQWDLEQLPKFEKNFYSEHPDVAARSDRDIEQFRKENEMTVKGHDIPHPITTFDEAGFPDYV 
LQEVKDQGFPKPTPIQCQGWPMALSGRDMIGIAATGSGKTLSYCLPSIVHINAQPQLQYGDGPIVLVLA 
PTRELAVQIQTECSKFGKSSRIRNTCVYGGAPKGPQIRDLARGVEICIATPGRLIDMLEAGKTNLKRVT 
YLVLDEADRMLDMGFEPQIRKIVDQIRPDRQTLMWSATWPKEVQQLTRDYLNDPIQVTIGSLELAASHT 
ITQLVEVIDEFSKRDRLVKHLESALNEKDNKILVFASTKRTCDEITTYLRSDGWPALAIHGDKEQNERD 
WVLDEFRKGKTSIMVATDVAARGIGMYNF 

Y0L151W_homolog 1032bp public: 1..1032(SEQ ID NO 455) 

ATGTCAACACCAATTACTGTTATTGTTTCTGGAGCCACAGGATTTATTGCTCAACACGTTGTTAAACAA 
TTATTAGCTAAAAACTATCAAGTCATTGGTACAGTTAGATCAACAGCCAAAGGTGATCATTTATTAAAA 
TTATTCAACAATCCACAAAACTTATCTTATGAAATTGTTGAAGATGTTGGAACTAAAGGTGCCTTTGAT 
AAAGTATTACAAAAACATGGAGAAGCAAAAGTGTTCTTACATTTAGCTTCACCATTCCATTTTAATGTG 
ACTGATGTTGAAAAAGAATTGTTATTGCCTGCTGTTGATGGTACTAAAAATGTATTACAAGCAATTTAT 
AATTTTGGTAACAATATTGAAAAAGTGGTTATCACTTCATCTTATGCTGCCATTAGTACCGCTTCTAAA 
GAAGCTGATAAAAATGCAATTATTACAGAAAAGGATTGGAATGAAATCAGTTGGCAAGATGCTTTACTT 
AATCCAGTTAATGGATATCGTGGATCCAAAAAATTTGCTGAAAAAGCTGCTTGGGATTTTATAAAATCT 
AATGATAATGTTAAATTTTCATTGTCGACAATTAATCCATCATTTGTATTTGGTCCACAATCATTTGGT 
TCAGAAATTAAACAAAGTTTAAACACTTCTAGTGAAATCATTAATTCTATTTTGAAATTGAAACCAAAT 
GATTCAATTCCTGCGTCAAAAGGAGGTTGGGTTGATGTAAGAGATGTTGCCAAAGCTCATATCATTGCC 
TTTGAAAATGAGGATGCCAAAAATCAAAGAATATTGTTGAATTCAGGTAGATTTACATCTCAATCACTT 
GTTGATATTATTAATGATAAATTTCCAGATTTGAAAGGGAAAATACCAGTTGATGAACCAG6TTCAGAT 
AAATCTGTTATTGCTGAAAGTTTGGCTACTATTGATGATACCAAATCTCGTGAATTATTAGGATTTGAA 
TATTATAACCTTGAACAATCAGTTTATGATACTGTTGAACAAATTGTTAATGCTCATAAGTTGTAA 



Y0L151W_homolog 343aa{SEQ ID NO 456) 

MSTPITVIVSGATGFIAQHWKQLLAKNYQVIGTVRSTAKGDHLLKLFNNPQNIiSYEIVEDVGTKGAFD 
KVLQKHGEAKVFLHLASPFHFNVTDVEKELLLPAVDGTKNVLQAIYNFGNNIEKVVITSSYAAISTASK 
EADKNAIITEKDWNEISWQDALLNPVNGYRGSKKFAEKAAWDFIKSNDNVKFSLSTINPSFVFGPQSFG 
SEIKQSLNTSSEIINSILKLKPNDSIPASKGGWVDVRDVAKAHIIAFENEDAKNQRILLNSGRFTSQSL 
VDIINDKFPDLKGKIPVDEPGSDKSVIAESLATIDDTKSRELLGFEYYNLEQSVYDTVEQIVNAHKL 

YOR286W_homolog 546bp public: 1..546(SEQ ID NO 457) 

ATGTTTGCATTTAAAAAATCTACTACTTCAATTCTCAAAACAGTGGTCGCCCCAACATCATCTCGTTAT 
TTATCCACCGTCACATTAAGATCAATCCCAAGAACATTCCATAATGCCACTAAAGTTTCATTATTCAAT 
GGATTAAGAACTACACCAAGATTTTATAGTGTATTGACTGAATCTCCAGAGGCAAAAGTATATAAATAT 
GCCGATGTTAAGGATGTGGCCGTACACCCTGAAAACCACCCTGATTCTGTTTTAGTGGATGTTAGAGAA 
CCAACTGAATTTGGAGATGGTCATATACCAGGAGCTTTGAATATTCCATTTAAAAGTAGTCCCGGCGCA 
TTGGATTTGTCAGAAGAAGATTTCCAAGAACATTTTGGATTTCCTAAACCAAGTACTGATAAAGAATTG 
ATTTTCTATTGTCTTGGAGGTGTTAGATCTACTGCAGCTGAAGAATTGGCCAATACTTTTGGTTATAAG 
AAAAGAGGAAATTATCTTGGAAGTTGGGAAGATTGGGTAAAACATGAAAATAAAAAGAACTAA 

YOR286W_homolog 181aa(SEQ ID NO 458) 

MFAFKKSTTSILKTWAPTSSRYLSTVTLRSIPRTFHNATKVSLFNGLRTTPRFYSVLTESPEAKVYKY 
ADVKDVAVHPENHPDSVLVDVREPTEFGDGHIPGALNIPFKSSPGALDLSEEDFQEHFGFPKPSTDKEL 
IFYCLGGVRSTAAEELANTFGYKKRGNYLGSWEDWVKHENKKN 

YPL078C_hoinolog 702bp public: 1..702 (SEQ ID NO 459) 

ATGTCCATGATCAACAGAATTGCATTGAGAAGTGCTCGCCCAGCCATGGGAATGGCTTTCCGTCCAGCC 
CCAATTGGTTTGAGATACTTGTCTGCTCCAGCTGACCCAAAACAAAAGGCCAATTCCATCATTGATGCA 
TTACCAGGTAACAACTTATTATCTAAGACTGGTGTTTTGGCTACTTCAGCCGCTGCTGCCATCTATGGT 
ATTTCCAATGGATTATTTATTATACACGATGAAACCATTTTGCTTGTCACTTTTGCAAGTTTCACAGCT 
TTGGTCGCCAAATTCGTTGCTCCTTTATACACTGAATGGGCCGATGGTGAAATCAAAAAAGTCAACGAT 
ATATTGAATCAATCTAGAACTAACCATATCGAAGCCGTTAACAAGAGAATTGAAACCGTTTCAGAATTA 
AAAAACGTTGTTGCAACCACTGAAGATTTGTTTGCTTTATCTAAAGAAACCGCTCAATTCGAAGCTGAT 
TCATTTGAATTAAAACAAAAATTGGCTGTTTCTCACGAAGCTAAATCTGTTTTGGACTCTTGGGTTAGA 
TTTGAACAACAACAAAGACAATTGGAACAAGAACAATTGGCCAAAGAAGTCATTGATAAAGTTGACAAA 
GAAATTGCTAATCCAAAATTCCAAGACAAAGTATTGGCTGAATCTCTTAACGAAATCGAAAAATTGTTT 
GCTAAAAACTAG 
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YPL078C_homolog 233aa(SEQ ID NO 460) 

MSMINRIALRSARPAMGMAFRPAPIGLRYLSAPADPKQKANSIIDALPGNNLLSKTGVLATSAAAAIYG 
ISNGLFIIHDETILLVTFASFTALVAKFVAPLYTEWADGEIKKVNDILNQSRTNHIEAVNKRIETVSEL 
KNWATTEDLFALSKETAQFEADSFELKQKLAVSHEAKSVLDSWVRFEQQQRQLEQEQLAKEVIDKVDK 
EIANPKFQDKVLAESLNEIEKLFAKN 

YPL085W_hoinolog 2490bp public: 1..2490(SEQ ID NO 461) 

ATGTTGTCCTTAAAGTTGAAACATGCATTGACTTTAGCTGATTATGGATTGATCAATGAATCACAGAGA 
TATATTGATCATATTAATTCTAGTATCAAGACATTGGGTAACAAATCACCTTTTGTCACGCCTAATTTG 
CTTCATGAGTTTCAGAATTTGATTATGAGAATCACTGAAGTTGGATCTGGAGATGATCAAAACAACTGG 
TTTTCCGGTAAGATTAGTCGAGTCAATCTTGATAAGATCTGGGGACAAATTGATAAATTTATTGTTGGT 
GGAGATGAACTGAAAAATGGTAACAATAACGATGGTAATGGAACTGGCAATGGAAGTGGTAGTGTTTTC 
AATAAATTTAGCCCTTCCGTGTCGAGAAATGCATCAAGTGTGAATTTACACAATTATGTACAACCTTCA 
ATGATTAGGCAACCATCACATTTACCATATCAACCACAACAACAACCGCAACCGCAACAGCAATTATTG 
GATCAAGTTCACATTGAAAGAAAACCTACAACTGGATTCACTCCGCAACCACCACCATTAGTTGGTCAT 
CCATCAACGACATCAGTTAATAAATATTCTCCAAGTATTAAATCGAGTCCTCGTCAAGCACAACTGAAT 
AAGTTTGAAAAATATGCCCCAAGCAACAATTCATCTCATCATAATCTTAGTCTTGTTGAAGAAAGGTCA 
GCTGTTACTAGTGCTGATGGTCCTGAATACCCTCACCACCAACACCAACAGAGTATCAATGCGTCAACA 
GTTCCCGTGCCACTTCCACCACCAACACCACCGGTAAGCATGCCACAACATGTATCTAGGTCTCCACGT 
AGCCATCAACTGCACCAACCACCAACATTACCACCACTGCATTCACATCATGTTCAACAACCATCTAGA 
GATCGGTCACCATTAGCGACACGAATCTACCCTTATAGCAATAGTGTTGGCGGACAAATTTCTACTACG 
TCAGTGGGTTCTATTCCTAGTCAAATACCACTTGGTCGACAGACTCATGGGAAACAACCTTCTATTTCA 
AGTGTAATTTCTGGAGATAGTATTGCAGCAGTTGGTTTAGGAGAACAAGAGAATGTTTTACCCCCATCA 
ACCGGACAAACAGGGAAAACAGCTACAAGTGAAGTGAATAGAAATGAGGAAGGTTATGGATTTGGGGGT 
CACTATCATCATGATCAACCTGAAACTATAACGGAATCTCCAGAATTAAGAGGCTTACAACAACCACAG 
TCCAGTGAAGCAGAAATTAGTAAAGACATTTCAAATGATGTAGCATTGGATAGTGCTAAGATACCAGAA 
GCTTCACAGGAACCAGAAGAAGAAACGGACGAATCAGGTAATGTGGCAGCTGCTCCACCACCTCTACCT 
GCTCCAGTTGCACCTCCTAGAAAAACAAAATCTTCTAGATCTAATCCATATGCTCCATCTACAGATATT 
GGTGCTATCAGTAATGCACCATCAGCAATAGGACAAACACCTAGTGGGAAACCAAGTGTGAGAAAATCA 
GGATCAAGAACTAACAGATATGGACCACCACCAGGAGTTGGTAATAAACAACCAACTATTGATGTTTCG 
CCACCTTCTGCTACTAATAATACTGGTAATGAAGATTCCATTAGTATGTTTTCCTATGGTGCCTATCAA 
AATGAGTCTAGTCCTCCACTCAAGCAACCGTCACAATTTGATCAGACTGCAGTTGCATCTGCCCCTGCT 
CCACATCCATTACAACCACAATTGGCGGTTCCAGAAAGAGTTCCAACTAAAAATGTCGCCAATATTGAT 
GATAGTTTTGATGAAAATAGTTTAGCAGCTGATACATTAACAACTTACAATAATAATATGGTAAATAAA 
CCATATGGACTGTCACCAATGGGACCAACTGTTGCAACTAATGGACCTGGATCAGTTACTCTGACACCT 
TTGATTTTAAATCAAGGTTCTGCAAATATGAAATTATCAAATCTCAGTACTATTAGTGTCACTGGAACT 
GGAGCCGGAACTGTTACTGGGACTGGTGGAGCATTCGATGGATTTCCTATACCAGGATCACCTGATGAA 

CAAAGTGTATTATATCAACAATATGCAATTGCTGATGATACAGTTGGTGATTATATTCCTATTATGGAA 
GAAGATGATGAAGATGATGAAGATGAACAAGCTAAGCAACAGAAACAAAAAGAAAAAGAGGCACAAGAA 
CAAGAATTGAAGAGAAAGCAGGAACAACAACAACAAAAAGCTGCAGCAAAGAATAACAACAATAGTGGC 
GGTGGTGGTGGCAAATTCTTTAGCTTATTCGGTGGTGGTGGTAATAATAAGAAACAAGATAATGATGCT 
AAAGTTTATAAAGCTCATTTAGGACAAAAGAATACTTTTGTTTATGATGAAAAATTGAAACGTTGGATA 
GATTAA 

YPL085W_homolog 829aa(SEQ ID NO 462) 

MLSLKLKHALTLADYGLINESQRYIDHINSSIKTLGNKSPFVTPNLLHEFQNLIMRITEVGSGDDQNNW 
FSGKISRVNLDKIWGQIDKFIVGGDESKNGNNNDGNGTGNGSGSVFNKFSPSVSRNASSVNLHNYVQPS 
MIRQPSHLPYQPQQQPQPQQQLLDQVHIERKPTTGFTPQPPPLVGHPSTTSVNKYSPSIKSSPRQAQSN 
KFEKYAPSNNSSHHNLSLVEERSAVTSADGPEYPHHQHQQSINASTVPVPLPPPTPPVSMPQHVSRSPR 
SHQSHQPPTLPPSHSHHVQQPSRDRSPLATRIYPYSNSVGGQISTTSVGSIPSQIPLGRQTHGKQPSIS 
SVISGDSIAAVGLGEQENVLPPSTGQTGKTATSEVNRNEEGYGFGGHYHHDQPETITESPELRGLQQPQ 
SSEAEISKDISNDVALDSAKIPEASQEPEEETDESGNVAAAPPPLPAPVAPPRKTKSSRSNPYAPSTDI 
GAISNAPSAIGQTPSGKPSVRKSGSRTNRYGPPPGVGNKQPTIDVSPPSATNNTGNEDSISMFSYGAYQ 
NESSPPLKQPSQFDQTAVASAPAPHPLQPQLAVPERVPTKNVANIDDSFDENSLAADTLTTYNNNMVNK 
PYGSSPMGPTVATNGPGSVTSTPLILNQGSANMKLSNLSTISVTGTGAGTVTGTGGAFDGFPIPGSPDE 
TTRPNSIFGGHTRGLFSSRLSESQSVLYQQYAIADDTVGDYIPIMEEDDEDDEDEQAKQQKQKEKEAQE 
QELKRKQEQQQQKAAAKNNNNSGGGGGKFFSLFGGGGNNKKQDNDAKVYKAHLGQKNTFVYDEKLKRWI 
D 
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YPLl90C_homolog 396bp public: 1..396{SEQ ID NO 463) 

ATGCCAAGTACAAAAAGATCATCATCTACTGAATACTCCCATAAAGACTCTAAAAAGAAAGTCAAACTA 
GATTATGTAAATCTCAAACCATCACAAACGTTATATGTCAAAAATCTAAATACCAAAATCAATAAGAAA 
ATTTTATTGCATAATTTGTACCTATTATTTTCTGCATTTGGAGATATCATTTCTATAAATCTACAGAAT 
GGTTTTGCCTTTATAATATTTAGTAATTTAAATCTGGCTACATTGGCGTTGAGAAATTTGAAAAATCAA 
GATTTTTTTGACAAACCACTTGTATTAAATTATGCTGTCAAGGAATCTAAAGCTATTTCTCAGGAGAAA 
CAAAAACTACAAGATGAAAATGATGAAGAAGTGATGCCACTGTATGAATAA 

YPL190C_honiolog 131aa(SEQ ID NO 464) 

MPSTKRSSSTEYSHKDSKKKVKLDYVNLKPSQTLYVKNLNTKINKKILLHNLYLLFSAFGDIISINLQN 
GF AF 1 1 F SNLNS ATLALRNLKNQDFFDKPLVLNYAVKESKAI SQEKQKLQDENDEEVMPS YE 

YBRll2C_homolog 3243bp public: 1..3243(SEQ ID NO 465) 

ATGTATGCGACAGCCCATACAATTAAACAACAACAACAACAACAACAACAACATCCACCACCACCTTTA 
AACGGTGGACTACATGCAAGTGGGGCTCCTCCAAATTCCCAT6AAGCAGCAGCTATTGCTCAGCAACAA 
CAACAACAGCAGCAACACCACAATGGTCCTGGTATGATTGTTGCCGCAGCTGCAGCTTCTGCTAACCAA 
CAAGCTGTCCAAGCCAGAGCCCAACAACAACAACAGCAGCAACAACAGCGATTACCTAGTTCAGCTGCT 
CTTAATGAAACTACAGTATCAACTTGGTTAGCCATTGGTTCATTAGCCGAGAGTTTAGGTGACATTGAA 
CGTGCGACAGCTTCTTACAATTCCGCTTTGAGACATTCACCAAATAACCCAGATATTTTAGTCAAAATA 
GCAAATACATACCGTTCAAAAGATCAGTTTCTTAAGGCTGCTGAATTGTATGAACAAGCTCTTAATTTC 
CATGTTGAGAATGGTGAAACTTGGGGATTATTGGGTCATTGTTACTTGATGTTGGATAATTTGCAAAGA 
GCTTATGCTGCTTATCAACGTGCATTGTTTTACTTGGAAAACCCTAACGTTCCAAAATTGTGGCACGGA 
ATTGGTATTTTATATGACAGATATGGCTCATTAGAATATGCTGAAGAAGCCTTTGTGAGAGTTTTGGAT 
TTGGATCCAAATTTCGACAAGGCTAATGAAATTTATTTCCGTTTAGGGATCATTTATAAGCATCAAGGT 
AAACTACAACCAGCATTAGAATGTTTCCAATACATTTTGAATAATCCACCACACCCATTAACTCAACCA 
GATGTTTGGTTTCAAATTGGTTCAGTGTATGAACAACAAAAGGATTGGAATGGTGCTAAGGATGCTTAT 
GAAAAAGTGTTACAGATTAATCCTCATCACGCTAAAGTTTTGCAACAATTGGGATGTCTTTATTCCCAA 
GCAGAATCAAATCCATCAACACCAGCTAATGGTGCTGCACCACCACATAAGCCATTCCAACAAGATTTG 
ACCATTGCTTTAAAATATTTGAAACAATCTTTGGAAGTTGATCAAAGTGATGCTCATTCATGGTACTAT 
TTGGGTAGAGTAGAAATGATTAGAGGTGATTTCACTGCTGCTTATGAAGCTTTCCAACAAGCTGTCAAT 
CGAGATGCAAGAAACCCAACTTTCTGGTGTTCAATTGGTGTTTTGTACTATCAAATAAGCCAATATCGT 
GATGCATTGGATGCTTATACCAGAGCCATTAGATTAAATCCTTATATCAGTGAAGTATGGTATGATTTG 
GGGACTTTGTATGAGACTTGTAATAATCAAATTAGTGATGCATTGGATGCATATAGACAAGCAGAAAGA 
TTGGATCCAAATAATCCTCATATAAAGGCAAGATTAGAACAATTGACAAAGTATCAACAAGAAGGTAAT 
ACTCACCCACCTCAACCACCGCCAAGTTCTCAACAACCTAGATTACCTCAAGGAATGGTTTTGGAAAGT 
ACTCAACAACAACAGCAACAACAACCACCACCACCTCCACAACAACAACAACAACAACTTCAACACCAA 
CTGCAACTGCAACCTCAACCACAGCAACCACCTCAAACCCAATCACAACCACTGTTACTTCAACACCAA 
TCTTCATTGCCTCCTCAACAAATCCAACCATTACATCAACAAGCTGCAAAGCCTTTAGTGAATCAACAA 
CAAAGTCCACCACCACCTCACTTGATGAACTTGGGACAACCGGGGCAACAACCACAACAATTGCCACCA 
CATCTTCCACCACATACCCAGCAACCTTCTCAAATTCAAGAAAAGCCTCCAACTCAAGAACAACCACAT 
TATCAACCACCTCCACCTCCACAACATCAACAGCAATCGCAATCGCAACCGCAACCTCCACACCAACCT 
CAACACACTCAAAATCAACTGCCTCAATTAGCTCAATTGCCACCACACCATTCTAATCCTCCAGCTAAG 
CCACATGGTGCACCTCAACAAAGAACTGGTTTACCGGATTTATTACACAACTCTGCTAATATCATATCA 
GCTCCATCACAAGTACCTCAACCACAACAACAATATCAACAACCACATATTGCACCTGTTAGACAAGAA 

AACCCAAATGAGTCAACCACAACACAAGTTCCACAACTCAAAAAGGAGGAACCTAAACCAGAGGCTACT 
GTTTCTGCTCCAGTTCCTGAGGCTATTAAAGTTCAAGATCAAGTGACAATCCAGGAGTCAGCACCAGCA 
GCAGCAGCAGCAGTGTCAGCACCAGCTTCTGCTCCAGTTGGTGATATAAAAACAGATACTGTATCTACT 
ACTACACCTGCTACTTCAACCACTGCAGATGCTGTGCCAGTATCTGTGTCTCAAGTTGGTGAAGCACCA 
AATGTTGTTCAAGAGAAGAAAGTTCCGGACACCGAGCAGATCGTTTCACAAGTTGAAAAACCCGTGGAG 
TCACAACCAGAAGTTACACCAGCTCCAACACCAGCTCCAGCTCTTGCAACAGCACCAACTGAACCTGCA 
CCTACTGATAAGGACGTTGTAATGGCTCCAAGTAAAAGTGCAACACCTGTTCCTCAAAGTATTGTGGAA 
CAGAACACCAGAGTATCTGAAGCTACAAAGGCACCAGAATCCAATGGTAAACATGATTTAGAAGACAAG 
AATGATGAAGAAAAAATTTTAAAGAGGCCAACTGTTGAAACGACTACTGAATCTGTACCAGTTAACCAA 
CCTGTTGAGAAAGAAAATGAAAAAGTTGAGGTACCACCGCCACTGGAACAACCAAGTTCAGAAAAGAGA 
GAAAAAGAAGTCAACGGATCAATTAAGAAACCATTGGAAAATGAAAGTAAGGTTGATATTCCTCAATTC 
TCATCAAATATCACAGCTCAAAATGAAGAAGCAAAATCTGGAGAAGAAACTAAAAAAGATACAACCAAG 
ACAAGTCCAGCAAAACAAGGGGAAGTTAAGGAAGTAATACCATCATCTACAGAAACTGTATCAAAACCA 
GATGTTGAAAAAGACAATAAAGAGAAAGACAAAGATGAAGATGAAGTGATGGCTGATGAAGATGACGTC 
AAAAAAGATGAAAATCCAGAACCTCCAATGAGAAAGATTGAAGAAGATGAAAATTATGATGATGAATAG 
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YBR112C_homolog 1080aa(SEQ ID NO 466) 

MYATAHTIKQQQQQQQQHPPPPLNGGLHASGAPPNSHEAAAIAQQQQQQQQHHNGPGMIVAAAAASANQ 
QAVQARAQQQQQQQQQRLPSSAALNETTVSTWLAIGSLAESLGDIERATASYNSALRHSPNNPDILVKI 
ANTYRSKDQFLKAAELYEQALNFHVENGETWGLLGHCYLMLDNLQRAYAAYQRALFYLENPNVPKLWHG 
IGILYDRYGSLEYAEEAFVRVLDLDPNFDKANEIYFRLGIIYKHQGKLQPALECFQYILNNPPHPLTQP 
DVWFQIGSVYEQQKDWNGAKDAYEKVLQINPHHAKVLQQLGCLYSQAESNPSTPANGAAPPHKPFQQDL 
TIALKYLKQSLEVDQSDAHSWYYLGRVEMIRGDFTAAYEAFQQAVNRDARNPTFWCSIGVLYYQISQYR 
DALDAYTRAIRLNPYISEVWYDLGTLYETCNNQISDALDAYRQAERLDPNNPHIKARLEQLTKYQQEGN 
THPPQPPPSSQQPRLPQGMVLESTQQQQQQQPPPPPQQQQQQLQHQSQSQPQPQQPPQTQSQPSLLQHQ 
SSLPPQQIQPLHQQAAKPLVNQQQSPPPPHLMNLGQPGQQPQQLPPHLPPHTQQPSQIQEKPPTQEQPH 
YQPPPPPQHQQQSQSQPQPPHQPQHTQNQSPQLAQLPPHHSNPPAKPHGAPQQRTGLPDLLHNSANIIS 
APSQVPQPQQQYQQPHIAPVRQEQVNHVPSIYSAPRPTETTLPQINNPNESTTTQVPQLKKEEPKPEAT 
VSAPVPEAIKVQDQVTIQESAPAAAAAVSAPASAPVGDIKTDTVSTTTPATSTTADAVPVSVSQVGEAP 
NWQEKKVPDTEQIVSQVEKPVESQPEVTPAPTPAPALATAPTEPAPTDKDWMAPSKSATPVPQSIVE 
QNTRVSEATKAPESNGKHDLEDKNDEEKILKRPTVETTTESVPVNQPVEKENEKVEVPPPSEQPSSEKR 
EKEVNGSIKKPLENESKVDIPQFSSNITAQNEEAKSGEETKKDTTKTSPAKQGEVKEVIPSSTETVSKP 
DVEKDNKEKDKDEDEVMADEDDVKKDENPEPPMRKIEEDENYDDE 

YDR145W_homolog 1536bp public: 1..1536(SEQ ID NO 467) 

ATGGAAAGGTTCAATCAAATTAGACAAAAACTCACTGAAGTTCAAAGGAGGGTTCAGTTGTTGGAACAA 
ACAAAGAAAACAGGAAATGTTACTCCAGAGCAAATTCAACAGATTGATAAAGAAATAATTGAATGCAAG 
GCAAAGTTCCAACAGTATCAAAAAGTAGGGATTTATATTAGAAATCAGTTGGTTCTTCAAGCTAAAGCA 
CAACAACAGAGACAATTGCAACAGCGACAGCAACAACAGCAACAGCAACAGCAACAGAATAACAATCTA 
AAATCAGCTCAGAACCAGAACCAGAATCAAAACCAAAACCAAAACCAAAACCAAAACCAAAACCAAAAC 
CAAATACAAGGAGTGCAATCTGCTGGACAAACACCTCAGCAACAGAGCTTTTCGCCACAGTTGCAGGCT 
GTACAACAACAACAATTTATGGGCAACCTGCAACAACAACAGCAGCAGCAACAACAACAACTTAGAAAT 
GCGAATAAAAGTGCACTTCAAGGTCAAGCTCCTTCACAGGCGCCAACTCCTTTACCTGTTCGGCCAACA 
CCTCAGAGTCAACCTACAGCACAAGCGGGTGTTGCTTCACAGGCAGCTACACCAGGATTTCGAGCTTCT 
CAACCCACACCATCGCAAACTTCGAGAACTGGATCAGCTCTACAACAAAGGGCACCAAGTCGACAGGCA 
TCTTCTACACCGCAATCTCAATTCCAACCACCATTACCACTGGAGAGTCGACATCCTTCTGCAACTACA 
TCAGAAAAGCCACTTCCCCAACAACCTGGAAGCGGAACAGCGAAGAGTCCTAGTGTTGCTGCTACTCCT 
GCTCAGAATAATGGCACTGTAACTGCCCGGTCTGCATCACCTGTTGCAACTACTACAGATAGTGCTACA 
ACTGGACGCTCAGGAACTCCCCAACAACAATCAAGGTCACGATCTGGATCATCGTTGAATTTGGCTGGC 
ATTACACGTCAGTCTGTCCCATCATTGCCAATTTCGAGTTCTATTAATGTAAAACAGCCCACAATCACC 
ACATTTAATAGTATCAATGATACGAGACCCAGTTTGACGGGAGGAGCTGCCAATCCTATGAGTATTTTA 
TTAGATACACCAGCGATCACAAAATTGCCTACTTTTGATATCGAAGGAGACACTGGTGTCATTGATTCT 
AGTACCAGTGGACGAGTTTTAAATAAACGAAAATTAGGTGATTTGATAAATACAATAGGTGTTGATGAA 
GGGGATGGTAAGACCAGTATTGATGGGAATGTG6AGGAATTTTTGTTGGATTTGGCTGATGAATTTATT 
CATTCAGTGACAAGTTTTGCTTGTCGGTTAGCAAAACATAGAAAGGTGGATAGTATAGAGGCAAGAGAT 
GTTCAACTACATTTGGATAAGAATTGGAATATCAAGATTCCTGGTTATGCAATGGATGAGATTCGAAAC 
ACAAGAAAAATACAACCTAGTAATAGTTATAGTCAGAAAGTACAAGGTGTCGAAGTTTCGAAAGCTGTG 
AATGATGATAATGCTTAA 

YDRl45W_homolog 511aa(SEQ ID NO 468) 

MERFNQIRQKLTEVQRRVQLLEQTKKTGNVTPEQIQQIDKEIIECKAKFQQYQKVGIYIRNQLVLQAKA 
QQQRQLQQRQQQQQQQQQQNNNLKSAQNQNQNQNQNQNQNQNQNQNQIQGVQSAGQTPQQQSFSPQLQA 
VQQQQFMGNSQQQQQQQQQQLRNANKSALQGQAPSQAPTPLPVRPTPQSQPTAQAGVASQAATPGFRAS 
QPTPSQTSRTGSALQQRAPSRQASSTPQSQFQPPLPSESRHPSATTSEKPLPQQPGSGTAKSPSVAATP 
AQNNGTVTARSASPVATTTDSATTGRSGTPQQQSRSRSGSSLNLAGITRQSVPSLPISSSINVKQPTIT 
TFNSINDTRPSLTGGAANPMSILLDTPAITKLPTFDIEGDTGVIDSSTSGRVLNKRKLGDLINTIGVDE 
GDGKTSIDGNVEEFLLDLADEFIHSWSFACRLAKHRKVDSIEARDVQLHLDKNWNIKIPGYAMDEIRN 
TRKIQPSNSYSQKVQGVEVSKAVNDDNA 

YDRl54C_homolog' 333bp public: 1..333(SEQ ID NO 469) 

ATGATGTCGTTCCAAAGACTGCTGAAAATTTCAGAGCTTTATGTACTGGTGAAAAAGGTTTTGGTTACA 
AAGGTTCTATTTTCCACAGAGTCATCCCACAATTCATGCTTCAAGGTGGTGATTTCACCAACTTTAACG 
GTACTGGTGGTAAAAGTATTTACGGTACCAAATTTGCTGATGAAAACTTTGTCAAGAGACATGACAGAC 
CAGGTTTGTTGTCTATGGCCAATGCTGGTCCAAACACCAATGGTTCCCAATTCTTCATTACCACCGTTC 
CATGCCCATGGTTGGATGGTAAACACGTTGTTTTCGGTGAAGTCACTGATGGTTTAG 

YDR154C_homolog 110aa(SEQ ID NO 470) 

MMSFQRSSKISELYVSVKKVLVTKVLFSTESSHNSCFKWISPTLTVSVVKVFTVPNLSMKTLSRDMTD 
QVCCLWPMSVQTPMVPNSSLPPFHAHGWMVNTLFSVKSSMV 
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YDR216W_homolog 4257bp public: 1..4257(SEQ ID NO 471) 

ATGATTTCACCAACTCACCAGAGTCAATACCTTAATTATTTTGTCAACCCAGTTTTAATGACTGAGTCC 
GGAGATATTATTGATAGTGTCACTGGTACAACAACAACGACAGCAAACATGTCAAATACAACAATAGAT 
GCGCCTACTCCCGCCTCGACTACCAAGAATTATAAGCACAAAAAACAGAATACCAATACTGGAACATCC 
ATGTCGCCAAGTAATTCAATAAATTCAACAAACAACAATGCAGCAGCAGCAGCAGCGACAACAACAACG 
TCAAAAAAGTCCAAAGACATCCCATTAGAGTTGACTGCATTTGGTACAACCCCCTCTGGGAAACCACGT 
TTATTTGTTTGTCAAGTCTGTACAAGAGCATTTGCTAGGTTAGAACATCTACGTAGACATGAAAGATCA 
CACACAAAGGAAAAACCATTTAGTTGTGGTGTTTGTCAACGGAAGTTTAGTCGTCGAGATTTATTGCTA 
AGACATGCACAGAAATTACACGCTGGCTGTACTGATGCAATAACAAGATTAAGAAGAAAATCAATTAAG 
AAATCTCAGGATGGGGACGATGATGATGACGATGATGACGACGATGAAGAAATGGCAAATTCTGAAGAC 
GAAAACGATCATGATGAATCGGGCAATGCAAGCACAAAGAATGGTAAAAAGGATAAAAAAGATCCACCA 
CCGGAGTTCAATTTAAATTTATTCAATCTGAAACAAAAGCCAACTAAAGCGAACACGACAAAGTCAAAA 
GTGGCTAAATTATCAACAACGACATCAAGGAAAAATTCAACCAATCCTACGAGAAAAAACTCCAGCTCT 
TTGCACAAGCAGGTTCTTGATCAACGTCAAAAGGCTGCCGTTAATACAAAAATTGTATCAAGTACCAAA 
ATTGTATCAGGTACCAATAGTGGAGTGTCGATAACTCCAACAAGGTCTAGAAGAGGTGCATCATTTTCT 
GCTCAATCGGGTGCCAACTATGCCATCAACATACCTGAGTTTAATGATATATATCCACAATCTGATAAT 
GTTGAATTTTCAACCCCTCAATTCTTACCATCTTCATTGGATAATGAAATGACGTGGCTAAATAATATT 
CCAAACATTCCCGGATTGTCTGATTCTGTGTCGGCTGCAAACTTGATGCGTCAGAATTCCATAACAAAT 
TCAGCAGATCATGTAACACCTCCAGTAAACGTGAGTCAGCATGGGTCATTTTCTCATCAATCAACATTT 
TCAGCTACCGATATGGGACAAACAAGATCCGAAAGTGTAAACAGTTTAAACACTCCATTTGATGGTTCC 
TACATGATGCCAACGGTAACAATAAGCAATCAAGAAATCCAAAATGGTGTTGCTGCTCATCATCATCAT 
CAACAACAACAGCAGCACCAGCAGCACAATCATCAACATCAACCAAATCAGTCTCTGCTCGGGTTATCG 
AGAAATGACATGTTAAGTGAAGATCACTATGGCTATTCATTTTATGATATCCCGGAGAATATTCTCAAT 
TTCCCAATGGATTCTATATCAACAACTTCAAATGCAATGTCTTCGGGCCCAATTCAAAACTTTAAACCA 
TTATCGCCTATCACACAAGAAATTGAACATGAGATTACTCCAAGAATTGATGGAAGAATTGGGGATTTC 
CAAAATAACAACAATACCAATGATAATCCGATTCACCAAAATATCAATTATGACTTGAACTTTCTTCAT 
ACTATTGATGATATAGGACAAGATGTTATTTCTAAATTTATGCCAGGAGGTTACTCGTTTTATGGAGAC 
AATAATGTGTCGGCAACTTCTTCAGCTAATGACTACAACTCACCGAACAATATTGTTTCACCGAGCCAA 
CAAAACAATCAATTTGCTCTTCACAACCAGTCGTCACATCCTAGTGGTGCTTCACCACATTTAAACCAA 
GCAATGATGAATAAAATGAGGTTGCATAACTATTCTAGCAACAAATTATTCACTAATCATATAAGACAC 
ATGATAAATAAGGCATTGGGTAAATACCCCATAAGCGGCATAATGACACCTACTATACCCTCAAATGAG 
AAACTAGAGTTTTATTTGAGTGTTTTCATTCAATCATTTTTGGCACACCTCCCATTTATACATCCTTCT 
AAATTGAATGAATATGAAATTATGGCCATGACTGGTAATGAAGATATAAACAATGAAAGTGCTAGAGTT 
TGTTTGCCATTATTAACAGCGACCATGGGGGCCTTGTTGGCCAATAACAAAAACGATGCTGAACATCTT 
TATGAAGCCTCACGAAGAACAATACACATTTATCTAGAGAGTAGAAAAACAAATTCTACTAACGACAAG 
AATTACAAGAATGGTAAGGATAAAAGCTCATCCGGTAATCCATTATGGTTACTTCAATCACTAATGTTG 
TCTGTTCTTTACGGATTATTTTCAGATAATGAAAATAATGTTTATATTGTTATCCGTCAATTGAACGCC 
TTAAACTCATTAGTTAAGACATCCATAAAAAATAAAGGGCCAATTTTCTTTTCAAACAATGGCGAAGAT 
GAAGAACTTTATAATAAGTTAAATTCTCATGATAATGGTACTTCCTTATTTTCCAATAATTTGAATGAT 
GAAATGCGATACAAAAATAATATAAACATGCAATCTCAAACGAGAATAGTATTTATCATTTATCGGTTG 
ACGAACTTTTTGTTGATGATGTACAATGTACCGTTAACTTTCTCAATCAATGATATTAATCAATTGGCA 
GTCACTTCCAAAGATGAAGAAACTTTATGGAACTTTAAAAATTATCAAGAGTTTCAAGAGTTTTCTCAT 
AAGAATAACAAGACTTTAGATGATTATTTGAATAATAAGAATGAGCCAATAATTTTCCGCGAATTATTG 
TTGACAGTTATCAAATTTGGTATTTCAGATAGTAACATTTCACCAGAGATTGAAAAGAAAGTTACACAC 
CAATTGCAGAATCTTTGTAAATATGGATTCAATTGTTTGGTGCATGGTATATATGAAATCAAACAATAT 
CAAGAGATGAAAGAAGTAGATACATTCAAAGTGTTGGATTATTTAACCAAGTTTTATCCTACAAATGAT 
GGATTGGGGTTCAATTGCTTTAGATTACCTGCCAATAAAGACTTGGAAAAGATTGATTATGCCTTATTA 
GTAGATTTTACTAAAATTTCATC6ATAATAGATCTTAAATTGCTTAAAGAACAAAGTTGGCTTAAAAAT 
TATCAAGATTTAACTCAAAATTATCATCGTCTTTTGGATGCTCACAGTACTGGGAATCCACTTAATTCA 
ATTAATGATTATGATTATTTGAAACTTGCTGATTGTTGTATTCTGGTACTCAAATTGATATTATTTAAA 
GTTGAGGATTCCAACAGTAATAGTAGAAATCGAAGCAAAAATGATCCAACAAATGAAATCAATAACAAA 
CTCAACAACAACAACAACAATAACAATGATATGAATAATAATAACAGTAATGGTGATCAATTAATTTCT 
GCCTTTGATACTGATTTTGGATATTTGAATATGGATAATAATGGTTATGCCAAAAAAGAAGAATTTTTA 
CGATTCACTGATGATGAGTTGCGATATGATAAAGAAAACACGATGTCATATTTTGATAAACATATTAAA 
CTTGATATATTTGAAGAAGTTGAGAAATCAAGTAATTTGATACAAGCACAAATGTTATTCCATGCATTT 
TCCGTATTATCGATTTTTTCGGTTTATGTTATGCGTAAAAATGATAATAATTCATCACCATTTGCTAAT 
ACTGATTTAATATTTGAATTGAATCATAGATATAGTATGGTTCTTAGATTATTAGAAAGACTTGAAACT 
TTTTTGAAATTGAGATATCAAACATCAGCAGGAGGAGGGGGAGGAGGTGTTAACAATAACAATAACAAC 
GCCTTATCTATAAAATTAGAACAAGAATTCACAAACTTGTATCTTTACAATGGGAATGTATTATCTTCA 
GATCATAATACAAATACAAATACCACCAATACTATTACTACTACTACTACTACAGACAATGGTACTAAA 
CAAAATCAGCATCATTCACAAGATTTTGGATTAGAAAAGACTTTATATATCTTAAAAATGGGAGAAAAT 
GTTTTGAATTATATTTATGATTTAAATTTAAAAGTTTGCGTATTTAAGAAATTGGGTGATAGTTTATCA 
GAAATTAGAAAATATTTAATTGATAATGAATCTACTTTGAATGGTTAA 



wo 02/064766 PCT/EPOl/15398 



149/251 

YDR216W_homolog 1418aa{SEQ ID NO 472) 

MI S PTHQSQYLNYFVNPVLMTESGDI IDSVTGTTTTTANMSNTTIDAPTPASTTKNYKHKKQNTNTGTS 

MSPSNSINSTNNWAAAAAATTTTSKKSKDIPLELTAFGTTPSGKPRLFVCQVCTRAFARLEHLRRHERS 

HTKEKPFSCGVCQRKFSRRDLLLRHAQKLHAGCTDAITRLRRKSIKKSQDGDDDDDDDDDDEEMANSED 

ENDHDESGNASTKNGKKDKKDPPPEFNLNLFNSKQKPTKANTTKSKVAKLSTTTSRKNSTNPTRKNSSS 

LHKQVLDQRQKAAVNTKIVSSTKIVSGTNSGVSITPTRSRRGASFSAQSGANYAINIPEFNDIYPQSDN 

VEFSTPQFLPSSLDNEMTWIJjnfllPNIPGLSDSVSAANIJyiRQNSITNSADHVTPPVNVSQHGSFSHQSTF 

SATDMGQTRSESWSLNTPFDGSYMMPTVTISNQEIQNGVAAHHHHQQQQQHQQHNHQHQPNQSSLGLS 

RNDMLSEDHYGYSFYDIPENILNFPMDSISTTSNAMSSGPIQNFKPLSPITQEIEHEITPRIDGRIGDF 

QNNIWTNDNPIHQNI]m)LNFLHTIDDIGQDVISKFMPGGYSFYGD]SnsrVSATSSANDYNSPNNIV 

QNNQFALHNQSSHPSGASPHLNQAMMNKMRLHNYSSNKLFTNHIRHMINKALGKYPISGIMTPTIPSNE 

KLEFYLSVFIQSFLAHLPFIHPSKLNEYEIMAMTGNEDINNESARVCLPLLTATMGALLANNKNDAEHL 

YEASRRTIHIYLESRKTNSTNDKNYKNGKDKSSSGNPLWLLQSLMLSVLYGLFSDNENNVYIVIRQLNA 

LNSLVKTSIKNKGPIFFSNNGEDEELYNKUaSHDNGTSLFSIMIJroEMRYKNNINMQSQTRIVFIIYRL 

TNFLLMMYWVPLTFS INDINQLAWSKDEETLWNFKNYQEFQEFSHKNNKTLDDYLNNKNEPI IFRELL 

LWIKFGISDSNISPEIEKKVTHQLQNLCKYGFNCLWGIYEIKQYQEMKEVDTFKVLDYLTKFYPTND 

GLGFNCFRLPANKDLEKIDYALLVDFTKISSIIDLKLLKEQSWLKNYQDLTQNYHRLLDAHSTGNPLNS 

INDYDYLKLADCCISVLKLILFKVEDSNSNSRNRSKOTPTNEimKLNNlSn^^ 

AFDTDFGYLNMDNNGYAKKEEFLRFTDDELRYDKENTMS YFDKH I KLDI FEEVEKS SNL I QAQMLFH AF 
SVL S IFS VYVMRKNDNNS S PFANTDLIFELlffiRYSMVLRLLERLETFLKLRYQTSAGGGGGGVNNNNNN 
ALSIKLEQEFTNLYLYNGNVLSSDHNTimriTNTITTTTTTDNGTKQNQHHSQDFGLEKTLYILKMGEN 
VLNYIYDLNLKVCVFKKLGDSLSEIRKYLIDNESTLNG 

YDR224C_homolog 393bp public: 1..393(SEQ ID NO 473) 

ATGGCCCCAAAAGCAGAAAAGAAACCAGCTTCCAAAGCTCCAGCTGAAAAGAAACCAGCTGCTAAGAAA 
ACCGCTTCCACCGATGGTGCTAAAAAGAGAACCAAAGCTAGAAAAGAAACTTATTCCTCATATATATAT 
AAAGTTTTGAAACAAACACATCCAGACACTGGTATCTCCCAAAAGGCCATGTCAATTATGAATTCGTTT 
GTTAACGATATTTTCGAAAGAATTGCCACCGAAGCCTCCAAATTAGCTGCTTACAATAAAAAATCCACA 
ATTTCCGCTAGAGAAATCCAAACTGCTGTTAGATTAATTTTGCCAGGTGAATTGGCCAAACATGCCGTT 
TCCGAAGGTACCAGAGCCGTCACAAAATACTCATCTGCTTCTAGTTAG 

YDR224C_homolog 130aa(SEQ ID NO 474) 

MAPKAEKKPASKAPAEKKPAAKKTASTDGAKKRTKARKETYSSYIYKVLKQTHPDTGISQKAMSIMNSF 
VNDIFERIATEASKLAAYNKKSTISAREIQTAVRLILPGELAKHAVSEGTRAVTKYSSASS 

YDR342C_hoinolog 1653bp public: 1..1653(SEQ ID NO 475) 

ATGTCATTAGATAATTCAACAGAAAACCGTGATTTGGAAGAAAAGGAAGAAATTCCAAAGAACGAACAT 
AACGAACAAGGCGAACAAAACGAGAACAATGAGCATATACCTACTTTGGAAGATAAACCATTGAAGGAA 
TATATTGGTATTAGTATTTTGTGTTTCCTTATTGCCTTTGGTGGTTTCGTTTTCGGTTTCGATACTGGT 
ACCATTTCTGGTTTCATTAACATGACTGACTTTTTAGAAAGATTTGGTGGTACTAAAGCTGACGGTACT 
CTTTACTTTTCCAACGTTAGAACTGGTTTATTGATTGGTTTGTTCAATGTGGGTTGTGCCATTGGTGCA 
TTATTCTTGTCTAAAGTCGGTGATATGTATGGTAGAAGAGTTGGTATCATGACTGCTATGATCATTTAT 
ATTGTTGGTATTATTGTTCAAATTGCTTCTCAACATGCTTGGTATCAAATCATGATTGGTAGAATTATC 
ACTGGTCTTGCTGTTGGTATGTTATCAGTTTTGTGTCCATTATTTATCTCAGAGGTTTCTCCCAAACAT 
TTAAGAGGTACATTAGTTTATTGTTTCCAATTGATGATTACCTTGGGTATTTTCTTGGGTTACTGTACC 
AGTTACGGTACTAAGAAATATTCTGACTCCAGACAATGGAGAATTCCATTGGGTTTATGCTTTGCTTGG 
GCCTTGTGTTTGCTTGGTGGTATGGTAAGAATGCCAGAATCTCCACGTTACCTTGTCGGTAAAGATAGA 
ATTGACGATGCTAAGATTTCACTTGCCAAAACTAACAAGGTTTCTCCAGAGGACCCTGCATTATACCGT 
GAACTTCAATTAATCCAAGCTGGTGTTGAAAGAGAAAGATTGGCCGGTAAGGCATCTTGGGGTGCTTTA 
ATCACTGGTAAACCAAGAATCCTTGAAAGAGTTATTGTTGGAGGTATGTTGCAATCATTGCAACAATTG 
ACTGGTGATAACTATTTCTTCTACTACAGTACCACCATTTTCAAGTCTGTCGGTTTAAATGATTCCTTC 
GAAACATCTATTATCCTTGGTGTCATCAACTTTGCTTCCACTTTTGTTGGTATTTATGCCATTGAAAGA 
TTGGGTAGAAGACTCTGTTTATTAACTGGTTCCGTTGCCATGTCCATTTGTTTCTTAATTTACTCATTG 
ATTGGTACTCAACATCTTTACATTGATCAACCAGGTGGTCCAACCAGAAAACCAGATGGTAACGCTATG 
ATTTTCATTACTGCACTTTATGTTTTCTTCTTCGCTTCTACATGGGCTGGTGGTGTCTACTCCATTGTT 
TCTGAACTTTATCCATTAAAAGTCAGAAGTAAGGCTATGGGTTTTGCTAATGCATGTAACTGGTTGTGG 
GGTTTCTTGATTTCCTTCTTCACTTCATTTATCACTGATGCTATCCACTTCTATTATGGTTTTGTGTTT 
ATGGGCTGTTTAGTGTTTTCCATTTTCTTTGTTTACTTTATGATTTACGAAACTAAAGGTCTTACTTTA 
GAGGAAATTGATGAATTATACTCTACCAAGGTTGTTCCATGGAAATCAGCCGGTTGGGTTCCACCTTCT 
GACGAAGAAATGGTTCGTGCAAAAGGCTATACTGGTGATATCCACGCAGATGAAGAGCAAGTTTAA 
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YDR342C_homolog 550aa(SEQ ID NO 476) 

MSLDNSTENRDLEEKEEIPKNEHNEQGEQNENNEHIPTLEDKPLKEYIGISILCFLIAFGGFVFGFDTG 
TI SGF INMTDFLERFGGTKADGTLYFSNVRTGLLIGLFNVGCAIGALFLSKVGDMYGRRVGIMTAMI I Y 
IVGIIVQIASQHAWYQIMIGRIITGLAVGMLSVLCPLFISEVSPKHLRGTLVYCFQLMITLGIFLGYCT 
SYGTKKYSDSRQWRIPLGLCFAWALCLLGGMVRMPESPRYLVGKDRIDDAKISLAKTNKVSPEDPALYR 
ELQLIQAGVERERLAGKASWGALITGKPRILERVIVGGMLQSLQQLTGDNYFFYYSTTIFKSVGLNDSF 
ETSIILGVINFASTFVGIYAIERLGRRLCLLTGSVAMSICFLIYSLIGTQHLYIDQPGGPTRKPDGNAM 
IFITALYVFFFASTWAGGWSIVSELYPLKVRSKAMGFANAOWflLWGFLISFFTSFITDAIHFYYGFVF 
MGCLVFSIFFVYFMIYETKGLTLEEIDELYSTKWPWKSAGWVPPSDEEMVRAKGYTGDIHADEEQV 

YDR343C_homolog 1641bp public: 1..1641(SEQ ID NO 477) 

ATGTCTCAAGACAACGTCTCATCAACATCTACAGCTGAGGCTGTAAATAATGAAATCAAAGTCAAAGAT 
GAATTTCGACAAGAAGAACAAGCTCATACTAGTTTAGAAGATAAACCTGTGAGTGCATACATTGGTATC 
ATCATTATGTGTTTCCTTATTGCCTTTGGTGGTTTCGTTTTTGGTTTCGATACTGGTACTATTTCCGGT 
TTCATTAATATGTCTGACTTTTTAGAAAGATTCGGTGGTACTAAAGCTGACGGTACTCTTTACTTTTCC 
AATGTCAGAACTGGTTTAATGATTGGTTTGTTCAACGCTGGTTGTGCCATTGGTGCATTATTCTTGTCT 
AAAGTCGGTGATATGTATGGTAGAAGAGTTGGTATCATGACTGCTATGATTGTCTATATTGTTGGTATT 
ATTGTTCAAATTGCTTCTCAACATGCTTGGTATCAAGTCATGATTGGTAGAATTATCACTGGTCTTGCC 
GTTGGTATGTTATCAGTTTTATGTCCTTTGTTCATTTCCGAGGTTTCTCCAAAACATTTGAGAGGTACT 
TTGGTGTGCTGTTTCCAATTGATGATTACCTTGGGTATCTTCTTGGGTTATTGTACTACCTATGGTACT 
AAGAGTTACTCAGACTCTAGACAATGGAGAATTCCATTAGGTTTATGTTTTGCTTGGGCTTTATGTTTG 
GTTGCTGGTATGGTTAGAATGCCAGAATCTCCACGTTACCTTGTCGGTAAAGACAGAATTGAAGATGCT 
AAAATGTCACTTGCTAAAACTAACAAAGTTTCCCCAGAGGACCCAGCCTTATACCGTGAACTTCAATTA 
ATTCAAGCTGGTGTTGAAAGAGAAAGATTAGCCGGTAAGGCATCTTGGGGTACTTTATTCAATGGTAAA 
CCAAGAATCTTTGAAAGGGTTGTTGTTGGTGTCATGTTACAAGCCTTACAACAATTGACTGGTGATAAC 
TATTTCTTCTACTACAGTACCACTATTTTCAAGTCCGTTGGTATGAATGATTCTTTCCAAACTTCTATC 
ATTATTGGTGTTATTAACTTTGCGTCCACTTTTGTTGGTATTTATGCTATTGAAAGAATGGGTAGAAGA 
CTCTGTTTGTTAACTGGTTCCGTTGCCATGTCTGTCTGTTTCTTAATCTATTCCTTGGTTGGTACTCAA 
CATCTTTATATTGACAAACCAGGTGGTGCTAGTAGAAAACCAGATGGTGATGCCATGATCTTTATGACT 
TCACTTTATGTGTTCTTCTTTGCTTCTACATGGGCTGGTGGTGTTTACTCCATTATTTCTGAACTTTAT 
CCATTGAAAGTTAGAAGTAAGGCTATGGGTTTAGCTAATGCTTCCAATTGGACCTGGGGTTTCTTAATT 
TCTTTCTTTACTTCATTTATTACTGATGCTATCCACTTCTACTACGGTTTCGTCTTTATGGGATGTTTA 
GTTTTCTCCATTTTCTTTGTCTACTTTATGGTTTACGAAACTAAAGGTCTTACCTTGGAAGAAATTGAT 
GAATTGTACTCCACCAAAGTCCTTCCATGGAAATCAGCTGGTTGGGTGCCACCTTCCGAAGAAGAAATG 
GCAACCTCTACGGGATATGCTGGTGATGCCAAACCAGAAGAGGAACACGTTTAA 

YDR343CJiomolog 546aa(SEQ ID NO 478) 

MSQDNVSSTSTAEAVNNEIKVKDEFRQEEQAHTSLEDKPVSAYIGIIIMCFLIAFGGFVFGFDTGTISG 
FINMSDFLERFGGTKADGTLYFSNVRTGLMIGLFNAGCAIGALFLSKVGDMYGRRVGIMTAMIVYIVGI 
IVQIASQHAWYQVMIGRIITGLAVGMLSVLCPLFISEVSPKHLRGTLVCCFQLMITLGIFLGYCTTYGT 
KSYSDSRQWRIPLGLCFAWALCLVAGMVRMPESPRYLVGKDRIEDAKMSLAKTNKVSPEDPALYRELQL 
IQAGVERERLAGKASWGTLFNGKPRIFERVWGVMLQALQQLTGDNYFFYYSTTIFKSVGMNDSFQTSI 
IIGVINFASTFVGIYAIERMGRRLCLLTGSVAMSVCFLIYSLVGTQHLYIDKPGGASRKPDGDAMIFMT 
SLYVFFFASTWAGGVYSIISELYPLKVRSKAMGLANASNWTWGFLISFFTSFITDAIHFYYGFVFMGCL 
VFSIFFVYFMVYETKGLTLEEIDELYSTKVLPWKSAGWVPPSEEEMATSTGYAGDAKPEEEHV 

YDR544C_hoinolog 1700bp(SEQ ID NO 479) 

CTAAAGTCCAAAGTTGGTTCAATTTTTGGCAGAAAAAAGAAGAAGGAAAAATTCACTGGA 
GCTGATTCAATTGCTGAAGATGAATCATTATCTGAGGTTTCTTTGCCACCTACAAGAACT 
AGGAATTCATCGGTGTTGTCTCGCAGTAACTCAACTAGAAGATCTTTTATTGACCGCTTC 
CATAGAGATGAGTCTAGCACTGGCATTAGCAGACAACATGAGCAGCACCAGCAGCCTTTG 
AGTGATCCTTTGCCTCACGCAGAGAAGCCTCAACCGGAAATTCCCCAATCACCAGAAGCT 
CCACAGGCCAAATCACTAGAGCCTGTATCAGAAGTACTAAAAGAACTGTTCCCACCTATG 
CAAAACGGGTCCGAAAGGAAAGGTGAAAATCAGCAGTCGAGAGTTGATGTATCCTCTCAA 
ACCTTGTCACCAGTTACTCCTACTCACGATGGATTTGGTGGTTCTGTTAAACCATTACCA 
GAACCTGTTGATTCTCCAAATGTGATTAAATACAATGACTCGGACGACTCTTCTACAGAA 
GAACGTAGAGGCTCGTTACTTGAAAAACACAATTTAGAAGTACAACCTGTATCTTCCCCA 
TTCACTACTCAACCGCCAGCACCTGTGCCACAAGAATCCAGATCTAGACAAAGCAGTGAT 
GGCATTTACTCGTTTGAAGCGGGTGATGATTCCAACCCAATCTCGGCTACTCCAAGATCC 
GAGCAAAATGTGTTTGGACAGATGCCAGACCCAAATTTGTCTCCTGAAAAGACTCTTGCT 
CCACCACCACCACCTTCGAGAAAAGTTTTGCACCATGAAGAACCAACTGTAAGGGATTCA 
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GCTCTTTTCCACAATTTACCTGCTGCCTCCCATTCTGGAAGAGATTCGGTAATGGCTCCA 
TTAGCAAGTCAAGACAGGGGTCATTCGTTGTTGAAAAATGATTTCAAACACGAAAACTTG 
GCATCCACCCTCGGATTGAGCTCTTCTATTGCTGAAGTCATCAATGCCAGCTTTAAGGAT 
GGACAGTTGATTAAATCACAAGTAGTTGGTGAAGTGGCCTTCAATTATAATGGTAATGCT 
TCCGATCCACTTGTGGTCACTATTCCTAATAGTTTCGATAAAGTACTCGTGAACAAGACT 
TTTATTGAGGATTTAGGTCAAAGCAAGTATAAAGTGAACCCAACTTCAATTACGTCTAAA 
ACTCTTGGTGGGTTGAAATATCTTTTGAAACCAACACAGGTACCAGTGATAATTCAACAA 
ATATGGAAATTTGAACCTCATCAGTCAAGTTTGATGGTTAGCATTCGTTCAACTACACCT 
TTGGTATTGGAAAATTTTGTTGTCTCTGTAGCTTTGAATCAAGACATTGAAGCAACATCT 
GCTTCCTCAAAGCCTCAAGGTGCGTTTAATAAAGAGAAAAACAGAATAACATGGAGATAT 
CCACAGTCCCTCGCATTGAATGGTGTAGAGCGTTTGATAGCTAGATTTATGACTAATGGA 
TTGGGTTCCGAACATGAGTCTGGTGTGCAGATTAAATTTCAAGTTAAGGATCCACAAGTC 
AAGTACTGTAGTATTTACAGTGAGAATGGCGAAGAGATTCCTACGTTTAGAAATTTGGTT 

TGAAAAAAAAAAAAACGTGA 



YDR544C_homolog 548aa(SEQ ID NO 480) 

LKSKVGSIFGRKKKKEKFTGADSIAEDESLSEVSLPPTRTRNSSVLSRSNSTRRSFIDRF 
HRDESSTGISRQHEQHQQPLSDPLPHAEKPQPEIPQSPEAPQAKSLEPVSEVLKELFPPM 
QNGSERKGENQQSRVDVSSQTLSPVTPTHDGFGGSVKPLPEPVDSPNVIKYNDSDDSSTE 
ERRGSLLEKHNLEVQPVSSPFTTQPPAPVPQESRSRQSSDGIYSFEAGDDSNPISATPRS 
EQNVFGQMPDPNLSPEKTLAPPPPPSRKVLHHEEPTVRDSALFHNLPAASHSGRDSVMAP 
LASQDRGHSLLKNDFKHENLASTLGLSSSIAEVINASFKDGQLIKSQWGEVAFNYNGNA 
SDPLWTIPNSFDKVLVNKTFIEDLGQSKYKVNPTSITSKTLGGLKYLLKPTQVPVIIQQ 
IWKFEPHQSSLMVSIRSTTPLVLENFWSVALNQDIEATSASSKPQGAFNKEKNRITWRY 
PQSLALNGVERLIARFMTNGLGSEHESGVQIKFQVKDPQVKYCSIYSENGEEIPTFRNLV 
SGSYSGHL 

YEL071W_homolog 1584bp public: 1..1584(SEQ ID NO 481) 

ATGCAGAGGAGATTAGTACAGACTGCTTCGTATTTGATTAGACGAAACAACGTGGCATGTAGATTCAGT 
CGTTATAATGGTTTGCCCGTTGCATCTTATTCTACAAAAACAGTACCTTTTACGGCAGATACTTATTCC 
CAAAAAGTCCAACGTGATGCAAAATTCAAGCAACTTGAATCTCAAGACATCGAATACTTTAAAAGTGTA 
TTACCTGAGAATTCCATTATTACTGATGAAGACGACTTATTGTTTTTCAACGAAGACTGGATGAGAAAG 
TATAGAGGTCAATCACAATTGGTTTTGAAACCGAAAACCACCGAACAAGTCGCTTCTATCTTAAAGTAT 
TGTAATGATAACAAGCTAGCTGTTGTACCACAGGGTGGGAATACTGGGTTGGTAGGTGGATCTAATCCA 
ATTTTTGATGAAATCATCATTTCCTTGTCGGCCATGAATAAAATCAGATCGTTTGATCCTGTCAGCGGT 
ATATTGAAAGTCGACGCTGGTGTTATTTTGGAAACAGCTGATCAGTATTTGGCTGAGCAGGGCTACATT 
TTCCCGCTCGACTTGGGAGCTAAAGGGTCGTGTCATGTTGGTGGCAATGTTGCATGTAATGCTGGTGGT 
TTGCGTTTGTTACGATACGGTTCTTTGCATGGTTCTGTTTTAGGTTTGGAAGCTGTCTTGCCCGACGGT 
ACAGTTTATAACTCTATGCATTCATTGCGTAAAGATAATACTGGTTATGATTTGAAGCAGTTGTTTATT 
GGATCTGAAGGTACTTTGGGTATTATAACTGGTGTTTCGATTCTATGTCCATCAAGACCACAAGCGCAA 
AATGTGGCATTTTTAGCTGTATCGAGTTATGAGGCCGTTCAAAAGGTTTTTGTCCAGGCTAGAAAGGAG 
TTGCAAGAAATTTTATCGGCTTTTGAATTCATGGACAACACCTCACAAAAGTTGACTGCTAAGCATTTA 
GGTTTGGAGCACCCTATTGAAAGCGGTGACTTCCCATTCTATGTGTTAATTGAAACCTCTGGCTCCAAC 
AAAGAGCACGACGACGAAAAATTGGAAACATTCTTGGGGAATGCAATGGAAGAAGGTTTAGTCGACGAT 
GGGATTATTGCACAAGATGAGGCTCAAATACAATCATTATGGTCATGGAGAGAATCCATCCCTGAAGCA 
ACCACTATTGGAGGCGGTGTTTACAAGTATGACGTTTCTATTCCATTGGCAGATCTTTACGGGTTAGTT 
GAGGACATCAATACCAGGTTAAATGATGCTGGAATCGCCAGCTTGGACGATGAATCGAAACTTGTGCTT 
GCTGCATTGGGTTATGGTCACATTGGAGATGGGAATTTACACTTGAACGTTTCTGTGAGAAAGTATTCT 
CCTGAAATTGAAACTATCTTGGAGCCATTTGTCTATGAATGGATCGCAAAAAAAAATGGATCCATTTCG 
GCTGAACATGGGTTGGGATTCCAAAAGAAAAACTACATTGGGTATTCCAAGAATGAGATTGAGGTCAAA 
TTAATCAAAGAAATCAAACAACATTACGATCCAAATGGAATCATGAACCCATATAAATACGTGTAA 

YEL071W_homolog 527aa{SEQ ID NO 482) 

MQRRLVQTASYLIRRNNVACRFSRYNGLPVASYSTKTVPFTADTYSQKVQRDAKFKQLESQDIEYFKSV 
LPENSIITDEDDLLFFNEDWMRKYRGQSQLVLKPKTTEQVASILKYCNDNKLAWPQGGNTGLVGGSNP 
IFDEIIISLSAMNKIRSFDPVSGILKVDAGVILETADQYLAEQGYIFPLDLGAKGSCHVGGNVACNAGG 
LRLLRYGSLHGSVLGLEAVLPDGTVYNSMHSLRKDNTGYDLKQLFIGSEGTLGIITGVSILCPSRPQAQ 
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NVAFLAVSSYEAVQKVFVQARKELQEILSAFEFMDNTSQKLTAKHLGLEHPIESGDFPFYVLIETSGSN 
KEHDDEKLETFLGNAMEEGLVDDGIIAQDEAQIQSLWSWRESIPEATTIGGGVYKYDVSIPLADLYGLV 
EDINTRLNDAGIASLDDESKLVLAALGYGHIGDGNLHLNVSVRKYSPEIETILEPFVYEWIAKKNGSIS 
AEHGLGFQKKNYIGYSKNEIEVKLIKEIKQHYDPNGIMNPYKYV 

YER177W_homolog 795bp pviblic: 1..795 (SEQ ID NO 483) 

ATGCCAGCCTCCCGTGAAGATTCCGTTTACCTTGCTAAATTAGCCGAACAAGCAGAACGTTATGAAGAA 
ATGGTTGAAAACATGAAAGCCGTTGCTTCCTCTGGCCAAGAATTGTCTGTTGAAGAACGTAATTTATTA 
TCTGTTGCTTACAAGAATGTCATTGGTGCTCGTCGTGCTTCTTGGAGAATTGTTTCATCAATTGAACAA 
AAAGAAGAAGCCAAAGGAAATGAGAGCCAAGTTGCTTTGATCAGAGATTACCGTGCCAAGATTGAAGCT 
GAATTGTCTAAAATTTGTGAAGATATTCTCTCTGTGTTGAGCGACCATTTAATTACATCTGCCCAAACT 
GGTGAATCAAAAGTATTTTACTACAAGATGAAAGGTGATTACCACAGATACTTGGCTGAATTTGCTATC 
GCTGAAAAACGTAAGGAAGCTGCTGATTTATCATTAGAGGCTTATAAAGCTGCTTCTGACGTTGCTGTG 
ACCGAGTTGCCACCAACCCATCCAATCAGATTAGGTTTAGCATTGAACTTCTCTGTTTTCTACTATGAA 
ATTTTGAACTCCCCAGATAGAGCTTGTCATTTAGCTAAACAAGCTTTCGATGATGCTGTTGCTGATTTA 
GAAACCTTATCTGAAGATTCATACAAGGATTCAACTTTGATTATGCAATTATTGAGAGATAACTTGACT 
TTATGGACCGATTTATCTGAAGCCCCAGCTGCCACTGAAGAACAACAACAATCCAGTCAAGCTCCAGCT 
GCTCAACCAACAGAAGGTAAGGCTGATCAAGAATAG 

YER177W_homolog 264aa(SEQ ID NO 484) 

MPASREDSVYLAKLAEQAERYEEMVENMKAVASSGQELSVEERNLLSVAYKNVIGARRASWRIVSSIEQ 
KEEAKGNESQVALIRDYRAKIEAELSKICEDILSVLSDHLITSAQTGESKVFYYKMKGDYHRYLAEFAI 
AEKRKEAADLSLEAYKAASDVAVTELPPTHPIRLGLALNFSVFYYEILNSPDRACHLAKQAFDDAVADL 
ETLSEDSYKDSTLIMQLLRDNLTLWTDLSEAPAATEEQQQSSQAPAAQPTEGKADQE 

YGR192C_homolog 1008bp public: 1..1008(SEQ ID NO 485) 

ATGGCTATTAAAATTGGTATTAACGGTTTCGGTAGAATCGGTAGATTAGTCTTAAGAGTTGCTTTGGGC 
AGAAAAGACATTGAAGTTGTCGCCGTCAACGATCCATTCATTGCTCCAGACTATGCTGCTTACATGTTC 
AAATACGATTCTACTCACGGTAGATACAAGGGTGAAGTCACTGCTTCTGGTGACGACTTGGTCATTGAT 
GGTCACAAGATTAAAGTTTTCCAAGAAAGAGACCCAGCTAACATTCCATGGGGTAAATCTGGTGTTGAC 
TACGTTATTGAATCCACCGGTGTTTTCACCAAACTCGAAGGTGCTCAAAAACACATTGATGCTGGTGCC 
AAAAAAGTTATCATCACTGCTCCATCTGCTGATGCCCCAATGTTTGTTGTCGGTGTTAACGAAGACAAA 
TACACTCCAGACTTGAAGATTATCTCCAATGCTTCTTGTACCACCAACTGTTTGGCTCCATTAGCTAAA 
GTCGTCAACGATACTTTCGGTATTGAAGAAGGTTTGATGACCACTGTCCACTCCATCACTGCTACCCAA 
AAGACCGTTGACGGTCCATCCCACAAGGACTGGAGAGGTGGTAGAACTGCTTCTGGTAACATTATCCCA 
TCTTCCACTGGTGCTGCTAAAGCCGTTGGTAAGGTTATTCCAGAATTGAACGGTAAATTGACTGGTATG 
TCTTTGAGAGTCCCAACCACCGATGTTTCCGTTGTTGACTTGACTGTCAGATTGAAGAAAGCTGCTTCT 
TACGAAGAAATTGCTCAAGCTATCAAGAAAGCTTCTGAAGGTCCATTGAAAGGTGTTTTGGGCTACACT 
GAAGATGCTGTTGTCTCCACCGATTTCTTGGGTTCAAGCTACTCATCTATCTTTGATGAAAAAGCCGGT 
ATCTTGTTGTCCCCAACTTTCGTCAAATTGATTTCCTGGTACGATAACGAATACGGTTACTCCACCAGA 
GTTGTTGACTTGTTGGAACACGTTGCTAAAGCTTCTGCTTGA 

YGR192C_homolog 335 aa{SEQ ID NO 486) 

MAIKIGINGFGRIGRLVLRVALGRKDIEWAVNDPFIAPDYAAYMFKYDSTHGRYKGEVTASGDDLVID 
GHKIKVFQERDPANIPWGKSGVDYVIESTGVFTKLEGAQKHIDAGAKKVIITAPSADAPMFWGVNEDK 
YTPDLKIISNASCTTNCLAPLAKVVNDTFGIEEGLMTTVHSITATQKTVDGPSHKDWRGGRTASGNIIP 
SSTGAAKAVGKYIPELNGKLTGMSLRVPTTDVSVVDLTVRLKKAASYEEIAQAIKKASEGPLKGVLGYT 
EDAWSTDFLGSSYSSIFDEKAGILLSPTFVKLISWYDNEYGYSTRWDLLEHVAKASA 

YGR243W_homolog 399bp public: 1..399(SEQ ID NO 487) 

ATGGCTTCAACAGTTCAACACGCATCCAAATTCCAACGTTTTTTAAATTCAGAGACCGGTCCTAGAACC 
GTGCATTTTTGGGCTCCAGTGTTCAAATGGGCCTTAGTTGCTGCTGGACTTAATGACATACAACGTCCT 
GTTGAAAAATTGAGCGGAACCCAACAGATAGCATTGTTTGCCACTGGTGCCATATGGACTAGATGGGCC 
GGGTTTGTTATAAAACCAAGGAACATGCTTTTGGCATCAGTGAATTTCTTTTTGGGTGGAGTTGCTGGT 
TACCAATTGTTAAGAATTGTCAACTACAGAAGAGATTTGGGTGATTCCCCAATGCAAGTATTTAATTAT 
ATCTTGAACGGTGATGCAGCTGCTGTAAAAGAACCAGAACCAGCCAAGAATTAA 

YGR243W_homolog 132aa(SEQ ID NO 488) 

MASTVQHASKFQRFLNSETGPRTVHFWAPVFKWALVAAGLNDIQRPVEKLSGTQQIALFATGAIWTRWA 
GFVIKPRNMLLASVNFFLGGVAGYQLLRIVNYRRDLGDSPMQVFNYILNGDAAAVKEPEPAKN 
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YHL021C_homolog 1224bp public: 1..1224(SEQ ID NO 489) 

ATGTTAAGACAACCATTACGCCAAATCCGTTTCCACTCGAAATTGGCACTTGCAGGATACAACAGCAAA 
GAAGTGACAGTCACCATCAACGGCAGAACCTGTACATTCAACAACGTGTTTTTGAGAGACGCATGCCAA 
AGCCCAGACTCGGTAGACCCCATTTCTAGCCAAAAACTATTCACTACAGCAGATGCAGCAACCGGCTTG 
CAAATTAACGCACCCCCAGTGGTAGAGGATTCCTCATTGAAAATCCAATGGAGCAACAATGGCAAACTC 
ACCAACTCAGTCTACCCCGTGTCATTCTTAGAAAACTACTCCACCAACAAACGACTCGGCAAATTCTTT 
GACAAAGATAGAAAGTTATGGGACAAACAAGAACTCGAAAACAACTTTGCCTCCCTCAACATGGACTAC 
GACGACATTCTCACCAACGACAACTCTTTCTTCCAGACGTTGTACAACTTGAATAGGTACGGGTTAACA 
TTTGTCAACAACATCCCCACCCCACAAATTTCTGACATGACAGAGGACAACGCCACGCAATGGCCAGTG 
TACAAGATCGCCGAAAAGTTTGGCTACATCAAGAAAACATTCTACGGGACATTATTCGACGTCAAGAAC 
AAGAAGGAAAAAGCAACCAACATTGCCTACACCAACACGTTTTTGCCATTGCACATGGACTTGCTCTAC 
TACGAGTCACCCCCGGGATTACAGTTGCTACACGCTATCCAGAACTCTACGTTGGGCGGCGAAAACATC 
TTCTGTGACTCGTACCTTGCTGCTGAGCATGTCCGGAAAACCGACCCCAGGGCATACACGGCACTCACC 
CAGACCCCAATCACCTTCCACTACGACAACAACAACGAGTACTACTACTACAAGCGGCCGTTAATCGTT 
GAAGACCCCGAGGTTGGCGACGGGTTCCCGAAAATCGCGTCCATCAACTATGCCCCGCCATTCCAGGGC 
CCATTCGAGGTTGACCCCCACCCAGACTTTATCCGCGGAATGCAGTTATTCGAAACCTTCATCAACGAC 
CCGGCAAACCACTTTGAAATCAAAATGCCAGAAGGCACTTGTGTCATTTTCGAAAACAGAAGAGCCCTT 
CACTCGAGAAACGCATTCTCCGACCTGAACAACGGCGACAGATGGTTAATGGGCACTTATGTTGACGGC 
GACAGTTTTAGATCAAAATTACGTATAGGCTATAGAAAAGTACATACCTAA 

YHL021C_homolog 407aa(SEQ ID NO 490) 

MLRQPLRQIRFHSKLALAGYNSKEVTVTINGRTCTFNNVFLRDACQSPDSVDPISSQKLFTTADAATGL 
QINAPPVVEDSSLKIQWSNNGKLTNSVYPVSFLENYSTNKRLGKFFDKDRKLWDKQELENNFASLNMDY 
DDILTNDNSFFQTLYNLNRYGLTFVNNIPTPQISDMTEDNATQWPVYKIAEKFGYIKKTFYGTLFDVKN 
KKEKATNIAYTNTFLPLHMDLLYYESPPGLQLLHAIQNSTLGGENIFCDSYLAAEHVRKTDPRAYTALT 
QTPITFHYDNNNEYYYYKRPLIVEDPEVGDGFPKIASINYAPPFQGPFEVDPHPDFIRGMQLFETFIND 
PANHFEIKMPEGTCVIFENRRALHSRNAFSDSNNGDRWLMGTYVDGDSFRSKLRIGYRKVHT 



YHR162W_homolog 354bp public: 1..354{SEQ ID NO 491) 

ATGTCATCATTTAAAAAATTCACTGATTTTTTATTTTCAAAACAATCCCTTAGATATGTCTGTACAACT 

CATTTTTGGGGTCCAGTATCAAATTTTGGGATTCCTATAGCTGCTATTTTAGATTTGAAAAAAGATCCT 
GATTTAATTAGTGGACCAATGACTGGTTCATTAATACTTTATTCTTTAGTGTTTATGAGGTATTCAATG 
GCAGTTACTCCTCAAAATTATTTATTATTTGGGTGTCATTTTGTTAATGAATTGGCACAATTGAGTCAA 
GGATTTAGATGGGTTAAACATCACTATGATACTTCTTCAAATGATGGTGAAGATACCAAAAAGATAACT 
CAAAATTGA 

YHR162W_homolog 117aa<SEQ ID NO 492) 

MSSFKKFTDFLFSKQSLRYVCTTHFWGPVSNFGIPIAAILDLKKDPDLISGPMTGSLILYSLVFMRYSM 
AVTPQNYLLFGCHFVNELAQLSQGFRWVKHHYDTSSNDGEDTKKITQN 

YLR109W_homolog 531bp public: 1..531(SEQ ID NO 493) 

ATGACTGACGGTAAATTCCCAACTAACATTGAACCAAAATACATTCCTTATTCTAAAGATCATGCAAGT 
TTAACTGCTTGTGCTAATCCAATACCATTGGATTTAAAATCTTTATTTCCAAATAATACTGTTGTTGTC 
ACTGCTGTGCCTGGTGCTTTTACCCCAACTTGTACTGAACAACATATCCCTGATTATTTGAAACATTTG 

AAAGATTTCAAAGACAAGGGCGTCAAAAAAATCATTGTTTTATCTGCCAATGATCCATTTGTAATGGCA 
GCTTGGGCTAAAGCTTTGGGTTATACTGATGAAGAAAATTATGTTATTTTTGCTACTGATCCTAATGCT 
TCTATTTCTAAAGAATTGGGTGATGGATTTGTTGCTGATTTGACTCTGGCAGGTATGGGATTAAGATTA 
CAAAGATATGCTAGTATTGTTGTTAATGGAGAAATCACTTATTTGGAAACTGAAGATAGTTTGGGATTC 
CTGGAAATTTCTAGTGCTGAAACCATTTTAAAGAGAATCCACAATTAA 

YLR109W_homolog 176aa(SEQ ID NO 494) 

MTDGKFPTNIEPKYIPYSKDHASLTACANPIPLDLKSLFPNNTVWTAVPGAFTPTCTEQHIPDYLKHL 
KDFKDKGVKKIIVLSANDPFVMAAWAKALGYTDEENYVIFATDPNASISKELGDGFVADLTSAGMGLRL 
QRYASIWNGEITYLETEDSLGFSEISSAETILKRIHN 

YLR20 6W_homolog 879bp public: 1..879{SEQ ID NO 495) 

ATGAGAAAACAAAATAACAATTTATTGGATTTGAATGATGAAACACCACCACAACAACCTCAATATTAT 
TTAGCAACCGGATTCTATCAACAACAACCACAATTTTATGCCCAGCAACCTCAATCGCAACAATTCCAA 
CAATATGATATGTTTGGGAACCCAATACAGAATCCAATGGACACAGGATTATATAATCAACAGGCCTAT 
TATCAACAACCACAACAGCAGCAACAACAGTTTCAACCAAACCAGTTTACTGGTTTTAACTATGGACAA 
CCACAACAACCACAAGCGCAACCAGAACCTTTACAACCATTGAAAACAGGATCCAATAATCCATTTGCC 
ATGTCTTCTGGGTCAGACAATACCAACAAGCCACCAACTCAATCCTTAAACAGTTTAGCTGAACAGCAA 
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CAACAGCAACAGCAGCAGCAACCACAATTTTTTACTCAGCCAACTACTGCTCCACTCAAACAACAAAAC 
ACATCATCATCAAGGTTTAATGAAACTCATGAGTTGAATGATTTATTAACTCAAGGAACTGGATTAGAT 
ACATTCGGTAACACTGGAGATACTAGAATCCCACATCAACATACAAAGACACAAAATTTTATAAATTCA 
AGTGGAACTGGATATAAACAAACTGGTAATGAACCAATTAGATTAAGTTCTAATGCTACAGGTAATCCA 
TTTCTTAATACTGGTATTGGATATCAAGGTGCTACACAACAGCAAGTGCCACAACAGCAAGTGCCACAA 
ATCAATCCTGCTTATACTGGGTATGGATTTGGTAACGCTCAACCTCAACAACACCAGCAATACCAACAA 
CAACAACAATCACGTAATGGTAATGATGGCCCAAGTTTAATAGATATTTAA 

YLR206W_homolog 292aa(SEQ ID NO 496) 

MRKQNNNLLDLNDETPPQQPQYYLATGFYQQQPQFYAQQPQSQQFQQYDMFGNPIQNPMDTGLYNQQAY 
YQQPQQQQQQFQPNQFTGFNYGQPQQPQAQPEPLQPLKTGSNNPFAMSSGSDNTNKPPTQSLNSLAEQQ 
QQQQQQQPQFFTQPTTAPLKQQNTSSSRFNETHELNDLLTQGTGLDTFGNTGDTRIPHQHTKTQNFINS 
SGTGYKQTGNEPIRLSSNATGNPFLNTGIGYQGATQQQVPQQQVPQINPAYTGYGFGNAQPQQHQQYQQ 

QQQSRNGNDGPSLIDI 

YMR043W_homolog 789bp public: 1..789(SEQ ID NO 497) 

ATGGCTATTAAAGAAGAAACAAATGAATTTAGTCAAGGTAATGAGGGGAATTCCCATTCAACCAATAAC 
AACAATAACAGCAACAACAGCAACAGCAACAACAATGCTGATGTTTCTGCACCAGTAGATGATGACGAT 
GATGACGATGGTACTTCTCAAGGTAAAACTCAAAAGGAAAGAAGAAAAATTGAGATCAAATTCATTCAA 
GAAAAATCAAGACGTCATATTACTTTTTCGAAAAGAAAAGCTGGGATTATGAAGAAAGCTTATGAATTA 
TCAGTATTGACAGGTACTCAAGTGTTATTATTAGTTGTTTCAGAAACTGGTTTGGTTTATACTTTTACC 
ACTCCTAAATTACAACCTTTGGTCACTAAATCTGAAGGGAAGAATTTGATTCAAGCATGTTTGAATGCT 
CCTGAAGAAGGATTGGGTGATGATCAAGAGAATCAAAGTGATGGAAATACA6GAGATTCACCTGATCAA 
AGCCCTGCTCCAGCAACCAATCCAAATGTCATGGGTGCTGCAGGTCATGCTCATCACATTCAACAACAA 
CAACAGCAACAACAACAAGCTCAACAGCAAGCTCAGCAACAAATGGCACCAATGCCTTCTCATGGTTTA 
CCTACACATTATTCCAATCCTCAAGGAGCTGGTAATCCTGGTGTACCTCCTCAACAACAAGGTCAACAT 
CAACCTGGTATTCCATTACAAGGTGGTTATAGTGATCAATACCTGTATTTTGGTAATATTCAAAATAAC 
AACATACCTAATCAACAGCAATATCAATGA 

YMR043W_homolog 262aa(SEQ ID NO 498) 

MAIKEETNEFSQGNEGNSHSTNNNNNSNNSNSNNNADVSAPVDDDDDDDGTSQGKTQKERRKIEIKFIQ 
EKSRRHITFSKRKAGIMKKAYELSVLTGTQVLLLWSETGLVYTFTTPKLQPLVTKSEGKNLIQACLNA 
PEEGLGDDQENQSDGNTGDSPDQSPAPATNPNVMGAAGHAHHIQQQQQQQQQAQQQAQQQMAPMPSHGL 
PTHYSNPQGAGNPGVPPQQQGQHQPGIPLQGGYSDQYSYFGNIQNNNIPNQQQYQ 

YMR256C_homolog 330bp public: 1..330(SEQ ID NO 499) 

ATGAGAATGAAACAACCAGACGACCAAAAGTCTGAGAGAGAGAGAGAGAAAAAATATCGGCTCATTATT 
TTCAATTCACTTTTAATCCTAGTTAATACTATTTACTTTCTTTCTTCTAACTATCCATCCCACCATCCT 
ATCTATTCAATTATGAATCCACAAAGAATTATTGAATTACAAAAACATTATCAAAATACTCCTAAACCA 
TTATGGTTAAGAGGTAGACAATCGGCATTTTTAGTTTATCCATTTTATGCTTTATTTGCTGTTAGTACT 
GCCATCCCATTATATTATAGTGTTAGAGCTGTTGCTGGTATAAAAGATGAATAA 

YMR256C_homolog 109aa(SEQ ID NO 500) 

MRMKQPDDQKSEREREKKYRLIIFNSLLILVNTIYFLSSNYPSHHPIYSIMNPQRIIELQKHYQNTPKP 
LWLRGRQSAFLVYPFYALFAVSTAIPLYYSVRAVAGIKDE 

YOR267C_homolog 2091bp public: 1..2091(SEQ ID NO 501) 

ATGCCAGATAAACATAAACTCAAACTATTTGGAAAAAATAAACACGACAAAGATGACGAATTGTCCTTG 
TCAACGTCAAACCATTCTCACGGAAGTACACGGAAGTTTTTAGGATTTCATATTGGAAGACATGAATCG 
GGCGACTCGTTGACTTCTCCAGTTATGAGCAATTCATCCGAAAGTCATCATCACAGCCATCACCCTCAT 
CAAGCCAATTCAAGTGCAAACCATCGTAACCCTTCTCCAGTTCATTCCAATACTGGTACTGCCACTACC 
ATTCCATCAATACAATCACCACAACCTCAAGCATCTGGATTACACCGCGGGGACTCCGATAAAAAATCA 
TCTGGCTCAGTTGTTGATTTGAAAAAATTCTTCAAAACAAAGAAAACTTCAAATCCAAGAAAGGAAGGA 
CATAGTATTTTGGGACAATATAGCAATCAGCTCCATTCACCACCACCAATGGCGCAGGTTCATTCGCCT 
GGTGCAGGGTCGGGGAACGGCAGTGCCTTGCAATCACGTGAACAATCATCTACGTCATTAGCCACTTTA 
ATCAATCAAACATCTTCTCAACTTTTGTACAATGCTTCACATTCTGTCAATAGCAATCGAGATCCCTTC 
ACGGACGACAACTCTCCATTGGTGAAGAAGTATGGTAAGATCGGGAAAGAGTTGGGCAGTGGAGCCGGT 
GGGTCCGTCAAATTAATCACCAGGCCCAGTGACTCCAAGACGTTTGCTGTTAAAGAATTTAGAGCGAAA 
AGATCTACTGAATCATTGAAGGATTACACTAGGAAATGTACTGCTGAGTATTGTATTGGTTCTACTTTG 
AGGCACCCAAACATCATTAAAACCATCGATATTATCCATGAAAACAATCGTTATTTTGAAATTATGGAA 
TATGCACCTATAGATTTCTTTGCTGTTGTTATGAGTGGAGAGATGTCTCGAACGGAAATCAATTGTTGT 
TTAAAGCAAATTATTGAAGGTGTGGCATATTTACACAAATTAGGGTTGGCCCATCGTGATTTGAAATTG 
GATAATTGTGTTATAACGAATGAAGGGATTTTGAAGATTATCGATTTTGGTAGTGCTGTCATTTTCAAG 
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TATCCCTACGAACAGTTTGGTAACAACAATTCTATTCAGCCGTGTCATGGTATTGTTGGATCTGATCCT 
TACTTGGCCCCCGAGGTTTTGAAATCTCCTAATAGCTACAACCCACAACCTGTGGATTTATGGTCTATT 

J^S^^tttactgttgtatgactttgaagagatttccttggaaaatacctagtcaagaaaaggS^ 

AGTTTCCGACTTTATTGCATGTATGATGATAATTTCCATGATTATTATTTGAGTAACGAATGTCATAAA 

cttttgttgcaacagcgtaaactaaagaatacaattgttagactgaacaaaaggaaaaagcagctaga^ 

GAGGAAAAGGGCGACAAGCCTGAAGAAGACGAAGAAATGAAAGATGCCGATAGTGCACCACAGCAACAT 

catcattctcatgatgtagagctgggaaaaactggtggatctacggttggcaaagacaagtcaaatgaa 

GCTGTTACCGTTTTAACAGATGAGCAAGCAGAAGAGATTATGGCACAATTAAATGAGATTGATAGAAAA 

ctacaagagtttgaagataaaaagaatcaacttaaagagaaatatgaggctttgcgagatgctgatcct 

AGATATCAAAAACAGTTGGCACAAATTCACGAAGAGGAAGAAAAGCAAAGACTAAAAGATGCCGAGCAC 

ggtgccgatgagaaaaagaaatcacatcataaacagattcatggtccgtatagattgatgagattctog 
^^^^^^^^'^^^^''^''^^''^^^^^^g^ttattggaggttgatccaaagaaaagagcSSa^^ 
gaaattctagaagatgaatggattaaagaaattcaatgctgtacagttaagccagtttcaaaatcaaca 

YOR267C_homolog 696aa(SEQ ID NO 502) 

™^™^P^^"^^^^^^*^^^^^^^^^^SGEMSRTEINCCLKQIIEGVAYLHKLGLAHRDLKL 

?ncv™gilkiidfgsavifkypyeqfgnnnsiqpchgivgsdpylapevlkspnsywpqpvd^^ 

AIIYCCm-LKRFPWKIPSQEKDNSFRLYCMYDDNFHDYYLSNECHKLLLQQRKLKNTIVRSNKRKKO^ 
p8?JpS.'^SJ'l'fP^'''^'^^™Q^^Q^«^^^EKQRLKDAEHGADE 

^™r^^^^^^^^^^'^**=^^^^°^WIKEIQCCTVKPVSKSTDATLDFIEDEDEVLVKGW^ 
TIVKEG 

YOR374W_homolog ISOObp public: 1..1500(SEQ ID NO 503) 

nn^^^'^^^^'^^'^^^^^^^^^'^'^^CG^GCTTTAGAAGAAGATATTGATACTGCTGTTC 

SS^^^S^^^^'^'^^^^^^^^^^^'^^^^TCAAGGGCCACCAGAACAAAGATCAAAAGTTTTGTTC^ 

^^^n^^^'^^o^^^^^^^^^^^^^^TTAGCTCAAATTGAAACTTGGGACAAcS^ 

II?^^^S^S^^''^^''^'^^^^^^^^^^^^^°^TGCT™CTTCAGATCCTGTGGTGG^ 

^^^^^^^^'^'^^^^^^'T^^TAACACTCATTTCAACTACACTCAAAGAGTCCCM^^ 

^^^^^^TCAAATTATTCCTTGGAATTTCCCATTATTGATGGCTTCTTGGAAATTGGGACCACT 

ACTGGTTCTACCACTGTTTTGAAGACTGCTGAATCCACCCCATTATCTGCTTTATATCTTTCCCAATTr 

TTAGTCGAAGCCGGTATGCCAAAAGGTGTTATCAACATTGTTTCTGGTTTTGGTGCTACTGCTGGTGCT 

GCCATTGCTAAACATCCAAAGATTGAAAAAGTTGCTTTCACTGGTTCTACTGCCACCGGTAAAATTATr 

atgaaattggctgctgaatcaaacttgaaaaaagttactttggaattgStggtaStc^ 

GTTTTCAACGATGCTGATTTGGACAAGACTATTCAAAACTTGATTGTTTCTATCTTCTACAATO 

AAAGAAGCTGCTGAAAGTGTCAAGGTTGGTAACCCATTCGACGAAGACACTTTTATGGGTGCCCAArTT 

o^S^^J^^^^^^^^^^^^^'^^^'^^^GTTACTTTGTCAAACCAACTATTTTCGCTGATGTCAAG^ 
rJ^J^P^^^^TT^^S^'^^^^^^'^^^'^TTTGGTCCAGTTGTCACTTTGATCAAATTTO^^ 
GAAGCCGTTGAATTGGCCAATGATTCCGATTATGGTTTGGCTGCTGGTATTCACTCTGCTGACGTTAA^ 
^TS^^^^^^^^^^°^^^^^^^^^™^CCGGTACTGTTTGGCT^^ 

GAATACACTCAAGTCAGAGCTGTGAGAATGAAAATCAACCCACCAAACTAA ^^^^ ^^^^ 
YOR374W_homolog 499aa(SEQ ID NO 504) 

^n!J!^^TnX^oJ:^^^^^^^™°^^'^^^^^^^PKQQK1'FEVISPSTEEKITDVYEALEEDIDTAVEA 
^?^^^™^2GPPEQRSKVLFKLADLIEENAELLAQIETWDNGKSLQNARGDVALTAAYFRSCGGWAD 

kilgsqintgnthfwytqrvplvcgqiipwnfpllmaswklgpvlatgsttvlktaestplsaSlS^ 

™?!^™™^''^°^*'^^^°^^^«P^^^KVAFTGSTATGKIIMKL^^ 
^™°™fTI(^NLIVSIF^ 

^^y^T^^^io^^^^^^^^^^'^°^^°«^GYFVKPTIFADVKKDMDIWEEIFGPVVTLIKFD^^ 
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YPL089C_homolog 1836bp public: 1..1836(SEQ ID NO 505) 

ATGGGTAGAAGAAAGATTGAAATAGAACCATTGACAGACGATAGAAATCGTACAGTGACTTTTGTGAAG 
CGTAAGGCAGGGTTATTTAAAAAAGCTCATGAATTAGCTGTGCTCTGTCAAGTGGATTTAACGGTTATT 
ATCGTTGGCAATAATAATAAAGTATATGAATATTCTACTGTTGAGGCAAATGAGATTTTTAATGCCTAT 
AATAAAACCATTAAAGTCAGAAAACAAGTACATGAATCGAAGTCTCCAGAATATTATTCGAAATTTAGA 
AAGAAACGACATTTAAATGAACCACTTATGAATAAATCAGGGTCTGTAGTTGGCACTAATACACATTTG 
AACGATGAAGACTATGATCATAATGTTCATGAAGCGGGCGATGAGGATTCGGAATATGAAAGCGATGAT 
AATTCTCCACAACCTAAACGGCACAAAAGATCAGAGTCGGTTAAAAAAGAGCAAAACCCCAAAGTGTTT 
AATAGTACCCAACCTCCACCACCGCCTCCACCACCTCATATATCTTTAAATAATGTTCCAACATTTACC 
AACCCCCAAAATTACAAAAAACAGATTGATGAGACAAATAACACTTCGGCACCGCCCGCTACTGGGACA 
AAAAATGAACCAACGATGCAACGACCAGTATTGAGGGTACAAATACCGAATGATGCCAAGAGCAATACG 
AATAATTCCCATAGTGGTGTTAATAATAGTGATGGCAAGGACACGGCGAGAACAGTGACGGCAGTCGAC 
AATAGTGCAACCAACCAAAACACTCAATCGAGCAATACAACATCAGGTACAGGGACTGCTGATACCAAT 
TCATCGCAACTAAATTCAAATGGTAATAGTAATTTAGTGCCCGGGAATGTTCCAAATACCAGATTTTCG 
GGATATTCATCGTTTCGATCACCAGACTCACGAAAACCAACATTACCGTTACCTTTGCAAACCAAATCA 
CAAACGTCATCTCCAGCTAGTGCTGTAGCACCAGGTTTACCATTGACAGGAGGAAGCAATGCATATTTT 
GCAGGAATGCAACAATCACCCGTGGGTGGTTCGTATGTCAATTATCCAGCCCAAGTATATCAGCAGTAT 
CAACAGTTCCAAAATCAACTACAACTACAAGAACAACAACAGCAACAGCAACAGCAACAGCAAAAACAA 
CAATCTCAGCCGCAGCCATCATCGCAACTGGTTGGAAATCAAAATGCACAATTGGAATCAGCAGCACGA 
TTCCGTTCTGGTTTACCGACAGGGACACAATTTAATAATGGTGAACAAACACCAATTTCAGGATTGCCA 
TCACGATACGTTAATGATATGTTCCCCTTCCCATCTCCATCAAACTTTCTTGCACCTCAAGATTGGCCA 
TCAGGTATAACACCAACTACTCATCTACCACAGTATTTTGTGAATATGCCATTGAGTGGAATTGGACTG 
CAACAACTGCAACAACAACAACAACAACAACAACAACAACAACAACAACAACAACAACAACAACAACAA 
CAACAACAACAACAACAACAACAACAACAACAACAACAGCAACAACAGCAACAACAGCAGCAGAATGCC 
CAACAGCAACTGCAAGTACCTGTTATCCCAATACAAACACAAACATCACAACAAATGGCTTCAACTACC 
AATCACAAATCAGCTAATCTAATACCAGGGTTTTTACAAAACCCAACACAAGCCACTGGAAATTCGGCA 
AATGCTTCCAAGCTGAGTGATGCTGGTGATGGTACTAATCCAACCACAGCAGGAAGTTCAAGTTCAGCA 
GATGTCAATAACACCAACAATGGACCTAATAAAAATACATAA 

YPL089C_homolog 611aa(SEQ ID NO 506) 

MGRRKIEIEPLTDDRNRTVTFViaUCAGLFKKAHEIjAVLCQVDLTVIIVGNNNKVYEYSTVEANEIFNAY 
NKTIKVRKQVHESKSPEYYSKFRKKRHLNEPLMNKSGSWGTNTHLNDEDYDHNVHEAGDEDSEYESDD 
NSPQPKRHKRSESVKKEQNPKVFNSTQPPPPPPPPHISLNNVPTFTNPQNYKKQIDETNNTSAPPATGT 
KNEPTMQRPVLRVQIPNDAKSNTNNSHSGVNNSDGKDTARTVTAVDNSATNQNTQSSNTTSGTGTADTN 
SSQLNSNGNSNLVPGNVPNTRFSGYSSFRSPDSRKPTLPLPLQTKSQTSSPASAVAPGLPLTGGSNAYF 
AGMQQSPVGGSYVNYPAQVYQQYQQFQNQLQLQEQQQQQQQQQQKQQSQPQPSSQSVGNQNAQLESAAR 
FRSGLPTGTQFNNGEQTPISGLPSRYVNDMFPFPSPSNFLAPQDWPS6ITPTTHLPQYFVNMPLSGIGS 
QQSQQQQQQQQQQQQQQQQQQQQQQQQQQQQQQQQQQQQQQQQQNAQQQSQVPVIPIQTQTSQQMASTT 
NHKSANLIPGFLQNPTQATGNSANASKSSDAGDGTNPTTAGSSSSADVNNTNNGPNKNT 

YAL003W_homolog 693bp public: 1..693(SEQ ID NO 507) 

ATGAGTGACAAAGAAGATTTAAATCTTATATCTGACAATAATAGAGTTATTTCAATGAGACAATTGATT 
TTACAATTACTGACTACAGGAATAAACAAAAAATATAAACGATATACTAACATGTTTGATAGTACTACT 
GCCACTCAAGCTGATGTCACTGTCTACAAAGCTTTCCAAAAGGAATTCCCACAATTCACCAGATGGTTC 
AACCACATTGCTTCATTCACTGAAGAATTCGAAGACTTGCCAGCCGGTAAAGCCCCAGCCGCTTCTGGT 
TCTGCTGCTGCCGCTGCTGAAGAAGAAGATGACGAAGATGTCGACTTGTTCGGTTCTGATGATGAAGTT 
GATGAAGAAGCTGAAAAATTGAAGCAACAAAGATTAGCTGAATACGCTGCTAAGAAGGCTGCTAAAGGT 
CCAAAACCAGCTGCCAAATCTATTGTCACCTTGGATGTCAAACCATGGGATGATGAAACTGATTTGGAT 
GAATTATTGACCAACGTCAAAGCTATCGAAATGGAAGGTTTGACTTGGGGTGCTCACCAATGGATTCCA 
GTTGGTTTCGGTATTAAAAAATTACAAATTAACTTGGTTGTTGAAGATGCTTTAGTCTCATTGGATGAC 
TTACAAGCTGCTGTTGAAGAAGATGAAGACCACGTCCAATCTACTGATATTGCTGCTATGCAAAAATTG 
TAA 

YAL003W_homolog 230aa(SEQ ID NO 508) 

MSDKEDLNLISDNNRVISMRQLILQLSTTGINKKYKRYTNMFDSTTATQADVTVYKAFQKEFPQFTRWF 
NHIASFTEEFEDLPAGKAPAASGSAAAAAEEEDDEDVDLFGSDDEVDEEAEKLKQQRLAEYAAKKAAKG 
PKPAAKSIVTLDVKPWDDETDLDELLTNVKAIEMEGLTWGAHQWIPVGFGIKKLQINLWEDALVSLDD 
LQAAVEEDEDHVQSTDIAAMQKL 

YAL060W_homolog 1185bp public: 1..1185{SEQ ID NO 509) 

ATGAAGGCAATTGTATACCACGATAGAGGAGATATTAGATACGACCCCAATTTCCCTGATCCACAAATC 
ATTCGACTGGATGATGTCAAAATCAAAGTTCATTATTGTGGGATTTGCGGTACTGATTTAAAAGAATAT 
AGTGATGGGCCGATTTTTTTCCCACCGAAAGGTGAATTGAATGAAATTTCTCAAATGGAATCAATTCAA 
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GTTAAAGTATCAAATTTTAAACCCGGTTCTAATGCATTAATTTTAGGTGGTGGCCCCATT^^ 
ACAATTTTTGCTTTGAAAGGTAATCAAGTCTCCCAAATTGTTTTAAGTG^rcAGCAT^ 
CAATTGGCAGAGAAATTAGGAGTTATTACTTATGACCCTACGGGTAAATCAATCG^^ 
?SS^^^i^''^'^''^'^^^^CGGGAGGTTATGGTTATGA^^^ 

JJTH^^^^^^^'^^^CTTTGAAAATTCGTGGATGTGCAACAAATGTTGCC^^^ 
™™™7''^''''^^'^^^^^^'^^^^CCTTTCAGAAAAAATGT^^ 

gttaaaaaagattttgaagaatcaattaaagcaattgaaaatggtttaatatcgSt^^ 

JT?jr™^^''^^^™^'^^A"TACAAGATGGAATTGAAAAAGGGTm 



YBL058W_homolog 1116bp public: 1..1116(SEQ ID NO 511) 
nJ^^^f^Sf^^^^^^'^^^^^G'^'^^GATCCCAATAAAGATAAGGATAATGA 

^^^SS^^^TTGAACCAAGGAAGAGTTCCAATGTCAATTTTAGATGTTGAATTTGGCCAAG^^ 

n^™^^™^^'=^'^^°^*=^^^^C^G'rACCTGGGGAAGTACTTGTAAATAATC 
?™S^CCGAAACTGAAATTTCTAAACCAAAAGACGAAGGCGAAGGTGACTCC^^^ 

^S^H^^^'^^'^^^'^^gaacatcacacaaattcaattcctcggattctStc 
III^pI^^^^'^'^^'^^^^^t'^ctgaacctactagaccattScttt^^ 

YBL058W_homolog 371aa(SEQ ID NO 512) 

YBR039W_homolog 804bp public: 1..804{SEO ID NO 5111 
^^^^ni^^^T^^^^^^'^^^^^^^^^^TCACCAATACCATGAAGATTGTTG 

T?^S^^™gctcaaaaagccatggcttcatctcgtgttttcaatgaaactgataSg^^ 
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AAGAATGCTGGTGATATGATCAACAGTTACTCTATTTTGTATAACAGAACTAGACAAGCCGTCATTACC 
AACGAATTGGTTGATATCATTACTGGTGCTTCCTCATTGGACTAG 

YBR03 9W_homolog 267aa(SEQ ID NO 514) 

MRLKSIKNIEKITNTMKIVASTRLSKAQKAMASSRVFNETDKEFLSNAEPKPIEEEASKSDDKTLLIW 
SSDKGLCGSIHSQVSKAARKRTEELNGNVDIVCIGDKVKAQILRTYADPtVKLAFNGVGKEEPNFTEVAL 
lADEIAKLGNYENVEILYNKFVSGVSFEPSKFSIYAADAIANSPGLSKYELENEEITSDVAQFSLANNL 
LTAMAEGYASEVSARRNAMDNASKNAGDMINSYSILYNRTRQAVITNELVDIITGASSLD 

YBR062C_homolog 450bp public: 1..450(SEQ ID NO 515) 

ATGTTATCTGCATCTAACGAAGAAGCCATAGCATCAGCATTGCGACAATTGAGTGAATCAGAAGGATCA 
ACACTTGCTCAATCACTCATGGATCTGCTTGGTGAACAAAAGACATCGAAGGGGGTCACTGACGAATAC 
TTGGATACTTTGGAACGTATTCCAGTAAAACAAATTACTGATAAAGACGCATCTTGTCCAATTTGTACA 
AATCGATTCAAAGATGATAAGCATCCATTGATTGTCAGATTGCCTTGTGGTCATGGAGTCAATCATATT 
TTTGATTTGGAATGTGTTGGGCCGTGGTTGCAAATGAATTCCACTTGTCCAATGTGTCGAACCAATATC 
TTAGAGGTAGAAGCTAATAGAAGGAAAATAATA6ATGAAGAAATAAAAAAGGCCCAAGAAGAAGATTCC 
GAGGAAGAAGAAGAAGGTTGGGATATATATGGATAA 

YBR062C_homolog 149aa(SEQ ID NO 516) 

MLSASNEEAIASALRQLSESEGSTLAQSLMDSLGEQKTSKGVTDEYLDTLERIPVKQITDKDASCPICT 
NRFKDDKHPLIVRLPCGHGVNHIFDLECVGPWLQMNSTCPMCRTNILEVEANRRKIIDEEIKKAQEEDS 
EEEEEGWDIYG 

YBRlOlC.homolog 855bp public: 1..855(SEQ ID NO 517) 

ATGGAAAAATTATTACATTGGACAATTGCACAACAATCAGGGGATAAAGCAGCTCTTGAAAAGATTGGA 
GAACCCGATCAAAAGGCACTTAATCAATTATTTGGTGGTCCCGATGAAGCCACTTTAATGAAGGAAAGT 
ATAAAAGTTGTTGAATCAACCGATGTTTCATTAGAAGATAAAGAGATCGCCTTGGAAAATTTCGAAATG 
TTGATTGAAAATTTAGATAATGCAAATAATATTGGTAATTTGAAATTATGGAATCCATTGATTGACATT 
TTAGCCAAAGAAGATACCCCTGTTGAATTGAAAGTACTTATTTGTGGAATAATTGGAACCGCTGTACAA 
AACAACCCCAAATCTCAAGAAGATTTCAATGAAACTGAAGGATTGAGTGAATTGATAGAATTAGCACAA 
GATGACAAAAAATTTGAATTACAACTGAAGGCATTGTTTGCTATTTCTTCATTTATCAGAAATTTTCAA 
CCTGGATATGCAAAGTTTGAGAAATTGCAAGGTTTGAAACTCATTAATTTTGATAACAAGAACAACAAG 
TATCAATTGAGAATTTTATCATTAATATCATCCATTTTGAGTAATGGGTTAGACGATAGCTTGAAAGCA 
CAATTCAAAGAAGCAAAATTACCTCACTATTTAGCCTCGGTATTGAATGAGGATTCAAACACTAGTTTG 
GTGGACAAATCTTTAAACATTGTTTCTCAATTGAATCAATTAAACTATGAGTTTAGCTTAGAAGAAAAA 
TATGAAATAAATAGAGGAATCCAAGTGGTTGAAGGGTTGAGTGAGAAACTTAATATTGATGATCTCAAT 
AATGCCAAACAGGCCACATCCTCTTAG 

YBR101C_hoinolog 284aa(SEQ ID NO 518) 

MEKLLHWTIAQQSGDKAALEKIGEPDQKALNQLFGGPDEATLMKESIKWESTDVSLEDKEIALENFEM 
LIENLDNANNIGNLKLWNPLIDILAKEDTPVELKVLICGIIGTAVQNNPKSQEDFNETEGLSELIELAQ 
DDKKFELQSKALFAISSFIRNFQPGYAKFEKLQGLKLINFDNKNNKYQLRILSLISSILSNGLDDSLKA 
QFKEAKLPHYLASVLNEDSNTSLVDKSLNIVSQLNQLNYEFSLEEKYEINRGIQWEGLSEKLNIDDLN 
NAKQATSS 

YBR139W_homolog 1653bp public: 1..1653(SEQ ID NO 519) 

ATGCAATTATCTACATTAGTCACTTGGTTGGCTGCTTTAACTGTCGGTGCACAGGCAGTATCATTCGGC 
AACAATTTAAAAGATCAGATTATATTGGATTCTGAGGAAAGCTCCCCAGATTTATATTTGGAGTCAGTG 
TTCAAAGACTTGGGTTCATTGCCAGTTGATTTGATTACTGCTTGGGCAGAAATGCAATCTGAATTATCA 
CCTGAACAAATTGCCAAATTAATCAATCAATATGAGTCTAAAAATGAAAAACCAAAGAAAAATAAGTTT 
AATCCAATGTCGACATTTTCTTCACCAAGTTCCAAGTTTGAAAAGCTTTCCAATGATAAATTTGCTGGT 
TATTCAATGCGTGTAAAAGAGAGTTTCCCAGAAATTTTGGGTCTTGATACAGTGAAACAATACACTGGG 
TATTTAGATATTGACTCATTAGATAAACATCTTTTCTATTGGTTTTTTGAAAGTAGAAATGATCCAAAG 
AATGATCCTATTATTTTATGGCTCAATGGTGGTCCAGGTTGCAGCTCTTCAACGGGATTATTTTTTGAA 
TTAGGACCATCCTCGATCAACAAAACTTTACACCCAGTTTACAACCCATATTCTTGGAATTCCAATGCG 
TCGGTTATTTTCTTAGATCAACCCGTTGGAGTTGGATATTCGTATACAGGAGGAGATGAAGTTAAGAAT 
ACTCTCACTGCTGCTAAAGACGTTTATGTGTTTTTGGAATTGTTTTTCCAAAAATTCCCACAATTTTTG 
ACTAATAAGTTTCACATTGCCGGTGAATCTTACGCCGGTCATTATATACCAGCATTTGCTTCAGAAATC 
ATTAACAATGCCGATAGGTCATTTGAGTTGGCATCTGTGTTGATTGGTAACGGTATCACCGATCCATTG 
ATTCAAGATGGTTCCTATAAACCAATGGGCTGTGGTGAAGGTGGTTACAAACCTGTTTTGACAACTGAA 
CAGTGTGATCAAATGGAAAGGGATTATCCTAGATGTGCTAAATTGACTAAATTATGTTACAGTTTCCAA 
TCTGCCTTGACTTGTGTTCCAGCTCAATACTACTGTGATTCCCGTTTATTTCAACCTTATGCTCAAACA 
GGATTAAATCCTTATGATATCAGAAAGGATTGTGCCGAGCAAGGTGGTAATTGTTACGTAGAAATGGAT 
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TACTTGGATGAATACTTGAATCTCGATTATGTGAAAGAAGCTGTTGGTGCTTCTAATATTGACATTTTT 
ACTTCATGTGATGACACCGTGTTTAGAAACTTTATTTTAGATGGTGATGAAATGAAACCTTTCCAACAA 
TATGTTGCTGAGTTATTGGACAATAATGTACCTGTATTGATTTATGCTGGTGACAAAGATTATATTTGT 
AATTGGTTGGGTAACTTGGCATGGGTAAACGAATTGGAATATTCAGATAGT6AACATTTTGCACCAAAA 
CCATTACAATTATGGAAACAAGATGGCAAGAAAGCTGCTGGAGAAGTCAAGAATCACAAACATTTTACA 
TTCTTGAGAATTTATGACGCTGGTCACATGGTTCCCTTTGATCAACCAGAAAATGCTCTTAGTATGGTT 
AATACTTGGGTACAGGGAGATTATTCTTTTGGTTTAGAGGGTAATAAATTATCTGAAGCTGATTAA 

YBR139W_homolog 550aa{SEQ ID NO 520) 

MQLSTLVTWLAALTVGAQAVSFGNNLKDQIILDSEESSPDLYLESVFKDLGSLPVDLITAWAEMQSELS 

PEQIAKLINQYESKNEKPKKNKFNPMSTFSSPSSKFEKLSNDKFAGYSMRVKESFPEILGLDTVKQYTG 

YLDIDSLDKHLFYWFFESRNDPKNDPIILWLNGGPGCSSSTGLFFELGPSSINKTLHPVYNPYSWNSNA 

SVIFLDQPVGVGYSYTGGDEVKNTLTAAKDVYVFLELFFQKFPQFLTNKFHIAGESYAGHYIPAFASEI 

INNADRSFELASVLIGNGITDPLIQDGSYKPMGCGEGGYKPVLTTEQCDQMERDYPRCAKLTKLCYSFQ 

SALTCV^PAQYYCDSRLFQPYAQTGLNPYDIRKDCAEQGGNCYVEMDYLDEYLNLDYVKEAVGASNIDIF 

TSCDiyiVFRNFILDGDEMKPFQQYVAELLDNNVPVLIYAGDKDYICimXSNLAWVNELEYSDSE^ 

PLQLWKQIX5KKAAGEVK]raKHFTFLRIYDAGHWPFDQPENALSMVNTWVQGDYSFGLEGNKLSEAD 

YCL052C_homolog 1446bp public: 1..1446(SEQ ID NO 521) 

ATGAGACAAAGAACAACCATTTATAATCCTTATTCTAGTCATGATGGAATCATAACTAATCTTAATCGA 
ACAAATTTCCAATTATCAAGCATACCTAATCATTTATTCACAATTGAGAATAAATATACCATCACCACC 
ACCACCACACAACCTAACAAATCATCATTATATCTGGCAATTAAAGAATTAAGAATTCAAACGAAATTC 
AATAATAATGAATCAGGTATACCAATTTTTTCATTTCATTATGAACCAGGACTTAATATTTATGCTGTA 
CCACAATCTAATGTCGACAAATTAGAATTTTGGCAACAAGTTGAACAATTGATAATGGAATTATTAGGG 
ATTAAATTATCTTCACAACAATGGATTGCTAATGTTAATTCTTTTTATTATCATGATATTCAACCTCAA 
CCATTATTGAATTTGAAAGAAGGATGGAAATTCAATTTACATCCTAAATCCAATTATGATTATATATAT 
AATCAAGATAAAATTATTATTCGGGAATTGTTAACAAATGTGTCAGAAATAGAATTTAATCTTGAACTG 
GGTATTTATAAAGAAATTGGTTTGTTTTTAATTGATGAAAAAATCTCAACTAATGATGATTTGAATTTA 
AGTGGTATTAGAGTGATATTAGATGAAGATAGTAATACTAATAACAAAGAAGAATCGATACATAAGACA 
ATGTTTCATATAAAACCAAGACATAGGAGTTTTGATGATTCTACCACCATCACCACCACCAAGATCATT 
CCACAAGGATTACATCCTATTTTGAGTACTGAACTTAACACAACAACTATTGTTATTCCAACTGATTTT 
GATGTTGAAGAATGTAAATTTTATTATTATTTGAATTTAAATAAATCATTAATATTTGATCAATTTCAA 
AACATTCCAATAGGATCGCAATTAATTATTAATAATGGGAATAAAAATTTAGAATTACCAGAATATAAA 
ATTAATCAATGGGGTAATGAACTTTTATTTGAATTTGAATTTGATAATGATAATGATATCCCTCATCAT 
ATAAAtTTAACAGTTCATTCAAGATATCAATTACCTCAAAATAATCATTCCCATTCCCAAATTAGTAAT 
GTTTTAAATTCGTTACCAAATATTTTTATAGGTTGTAATGTCAAAGAAGGAAATTTATTAGATAAATCA 
CCTTTTGATACTAAAAGAGATGTTAAAATTGGTGGTAATTATGAAATTTATTTTACTGAAGATACAGTT 
TTTTATCATTTACAGAATTCCGACAATTCCGGCAATTCCGGTAGTTCAACATTATTAGAAATTAATATT 
CCTCATGGGAAAACTACATTTGATAGAGTCAATAATATAACTTCACTTGGTTTATTAATTGGTGTATTG 
ATGATTTTATATGCCATTTCAATAAGAGTTTTCATGAGTACCACTTCAAAGACGAAAAGGGATTAA 

YCL052C_homolog 481aa(SEQ ID NO 522) 

MRQRTTIYNPYSSHDGIITNLNRTNFQLSSIPNHLFTIENKYTITTTTTQPNKSSLYSAIKELRIQTKF 
NNNESGIPIFSFHYEPGLNIYAVPQSNVDKLEFWQQVEQLIMELLGIKLSSQQWIANVNSFYYHDIQPQ 
PLLNLKEGWKFNLHPKSNYDYIYNQDKIIIRELLTNVSEIEFNLESGIYKEIGLFLIDEKISTNDDLNL 
SGIRVILDEDSNTNNKEESIHKTMFHIKPRHRSFDDSTTITTTKIIPQGLHPILSTELNTTTIVIPTDF 
DVEECKFYYYLNLNKSLIFDQFQNIPIGSQLIINNGNKNLELPEYKINQWGNELLFEFEFDNDNDIPHH 
INLTVHSRYQLPQNNHSHSQISNVLNSLPNIFIGCNVKEGNLLDKSPFDTKRDVKIGGNYEIYFTEDTV 
FYHLQNSDNSGNSGSSTLLEINIPHGKTTFDRVNNITSLGLLIGVLMILYAISIRVFMSTTSKTKRD 

YCR009C_homolog 882bp public: 1..882(SEQ ID NO 523) 

TTCTTTCTTCAACTAGACATGTCTTGGGGAGGATTTAAGAAAGCAATCAATCGAGCTGGCGCATCTGTT 
ATTGTCAAGGATGTTGACAAGACTATGGATAAGGACTTTGATGTGGAGGAGAGAAGGTACAAGACCTTA 
AAGACTGCAGGGACGAATTTACAGAAAGCTGCCAAGGGGTATTTGGACAACATCAGAGCAATCACGAAT 
TCCCAAGTCACAATTGCCGAGATTATTTATAACTTGTACGAGGAGTCGAAGCAGGGACAATCGCTCTAC 
TCGAATGTTGGGACTTATTACATGCAGAGTGTCAAGGAGTTTGATGAGGAGACTGTGAAACAGATTGAT 
GGCCCGTATAGGGAGACTGTTTTGGATCCAATTGGAAAGTTTTCCAACTACTTTAGTGAGATTGACGAA 
GCAATCAAAAAGAGAGCACACAAGAAGATTGACTATGAGCAGTGCAAAGCCAAAGTTAGACGGTTAGTC 
GATAAACCTGCCAAAGATGCGGCCAAGTTGCCACGCGCCGAGAAGGAATTGTCGATGGCCAAAGAGATT 
TACGACGAGTTGAATGACCAGCTCAAGGCCGAGTTGCCGCAGTTGATTGCATTGAGGGTGCCTTTCTAC 
GATCCGTCGTTTGAGGCGTTGGTCAAGATCCAGTTGAGGTTCTGTACTGAGGGGTACTCGAGATTGGCA 
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CAGATCCAACAGTACTTGGACCCAGCGTCCAGAGACGAGTATGCCAATGGGTTGTTGGACGGCAAGATT 
GATGATATGTTGGCACAAATGCAAGGTTTGAGTATAACTTCTTTAGGAAAGTAG 

YCR009C_homolog 293aa{SEQ ID NO 524) 

MWKKKKREFFFCHSFFFFFYLAHFFLQLDMSWGGFKKAINRAGASVIVKDVDKTMDKDFDVEERRYKTL 
KTAGTNLQKAAKGYLDNIRAITNSQVTIAEIIYNLYEESKQGQSLYSNVGTYYMQSVKEFDEETVKQID 
GPYRETVLDPIGKFSNYFSEIDEAIKKRAHKKIDYEQCKAKVRRLVDKPAKDAAKLPRAEKELSMAKEI 
YDELNDQLKAELPQLIALRVPFYDPSFEALVKIQLRFCTEGYSRLAQIQQYLDPASRDEYANGLLDGKI 
DDMLAQMQGLSITSLGK 

YCR010C_homolog 858bp public: 1..858(SEQ ID NO 525) 

ATGTCAGCTGATTTAGAAAATCAACAACCACAAGATCATCATCTTATTATTGAAAACAAGGGTGATAAC 
AGTAGCAACCACCACCACCACAACAACAATTCAACATCACCTTATGATCCTCATCATCCAATTACTAAA 
ATTGAAACTGATGGAGATTATGTTACTTTTGGTAATGAAAGATATTTACGTTCTGATTTAGTTGAAGCA 
TTTGGTGGTACTTTAAATCCAGGGTTAGCTCCACCACCTAAAAATGATTTTGCTAATCCTGCTCCATTG 
GGATTATCGGCATTTGCTTTAACAACATTTGTTTTAAGTTTAATTAATTGTGAAGCTAGAGGGGTTACT 
ATTCCTAATATTGTTGTTGGATTGGCATTTTTCTATGGTGGTGCTGCTCAATTAGTTGCTGGTATGTTT 
GAATTGGCCGTTGGTAATACTTTTGGTGGTGTTGCTTTGAGTTCATACGGAGGATTTTGGGGTGCTTGG 
GCTGCTATTCAAGTTGATTCATTTGGTATTAAAGCTGCTTATGCTAATAATACTGAAGAATTACATTAT 
GCTGTGGGGATATTTTTAATTGGTTGGTTTATTTTCACATTTTTCTTGATGCTTTTAACCGTTAAATCT 
ACTGTGGCATTCTTTTTAATATTTTTCTTTTTAAGTATTACATTTTTATTATTGGCAATTTCTGATTTT 
ACTGGTAAAGTGGCAATTAAAAAAGCCGGTGGAGTGTTTGGTTTAATTACTGCTTTTGTTGCTTGGTAT 
AATGCTTATGCTGGTATTGCTAATCCTCAAAATAGTTATATTACTGTTAAAGCTATTCCATTACCAGAT 
TTACAAGATCCAACAAGAAAAAATAAATAA 

YCR010C_homolog 285aa(SEQ ID NO 526) 

MSADLENQQPQDHHLIIENKGDNSSNHHHHNNNSTSPYDPHHPITKIETDGDYVTFGNERYLRSDLVEA 
FGGTLNPGLAPPPKNDFANPAPLGLSAFALTTFVLSLINCEARGVTIPNIWGLAFFYGGAAQLVAGMF 
ELAVGNTFGGVALSSYGGFWGAWAAIQVDSFGIKAAYANNTEELHYAVGIFLIGWFIFTFFLMLLTVKS 
TVAFFLIFFFLSITFLLLAISDFTGKVAIKKAGGVFGLITAFVAVffYNAYAGIANPQNSYITVKAIPLPD 
LQDPTRKNK 

YCR021C_homolog 1029bp public: 1..1029(SEQ ID NO 527) 

ATGTCCGCTGCTGTTTCAACTTTATCCGATATCATCAAACGTAATGATGCTGTTAACGTGAACCCACCA 
AACCCAATTATTGATTTACATATCACTGAACATGGTAGTGATTGGCTTTGGGCTGTTTTTTCAGTTTTT 
GCATTATTTGCAATTGTGCATGGATTCATTTACAGTTTTACTGACGTTAGAAAATCTGGTTTGAAGAGA 
GCTTTATTGACTATCCCATTATTTAATAGTGCTGTTTTTGCCTTTGCTTACTATACTTATGCTTCTAAC 
TTGGGCTATACTTGGATTTTGACAGAATTCAACCATGCTGGTACTGGTTTTA6ACAAATCTTTTATGCA 
AAATTTGTTGCTTGGTTCTTGGGTTGGCCATTAGTGTTGGCTATTTTCCAAATTATCACCAATACCAGC 
TTTACTACTACTGAAGATGAGTCTGATTTGCTTAAGAAATTCATTTCTTTGTTTGAAGCTTTGTTTACT 
AGAGTTTTGGCAATTGAAGTTTTCGTCTTGGGTTTATTGATTGGTGCTTTAATTGAATCTACTTACAAA 
TGGGGTTATTTCACTTTTGCTGTTGTGTTCCAATTGTTTGCTATTTATTTAGTCATTAATGATGTGGTT 
GTTTCATTTGGTTCATCTTCTCATTCAGTCTTTGGCAATGCTCTTATCCTTGCTTTTGTTATTGTTTGG 
ATTTTGTACCCAGTTGCTTGGGGTTTGAGTGAAGGTGGTAATGTTATTCAACCAGATTCAGAAGCAGTG 
TTCTATGGTATTTTGGATTTGATCACTTTTGGTGTTATTCCAATTATCTTGACTTGGATTGCCATTAAT 
AACGTTGATGAAGAATTCTTCACCAAAATATGGCATTTCCATTTGAAACCAGAAAATGAACATGCTCCA 
ACTGCTACTGAAGATGTTGAAAAAGCAGTTGGTGAAACCCCAAGACATTCTGGTGATACTGCTGTTGCT 
CCATCAGGTGTTCCAGACACTGGTGTTGCTCAAGCACAAGCCGAAGCTGAAGAACGTATTTAA 

YCR021C_homolog 342aa(SEQ ID NO 528) 

MSAAVSTLSDIIKRNDAVKVNPPNPIIDLHITEHGSDWLWAVFSVFALFAIVHGFIYSFTDVRKSGLKR 
ALLTIPLFNSAVFAFAYYTYASNLGYTWILTEFNHAGTGFRQIFYAKFVAWFLGWPLVLAIFQIITNTS 
FTTTEDESDLLKKFI SLFEALFTRVLAI EVFVLGLLIGALIESTYKWGYFTFAWFQLFAI YLVINDW 
VSFGSSSHSVFGNALILAFVIVWILYPVAWGLSEGGNVIQPDSEAVFYGILDLITFGVIPIILTWIAIN 
NVDEEFFTKIWHFHLKPENEHAPTATEDVEKAVGETPRHSGDTAVAPSGVPDTGVAQAQAEAEERI 

YDR178W_homolog 510bp public: 1..510(SEQ ID NO 529) 

ATGATTTCAACTTATTCACGTATTGGTTTAACCACTTTAACTAAATCATCATCATCATCATCATTAACT 
ACTACTGTTAGACCATTATTATTGGCCAATTTTACTAGAGGAATTAAAACTATTCCTCAACCACCAGGT 
TATATTGTTGGTACAGTTAATGATGCTTATGTACCACCACCACCACATAAATTAGAAGGTTCATTACAT 
TGGACTAGTGAAAGGATTGTTGCTATTGGTATGTTACCATTAGTTTTAGCACCATTTATTACTGGTGGT 
GGTGCTTCGACTTTAATTGATTCCACCATGTCAGCATTATTATTATTTCATTGTCATACTGGTTTCCAA 
AGTTGTATTATAGATGATATTCCTAAAAGAGTTTATGGATCTTATCATAATTATGCCATGTATTTATTG 
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ACTTTTGGTACTGGTATTGCTGGTTATGGTATTTATCAAATTGAAACTAAAGAAGGTGGTGTTTCCAAT 
ATTATTTCAAAACTTTGGAAAGCTTAA 



YDR178W_homolog 169aa(SEQ ID NO 530) 

MISTYSRIGLTTLTKSSSSSSLTTTVRPLLLANFTRGIKTIPQPPGYIVGTVNDAYVPPPPHKLEGSLH 
WTSERIVAIGMLPLVLAPFITGGGASTLIDSTMSALLLFHCHTGFQSCIIDDIPKRVYGSYHNYAMYLL 
TFGTG I AGYG I YQ I ETKEGGVSNI I SKLWKA 



YDR202C_homolog 387bp CDS: l..>387 public: 1..387 (SEQ ID WO 531) 

ATGACAGCAAATATCTTGAATAATAAAACATTCATAGATACTGTATTATCAATACAATCAACTCAAAAT 

GATAAAGAATTACATTGGTATATTATAAATATAATTTTACCCGATTTACCTCAAATCATAGAGACTTTA 

CAGATTTGTTCAAATTTGTTGATGTACAATTCACCACAAGAACCTGATTCCAAACAATGTATTGAAAAA 

GGTCCATCTATCAAGCTACCTTTGTCTTTAACCAATCAACAAGATTCTGTCAATGGGATAATAACCCGA 

GATGGACCATATATCACAGATCTTAATTTGACGGTTAAGAATCATTATTTCAACAAGCATTTCCATAAG 

TTGCGCTTAATAAAGCCAATGGTTTTAGAACAACTTGTTAAT 

YDR202C_honiolog 129aa(SEQ ID NO 532) 

MTANILNNKTFIDTVLSIQSTQNDKELHWYIINIILPDLPQIIETLQICSNLLMYNSPQEPDSKQCIEK 
GPSIKLPLSLTNQQDSVNGIITRDGPYITDLNLTVKNHYFNKHFHKLRLIKPMVLEQLVN 

YDR25 6C_homolog 145abp public: 1..1458(SEQ ID NO 533) 

ATGGCTCCAACATTTACGAATTCTAACGGTCAACCAATTCCAGAACCATTTGCCACTCAAAGAGTTGGT 
CAACACGGTCCATTGTTGTTACAAGATTTCAACTTGATTGATTCATTGGCCCATTTCGATAGAGAAAGA 
ATCCCAGAAAGAGTTGTCCACGCTAAAGGTTCCGGTGCTTATGGTGTTTTTGAAGTCACTGACGATATC 
ACTGATATTTGTGCTGCCAAATTCTTGGACACTGTTGGTAAGAAAACTAGAATCTTCACCAGATTCTCT 
ACTGTTGGTGGTGAATTAGGTTCTGCTGATACTGCTAGAGATCCAAGAGGTTTTGCTACCAAATTTTAC 
ACTGAAGAAGGTAACTTGGATTTGGTTTACAACAACACTCCAGTGTTTTTCATTAGAGACCCATCTAAA 
TTCCCACATTTCATCCACACCCAAAAGAGAAACCCAGAAACTCACTTGAAGGATGCTAACATGTTTTGG 
GATTACTTGACTAGCAATGAAGAATCCATTCATCAAGTTATGGTTTTATTCTCCGACAGAGGTACTCCA 
GCTTCTTACAGAGAAATGAATGGTTACTCTGGTCACACTTATAAATGGTCCAACAAAAAAGGTGAATGG 
TTTTACGTTCAAGTTCATTTCATCAGTGACCAAGGTATTAAGACTTTGACCAACGAAGAAGCTGGTGCT 
TTAGCTGGATCTAACCCAGATTACGCCCAAGAAGATTTGTTCAAGAACATTGCTGCTGGTAACTACCCA 
TCATGGACTGCTTACATTCAAACCATGACTGAAGCCGAAGCTAAAGAAGCTGAATTTTCTGTGTTTGAT 
TTGACCAAAGTTTGGCCACACAAGAAATACCCATTGAGAAGATTTGGTAAGTTCACTTTGAATGAAAAC 
CCAAAGAACTACTTTGCTGAAGTTGAACAAGCTGCTTTCTCTCCAGCCCACACTGTTCCTTACATGGAA 
CCATCTGCTGATCCAGTCTTGCAATCAAGATTGTTCTCCTATGCTGATACTCACAGACACAGATTGGGT 
ACCAACTATACTCAAATCCCAGTGAACTGTCCTGTCACCGGTGCTGTTTTCAACCCACATATGAGAGAT 
GGTGCTATGACTGTTAATGGTAACTTGGGTAGCCATCCAAACTACTTGGCCAGTGATAAGCCAGTTGAA 
TTCAAACAATTTTCTCTTCAAGAAGACCAAGAAGTTTGGAATGGTGCTGCCACTCCATTCCACTGGAAA 
GCCACCCCAGCTGATTTCAAACAAGCTCAAGAATTGTGGAAAGTGTTGAAGAGATATCCAAACCAACAA 
GAACATTTGGCCCACAACATTGCTGTACATGCTGCTGGTGCTGATGCTGCTATCCAAGACAGAGTGTTT 
GCATACTTTGGTAAAGTCTCTCAAGACTTGGCTGATGCTATCAA7\AAGGAAGTTTTGGAATTATCTCCA 
AGAAAATAA 

YDR256C_homolog 485aa(SEQ ID NO 534) 

MAPTFTNSNGQPIPEPFATQRVGQHGPLLLQDFNLIDSLAHFDRERIPERWHAKGSGAYGVFEVTDDI 
TD I C AAKF LDT VGKKTRI FTRF S TVGGELG S ADT ARD PRGF ATKF YTEEGNLDLVYNNTPVFFIRDP SK 
FPHFIHTQKRNPETHLKDANMFWDYLTSNEESIHQVMVLFSDRGTPASYREMNGYSGHTYKWSNKKGEW 
FYVQVHFISDQGIKTLTNEEAGALAGSNPDYAQEDLFKNIAAGNYPSWTAYIQTMTEAEAKEAEFSVFD 
LTKVWPHKKYPLRRFGKFTLNENPKNYFAEVEQAAFSPAHTVPYMEPSADPVLQSRLFSYADTHRHRLG 
TNYTQIPVNCPVTGAVFNPHMRDGAMTVNGNLGSHPNYLASDKPVEFKQFSLQEDQEVWNGAATPFHWK 
ATPADFKQAQELWKVLKRYPNQQEHLAHNIAVHAAGADAAIQDRVFAYFGKVSQDLADAIKKEVLELSP 
RK 

YERl03W_homolog 1971bp public: 1..1971(SEQ ID NO 535) 

ATGTCTAAAGCTGTTGGTATTGATTTAGGTACAACCTATTCTTGTGTTGCTCATTTTGCCAATGATAGA 
GTTGAAATTATTGCTAATGATCAAGGTAATAGAACTACCCCTTCATTTGTTGCCTTCACTGATACTGAA 
AGATTGATTGGTGATGCTGCCAAGAATCAAGCTGCTATGAACCCAGCAAACACTGTTTTCGATGCTAAA 
CGTTTAATTGGGAGAAAATTTGATGATCCAGAAGTTATAAATGATGCTAAACATTTCCCATTTAAAGTC 
ATTGATAAAGCAGGTAAACCAGTGATTCAAGTTGAATATAAAGGTGAAACTAAAACATTTTCACCAGAA 
GAAATTTCTTCAATGGTTTTAACAAAAATGAAAGAAATTGCTGAAGGTTATTTGGGTTCTACTGTTAAA 
GATGCCGTTGTTACCGTTCCAGCTTATTTCAATGATTCTCAAAGACAAGCCACCAAAGATGCTGGTACT 
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ATTGCTGGTTTGAATGTTTTAAGAATTATTAATGAACCTACTGCTGCTGCCATTGCTTATGGTTTAGAT 
AAAAAAGGTTCCAGAGGTGAACATAATGTTTTAATTTTCGATTTGGGTGGTGGTACTTTTGATGTTTCA 
TTATTAGCCATTGATGAAGGTATTTTCGAAGTTAAAGCCACTGCTGGTGATACTCATTTGGGTGGTGAA 
GATTTTGATAACAGATTAGTCAACTTCTTTATTCAAGAATTCAAGAGAAAGAACAAGAAAGATATTTCC 
ACCAACCAAAGAGCTTTAAGAAGATTAAGAACTGCTTGTGAAAGAGCCAAGAGAACTTTGTCTTCTTCT 
GCTCAAACCTCAATTGAAATTGATTCCTTATATGAAGGTATTGACTTCTACACTTCAATCACCAGAGCC 
AGATTTGAAGAATTGTGTGCTGACTTGTTCAGATCCACTTTAGATCCAGTTGGTAAAGTTTTAGCTGAT 
GCCAAGATTGATAAATCTCAAGTTGAAGAAATTGTCTTGGTTGGTGGGTCCACCAGAATTCCAAAGATT 
CAAAAATTGGTTTCTGATTTCTTTAATGGTAAAGAATTGAATAAATCTATCAACCCTGATGAAGCTGTT 
GCTTATGGTGCTGCTGTTCAAGCTGCCATTTTAACTGGTGATACTTCTTCCAAGACTCAAGATATTTTG 
TTATTGGATGTTGCTCCATTGTCATTAGGTATTGAAACTGCTGGTGGTATCATGACCAAATTGATTCCA 
AGAAATTCTACTATTCCAACTAAGAAATCAGAAACTTTCTCCACTTATGCCGATAACCAACCAGGTGTT 
TTGATTCAAGTGTTTGAAGGTGAAAGAGCTAAAACTAAAGATAACAACTTGTTGGGTAAATTTGAATTA 
TCTGGTATTCCACCAGCTCCAAGAGGCGTCCCTCAAATTGAAGTTACTTTCGATATTGATGCTAATGGT 
ATCTTGAATGTTTCTGCTTTAGAAAAAGGTACTGGTAAAACTCAAAAGATTACTATCACCAACGATAAA 
GGTAGATTATCCAAAGAAGAAATTGATAAAATGGTTAGTGAAGCTGAAAAATTCAAAGAAGAAGATGAA 
AAGGAAGCTGCTAGAGTCCAAGCCAAGAATCAATTGGAATCTTATGCTTATTCATTGAAAAACACAATC 
AATGATGGTGAAATGAAAGATAAGATTGGTGCAGATGATAAAGAAAAATTAACTAAAGCCATTGATGAA 
ACTATTTCTTGGTTAGATGCATCTCAAGCTGCTTCTACTGAAGAATACGAAGATAAACGTAAAGAATTA 
GAATCAGTTGCTAATCCAATCATTAGTGGTGCTTATGGTGCTGCCGGTGGCGCTCCAGGTGGTGCAGGC 
GGATTCCCAGGTGCTGGTGGCTTCCCAGGTGGTGCCCCAGGTGCCGGTGGTCCAGGTGGTGCTACTGGT 
GGTGAATCAAGTGGACCAACTGTTGAAGAAGTTGATTAA 

YERl03W_homolog 656aa(SEQ ID NO 536) 

MSKAVGIDLGTTYSCVAHFANDRVEIIANDQGNRTTPSFVAFTDTERLIGDAAKNQAAMNPANTVFDAK 
RLIGRKFDDPEVINDAKHFPFKVIDKAGKPVIQVEYKGETKTFSPEEISSMVLTKMKEIAEGYLGSTVK 
DAWTVPAYFNDSQRQATKDAGTIAGLNVLRIINEPTAAAIAYGLDKKGSRGEHNVLIFDLGGGTFDVS 
LLAIDEGIFEVKATAGDTHLGGEDFDNRLVNFFIQEFKRKNKKDISTNQRALRRLRTACERAKRTLSSS 
AQTSIEIDSLYEGIDFYTSITRARFEELCADLFRSTLDPVGKVLADAKIDKSQVEEIVLVGGSTRIPKI 
QKLVSDFFNGKELNKSINPDEAVAYGAAVQAAILTGDTSSKTQDILLLDVAPLSLGIETAGGIMTKLIP 
RNSTIPTKKSETFSTYADNQPGVLIQVFEGERAKTKDNNLLGKFELSGIPPAPRGVPQIEVTFDIDANG 
ILNVSALEKGTGKTQKITITNDKGRLSKEEIDKMVSEAEKFKEEDEKEAARVQAKNQLESYAYSLKNTI 
NDGEMKDKIGADDKEKLTKAIDETI SWLDASQAASTEEYEDKRKELESVANPI I SGAYGAAGGAPGGAG 
GFPGAGGFPGGAPGAGGPGGATGGESSGPTVEEVD 

YGR086C_homolog 954bp public: 1..954(SEQ ID NO 537) 

ATGCATAGAACTTATTCTTTAAGATCCACTAGAGCTCCAACTGCATCTCAATTACAAGCTCCACCTCCA 
CCACCATCATCTACCAAATCCAAATTTTTTGGTAAAGGTTCGATTAGTCATACTTTCCGTAAACAAGCT 
GCTGGTGCTTTAGGTCCAGAATTGTCGAGAAAATTGGCCATTTTAATTAAAATGGAAAAAAATTTAATG 
AGATCAATTGAAATCACTTCTCGTGAAAGAAAAGATGTTGCTAAACAATTATCTTTATGGGGTGAAGCT 
AATGAAGATGATATTAGTGATATCACTGATAAATTGGGGGTTTTAATCTATGAAGTTGGTGAATTGGAA 
GATCAATTTATTGATAGATATGATCAATATAGAATCACTTTGAAATCTATTAGAGATATTGAAGGTTCA 
GTTCAACCAAGTAGAGAAAGAAAACAAAAAATTACTGATCAAATTGCTTATTTGAAATATAAAGATCCT 
CAATCACCAAAAATTAATGTTTTAGAACAAGAATTGGTTAGAGCTGAAGCTGAATCTTTAGTTGCTGAA 
GCTCAATTGAGTAATATTACTAGAGAAAAATTGAAAACTGCTTTTAATTATCAATTTGATTCTATTAGA 
GAACACGCTGAAAAAATTGCTTTAATTGCTGGTTATGGTAAAGCTTTATTAGAATTATTAGATGAAAGT 
CCAGTCACTCCAGGTGAAACTAGACCAGCTTATGACGGTTATGAAGCTTCTAAACAAATTATTATTGAT 
GCTGAAAACGCTTTAGCTTCTTGGACTTTTGATTCTGCCGTTGTTCGTCCAACTTTATCATTAGCTGCT 
CATGATGAAGAAGCAGAAGAAGATTTAGAAGGTGCTTATGAAGATGATGAATTGGCTAATGAAGCTGAA 
AATTTAAGAATTGCTGAAAAAGATTTTGATGAAGTTGAAGCTAAAATTGCTGCTTAA 

YGR086C_homolog 317aa(SEQ ID NO 538) 

MHRTYSLRSTRAPTASQLQAPPPPPSSTKSKFFGKGSISHTFRKQAAGALGPELSRKLAILIKMEKNLM 
RSIEITSRERKDVAKQLSLWGEANEDDISDITDKLGVLIYEVGELEDQFIDRYDQYRITLKSIRDIEGS 
VQPSRERKQKITDQIAYLKYKDPQSPKINVLEQELVRAEAESLVAEAQLSNITREKLKTAFNYQFDSIR 
EHAEKIALIAGYGKALLELLDESPVTPGETRPAYDGYEASKQIIIDAENALASWTFDSAWRPTLSLAA 
HDEEAEEDLEGAYEDDELANEAENLRIAEKDFDEVEAKIAA 

YGR197C_homolog 1536bp public: 1..1536(SEQ ID NO 539) 

ATGTCTCATGATGATTCAAATCTGAATTCAAACCCCAGCTCAAATCCAACCTCCAATCCTGTGTCAAAG 
CCGTCTGATATGGGCAGATCAAGCAACGACAGTGGCTCCGAACCATCAATACAACATTTTACGTTAGCC 
CCACTCGAACCACAAGGCGATGAAGAGGATATGGAAATGGGTGAGCCAATATCACGACAATCAACCTTT 
CTTGAGAGAGTACAATCTCGATATTCATTTTTCCACGAGAATTTGCGAGCTCAAAGAAAGGAATTGTCC 
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ATGAAATATCTTAAAATTTATCTAGTCATGGCCATTGGTTGCTTAGGAGTGTTTTCTATATATTGGGGT 
TCAATGTATCAAAGAGAAACCCGAATTAAAAACTTGAAAATGTTGGTAGTTTTAGAAGATGAAGAAATT 
AATGGCATCCCTCCACTTTTTGGCAATCAGCTTCGTGATTTATTGGCCACCCCAACGGCTAGAACACTC 
GGCGATTGGAAAATATATAACACTAGCGAATTTGAAACTATTGCATCAAAACACAACAACACAATAAAT 
GAAGAGGTCATTCGTCAAATTCATCATCAAAATTATTGGGCCTCGATATATGTCAAGCAAAATTCATCT 
TATAACATATACAATGCATTAGCCAATGGTAATCAGTACAATGTCAGTGACTCTGTGTATTGTTACTAT 
GAAACAGGAAGACACCTAACTAGTGTTGGCCCATATGTGGTGGCATCTATAGATGCCATTCAAACTATG 
TGGTTGGATCAAAACCTGGTGATGAGGGACATTGTGAGAATTGGTAATATAACTCTTGACAATGCAAAC 
TCGGTTGCTGTCGCCACTACCGCCTTGGCATTCCAAATAATTGATATGAGACCATCTACTAGTGGAGTT 
TTAGTTGCAGCTTTACAAATTGGTCTTCTTTATCTTGTCATTGTTAGTTTTTTCAGTTTCAATTTTTTT 
GTCGATATACACCGATCAGTGGCATTAATGGTGAAGCAAAGAAACTTTTTACTTTATCGAGTTTTTGCA 
TCAATCATATCGTATTTTGTTATCAGTTTAATGTTTGGTTTGGTTACTTTAGCGTTTCAAGTTGATTTT 
GCTGTTACATTTGGTAAATCTGGCTTCTTAGTTTACTGGATGGTAACATTTTTAACAATGTGGAGTGTT 
GGATTGGCTAACGAATTGGCCGCTATGCTCATACTTACTATCTATCCACCAATGGTTGGGTTTTGGTTG 
ATCTTCTGGGTAATTATAAATATCACACCCACATTCACACCAATTGCTTTGTTACCTGAATTTTATCGG 
TATGGTTACGCCATGCCATTGCATAATGCTTTTGAAATTTATTCTGTTATTTTTTTCAACACGTATAAG 
GGATTAATAGGAAGAAGCATTGGAATCATAATTGCATGGGTGGTATTTTTAACATTAATGGCACCAATA 
GTGGTGGTTTACTTTGGTAGCACTATGAGTAAAAAAGCTGCTGCTCCCGCTGCTGCTGCAAAAAAGGAA 
AAGGAAAAGTCAAAGTAA 

YGR197C_homolog 511aa(SEQ ID NO 540) 

MSHDDSNSNSNPSSNPTSNPVSKPSDMGRSSNDSGSEPSIQHFTLAPLEPQGDEEDMEMGEPISRQSTF 
LERVQSRYSFFHENLRAQRKELSiyDCYLKIYLVMAI6CLGWSIYWGSMYQRETRIKNLK]!a.VVLEDEEI 
NGIPPLFGNQLRDLLATPTARTLGDWKIYNTSEFETIASKHNNTINEEVIRQIHHQNYWASIYVKQNSS 
YNIYNALANGNQYWSDSVYCYYETGRHLTSVGPYWASIDAIQTMWLDQNSVMRDIVRIGNITLDNAN 
SVAVATTALAFQIIDMRPSTSGVLVAALQIGLLYLVIVSFFSFNFFVDIHRSVALMVKQRNFLLYRVFA 
SIISYFVISLMFGLVTLAFQVDFAVTFGKSGFLVYWMVTFLTMWSVGLANELAAMLILTIYPPMVGFWL 
IFWVIINITPTFTPIALLPEFYRYGYAMPLHNAFEIYSVIFFNTYKGLIGRSIGIIIAWWFLTLMAPI 
VWYFGSTMSKKAAAPAAAAKKEKEKSK 

YGR250C_hoinolog 1890bp public: 1..1890(SEQ ID NO 541) 

ATGTCTGCTGCTGAAACTAATCAACTTCAAGAATCTATGGAAAAGTTGAACATTGGTTCAACTACTGAA 
GAACAATCAGCTGCTGCTGCTACTACCACTGCTGATCAATCAGCTGAAGAACAAGGAGAATCATCTGGT 
GTTGCCGAGAATTCTGCCTCCTTGTACGTTGGTGAATTGAACCCATCTGTTAATGAAGCTACCTTGTTC 
GAAATCTTTTCTCCAATCGGTCAAGTTTCCTCTATCAGAGTTTGTCGTGATGCTGTCTCTAAAAAATCT 
TTAGGTTATGCTTACGTCAACTACCACAAGTACGAAGATGGTGAAAAGGCTATTGAAGAATTGAACTAC 
AACCCGATCGAAGGTCGTCCATGTCGTATCATGTGGTCTCAAAGAGACCCATCTGCTAGAAGATCTGQT 
GATGGTAATATTTTCATCAAGAATTTGCATCCAGCCATCGATAACAAAGCTTTGCATGACACCTTTTCT 
GCTTTTGGTAAAATTTTGTCTTGTAAGGTTGCCACCGATGAATTTGGTCAATCAAAGTGTTTTGGTTTT 
GTCCACTATGAAACTGCTGAAGCTGCTGAAGCTGCCATTGAAAATGTCAATGGTATGTTATTGAACGAT 
CGTGAAGTTTTCGTTGGTAAGCACATTTCTAAAAAAGACCGTGAATCTAAGTTTGAAGAAATGAAAGCC 
AACTTCACTAACATTTATGTTAAAAACATTGACTTGAACTATTCAGAAGAAAGCTTTGAAAAATTGTTT 
TCTCCATTCGGTAAGATTACTTCCATTTACTTGGAAAAAGACCAAGATGGGAAATCTAAAGGTTTTGGT 
TTTGTTAATTTTGAAGATCATGAATCTGCTGTTAAGGCTGTTGAAGAATTGAACGATAAAGAAATCAAC 
GGTCAAAAGATCTACGTTGGTAGAGCACAAAAGAAAAGAGAAAGATTGGAAGAATTGAAGAAACAATAC 
GAAGCTGTTAGATTAGAAAAATTGGCCAAATACCAAGGTGTCAACTTGTTTGTTAAGAATTTGGATGAC 
ACTATTGATTCTGAAAAATTAGAAGAAGAATTCAAACCATTTGGTACCATTACATCTGCCAAGGTTATG 
GTTGATGAAGCTGGTAAATCAAAAGGTTTTGGTTTCGTTTGCTTCACAACCCCAGAAGAAGCCACCAAG 
GCTATCACTGAAATGAACACCAGAATGATTAACGGCAAGCCATTGTATGTTGCTTTGGCTCAACGTAAG 
GATGTTAGACGCTCTCAATTAGAACAACAAATTCAAGCCAGAAACCAAATGAGAATGCAAAATGCTGCT 
GCTGGTGGTTTACCTGGTCAATTCATTCCACCAATGTTCTACGGTCAACAAGGCTTTTTCCCACCAAAT 
GGCAGAGGTAACGCTCCATACCCAGGTCCTAATCCACAAATGATGATGAGAGGTAGAGGTCAACCATTC 
CCAGAACAATGGCCAAGACCAGGTCCAAATGGCCAACCAGTTCCTGTCTACGGTATTCCACCTCAATTT 
CAACAAGACTTTAACGGTCAAAACATGAGACCTCAGCAACAACAACAACAACAACCAAGAGGTGGATAC 
TATCCAAACCGTAACCAAACCAGCAAGAGAGACTTGGCTGCTATCATTTCTAGTGTTCCACAAGATCAA 
CAAAAGAGAATTTTGGGTGAAGAATTGTATCCAAAGATTGTTGCTACCGGTAAGGCTCAAGAACCAGAA 
GCTGCTGGTAAAATCACTGGTATGATGTTAGGTTTAGAAAACCAAGAAATTTTGGATTTGTTAGATGAT 
GATGAATTGTTCAATAACCATTTCGAAGATGCTTTGACTGCTTTTGAAGAGTACAAGAAGTCTGAAGCT 
GCCGGTAATGCTGAAGAGCAAGCTTAA 
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YGR250C_homolog 629aa(SEQ ID NO 542) 

MSAAETNQLQESMEKLNIGSTTEEQSAAAATTTADQSAEEQGESSGVAENSASLYVGELNPSVNEATLF 
EIFSPIGQVSSIRVCRDAVSKKSLGYAYViraiKYEDGEKAIEEUSnrNPIEGRPCRIMWSQRDPSARRSG 
DGNIFIKNLHPAIDNKALHDTFSAFGKILSCKVATDEFGQSKCFGFVHYETAEAAEAAIENVNGMLLND 
REVFVGKHISKKDRESKFEEMKANFTNIYVKNIDLNYSEESFEKLFSPFGKITSIYLEKDQDGKSKGFG 
FVNFEDHESAVKAVEELNDKEINGQKIYVGRAQKKRERLEELKKQYEAVRLEKLAKYQGVNLFVKNLDD 
TIDSEKLEEEFKPFGTITSAKVMVDEAGKSKGFGFVCFTTPEEATKAITEMNTRMINGKPLYVALAQRK 
DVRRSQLEQQIQARNQMRMQNAAAGGLPGQFIPPMFYGQQGFFPPNGRGNAPYPGPNPQMMMRGRGQPF 
PEQWPRPGPNGQPVPVYGI PPQFQQDFNGQNMRPQQQQQQQPRGGYYPNMJQTSKRDLAAI ISSVPQDQ 
QKRILGEELYPKIVATGKAQEPEAAGKITGMMLGLENQEILDLLDDDELFNNHFEDALTAFEEYKKSEA 
AGNAEEQA 



YKL117W_homolog 666bp public: 1..666(SEQ ID NO 543) 

ATGTCCTCGACAACCACTCAAACTCCAACTGTATTATGGGCTCAACGTTCATCTGAAGATGACGCTGCC 
AAAAATATCATTTATTTAACCATTCAAATATCTGATCCAATTGATTTAAAAATAGATTTAAAAAGTGAT 
CATTTAATTATTGATTCTAAATCTAATGATTCAGTTTATTCATCAATTGATTATCATTTACAAATTGAT 
TTTTTCAAAGAAATAGATCCTGATCAATCAAAAATTAATACTGAAAATGGTTCACATATTTTTATGATT 
CTTCGTAAAAAAGATCAACAAGAAGAATATTGGCCACGTTTAACTAAAGAAAAATTGAAATATCATTAT 
ATTAAAACTGATTTTGATAAATGGGTGGATGAGGATGAACAAGATGAAGTTAAAGATGATCCAAATGAT 
TTTGGTGGACCTGGTGGACCTGGTGGAGCTATGGATTTCTCACAAATGTTGAGCGGCATGGGCGGTTTA 
GGTGGCACTGGTGGAAGTGGCGGTCCTGGTGGCGTCGATCTTAGTGCATTGGCTTCTCAATTGGGTCAA 
GCTGGTGGTGCTGGTGGTGCTGCAGGTCTTGATGGTGAAGAAGGCGAAGAA6GCGATGAAGAAGCTAAA 
AAAGCGCAAGAAGAATCAAATGCCACTGCTACTGAAAAAGAATAA 

YKL117W_homolog 221aa(SEQ ID NO 544) 

MSSTTTQTPTVLWAQRSSEDDAAKNIIYLTIQISDPIDLKIDLKSDHLIIDSKSNDSVYSSIDYHLQID 
FFKEIDPDQSKINTENGSHIFMILRKKDQQEEYWPRLTKEKLKYHYIKTDFDKWVDEDEQDEVKDDPND 
FGGPGGPGGAMDFSQMLSGMGGLGGTGGSGGPGGVDLSALASQLGQAGGAGGAAGLDGEEGEEGDEEAK 
KAQEESNATATEKE 

YKR075C_homolog 3042bp public: 1..3042(SEQ ID NO 545) 

ATGTCGTTATCAGGAGAAGTGTTTTCAGGAGGAGCAACCACTTCTCAACATATCGAGGCACAAGATGAT 
GACCATTTTGAAAATACAACCTTTAAATTGAAAAGAACTAGATCCATGGGTTTATTAGATGAATTTATC 
CCTGATAAACTAAAAGAACAAGATGGTAATAATTCAGAAGCAAATTCATCAACAACAGCTGCATCAACA 
ACCAGCTCAAGAAACTTGGCAGCTATGGCAGCTATAGCATCACAAACAAATTCGTCATATGTTAACGAA 
ACTCCAAGCAGTCAACATCATGAAACTATAGAATCCATATCTAATAACTCCGATGGCGATGTAACCCAT 
TCATCAGATGTAGCGCCATCATCTACATCACCTGTCAATTCACCTTCACCAACTTCCTCACCAGCATTA 
GATTTAAAATCTCCAGAATTGTTGCCTCATGATGATACAGATTTAGCTGTTGAACCTTCACGTCATGTT 
GATTATTTATCCCACCAATGGGATGTTTCTGATATTTGGAAGTCTTGGCGATACGTTATTTCCAAAAGA 
AAAGATGTTGCTAATGCTGCAAGATTGGAAAATGCTTCATGGAGAACTTGGGCTCAAAGACGCTCTAAT 
CTCAAGACTATAAGTCCAGAAGTGGTGAATTGGTCGAAAGATAGTGATGTTACTTGGCTTTATGGACCA 
ATATTAAAAGATGATGACCATGTGAATAATGAAAATCACGACTCTGATGCTATTGAAACTACTGCTACT 
AGTTCTGTTGCCGGGGATATATCTATTGCCAAAAAATGTTCCAGTAAGAATGGACCTAAACCAATATTG 
AAAAAGAGAACAATGGAACAACTGATGATAAGTCATTCTAATTTATTAAAATTACAATTGGCAACACAA 
ATACATCAAAAGAAAAGAGAACAAAAATTGAAACAACAAGAAGAATTGAAAAGACAACATCAATTGAAT 
CATCCCGATGAATATTTTGATCCCGAAGCCCTTCTGAACAAATTAAACAGTCAATATAAGAATACAGCT 
CCTACTCATAACACTAGTGTGGCCAAATTACAAAGCTTGTTGAAAACTCCCAATTCTTCATCTTCTGCT 
AGTTTGAAAGATTTGATGAAAGATGAAGCCGTTGTTGTGCCTTCTTCAGAACAAATCAGTCACGATCAA 
AACCAAGAAGATGGTAATGTTTCTGGGGACGTTGAATCCAAAGGTGAAAGACACATACATTTTAATGAC 
GAAGTGATGCAATGTATTGCCATTGATGTGTATTCAGATGATGAGCAACGATATAATTCTGATGAAGAA 
GATTATGATTCTGATGATGACGATGATGATTATTATGATCAATATGAACCATCTAATGACAGTCTAGCT 
CAAAGTCACCTATATGAAGGAGACGATGAATCCATTGAGGAAGCGGATGAAGAGGTAGAGGATGATGAA 
GATGGATCTGAAGATGAAGAAGACGATGAAGGGGGATTCTTTTTAAATGTGAAATCCAATTCCAATGCC 
CCAATAATTTTGGGCCAGCATTCAAGTGCATCAACTTCTACTCCAGTGGCACCATCTTTAAGTCGTCAC 
ACAGATATTACTGATGATACAGCATCAATATCTACCACCAACAGTAAATCTTATAAAACAATTCAATTA 
TTACCTTCAACATCTATTAATTATGGTTCTGATGAATCTAGTGATGAGGCAAACCCTTATACGTCGAGT 
CTTTCTCATAATGTCAATAATGATATTAGTAGAGGTTATGATTATTATTATGATTACAACACTGTATAC 
ACATGTAATCCAAACAATTCAGTGTATGCATCTTATCAAAGTCCAGATGTTGTTGATGTTCCAGAAAAT 
CTTGATATGGGATCCAATTTTGATTATGAATTTATTGAAAATAACGATAGTATCCCTGTAGTAGATACA 
ACATTTGAGAATAATAGTACCATTAATAATATGCCAATTCTGTATAGTCTGCCGTCATCACCTTTATCA 
GTTGCTATTTCCGGTGGAGGTAAAAATTCTGGTGTCACTGTTAATTCCCCAAATTTCCCCATAGTTAAT 
GTCAACTCTAACCCACAACAACAACAACAATCACAAGCAAAACCAAAGCCAAAGACAAAGGCATCTCCT 
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TTCCAATTGAGTGATTCAGAAGATGATTCAAATAGTGATTCGGATGATGATGGTATTTCAGGATTATCA 
ATAGGTACAAGAAGATCTAGTCAAGCTTTAGCTGAACTGGTATTTCAATCATCATTGACAAGTTCTACA 
CAAGAAACAGCACCACAACATTTCCCCGATGCTAAAGAGATTGAACCGGTTGCTGAACATGTTTCGAGT 
ATTAACCCACGATATTCTTCGACTTCGATTTCTAAGCAACCTACAAGTTCAAGTTCACTTTCACAACTG 
TTTTTCGGAGGTGCTGGTGGGTTAAGTAGTACTGATAAAGAGTTGTCGAAACTGTTTTTAGGAGGATCA 
ACGTCAGCATCAACATCAACATCGCATGATGAGAAGACTACTACTATTGATTCTTCAAGTACTGGGTTT 
TTCCAAGTACCAAATAGAGATTATACTCCTTCTCCAGATAATAATACTTTGACTCGTACATTATCTAAT 
ACATCCAAGAAATCTTCACCATTACCACCACAAACAACTTCAGAGAATGCATTCAGAGGTGATGGACAA 
CAATCACAATCACAATCACAATCACAATCACAGTTGCCACTGCAACAACAACTGCAACCACGACGGGGA 
TTATTATTTGATGAAGAAGATTCTGAAGATTCTGAAGATGAAGGAATGGTTATTGGTGGTAAAAGAGAA 
GAAAAGAAATTACATGGACAAGGATATAATGCATTAAGTCAAGTTGCAGGTAGAAATGGTATCCATAGT 
CCAAGTCCACAATTTGGTAATGCTAGTGCACATCTTCAAGATCAAGATCAAGGTCATGAAAATGAACAT 

GGATAA 

YKR075C_homolog 1013aa(SEQ ID NO 546) 

MSLSGEVFSGGATTSQHIEAQDDDHFENTTFKLKRTRSMGLLDEFIPDKLKEQDGNNSEANSSTTAAST 
TSSRNLAAMAAIASQTNSSYVNETPSSQHHETIESISNNSDGDVTHSSDVAPSSTSPVNSPSPTSSPAL 
DLKSPELLPHDDTDLAVEPSRHVDYLSHQWDVSDIWKSWRYVISKRKDVANAARLENASWRTWAQRRSN 
LKTISPEWNWSKDSDVTWLYGPILKDDDHVNNENHDSDAIETTATSSVAGDISIAKKCSSKNGPKPIL 
KKRTMEQSMISHSNLLKLQLATQIHQKKREQKLKQQEELKRQHQLNHPDEYFDPEALSNKLNSQYKNTA 
PTHNTSVAKLQSLLKTPNSSSSASLKDLMKDEAWVPSSEQISHDQNQEDGNVSGDVESKGERHIHFND 
EVMQCIAIDVYSDDEQRYNSDEEDYDSDDDDDDYYDQYEPSNDSLAQSHLYEGDDESIEEADEEVEDDE 
DGSEDEEDDEGGFFLNVKSNSNAPIILGQHSSASTSTPVAPSLSRHTDITDDTASISTTNSKSYKTIQL 
LPSTSINYGSDESSDEANPYTSSLSHimnsroiSRGYDYYYDYim/YTCNPNNSVYASYQSPDVVDVPEN 
LDMGSNFDYEFIENNDSIPWDTTFENNSTINNMPISYSSPSSPLSVAISGGGKNSGVTVNSPNFPIVN 
VNSNPQQQQQSQAKPKPKTKASPFQLSDSEDDSNSDSDDDGISGLSIGTRRSSQALAESVFQSSLTSST 
QETAPQHFPDAKEIEPVAEHVSSINPRYSSTSISKQPTSSSSLSQSFFGGAGGLSSTDKELSKSFLGGS 
TSASTSTSHDEKTTTIDSSSTGFFQVPNRDYTPSPDNNTLTRTLSNTSKKSSPLPPQTTSENAFRGDGQ 
QSQSQSQSQSQLPSQQQSQPRRGLLFDEEDSEDSEDEGMVIGGKREEKKLHGQGYNALSQVAGRNGIHS 
PSPQFGNASAHLQDQDQGHENEHEHEHEENHKNLVGQARGLAKHFFG 

YLR216C_homolog 1221bp public: 1..1221(SEQ ID NO 547) 

ATGTGTAAAGTGGTGAGTGTGTTCGAGAACATTCCACCAGTATTTTTTCCAAATTTATATAAAAATGAG 
ATAAAATTTTCGTTTCTGGTATTTTTCTTTTTCCACCAACTCATGACTGCCACACCTGTTTATTTTGAT 
ATTTCATGCAACGGCAAACCCAAGGGCCGTGTTGTTTTCAAACTCTACGATGATGTTGTTCCTAAAACA 
GCAGCTAATTTCCGTTCCTTATGTACTGGTGACAAAGGTATATCACCAAAATCTGGTAAACCACTTTCC 
TATAAAGACTCAATTTTCCACAGAGTGATCAAAGACTTTATGTGCCAAGGTGGTGACTTTACCGCTCCT 
TCCGACCATTTGGGAACTGGTGGTGAGTCCATTTACGGAGAAAAGTTTGAAGATGAAAACTTTAAGTTG 
AACCATAACAAACCATTTTTGTTGTCAATGGCTAACTCTGGACCAAACACCAATGGCTCTCAATTTTTT 
ATCACAACAGTTCCAACACCACACTTGGACGGTAAACACGTTGTGTTTGGAGAAGTCATTGAAGGGAAA 
TCAATTGTACGTCAATTAGAGAGAAGCGAAAAGGGTGCCAATGACAGACCAGTAGAAGATTGGAAAATT 
GCTGATTGTGGTGAGCTTCCAGCCAACTATGAGCCGGTTGCACTGGGTGCCGATGATGGAACTGGTGAT 
ACGTACGAAGAGATTTTAACCGACAACGACACTATCGACATCAACAACCCGCAATCTGTTTTCGCGGCT 
GTCAGCAAAATCAAGGATATTGGTACCAAACTTTTGAAAGAAGGGAAATTAGAAAAATCATACGAAAAG 
TATACCAAGGCCAATAGCTACTTGAATGATTACTTTCCCGAAGGTTTGTCTCCAGAAGACTTATCAACA 
TTGCATGGCCTCAAATTATCGTGTTACTTGAACGCTGCGTTAGTGGCATTGAAATTGAAACACGGCAAA 
GATGCAATTGCTGCTGCAAACAATGCATTAGAAGTAGAGCAAATCGACGACAAATCCAAAACCAAAGCA 
TTATACAGAAAAGGTATGGGCTATATCCTAGTCAAAGACGAAGAACAGGCTCAAAAGATTCTTGAAGAA 
GCTCTCGAATTA6AACCTAACGATGCTGCTATCCAAAAAGGATTACAAGAAGCTAAACACAACATCAAG 
TTGCGTCGTGACAAACAAAAGAAGGCAATGGCCAAGTTCTTCTCATAA 

YLR216C_homolog 406aa(SEQ ID NO 548) 

MCKWSVFENIPPVFFPNLYKNEIKFSFSVFFFFHQLMTATPVYFDISCNGKPKGRWFKLYDDWPKT 
AANFRSLCTGDKGISPKSGKPLSYKDSIFHRVIKDFMCQGGDFTAPSDHLGTGGESIYGEKFEDENFKL 
NHNKPFLLSMANSGPNTNGSQFFITTVPTPHLDGKHWFGEVIEGKSIVRQLERSEKGANDRPVEDWKI 
ADCGELPANYEPVASGADDGTGDTYEEILTDNDTIDINNPQSVFAAVSKIKDIGTKLLKEGKLEKSYEK 
YTKANSYLNDYFPEGLSPEDLSTLHGLKLSCYLNAALVALKLKHGKDAIAAANNALEVEQIDDKSKTKA 
LYRKGMGYILVKDEEQAQKILEEALELEPNDAAIQKGLQEAKHNIKLRRDKQKKAMAKFPS 

YMR009W_homolog 537bp public: 1..537{SEQ ID NO 549) 

ATGGTCGAATTTTATTTTCATGATAACAAAGATACACTTGAAAATTTTACTGAAGATCACAATTCAGGA 
GAACCAGTTAGTTTTGATCAACTAGCTGAAATTGGTGTTATTTACAAGTACATTACTACCCAGGAAGAA 
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TTAGACGCATTGGCTACTGAAAGAGAATACAAGAATAGAGATGTTGTTACTTTAAACTTACCAGCCTTC 
AATAATGATATTGATGCTTATAATGCCAAAATGCAACAGTTTTACAAAGAACATTATCATGAAGATGAG 
GAAATTAGATATATTGCTGAAGGTGAAGGTTATTTTGATGTTAGAGATAAACAAGATCGTTGGATTAGA 
GCTAAATTATCACCTTACGATTTGTTGATTTTACCAGCAGGAATTTATCATCGTTTTACATTGACTAAT 
GCTGCAAAACACGTCAAGGCAGTTAGATTATTTAAAGATGAACCTAAATGGGAAGCTATCAATAGAGAC 
ACAGGAAAAAATACCGAAGCTCGTGAACTCTATGCTAAGACTATTGCAGTATAG 

YMR009W_homolog 178aa{SEQ ID NO 550) 

MVEFYFHDNKDTLENFTEDHNSGEPVSFDQLAEIGVIYKYITTQEELDALATEREYKNRDWTLNLPAF 
MNDIDAYNAKMQQFYKEHYHEDEEIRYIAEGEGYFDVRDKQDRWIRAKLSPYDLLILPAGIYHRFTLTN 
AAKHVKAVRLFKDEPKWEAINRDTGKNTEARELYAKTIAV 

YMR011W_homolog 1641bp public: 1..1641(SEQ ID NO 551) 

ATGTCTCAAGACAACGTCTCATCAACATCTACAGCTGAGGCTGTAAATAATGAAATCAAAGTCAAAGAT 
GAATTTCGACAAGAAGAACAAGCTCATACTAGTTTAGAAGATAAACCTGTGAGTGCATACATTGGTATC 
ATCATTATGTGTTTCCTTATTGCCTTTGGTGGTTTCGTTTTTGGTTTCGATACTGGTACTATTTCCGGT 
TTCATTAATATGTCTGACTTTTTAGAAAGATTCGGTGGTACTAAAGCTGACGGTACTCTTTACTTTTCC 
AATGTCAGAACTGGTTTAATGATTGGTTTGTTCAACGCTGGTTGTGCCATTGGTGCATTATTCTTGTCT 
AAAGTCGGTGATATGTATGGTAGAAGAGTTGGTATCATGACTGCTATGATTGTCTATATTGTTGGTATT 
ATTGTTCAAATTGCTTCTCAACATGCTTGGTATCAAGTCATGATTGGTAGAATTATCACTGGTCTTGCC 
GTTGGTATGTTATCAGTTTTATGTCCTTTGTTCATTTCCGAGGTTTCTCCAAAACATTTGAGAGGTACT 
TTGGTGTGCTGTTTCCAATTGATGATTACCTTGGGTATCTTCTTGGGTTATTGTACTACCTATGGTACT 
AAGAGTTACTCAGACTCTAGACAATGGAGAATTCCATTAGGTTTATGTTTTGCTTGGGCTTTATGTTTG 
GTTGCTGGTATGGTTAGAATGCCAGAATCTCCACGTTACCTTGTCGGTAAAGACAGAATTGAAGATGCT 
AAAATGTCACTTGCTAAAACTAACAAAGTTTCCCCAGAGGACCCAGCCTTATACCGTGAACTTCAATTA 
ATTCAAGCTGGTGTTGAAAGAGAAAGATTAGCCGGTAAGGCATCTTGGGGTACTTTATTCAATGGTAAA 
CCAAGAATCTTTGAAAGGGTTGTTGTTGGTGTCATGTTACAAGCCTTACAACAATTGACTGGTGATAAC 
TATTTCTTCTACTACAGTACCACTATTTTCAAGTCCGTTGGTATGAATGATTCTTTCCAAACTTCTATC 
ATTATTGGTGTTATTAACTTTGCGTCCACTTTTGTTGGTATTTATGCTATTGAAAGAATGGGTAGAAGA 

CATCTTTATATTGACAAACCAGGTGGTGCTAGTAGAAAACCAGATGGTGATGCCATGATCTTTATGACT 
TCACTTTATGTGTTCTTCTTTGCTTCTACATGGGCTGGTGGTGTTTACTCCATTATTTCTGAACTTTAT 
CCATTGAAAGTTAGAAGTAAGGCTATGGGTTTAGCTAATGCTTCCAATTGGACCTGGGGTTTCTTAATT 
TCTTTCTTTACTTCATTTATTACTGATGCTATCCACTTCTACTACGGTTTCGTCTTTATGGGATGTTTA 
GTTTTCTCCATTTTCTTTGTCTACTTTATGGTTTACGAAACTAAAGGTCTTACCTTGGAAGAAATTGAT 
GAATTGTACTCCACCAAAGTCCTTCCATGGAAATCAGCTGGTTGGGTGCCACCTTCCGAAGAAGAAATG 
GCAACCTCTACGGGATATGCTGGTGATGCCAAACCAGAAGAGGAACACGTTTAA 

YMR01lW_homolog 546aa(SEQ ID NO 552) 

MSQDNVSSTSTAEAVNNEIKVKDEFRQEEQAHTSLEDKPVSAYIGIIIMCFLIAFGGFVFGFDTGTISG 
FINMSDFLERFGGTKADGTLYFSNVRTGLMIGLFNAGCAIGALFLSKVGDMYGRRVGIMTAMIVYIVGI 
IVQIASQHAWYQVMIGRIITGLAVGMLSVLCPLFISEVSPKHLRGTLVCCFQLMITLGIFLGYCTTYGT 
KSYSDSRQWRIPLGLCFAWALCLVAGMVRMPESPRYLVGKDRIEDAKMSLAKTNKVSPEDPALYRELQL 
IQAGVERERLAGKASWGTLFNGKPRIFERVWGVMLQALQQLTGDNYFFYYSTTIFKSVGMNDSFQTSI 
IIGVINFASTFVGIYAIERMGRRLCLLTGSVAMSVCFLIYSLVGTQHLYIDKPGGASRKPDGDAMIFMT 
SLYVFFFASTWAGGVYSIISELYPLKVRSKAMGLANASNWTWGFLISFFTSFITDAIHFYYGFVFMGCL 
VFSIFFVYFMVYETKGLTLEEIDELYSTKVLPWKSAGWVPPSEEEMATSTGYAGDAKPEEEHV 

YMRllOC_homolog 1986bp public: 1..1986(SEQ ID NO 553) 

ATGAGTAAACCATCTTCCATCAAAAAGTCTAAGGCATCTGCTATTAAACCCTCGGCTAATTCAAAATCA 
AAAACCCCAAAAATTGAGACCCCAAAATTGCAACAAGTTGAAACACGATTAGAAGGCGAAGTTCCAACA 
ACTAAAGTTTCAATTAAAAGAAACAGTATTACTACTGAATCTGTTAAGGCTTCAGAAGATAAGTCTACT 

CCACAAAGCACTAACACCCCTGCTGCTGCTGTAGCAAAGTCTAATCCAAATACCAATGCAGAGCCAGCT 
AAAATTCCAAACGAAAAACTGTTAAAAACAGAATCACCACTGAGTCAAAAACAAAACGGTGCAACAACA 
ACAAAGGAAAAATCTGATGTTCTGTTGGAGACAAAATCGACGTCATCAACTACTGTCAGCAACAATAAC 

AGTGGCAAAACACACTCTTTACAGTTTAGATTGAAACAATTACGAAACTTGTACTTTACAATGAAAGAC 
AACCAGGAAGCTTTGTGTGACGCTTTGCAAAAGGACTTTCACCGTCTTCCTTCCGAAACAAGAAACTAT 
GAATTTGCCACTGGATTGAATGAGCTAGTGTTTATTATGTCACAGCTCCACAAATGGAGCAAACCACAA 
CCTGTTGACGAGTTGCCATTGAATTTGTCTTTGAATCCAGTTTACATTGAGAGAATTCCTTTGGGAACA 
ATTTTAGTCATTGCTGCTTTCAATTATCCGTTTTTTGTCTCGATCTCACCAATAGTTGGTGCAATAGCA 
AGTGGCAACACAGTTGCACTCAAGCCTTCTGAGTTAACACCCCGTTTTTCCAAGCTTTTTACTGACTTG 
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TTGGAACAAAAATTTGACAAAATTGTTTATACTGGTAGCGGTTTGGTAGGTACAATAATTGCGAAAAAG 
GCTGCGGAAACCTTGACACCAGTTATTTTGGAGTTGGGAGGAAAGTCACCTGCTTTTGTTTTGGATGAC 
ATTTCTGACAAGGACTTGGCAACTGTTGCTCGAAGAATTGCTTGGGGTAGATTTGTAAATGCTGGTCAA 
ACATGTATCGGTGTTGACTATGTATTGGTGGCAAAGTCCAAGCACGACAAATTTATCCTGGCCTTGCAA 
GAGGTAATTGAAAAAGAGTTTTTTCAAGACGTTGACAAGACGAGAAACTTTACCCATATGATCCATGAC 
CGGGCATTTGAGAAAATGGAGAGTATACTCAACACTACTTCTGGTAATGTGATAATTGGAGGCAAGCTT 
GATCATGGCACAAGATATGTGGGACCTACCGTGATTGATAACGTAACCTGGACAGATTCCTCTATGAAA 
GACGAGATTTTCGGTCCAATTTTACCAATTTTAACCTACACTGATCTTGAAAAATCCTGTCGTGAAATT 
ATTGCTAACCACGATACTCCCTTGGCACAATATATCTTTACAAGTGGACCTACATCTAGACAGTATAAT 
TCCCAAATTAACACTATTACCACTTTGGTTAGATCTGGGGGATTGGTTATCAATGACGTTTTGATGCAT 
ATTGCTTTGCACAATGCTCCGTTTGGTGGTGTTGGAACTTCGGGAAACGGTGCCTATCATGGAGAGTTC 
TCATACAGAGCTTTCACACATGAGAGGACCGTTCTCGAACAACATTTGTGGAATGATTGGGTACTCAAA 
TCAAGATATCCCCCATATGCCAATAAAAAAGACAAATTGATCGCCAGCTCCCAACAAAAGTACGGTGGT 
AGAGTTTGGTTCAATAGAGAAGGGAATGTGAGAATTGGAGGTCCACCCCTCTTGTTTTCTGCTTGGAAC 
AATGCTCTTGGGGTAGCTGAATTAGTACGTGATTTTATTGGAGCTGGTTTGTGA 



YMR110C_homolog 661aa(SEQ ID NO 554) 

MSKPSSIKKSKASAIKPSANSKSKTPKIETPKLQQVETRLEGEVPTTKVSIKRNSITTESVKASEDKST 
PQSTNTPAAAVAKSNPNTNAEPAKIPNEKSLKTESPSSQKQNGATTTKEKSDVSLETKSTSSTTVSNNN 
SVLQYTELSEIPIGVERITKAFHSGKTHSLQFRLKQLRNLYFTMKDNQEALCDALQKDFHRLPSETRNY 
EFATGLNELVFIMSQLHKWSKPQPVDELPLNLSLNPVYrERIPLGTILVIAAFNYPFFVSISPIVGAIA 
SGNTVALKPSELTPRFSKLFTDLLSKALDPEIFFWNGAIPETTCLLEQKFDKIVYTGSGLVGTIIAKK 
AAETLTPVILELGGKSPAFVLDDISDKDLATVARRIAWGRFVWAGQTCIGVDYVLVAKSKHDKFISALQ 
EVIEKEFFQDVDKTRNFTHMIHDRAFEKMESILNTTSGNVIIGGKLDHGTRYVGPTVIDNVTWTDSSMK 
DEIFGPILPILTYTDLEKSCREIIANHDTPLAQYIFTSGPTSRQYNSQINTITTLVRSGGLVINDVLMH 
lALHNAPFGGVGTSGNGAYHGEFSYRAFTHERTVLEQHLWNDWVLKSRYPPYANKKDKLIASSQQKYGG 
RVWFNREGNVRIGGPPLLFSAWNNALGVAELVRDFIGAGL 

YNL031C_homolog 411bp public: 1..411(SEQ ID NO 555) 

ATGGCTAGAACAAAACAAACAGCAAGAAAATCTACTGGTGGTAAAGCCCCAAGAAAACAATTAGCTTCC 
AAAGCTGCTAGAAAATCTGCTCCATCTACTGGTGGTGTCAAGAAACCACACAGATATAAGCCAGGTACT 
GTTGCCTTGAGAGAAATTAGAAGATTCCAAAAATCTACTGAATTATTGATTAGAAAATTACCATTCCAA 
AGATTAGTCAGAGAAATTGCTCAAGATTTCAAAACTGATTTAAGATTCCAATCTTCTGCTATTGGTGCT 
TTACAAGAAGCCGTTGAAGCTTACTTGGTTGGTTTATTC6AAGATACTAACTTGTGTGCTATCCATGCT 
AAGAGAGTTACCATTCAAAAGAAAGATAT6CAATTAGCTAGAAGATTGAGAGGTGAAAGATCTTAG 

YNL031C_homolog 136aa{SEQ ID NO 556) 

MARTKQTARKSTGGKAPRKQLASKAARKSAPSTGGVKKPHRYKPGTVALREIRRFQKSTELLIRKLPFQ 
RLVREIAQDFKTDLRFQSSAIGALQEAVEAYLVGLFEDTNLCAIHAKRVTIQKKDMQLARRLRGERS 

YNL134C_homolog 1086bp public: 1..1086(SEQ ID NO 557) 

ATGAAAGCAGCTATCATTTCTGGATCTTTCGAACCTTATCAATTAGCGGAAATTAAAGATATTCCTCAA 
CAAAAAATAAAAGAAAATGAAATATTAATCAAAGCAGTAGCTTTTGCAATAAACCCAACTGATTGGAAG 

CACATTGTTTATCAATTGGGCAGCCCAGGTGATGTTGTTGGTTGCGATGTTAGTGGGATCATTGAAGAA 
GTGGGTTCTCAAGTAACTGGGTTTGCAAAAGGTGACACTGTAAGTGCTTTTATAACTGGTAATAGATCA 
CCTCGCACTGGAGCTTTTGCAGAATATGTAGCTGTTGATCCTGCTACTTCGATAAAGTACAATAAGAAT 
TTTGAACATTTGACTAATTTACAAGTATCTGAAATCCACTCATTTGAAGGGGCAGCAAGTATTAATTTA 
GGTTTGGTTACCGTTGGGCTTTCATTTTCTCATTACTTACGAATTGACAACAAAAAGCAACCTGGGGAT 
AGTATTTTGATTTGGGGAGGAGCAACTGCAACTGGAGTTCTAGCCATTCAGGTTGCCAAACTAGTGTAT 
AATCTCAAAGTAATCACCACAGCATCACCCAAAAACCACACCCTCTTGAAACAATTAGGGGCAGATTAT 
GTTTTCGATTATGGAGACGCTGATGTTGTCAATAAAATTAAGAATATTGGCCAAATTAAATTTGCTCTT 
GATACGATTGCAACACCAGAAACGTTTCAAAAAGTTTACGACTCAACAGAGGGGTCTCAAGAAGTATTT 
ATTGATTCCTTAGCAGGTTTAGACTATCGATCAATTGCTGCCAATGATGCCAGAGGAGATCAAGTACAT 
TGGGGGCACACCATTGCTTGTTTGGCATCTTTAAAAGAGAAAACTGTGTTTAATGAAAATTATGTTCAA 
ACACCTGAATTGTTAGATGATTTTACTCAGTGGTGGCAAAAGGTGGTCCCTCAAATAATTGATCGTATT 
AAACATACAAATTTAAAGTTATTAAATGAAGGATTAGACTCCGTAAGTGAAGGGTTAGAATTGTCTAGA 
AATAATAAACTCTCTGCTGAAAAGGTTGTATTTAGAGTTCTGGATCTGTGA 
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YNL134C_homolog 361aa(SEQ ID NO 558) 

MKAAIISGSFEPYQLAEIKDIPQQKIKENEILIKAVAFAINPTDWKHIVYQLGSPGDWGCDVSGIIEE 
VGSQVTGFAKGDTVSAFITGNRSPRTGAFAEYVAVDPATSIKYNKNFEHLTWLQVSEIHSFEGAASINL 
GLVTVGLSFSHYLRIDNKKQPGDSILIWGGATATGVLAIQVAKLVYNLKVITTASPKNHTLLKQLGADY 
VFDYGDADWNKIKNIGQIKFALDTIATPETFQKVYDSTEGSQEVFIDSLAGLDYRSIAANDARGDQVH 
WGHTIACLASLKEKTVFNENYVQTPELLDDFTQWWQKWPQIIDRIKHTNLKLLNEGLDSVSEGLELSR 
NWKLSAEKWFRVSDS 

YWR002C_homolog 798bp public: 1..798(SEQ ID NO 559) 

ATGACGTCTTCATCTTCTCAAAAATCTGTTGGATCTTCAATCATAGATGCAAACCAAGGACCAATAAAA 
AAAGTTGAAATTGCTGGAGAGGGTGGTGAATTTGTTATTATCAATCGTCACAAGTACTACAGACATGAC 
TTGATGGCTGCCTTCGGGGGTACTTTAAACCCAGGTGCTTCTCCTTGGCCAAAGATCAATATCAACCCT 
GCTCCCCTCGGGTTATGTGGGTTTGCCATGACCACTTTTGTCTTATCCCTTTACAATGCCCAAGCTATG 
GGTATCAAAGTTCCAAATGTGGTAGTTTCACTTGCATGTTTCTACGGTGGTGCAGCTCAATTTTTTGCT 
GGATGTTTTGAGTTTGTGACTGGAAATACATTTGGTATGACTGCATTGACATCTTACGGTGCCTTCTGG 
TTGAGTTATTCAGCAATCTTGGTTGATAGTTTTGGTATCGCTGCAGCCTACGAAGCTTCTGAAGAAACA 
GCTTCACAGTTACCAAATGCCATTGGATTTTTCTTACTTGCTTGGGGTATCTTTACATTTATGTTGTGG 
TTGAACACTTTAAAATCTACAGTTACTTTCAGTTCCTTGTTTTTCTTATTGTTTGTAACATTCCTTTTG 
TTAGCTGGTGGTGAATTTAGTGGAAGAGTCGGTGTTACTAGAGCTGGTGGTGTTTTTGGTGTTATCACA 
GCCATTGTTGCTTGGTGGAATGCCTTAGCCGGTACTGCTACTCCAACCAACTCTTACTTCCAACCTGTT 
TCTATTCCATTGCCAGGTAACGTTGTTTTCAAGAAATAG 

YNR002C_homolog 265aa(SEQ ID NO 560) 

MTSSSSQKSVGSSIIDANQGPIKKVEIAGEGGEFVIINRHKYYRHDLMAAFGGTLNPGASPWPKININP 
APLGLCGFAMTTFVLSLYNAQAMGIKVPNVWSLACFYGGAAQFFAGCFEFVTGNTFGMTALTSYGAFW 
LSYSAILVDSFGIAAAYEASEETASQLPNAIGFFLLAWGIFTFMLWLNTLKSTVTFSSLFFLLFVTFLL 
LAGGEFSGRVGVTRAGGVFGVITAIVAWWNALAGTATPTNSYFQPVSIPLPGNWFKK 

YOL139C_homolog 630bp public: 1..630(SEQ ID NO 561) 

ATGTCTGAAGAATTAGCTCAAAAAACTGAAGAATTGTCATTAGATTCCAAGACTGTTTTTGATTCCAAA 
GAAGAATTTAATGCAAAGCATCCATTGAACAGTAGATGGACATTATGGTACACTAAACCACAAACCAAC 
AAGAGTGAAAACTGGCATGATTTATTAAAGCCAGTTATAACTTTCTCATCTGTTGAAGAATTTTGGGGA 
ATTTACAACTCGATTCCACCAGCAAATCAATTACCTTTGAAATCAGATTATCATTTGTTCAAAGAAGGA 
ATTAGACCGGAATGGGAAGATGAGGCTAACTCAAAAGGTGGTAAATGGCAATTCTCCTTCAACAAAAAA 
CTGGAAGTCAATCCAATCATAAATGATTTGTGGTTAAGAGGTTTGTTGGCAGTTATTGGTGAAACCATT 
GAGGATGAAGAAAACGAAGTCAATGGGATTGTGTTGAATATCAGAAAGCAAGCTTACAGAGTCGGTATT 
TGGACCAAAGATTGTGATGAATCCAAATTAAAGACTGTCGGTGAGAGATTGAAGAAAGTCTTGCAATTA 
AACGATGAACAAAAAGTTGAATTCATGTCGCATGATGCTTCCAATACTAGAGGCGCTGAACCTCAAATT 
GTTTTGTAA 

YOL139C_homolog 209aa{SEQ ID NO 562) 

MSEELAQKTEELSLDSKTVFDSKEEFNAKHPLNSRWTLWYTKPQTNKSENWHDLLKPVITFSSVEEFWG 
lYNSIPPANQLPLKSDYHLFKEGIRPEWEDEANSKGGKWQFSFNKKSEVNPIINDLWLRGLLAVIGETI 
EDEENEWGIVLNIRKQAYRVGIWTKDCDESKLKWGERLKKVLQLNDEQKVEFMSHDASNTRGAEPQI 

VL 

YOR120W_homolog 838bp public: 1..888(SEQ ID NO 563) 

ATGCCAGCTCAATTGCAAGTTAACACTGATTATTTCACTTTAAACAATGGAAACAAAATCCCAGCTGTT 
GGATTAGGTACTTGGCAAGCAACCAATGAAGACGAAGCTTACAGAGCCGTCTTAGCAGCTCTTAAGAAC 
GGATACAAGCACATTGATACCGCTGCAATTTATGGAAATGAAGAACAAGTCGGTAAAGCCATCAAGGAC 
TCTGGAGTTCCAAGAGAAGAATTGTTTGTTACTACTAAATTGTGGAATGCTGACCATAAAAATATTGAA 
GAAGCCTTAGAGACTTCATTGAAAAAATTGGGTCTTAACTATGTTGACTTGTACTTGATCCATTGGCCA 
GCTTCAATTGACAAGTCAACTAATAAACCATATACTGATTTTGATTATGTTGATACTTATAGAGGTTTA 
CAAAAAGTTTATAAGAACAGCAAGAAAATCAGAGCAATTGGTGTTTCTAATTTCACCAAAAAGAAATTG 
GAAAGGTTATTGTCTTCGGAAGGTGTCGATGTTGTTCCTGCTGTCAACCAAATTGAAGCTCACCCATTG 
TTGACTCAGCCTGAATTGTATGATTATTTGAAAGAAAAAGGTATCGTTTTGGAAGCTTATTCACCATTG 
GGTTCTACAAACTCTCCATTATTCAAGAACGAAACCATCGTTAAAATCGCTGAAAAGAATGGTGTTGAA 
CCAGCTCAAGTTTTGGTATCTTGGGCAATTCAAAGAAAGACTGTGGTTTTGCCTAAATCCGTCACCGAA 
TCAAGAGTTATTTCTAACTTGAAAACATTCACTTTACCTTCAGAAGATTTCGAAACATTGAACAAATTG 
TCTGAAAAAGATGGTGTTGTCAGAACTTGTAACCCAGCTTTCAACAACTTTGATGATTAA 
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YOR12 0W_homolog 295aa(SEQ ID NO 564) 

MPAQLQVNTDYFTLNNGNKIPAVGLGTWQATNEDEAYRAVLAALKNGYKHIDTAAIYGNEEQVGKAIKD 
SGVPREELFVTTKLWNADHKNIEEALETSLKKLGLNYVDLYLIHWPASIDKSTNKPYTDFDYVDTYRGL 
QKVYKNSKKIRAIGVSNFTKKKLERLLSSEGVDWPAVNQIEAHPLLTQPELYDYLKEKGIVLEAYSPL 
GSTNSPLFKNETIVKIAEKNGVEPAQVLVSWAIQRKTWLPKSVTESRVISNLKTFTLPSEDFETLNKL 
SEKDGWRTCNPAFNNFDD 

YOR122C_homolog 381bp public: 1..381(SEQ ID NO 565) 

ATGTCTTGGCAAGCCTACACTGATAACTTAATTGCTAACGGTAAAGTCGATAAAGCAGCCTTATATTCA 
AGAGCCGGTGACGCATTATGGGCCCAATCGGGATCATTCGAATTACAACAACCAGAAATCACTGAAATT 
GCCAAAGGTTTCGATAGTGCTGAAGGTTTGCAAACCAGCGGTTTACACGTTCAAGGCCAAAAGTACTTT 
TTGTTAAGAGCTGACGACAGATCAATTTATGGTAAACACGAAGCCGAGGGTGTTATTTGTGTTAGAACT 
AAACAAACTATTTTGATCGCCCATTATCCAAGTGGTGTTCAACCAGGTGAAGCTACCACTCTTGTTGAA 
AAATTAGCCGATTACTTGATCAATGTCGGTTATTAG 

YOR122C_homolog 126aa(SEQ ID NO 566) 

MSWQAYTDNLIANGKVDKAALYSRAGDALWAQSGSFELQQPEITEIAKGFDSAEGLQTSGLHVQGQKYF 
LLRADDRSIYGKHEAEGVICVRTKQTILIAHYPSGVQPGEATTLVEKLADYLINVGY 

YOR261C_homolog 993bp public: 1..993(SEQ ID NO 567) 

ATGTCAACAACTGCAACTAGCACAAATGAATTGGCCCTTTTGGATAAGTCAGTAGTAGTTTCTCCGTTG 
GTTTTACTATCTGTGGTGGACCATTATAATAGAGTTGCCAAA6ATTCTAAGAAGAGAGTTGTTGGGGTA 
ATATTAGGAGATAACTCTACTGACACAATCAAAGTTACAAACTCGTACGCAATTCCTTTTGAAGAA6AC 
GAGAAGAACCCTGGAGTATGGTTTTTGGACCACAATTTTATAGATTCAATGGGAGAAATGTTTAAAAAA 
ATTAATGCCAAAGAGAAATTGATTGGCTGGTACCATTCAGGACCTAAATTGAAACCATCAGATTTGAAA 
ATTAATGAGGTTTTCAGAAGATACACCGACAACCCATTGTTGTTAATTGTTGACGTTCAACCAAGAGAA 
GTTGGTATTCCAACAGATGCATATTTTGCCGTTGATGATATTAAAAACGATGGCTCTGCTGCTGAAAAG 
ACATTTATTCATGTCCCTTCCTTGATTGAAGCAGAAGAAGCTGAAGAAATTGGAGTTGAACATTTGTTA 
AGAGACATCAGAGACCAAGCTGCTGGTAACTTGTCCTTAA6AGTTTCTGAAACACATCAATCATTATTG 
GGTTTACATCAGAAGCTTGGAGAAATTGCAAATTATTTGGATAAGGTTTACCAAAAGAAATTACCTATG 
AATCATACTATTTTGGGGAAATTACAGAATGTTTTTAATTTGTTGCCAAACTTGATGCAACAACTGGGG 
AGTGATCTCGATGGTGGTTCAGACTCGTCTCATGCATTAGCCACTGCATTTACTGTCAAGACAAATGAC 
GAATTGATGATCATATACATTAGTACATTAGTTCGAGCTATTATTGCATTCCATGATTTGATCGAAAAC 
AAGTTAGAAAATAAAAAGTTGAACGAAAATAAAGCACAAGCTTCCGTGGCTGAACTGTCATTAAATAGC 
GAAAAGAAAGATTCTATAGAAGATTAA 

YOR261C_homolog 330aa(SEQ ID NO 568) 

MSTTATSTNELALLDKSVWSPLVLLSWDHYNRVAKDSKKRWGVILGDNSTDTIKVTNSYAIPFEED 
EKNPGVWFLDHNFIDSMGEMFKKINAKEKLIGWYHSGPKLKPSDLKINEVFRRYTDNPLLLIVDVQPRE 
VGIPTDAYFAVDDIKNDGSAAEKTFIHVPSLIEAEEAEEIGVEHLLRDIRDQAAGNLSLRVSETHQSLL 
GLHQKLGEIANYLDKVYQKKLPMNHTILGKLQNVFNLLPNLMQQSGSDLDGGSDSSHALATAFTVKTND 
ELMIIYISTLVRAIIAFHDLIENKLENKKLNENKAQASVAESSLNSEKKDSIED 

YPR035W_honiolog 1122bp public: l.,1122(SEQ ID NO 569) 

ATGACTACTTCCCTTACAGAACAAACTGCTATTTTGGCCAAATATTTGGAATTGTCTCAAAATGGTAAA 
ATCTTAGCTGAATACGTCTGGATTGATGCTGAAGGTAACACTAGATCCAAATGTAGAACTTTATCCAAA 
AAACCAACTAGTGTTGATGATTTACCTGAATGGAATTATGATGGTTCATCTACTGGTCAAGCTCCAGGC 
CATGATTCTGATGTGTATTTAAGACCAGTTGCTTTTTATCCTGATCCATTTAGAAAAGGTGACAATATC 
ATTGTTTTAAATGAATGTTGGAACAATGATGGTACTCCAAACAAATTTAATCATCGTCATGAATGTGCT 
AAATTGATGAAGGCTCATGCTAGTGAAGAAGTTTGGTTTGGTTTAGAACAAGAATATACTTTATTTGAT 
CAATATGATTATCCTTATGGTTGGCCAAAAGGTGGATTCCCAGCTCCTCAAGGTCCATTCTACTGTGGG 
GTTGGTACTGGTAAAGTTGTTGCTAGAGATGTCATTGAAGCTCATTATCGTGCTTGTCTTTATGCTGGT 
ATCAACATTTCTGGTATTAATGCCGAAGTTATGCCATCTCAATGGGAATTCCAAGTTGGTCCATGTGAA 
GGTATTGAAATGGGTGATCAATTATGGATTGCTCGTTATTTATTACAAAGAGTTGCTGAAGAATTTGCC 
GTCAAGATTTCCTTCCATCCAAAACCTTTGAAAGGTGATTGGAATGGTGCTGGTTGTCATACTAATGTT 
TCTACCAAATCTATGAGAGTGCCTGGTGGTATGAAAGTTATTGAATCTGCTTTGAGTAAATTGGCCAAA 
AGACACAAGGAACATATGTTATTGTATGGTGCCGATAATGATCAAAGATTAACTGGTCGTCATGAAACT 
GGTCATATGGATACTTTTTCATCAGGTGTTGCTAACAGAGGTGCATCTATCAGAATTCCAAGACAAGTT 
GCTAAAGAAGGATATGGTTATTTCGAAGATAGAAGACCAGCTTCTAACATTGATCCATACTTGGTCACT 
GGTATCATGGTGGAGACAATCTGTGGTTCTATTCCAGATGCTGATATGGCTAAAGAATTCCTTAGAGAA 
AGCAGTGATGATAACTAA 
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YPR035W_homolog 373aa(SEQ ID NO 570) 

MTTSLTEQTAILAKYLELSQNGKILAEYVWIDAEGNTRSKCRTLSKKPTSVDDLPEWNYDGSSTGQAPG 
HDSDVYLRPVAFYPDPFRKGDNIIVLNECWNNDGTPNKFNHRHECAKLMKAHASEEVWFGLEQEYTLFD 
QYDYPYGWPKGGFPAPQGPFYCGVGTGKWARDVIEAHYRACLYAGINISGINAEVMPSQWEFQVGPCE 
GIEMGDQLWIARYLLQRVAEEFAVKISFHPKPLKGDWNGAGCHTNVSTKSMRVPGGMKVIESALSKLAK 
RHKEHMLLYGADNDQRLTGRHETGHMDTFSSGVANRGASIRIPRQVAKEGYGYFEDRRPASNIDPYLVT 
GIMVETICGSIPDADMAKEFLRESSDDN 

YMR099C_homolog 900bp public: 1..900(SEQ ID NO 571) 

ATGCCAGTTGAAGAGCTTGAAGACCGTGTTATCATTACTGATCCAAATGACTCAACTAACAGAGCCACC 
ATTTTGAAATTTGGTGCTACTGTAGTTTCTTGGAAAAACAATAATCAAGAAAAATTGTGGTTATCAGAA 
GGTGCTCATTTAGATGGAAGTAAAGCCGTTAGAGGTGGTATCCCATTAGTTTTCCCAGTTTTCGGTAAA 
CAAAAAGATTCAAATCATCCAACTTTCAAATTACCTCAACATGGATTTGCTCGTAATTCAACTTGGGAA 
TTCTTGGGACAAACTCAAGAAAGTCCTATTACGGTTCAATTTGGATTAGGTCCAGAAAATGTTGATCCA 
GAAACTTTGAAATTATGGAATTATGATTTCACTTTGATTTTAACTGTTAGTTTGACTAAAGATAAATTG 
GTTACTTCAATTGACGTGGAAAACACTGGTAAAGAAGCATTTGAATTTAATTGGTTGTTCCATACATAT 
TATAGAATCCATGACATCACCGATACATTAGTTACCAATTTAATTGACCAACAATGTTACGATCAATTG 
ATTGGTGAATCATATATCGAAAAGGCACCAGTTATCAGTTTCCATGAAGAATTTGATAGAATTTATTCA 
AAAGTCAGTTTGGAAAAATCCATTCAAGTCGTTGATAAAGGTCAAGTTCTTTTCAATCTTCATAGAAAA 
AACTTGCCTGATTCCGTTGTATGGAATCCATGGACTAAGAAAGCTGAAGGTATGGCTGATTTCCAACCA 
AAATCAGGGTTTCATCAAATGGTCTGTGTTGAGCCAGGTCATGTTAACTCAATGGTCTCTTTACCAGCT 
GGTGGGAAATGGTCAGGTGGTCAAGAAATCACTATTGGCGGTGAGATTAAAGTTCAAGCTAATATTTAT 
TAG 

YMR099C_homolog 299aa(SEQ ID NO 572) 

MPVEELEDRVIITDPNDSTNRATILKFGATWSWKNNNQEKLWLSEGAHLDGSKAVRGGIPLVFPVFGK 
QKDSNHPTFKLPQHGFARNSTWEFLGQTQESPITVQFGLGPENVDPETLKLWNYDFTLILTVSLTKDKL 
VTSIDVENTGKEAFEFNWLFHTYYRIHDITDTLVTNLIDQQCYDQLIGESYIEKAPVISFHEEFDRIYS 
KVSLEKSIQVVDKGQVLFNLHRKNLPDSVVWNPWTKKAEGMADFQPKSGFHQMVCVEPGHVNSMVSLPA 
GGKWSGGQEITIGGEIKVQANIY 

YBL085W_homolog 3519bp public: 1..3519(SEQ ID NO 573) 

ATGGATGGTGGCGATACTTATATATGTATAAAACAATTTAATGCCAGATTAGGCGATGAATTGAGTCTT 
AAAATTGGCGACAAAATTCAAGTATTGGCTGACGATAGAGAATATAATGATGGTTGGTACATGGGCAAA 
AACTTGTTGACTGGAGAAGCAGGCTTATATCCAAAAACATTTACTCAATTAATAACCAACAATGATAGT 
AAAACACTTCTTAGATCGAGGTCAAGAAGAATGATGGCACCTAAAAGTTCCGACCAAGAAACAACACCA 
AAGGACACCACTACTCCCGTGGTGTCGAGTAATCTCAATCCCAACACTCCTCCAAATTACCCTCCAACA 
TTGTCATCTTCAACAGAACCTTCCCATTTAGCTGAACCAATGTCTCAGTTAAATTTAAATAAAGATTCT 
CAATCTTCTCAATATACTGGGTCTCATTTGAACAGCCAAATTGATAGAGCATTACAAGAACTTCAAGGG 
TCTAATGCCGACTTGACCAATTCTGGCAATAGTTTTAATGAGCACAGAAACCACCACTACAATAACAAC 
ACTAATAATAATAATAATAATAATAATAATGCTGCTACTAGTAATAATTACAAACAACCACAGTTAATG 
TCGAAGAAATCAAATGATAGTCTTTCTAGTCAATATCAATATCAATCACAATCCCAACAACCAAAACAT 
TTGAGTGGAGATAAATCTCGACAATCCTTAACTGACGATTTGGACCCTTTGAAAGCAAATACTTGGACA 
CCAAAGCAAGTTTCTTCTTATTTTGCCTTGGTGTTAGGGTTTGATATGGATGTGGCTGGGAAATTTGCT 
CAACACAAAATCACTGGAGAAATCTTGTTTGAATTGGATTTAAATCTTTTGAAAGAATTGGATATTGAT 
TCATTTGGTACCAGATTCAAATTATATAAAGAAATTGGGAAATTAAAGGAATTGAATACTGAAGGAGTT 
AAAGATAAACAATTGAGAACAGATTCTCTGTCGACTGGATCAACTGGTAAAAATGACACTACGTCATCA 
GCATTAAATTCTCCACCAACTGCTTCCACAACTTTACACGATGCCGTGCCTCATATCGATGATAATAAT 
ATGTTAAATAATACTGGCAAACAACAAACACAACTAATGCCATCAGCCGTTTTGACCAACACTTCTGAC 
TACAATAATAATAGTCAACAACAAAGTGGTTCTCAACATCATCAGAGGAAAAGGTCACTGTCGGTGGAT 
GTTGCCCCACAACAATACTTGGCTTCTGATTCTACATTTATGTCGCCTAGAAGAGCTCCTCAACCACCA 
TCTGGTGAGAGCCCAATTGATACAAGTTATAAATTTGGTGCTGGAAGCGAATACGATAGACCACCTTCA 
CACTATGGCATGTACATGACACGTACTAACGCTTCAAGTCATGCCTTGGGAAGTTCATCACCAGGAATC 
AACTCACGACCAGCTTCATCAATTTATGATCTGTTTTCCAATCATAATAGAAATGGATCATCAACTTCA 
AAACAACACCACAAGAGAAATTCATCAGTAACCAACAATAACAATAACAATAACGGTAACAGCAACCAC 
AAGCATCATCACAGACGTCATTCTTCGGTATTCTCATACCTTTCGTCTGGTAATGATGATTCGGCAAAA 
CCAACACCAAAATTATTGAGTAGTAAGTTCCAAAGTAACAATTTGTACAAGGGTGGTGATGATGGTCAT 
GGAGATTTCACTTCTTCAAGCAATAACAACAACAATAACAGTAAGTTAGTGTCGCCAGCCCAGATCAAG 
AGAGAAACCACTAGTGGTCAATCGTCTCTTCATGAATCAGGATCCAAATCGAAAGGAAAATCACAAATT 
TTTGATTTATCCAATTCACCAGTTGATATTGATGATGCCAAGTTTTCTCCAAAAAAACTGAATTCCGTA 
TCAGTTCGCACCAAGTCAATGGATGCAATTGGTGGTAATGGAGACGATAGACGTGTTGCTAGTGATTCT 
ACAGGATTGAGTCAATCAAAACCTAATAATTCATCAAGACTTAAAGGCATTCGTGCCACGTCAACTCAA 
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AGTTTCCGAAGTTTAACAGGGTCGAAGAAACTGAAAACATCAGCATTTCAAGAAGGTATACGTGAGATT 
ACTCCTGATGAAGCCATTAAAACTGCCAGTCATAGTGGTTATATGTCTAAACGTTCAAATAACAATTTA 
GCGTGGAGAACAAGATATTTCACATTACACGGTACCAGATTATCATATTTCCAATCTTTGAAAGATAAA 
AAGGAAAAAGGTTTGATTGATATTACTGCTCATAAAGTGATACCTATTGATAGTGCTAGTGATGATACT 
GATAAAGCTGATAGATATGCTGCGATGTATGCCTCGACAACATTTGCTGGTAATTATTGTTTTAAATTG 
GTTCCACCGGCTCCAGGGTTTAAAAAGGGGTTAACGTTTACGCAACCGAAAACTCATTATTTTGCTGTT 
GAAACAGAAGAAGAAATGAGAGCTTGGGTCAAAGCATTAATGCAAGCCACTATTGATATTGATGATTCT 
GTTCCTGTTGTGAGTAGTTGTTCTACCCCAACTGTCAGTTTGAATAAAGCTCAAGAATTGTTAGCTAAA 
GCCAGAGAAGAAACCAAATTACGAGATGAACAACTAAAAGCTAATGGCTACATTAGAAGCTTAGAAGAT 
ATCAATGATACTTCATTTCTGGCATCTTTGGATTATCCTGATATGAGTGGAGATATTGGTTTTGGTAGT 
ACTTCTCCAGTAGCAGCAACTTCAGCACCTAAATTGACTCTTGATACTAATTTTAATAGGAAAAGTTCT 
GGAACTATGGGAACAACGGGGACAATAGGTACTCCAGGAACATCAGGTGGTACGGTACCAACAACACCA 
CAAATACCACGATCATCAAGTCAAAGTGGTGGGTTTGCTTCACCTTATTTATTAGCTTCTGGGTTATTA 
TCACCCAAATCAGGAGGTGGTGCCGGTCCAGGAGGAATTGTATCATCGTCTTCTCCAATTAATGAAAAT 
GGACCTTTAAGAAATTCAACTTCAAATTCAGAATATTTTGGTGATATTACTTATAAAAGTTTAAAACCA 
CCATCTCGACAAAATTCCCAATATGCAAGTATCACTAGTGGTGGTGGCAGTATTGGGTTTGGATATGGT 
TCCAACAATAGTGGCCTAGGTGGACCAGCAACAGCAATTGGAGGAGGAGGAGGAGGAGTATTATCATCA 
TCCACTCCATATTCTACTGGTTCTGGATCAACAGCAAGTTCAATGAATTATAATAATCATAACAACAAC 
AACAACAACAACAATTCTGTTAATAGTCCGATTAATGAATTTAGATCTTCAAGGGATTTGAAATCATCA 
TCGTCACCAACGACAACAACAGGTACATCTTCAACATCAGGGAAAAAACCCCAATCACGTAGAACATCA 
GATAAAATGTTGGGATTTTCAAGTGATGCTTCAGGTAGTCATACTTTTGTTATTAAACCGAAAAAATAA 

YBL085W_homolog 1172aa(SEQ ID NO 574) 

MDGGDTYICIKQFNARLGDELSLKIGDKIQVLADDREYNDGWYMGKNLLTGEAGLYPKTFTQLITNNDS 

KTLLRSRSRRMMAPKSSDQETTPKDTTTPWSSNLNPNTPPNYPPTLSSSTEPSHLAEPMSQLNLNKDS 

QSSQYTGSHLNSQIDRALQELQGSNADLTNSGMSFNEHRNHHYNmXNNNNMN^^ 

SKKSNDSLSSQYQYQSQSQQPKHLSGDKSRQSLTDDLDPLKANTWTPKQVSSYFALVLGFDMDVAGKFA 

QHKITGEILFELDLNLLKELDIDSFGTRFKLYKEIGKLKELNTEGVKDKQLRTDSSSTGSTGKNDTTSS 

AUflSPPTASTTLHDAVPHIDDKnSIMLlWrGKQQTQIJIPSAVLTNTSDYNK^ 

VAPQQYLASDSTFMSPRRAPQPPSGESPIDTSYKFGAGSEYDRPPSHYGMYMTRTNASSHALGSSSPGI 
NSRPASSIYDSFSNHNRNGSSTSKQHHKRNSSVTNMTOJlSnymGNSiraKHHHRI^ 

PTPKLLSSKFQSNNLYKGGDDGHGDFTSSSNNNNNNSKLVSPAQIKRETTSGQSSLHESGSKSKGKSQI 
FDLSNSPVDIDDAKFSPKKSNSVSVRTKSMDAIGGNGDDRRVASDSTGLSQSKPNNSSRLKGIRATSTQ 
SFRSLTGSKKSKTSAFQEGIREITPDEAIKTASHSGYMSKRSNNNLAWRTRYFTLHGTRLSYFQSLKDK 
KEKGLIDITAHKVIPIDSASDDTDKADRYAAMYASTTFAGNYCFKLVPPAPGFKKGLTFTQPKTHYFAV 
ETEEEMRAWVKALMQATIDIDDSVPWSSCSTPTVSLNKAQELLAKAREETKLRDEQLKANGYIRSLED 
INDTSFSASLDYPDMSGDIGFGSTSPVAATSAPKLTLDTNFNRKSSGTMGTTGTIGTPGTSGGTVPTTP 
QIPRSSSQSGGFASPYLLASGLLSPKSGGGAGPGGIVSSSSPINENGPLRNSTSNSEYFGDITYKSLKP 
PSRQNSQYASITSGGGSIGFGYGSrmSGLGGPATAIGGGGGGVLSSSTPYSTGSGSTASSMirraNHNl^ 
NNNNNSVNSPINEFRSSRDLKSSSSPTTTTGTSSTSGKKPQSRRTSDKMLGFSSDASGSHTFVIKPKK 

YBR019C_homolog 2028bp piiblic: 1..2028(SEQ ID NO 575) 

ATGTCAAACGAATATATTCTTGTTACTGGTGGTGCAGGTTACATTGGTTCTCATACAGTTATTGAATTA 
ATCAGTAATGGATATAAAGTAGTCATTGTTGATAATTTAAGTAATTCTTCCTATGATGCAGTTGCTAGA 
ATTGAATTCATTGTCAAACAACATGTTCCATTCTATGATGTTGATATCAGAAATTATGAGCAATTGAAT 
AAAGTTTTCCAAGATTATAAGATCTCTGGAGTCATTCATTTTGCTGCTTTGAAAGCTGTTGGTGAATCA 
ACAAAAATCCCCTTAGCATATTATGATAATAATGTATCAGGTACTGTCAACTTATTGGAAGTATGTAAA 
GCCAATGATGTGAAGACAATTGTTTTCAGTTCTTCAGCTACTGTCTATGGTGATGTTACTAGATTTGGT 
GATAATTCAATGATTCCTATCCCTGAACATTGTCCAATGGATCCAACAAATCCATATGGAAGAACAAAA 
TTCATTATTGAGTCGATTTTAAAAGATATTTATAATAGTGATGATGCTTGGAAAGTAGCAATTTTGAGA 
TATTTCAACCCAATTGGTGCTCATCCATCTGGTTTATTAGGTGAAGATCCATTGGG6ATCCCAAATAAC 
TTATTACCTTATTTGGCTCAAGTTGCTATAGGTAGACGTGAAAAATTGTCTATTTTCGGAAATGATTAT 
AATAGTCGTGATGGTACCCCTATTAGAGACTATATTCATGTGGTTGATTTGGCAAAGGGTCACATTGCT 
GCATTGGCGTATTTGAAAAACTTGCAATCTAAAGGCTTGTATCGTGAATGGAATTTAGGTACTGGTAAA 
GGATCCACTGTTTTTGAAGTTTATCATGCATTTAGTAAAGTTGTTGGTAGAGAATTGCCCCATGAAGTT 
GTTGGAAGACGTGCTGGGGATGTCTTGGATTTGACTGCTAAGCCAGACAGAGCAAACAAGGAATTGCAA 
TGGAAAACTGAACTTACCATTGATGATGCTTGTAAAGATTTATGGAAATGGACTACTGAGAACCCTTTT 
GGATTCAACATTGAGAATTATTCTTGGAAAGAATTTGATGGGTTCAATAACCGTTTGCACAGTTTTGTT 
GCTGGTGACTTGAAAGTTAACTTAGCGAATCGTGGTGCATTGATCCAAGCTATCACGTTGAAGGATTCC 
AATATGGTCAAAGCTTATAATAATGCTGAAGATTTCAAATCTGAAACTAACCCATTTTTCGGTACCACT 
GTTGGTAGATATGCCAATAGAATTTCCAATGGAGAATTTAAATTGAATGGAAAAGTGTACAAATTAACT 
AAAAATGAAGGAGCAAACAACTTGCATGGTGGTGCAAATGGATTCGATAAACAAGATTTCTTTGGTCCA 
GTTGTGAAAAGTCGTGATGGTAAGTTTTTCGTTGATTTCTTGTTGGTTGATAAAGATGGTAATGATGGG 



wo 02/064766 



PCT/EPOl/15398 



172/251 

TTCCCAGGTGAGCTTGAAGCTATCGTACATTACACAATTGATGACTCCTCAGTGGAAATTGAATATGAA 
TGTCAATTATTATCTGGTGAAGCAACAATTGTCAATATGACTAACCATAGTTATTTCAATGTTTCCAAC 
TCAGACACTATTGAAGGAACCGAGGTAAAATTGATTACTGATAAAATGTTAGAAGTGGATTCACAATTA 
TTACCAACTGGTAAATTTATTGAAAATGAAAAAGCTGCTAGCCCAATTGTGTTAAATGAGAATGACGTA 
TTTGACAATTGTTTTATTGTTGATGAAGAATGTGGTATAGATACTCGTGATAAACCTTTGAAACAAGTC 
TTTGAAGCAACTAGTTTTGTCACAAACAACAAATTGAAGATATCCACCACTGAACCAGCTTTCCAATTT 
TACACTGGTGACGGTGTTAATACTAAAGGTTTTGGGAAAAGATGTGGTTTCTGCGTGGAACCAAGTAGA 
TTTATTAATGCAATCAATCACAAAGAATGGTCTAATCAAGTCATCTTGAAAAAAGGTGATGTTTATGGA 
AGTAAAATTAAATATGAATTTCAATAG 

YBR019C_homolog 675aa{SEQ ID NO 576) 

MSNEYILVTGGAGYIGSHTVIELISNGYKWIVDNLSNSSYDAVARIEFIVKQHVPFYDVDIKNYEQLN 
KYFQDYKISGVIHFAALKAVGESTKIPLAYYDNNVSGTVNLLEVCKANDVKTIVFSSSATVYGDVTRFG 
DNSMIPIPEHCPMDPTNPYGRTKFIIESILKDIYNSDDAWKVAILRYFNPIGAHPSGLLGEDPLGIPNN 
LLPYLAQVAIGRREKLSIFGNDYNSRDGTPIRDYIHWDLAKGHIAALAYLKNLQSKGLYREWNLGTGK 
GSTWEVYHAFSKWGRELPHEWGRRAGDVLDLTAKPDRANKELQWKTELTIDDACKDLWKWTTENPF 
GFNIElSrySWKEFDGFTraRLHSFVAGDLKVNLANRGALIQAITLKDSNMVKAYNNAEDFKSETNPFFGTT 
VGRYANRISNGEFKLNGKVYKLTKNEGANNLHGGANGFDKQDFFGPWKSRDGKFFVDFLLVDKDGNDG 
FPGELEAIVHYTIDDSSVEIEYECQLLSGEATIVNMTNHSYFNVSNSDTIEGTEVKLITDKMLEVDSQL 
LPTGKFIENEKAASPIVLNENDVFDNCFIVDEECGIDTRDKPLKQVFEATSFVTNNKLKISTTEPAFQF 
YTGDGVNTKGFGKRCGFCVEPSRFINAINHKEWSNQVILKKGDVYGSKIKYEFQ 

YCR005C_homolog 1194bp public: 1..1194(SEQ ID NO 577) 

ATGAGAGGTATCAAAGGTTTAGTTTGGGAAGGTTCTGTTTTGGACCCAATTGAAGGTATCCGTTTCAGA 
GGAAGAACCATCCCAGACATTCAAAAAGAATTGCCAAAAGCACCAGGTGGTGAAGAACCATTACCAGAA 
GCTCTTTTCTGGTTGTTGTTGACTGGTGAAGTTCCAACTGACGCCCAAACTAAGGCTTTATCCGAAGAA 
TTTGCTGCTAGATCAGCATTACCAAAGCACGTTGAAGAATTGATCGACAGATCTCCATCTCACTTGCAC 
CCAATGGCTCAATTCTCCATTGCCGTTACTGCTTTGGAATCTGAATCCCAATTTGCCCAAGCTTATGCT 
AAAGGTGCCAACAAATCCGAATACTGGAAATACACTTACGAAGATTCCATCGATTTGTTAGCTAAATTG 
CCAACCATTGCTGCTAAGATTTACAGAAACGTTTTCCACGATGGTAAATTGCCAGCTGCCATTGACTCC 
AAATTGGATTACGGTGCTAACTTGGCCA6TTTGTTAGGTTTTGGTGACAACAAGGAATTTGTTGAATTA 
ATGAGATTGTACCTTACCATCCACTCTGACCACGAAGGTGGTAACGTCTCTGCACACACCACCCACTTG 
GTTGGTTCCGCTTTATCTTCCCCATTCTTGTCATTAGCTGCTGGTTTGAATGGTTTAGCTGGTCCATTA 
CACGGTAGAGCTAACCAAGAAGTTTTGGAATGGTTGTTCAAATTAAGAGAAGAATTAAACGGTGACTAC 
TCCAAGGAAGCCATTGAAAAATACTTGTGGGAAACCTTGAACTCCGGTAGAGTTGTCCCAGGTTACGGT 
CACGCTGTCTTGAGAAAGACCGATCCAAGATACACTGCTCAAAGAGAATTTGCTCTTAAACATATGCCA 
GACTACGAATTGTTCAAATTGGTTTCAAACATTTACGAAGTCGCTCCAGGTGTTTTGACCAAACACGGT 
AAGACCAAGAACCCATGGCCAAATGTGGACTCCCACTCTGGTGTCTTGTTACAATACTACGGTTTGACT 
GAACAATCTTTCTACACTGTCTTGTTCGGTGTTTCCAGAGCCTTTGGTGTCTTGCCACAATTGATCTTG 
GACCGTGGTATCGGTATGCCAATTGAAAGACCAAAATCTTTCTCCACTGAAAAATACATTGAATTGGTC 
AAAAACATCAACAAAGCTTAA 

YCR005C_homolog 397aa(SEQ ID NO 578) 

MRGIKGLVWEGSVLDPIEGIRFRGRTIPDIQKELPKAPGGEEPLPEALFWLLLTGEVPTDAQTKALSEE 
FAARSALPKHVEELIDRSPSHLHPMAQFSIAVTALESESQFAQAYAKGANKSEYWKYTYEDSIDLLAKL 
PTIAAKIYRNVFHDGKLPAAIDSKLDYGANLASLLGFGDNKEFVELMRLYLTIHSDHEGGNVSAHTTHL 
VGSALSSPFLSLAAGLNGLAGPLHGRANQEVLEWLFKLREELNGDYSKEAIEKYLWETLNSGRWPGYG 
HAVLRKTDPRYTAQREFALKHMPDYELFKLVSNIYEVAPGVLTKHGKTKNPWPNVDSHSGVLLQYYGLT 
EQSFYTVLFGVSRAFGVLPQLILDRGIGMPIERPKSFSTEKYIELVKNINKA 

YDR345C_homolog 1653bp public: 1..1653(SEQ ID NO 579) 

ATGTCATTAGATAATTCAACAGAAAACCGTGATTTGGAAGAAAAGGAAGAAATTCCAAAGAACGAACAT 
AACGAACAAGGCGAACAAAACGAGAACAATGAGCATATACCTACTTTGGAAGATAAACCATTGAAGGAA 
TATATTGGTATTAGTATTTTGTGTTTCCTTATTGCCTTTGGTGGTTTCGTTTTCGGTTTCGATACTGGT 
ACCATTTCTGGTTTCATTAACATGACTGACTTTTTAGAAAGATTTGGTGGTACTAAAGCTGACGGTACT 
CTTTACTTTTCCAACGTTAGAACTGGTTTATTGATTGGTTTGTTCAATGTGGGTTGTGCCATTGGTGCA 
TTATTCTTGTCTAAAGTCGGTGATATGTATGGTAGAAGAGTTGGTATCATGACTGCTATGATCATTTAT 
ATTGTTGGTATTATTGTTCAAATTGCTTCTCAACATGCTTGGTATCAAATCATGATTGGTAGAATTATC 
ACTGGTCTTGCTGTTGGTATGTTATCAGTTTTGTGTCCATTATTTATCTCAGAGGTTTCTCCCAAACAT 
TTAAGAGGTACATTAGTTTATTGTTTCCAATTGATGATTACCTTGGGTATTTTCTTGGGTTACTGTACC 
AGTTACGGTACTAAGAAATATTCTGACTCCAGACAATGGAGAATTCCATTGGGTTTATGCTTTGCTTGG 
GCCTTGTGTTTGCTTGGTGGTATGGTAAGAATGCCAGAATCTCCACGTTACCTTGTCGGTAAAGATAGA 
ATTGACGATGCTAAGATTTCACTTGCCAAAACTAACAAGGTTTCTCCAGAGGACCCTGCATTATACCGT 
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GAACTTCAATTAATCCAAGCTGGTGTTGAAAGAGAAAGATTGGCCGGTAAGGCATCTTGGGGTGCTTTA 
ATCACTGGTAAACCAAGAATCCTTGAAAGAGTTATTGTTGGAGGTATGTTGCAATCATTGCAACAATTG 
ACTGGTGATAACTATTTCTTCTACTACAGTACCACCATTTTCAAGTCTGTCGGTTTAAATGATTCCTTC 
GAAACATCTATTATCCTTGGTGTCATCAACTTTGCTTCCACTTTTGTTGGTATTTATGCCATTGAAAGA 
TTGGGTAGAAGACTCTGTTTATTAACTGGTTCCGTTGCCATGTCCATTTGTTTCTTAATTTACTCATTG 
ATTGGTACTCAACATCTTTACATTGATCAACCAGGTGGTCCAACCAGAAAACCAGATGGTAACGCTATG 
ATTTTCATTACTGCACTTTATGTTTTCTTCTTCGCTTCTACATGGGCTGGTGGTGTCTACTCCATTGTT 
TCTGAACTTTATCCATTAAAAGTCAGAAGTAAGGCTATGGGTTTTGCTAATGCATGTAACTGGTTGTGG 
GGTTTCTTGATTTCCTTCTTCACTTCATTTATCACTGATGCTATCCACTTCTATTATGGTTTTGTGTTT 
ATGGGCTGTTTAGTGTTTTCCATTTTCTTTGTTTACTTTATGATTTACGAAACTAAAGGTCTTACTTTA 
GAGGAAATTGATGAATTATACTCTACCAAGGTTGTTCCATGGAAATCAGCCGGTTGGGTTCCACCTTCT 
GACGAAGAAATGGTTCGTGCAAAAGGCTATACTGGTGATATCCACGCAGATGAAGAGCAAGTTTAA 

YDR345C_homolog 550aa(SEQ ID NO 580) 

MSLDNSTENRDLEEKEEIPKNEHNEQGEQNENNEHIPTLEDKPLKEYIGISILCFLIAFGGFVFGFDTG 
TISGFINMTDFLERFGGTKADGTLYFSNVRTGLLIGLFNVGCAIGALFLSKVGDMYGRRVGIMTAMIIY 
IVGIIVQIASQHAWYQIMIGRIITGLAVGMLSVLCPLFISEVSPKHLRGTLVYCFQLMITLGIFLGYCT 
SYGTKKYSDSRQWRIPLGLCFAWALCLLGGMVRMPESPRYLVGKDRIDDAKISLAKTNKVSPEDPALYR 
ELQLIQAGVERERLAGKASWGALITGKPRILERVIVGGMLQSLQQLTGDNYFFYYSTTIFKSVGLNDSF 
ETSIILGVINFASTFVGIYAIERLGRRLCLLTGSVAMSICFLIYSLIGTQHLYIDQPGGPTRKPDGNAM 
IFITALYVFFFASTWAGGVYSIVSELYPLKVRSKAMGFANACNWLWGFLISFFTSFITDAIHFYYGFVF 
MGCLVFSIFFVYFMIYETKGLTLEEIDELYSTKWPWKSA6WVPPSDEEMVRAKGYTGDIHADEEQV 

YDR545W_homolog 1194bp public: 1..1194(SEQ ID NO 581) 

ATGGCATCCGAAGGTATTACTGAAATCGACTCTGGTTTAATTGAAACCAATTACGATAACGTCGTCTAC 
AAGTTCGACGATTTAAACTTGAAACCAAACATTGTTAGAGGTATTTTTGGTTACGGGTATGAAACTCCA 
TCCGCTATTCAACAAAGAGCCATCTTGCCAATCACTGAAGGTAGAGATGTTTTGGCTCAAGCTCAATCC 
GGTACTGGTAAAACCGCTACCTTTACCATTTCTGCATTACAAAGAATCAATGAAAATGAAAAAGCCACT 
CAAGCTTTAATCTTGGCCCCAACCAGAGAATTGGCTTTGCAAATCAAGAATGTTATCACTGCTATTGGT 
TTGTACTTGAAGGTTACTGTCCATGCTTCTATTGGTGGTACCTCAATGAGTGACGATATTGAAGCTTTC 
AGATCTGGTGTTCAAATTGTCGTTGGTACTCCAGGTAGAGTCTTAGACATGATTGAAAGAAGATATTTC 
AAAACCGATAAAGTCAAGATGTTCATTTTGGATGAAGCTGATGAAATGTTATCAAGTGGATTTAAAGAA 
CAAATTTACAACATTTTCAGATTATTACCAGAAACCACCCAAATTGTCTTATTATCTGCCACCATGCCA 
CAAGACGTTTTGGAAGTCACCACCAAATTCATGAACAACCCAGTCAGAATCTTAGTCAAAAAAGATGAA 
TTGACTTTGGAAGGTATCAAACAATTCTATATTAATGTTGAATTAGAAGATTACAAATTCGATTGTTTG 
TGTGATTTGTACGATTCTATTTCTGTCACCCAAGCCGTCATTTTCTGTAACACTAGATCCAAGGTTGAA 
TTTTTAACCAACAAATTGAGAGAACAACACTTTACTGTCTCTGCCATCCACGCTGATTTGCCACAAGCC 
GAAAGAGACACCATTATGAAAGAATTCAGATCTGGTTCTTCAAGAATCTTGATCTCTACTGATTTGTTA 
GCTAGAGGTATTGATGTCCAACAAGTTTCTTTAGTTATCAACTACGATTTGCCAGCCAACAAGGAAAAC 
TACATTCATAGAATTGGTAGAGGTGGTCGTTTCGGTAGAAAGGGG6TTGCCATCAACTTTGTCACTGAC 
AGAGATGTTGGTATGATGAGAGAAATTGAAAAATTCTACTCTACTCAAATCGAAGAAATGCCAGCTGAT 
ATTGGTGCTTTATTTGCTTAG 

YDR545W_homolog 397aa(SEQ ID NO 582) 

MASEGITEIDSGLIETNYDNWYKFDDLNLKPNIVRGIFGYGYETPSAIQQRAILPITEGRDVLAQAQS 
GTGKTATFTI SALQRINENEKATQALILAPTRELALQIKNVITAIGLYLKVTVHAS IGGTSMSDDIEAF 
RSGVQIWGTPGRVLDMIERRYFKTDKVKMFILDEADEMLSSGFKEQIYNIFRLLPETTQIVLLSATMP 
QDVLEVTTKFMNNPVRILVKKDELTLEGIKQFYINVELEDYKFDCLCDLYDSISVTQAVIFCNTRSKVE 
FLTNKLREQHFTVSAIHADLPQAERDTIMKEFRSGSSRILISTDLLARGIDVQQVSLVINYDLPANKEN 
YIHRIGRGGRFGRKGVAINFVTDRDVGMMREIEKFYSTQIEEMPADIGALFA 

YIL057C_homolog 606bp public: 1..606(SEQ ID NO 583) 

ATGGCGGGAAAGAAAAAGTCTAAGTCTGAAGCTTTACCATTAGATTTAGACAATATTAAACCAATGGAT 
CATTTACAACCAGTCCCTAAAACAAGATCATCATCAATTACCTCAATTGAAAGTGCTGATGAACCAGGT 
ACTATGAAACAAGTGTTGTTACCACCTACAATCAAAGAATTTGACGAATTGGAACAATTTGAATCATTT 
GTTCGTGATGAAACTTGGGATAATGATTTTGATTATTTCCATGGTAGATTACATTATTATCCACCATTT 
GTTATGAAGAGTTGTCAAAATAATCTTGAAAAAATCAAGCCTACCATGAATAAAAACTCCAAGAAATTT 
AGACGTGATTTACAACATCATATTCAAAAACATTTAATTAAAGATTTAGAAAAATGTTGTGGTTACGAG 
TTGAATTTTGGTAAAGGAGAAGTTGTTGAGACTGATAATAAAGTTACTTGGAAATTTAAAGACGAAACT 
GATCATGGTTTTAGTAAAGAAGAAGAAGATATGTATGATAGACATTGGAGATTGGAATTGGATGTTTCT 
TGTACAAATGAATCAGCTATGGTTGATGTTGAATATAAATCCATTCCAATGTAA 
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YIL057C_homolog 201aa(SEQ ID NO 584) 

MAGKKKSKSEALPLDLDNIKPMDHLQPVPKTRSSSITSIESADEPGTMKQVLLPPTIKEFDELEQFESF 

VRDETVrotTOFDYFHGRLHYYPPFVMKSCQimLEKIKPTMNKNSKKFRRDLQHHIQKHLIKD^ 

LNFGKGEVVETDNKVTWKFKDETDHGFSKEEEDMYDRHWRLELDVSCTNESAMVDVEYKSIPM 

YKR097W_hoinolog 1662bp public: 1..1662(SEQ ID NO 585) 

ATGGCTCCTCCTACTGCTGTTGAATCTTCAATCAATTTCGGAGGTCACCCAACTATCAAATCCACTCAA 
GACCCATTGGTCCAAAAGTTGTCTCTTAATACCGACACTGTGATCAGACACAATGCTCCACCTCCAACC 
TTATACGAAGATGGTTTATTAGAAAAAGGTACTACTATCTCATCTACTGGTGCTTTAATGGCTTACTCT 
GGTAACAAAACCGGTAGATCTCCTAAAGACAAGAGAATTGTCGACGAATCCACCTCATCCCATAACATT 
TGGTGGGGTCCAGTGAATAAACAAGTTGACGAATTAACTTGGAAGATTTCTAGATCAAGAGCTTTGGAT 
TACTTGAGAACTAGAGAAAAGTTGTTTGTTGTTGACGCTTATGCTGGTTGGGATCCAAGATACAGAATC 
AAGGTCAGAATTATCTGTGCTAGAGCTTACCATGCTTTGTTCATGACCAATATGTTGATCAGACCAACT 
GAAGAAGAATTAAAAAACTTTGGTGAACCAGATTTCACCATCTACAATGCTGGTCAATTCCCAGCCAAC 
ATCCACACTAAAGGTATGACTTCTGCCACTTCTGTTGAAATCAACTTTAAAGATATGGAAATGGTTATC 
TTGGGTACTGAATATGCTGGTGAAATGAAGAAAGGTATCTTTACTGTTATGTTCTACTTGATGCCAATC 
AAACACAAGGTTTTGACTTTGCACTCCTCATGTAACCAAGGGGTTGAAAAAGGTGATGTCACTTTGTTC 
TTTGGTCTTTCTGGTACTGGTAAGACCACTTTGTCTGCTGATCCACAAAGAAAGTTGATTGGTGATGAC 
GAACATTGTTGGTCCGACAATGGTGTGTTCAACATTGAAGGTGGTTGTTACGCCAAATGTTTGGACTTG 
TCTGCTGAAAAAGAACCAGAAATTTTCAACTCCATCAAGTTTGGTGCTATTTTGGAAAATGTTGTCTAC 
GACCCAATCACCAAGGTTGTTGACTACGAAGATTCATCAATCACTGAAAACACTAGATGTGCATACCCA 
ATTGATTTCATTCCATCTGCCAAGATTCCATGTTTGGCCGACACCCATCCAACCAATATTATCTTGTTA 
ACATGTGATGCTTCCGGTGTGTTGCCACCAGTCTCCAAATTGACTAATGCTCAAGTTATGTATCATTTC 
ATTTCTGGTTACACCTCCAAGATGGCAGGTACTGAAGAAGGTGTTACTGAACCACAAGCTACATTCTCC 
GCATGTTTCGGTCAACCATTCTTGGTGTTGCACCCAATGAAATATGCTCAACAATTGTCTGACAAGATT 
TCCGAACACAATGCCAACGCTTGGTTGTTGAACACTGGTTGGGTTGGTTCTTCTGTTGCTCAAGGTGGT 
AAGAGATGTCCATTGAAATACACCAGAGCTATCTTGGATGCTATCCACTCTGGTGAATTGTCTAAAGTC 
GAATACGAAAAAGTTCCAGTTTTCAACCTTAATGTTCCAACTTCTTGTCCTGGTGTTCCAAGTGAAATT 
TTGAACCCAACTAAAGCTTGGACCCAAG6TACTGATTCATTCAACAAGGAAATCAAATCTCTTGCTACC 
AAGTTTGCTGAAAACTTCAAGACATACGCTGATCAAGCTACT6CTGAAGTTAAAGCTGCTGGTCCAGAA 
GCATAA 

YKR097W_hoinolog 553aa(SEQ ID NO 586) 

MAPPTAVESSINFGGHPTIKSTQDPLVQKLSLNTDTVIRHNAPPPTLYEDGLLEKGTTISSTGALMAYS 
GNKTGRSPKDKRIVDESTSSHNIWWGPVNKQVDELTWKISRSRALDYLRTREKLFWDAYAGWDPRYRI 
K\niIICARAYHALFMTNMLIRPTEEELKNFGEPDFTIYNAGQFPANIHTKGMTSATSVEINFKDMEMVI 
LGTEYAGEMKKGIFTVMFYLMPIKHKVLTLHSSCNQGVEKGDVTLFFGLSGTGKTTLSADPQRKLIGDD 
EHCWSDNGVFNIEGGCYAKCLDLSAEKEPEIFNSIKFGAILENWYDPITKWDYEDSSITENTRCAYP 
IDFIPSAKIPCLADTHPTNIILLTCDASGVLPPVSKLTNAQVMYHFISGYTSKMAGTEEGVTEPQATFS 
ACFGQPFLVLHPMKYAQQLSDKISEHNANAWLLNTGWVGSSVAQGGKRCPLKYTRAILDAIHSGELSKV 
EYEKVPVFNLNVPTSCPGVPSEILNPTKAWTQGTDSFNKEIKSLATKFAENFKTYADQATAEVKAAGPE 
A 

YOLl26C_homolog 1014bp public: 1..1014(SEQ ID NO 587) 

ATGGTCAAAGTCGCTATTTTAGGAGCTGCTGGTGGTATTGGTCAACCATTATCTTTATTGACCAAATTA 
AACCCAAATGTTGATGAATTGGCATTATTTGATGTCGTCAATGTTCCAGGAGTTGGTGCTGATTTATCT 
CATATCAATTCTGATTCTAAAACTCAATCATATTTACCAAAAGATAAAGAAGATAAAACTGCATTAGCT 
GCTGCATTAAAAGGTTCTGATTTAGTCATTATCCCAGCTGGTGTTCCAAGAAAACCAGGTATGACCAGA 
GATGATTTATTCAATATTAATGCATCAATCGTTCAAGGTTTAGCTGAAGGTATTGCTGCCAATTCTCCA 
AAAGCTTTTGTCTTGGTGATTTCTAATCCAGTCAATTCTACTGTACCAATTGTTGCCGAAACTTTACAA 
GCTAAAGGTGTTTATGATCCAGCTAGATTATTTGGTGTTACTACTTTGGATATTGTTAGAGCCAATACT 
TTTATTTCTCAATTATTCCTAGATCAAACTAAACCATCTGATTTCAATATTAATGTTGTTGGTGGCCAT 
TCTGGTGAAACCATTGTTCCATTATATTCATTAGGTAACTCTAAACAATATTATGATATATTATCTGAA 
GAACAAAAGAAGGAATTAATCAAAAGAGTTCAATTTGGTGGCGATGAAGTTGTTCAAGCCAAGAATGGT 
GCTGGTTCCGCCACTTTATCCATGGCTTATGCCGGTTATAGATTAGCCGAATCAATTTTAGCTGCTGTT 
AATGGTAAAACTGATATTGTTGAATGTACTTTCTTGAACTTGGATTCTTCAATTAAAGGTGCTTCTGAA 
GCTAGAAAATTGGTTAAAGATTTAGATTTCTTTTCATTACCAGTTCAATTAGGTAAAAACGGTATTACT 
GAAGTTAAATATGATATCTTAAATCAAATTTCTGATGATGAAAAGAAATTGTTAGAAGTTGCCATTGAA 
CAATTACAAAAGAATATTGAAAAAGGTGTTTCATTTGCTAAGAAATAA 
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YOL126C_homolog 337aa(SEQ ID NO 588) 

MVKVAILGAAGGIGQPLSLLTKLNPNVDELALFDWNVPGVGADLSHINSDSKTQSYLPKDKEDKTALA 
AALKGSDLVIIPAGVPRKPGMTRDDLFNINASIVQGLAEGIAANSPKAFVLVISNPVNSTVPIVAETLQ 
AKGVYDPARLFGVTTLDIVRANTFISQLFLDQTKPSDFNINWGGHSGETIVPLYSLGNSKQYYDILSE 
EQKKELIKRVQFGGDEWQAKNGAGSATLSMAYAGYRLAESILAAVNGKTDIVECTFLNLDSSIKGASE 
ARKLVKDLDFFSLPVQLGKNGITEVKYDILNQISDDEKKLLEVAIEQLQKNIEKGVSFAKK 

YBL072C_homolog 621bp public: 1..621(SEQ ID NO 589) 

ATGGGTATTTCTAGAGATTCACGTCACAAAAGATCCGCCACTGGTGCCAAAAGAGCCCAATTCAGAAAG 
AAGAGAAAGTTTGAATTAGGTAGACAACCAGCCAACACCAAGATTGGTCCAAAAAGAATTCACTCTGTC 
AGAACCAGAGGTGGTAACCAAAAATTCAGAGCTTTGAGAGTTGAAACCGGTAACTTCTCTTGGGGTTCC 
GAAGGTGTTTCCAGAAAAACCAGAATTGCTGGTGTCGTTTACCATCCATCTAATAACGAATTGGTTAGA 
ACCAACACCTTGACCAAATCTGCTGTTGTTCAAATTGATGCTACTCCATTCAGACAATGGTACGAAAAC 
CACTACGGTGCTACTTTAGGTAAAAAGAAGGGTGGTGCTCATGCTGCTCACGCTGCTGAAGTTGCCGAT 
GCCAAGAGATCAAGAAAAGTCGAAAGAAAATTGGCTGCTAGATCTGGTGCTGCTGCCATTGAATCCGCT 
GTTGACTCTCAATTCGGTTCTGGTAGATTATACGCTGTCATTTCTTCAAGACCAGGTCAATCTGGTAGA 
TGTGATGGTTACATCTTGGAAGGTGAAGAATTAGCCTTCTACTTGAGAAGATTAACTGCTAAGAAATAA 

YBL072C_hortiolog 206aa(SEQ ID NO 590) 

MGISRDSRHKRSATGAKRAQFRKKRKFELGRQPANTKIGPKRIHSVRTRGGNQKFRALRVETGNFSWGS 
EGVSRKTRIAGWYHPSNNELVRTNTLTKSAWQIDATPFRQWYENHYGATLGKKKGGAHAAHAAEVAD 
AKRSRKVERKLAARSGAAAIESAVDSQFGSGRLYAVISSRPGQSGRCDGYILEGEELAFYLRRLTAKK 

YBR009C_homolog 318bp public: 1..318(SEQ ID NO 591) 

ATGTCAGGTACCGGTAGAGGAAAAGGTGGTAAAGGTTTAGGAAAAGGTGGTGCTAAACGTCACAGAAAA 
ATTTTAAGAGATAACATTCAAGGTATTACAAAACCAGCTATCAGAAGATTGGCCAGAAGAGGTGGTGTT 
AAACGTATTTCTGCTTTGATTTATGAAGAAGTCAGAGTTGTCTTGAAACAATTTTTGGAAAACGTTATC 
AGAGATGCTGTTACTTACACTGAACATGCTAAAAGAAAAACCGTCACTTCATTGGATGTTGTTTACGCT 
TTGAAGAGACAA6GTAGAACCTTGTATGGTTTCGGTGGTTAA 

YBR009C_homolog 105aa{SEQ ID NO 592) 

MSGTGRGKGGKGLGKGGAKRHRKILRDNIQGITKPAIRRLARRGGVKRISALIYEEVRWLKQFLENVI 
RDAVTYTEHAKRKTVTSLDWYALKRQGRTLYGFGG 

YBR189W_homolog 489bp piiblic: 1..489(SEQ ID NO 593) 

ATGGCCGGTGAATACCGGTTTAAAAAACAAGGGGGGAATCTACAGAATTGGGGTTCCAAATGTCCTAAA 
ATCAGAAGAGCTGCTCGTGAATTTGTAACCAGAGGTGAAAAAGGCCCCAAAAAGATTATTCGGAAGGTA 
ATGGCTTTGATCAGAAGATTAGTCAGATTCGGTTTCTTGTCT6AGGACAAAATGAAATTGGATTATGTC 

TTGGCTTGGAACCCAGAAGTTTTCTTGAACAGAAGATTCCAACCCCAAGTTTTCAAATTAGGTTTAGCT 
AGATCTATCCCCCACGCCAGAGTTTTGATCACCCAAAGCCACATTGCTGTTGGTAAACAAATTGTTACC 
ATCCCATCATTTACTGTCAGATTGGACTCTCAAAAACACATTGACTTTGCCCACAACTCTCCATACGGT 
GGTGGTAGAGCCGGTAGAGTTAAGAGAAAGAACCAAGGTAAAGGTGGTGAAGAAGGTGCCGAAGAAGAA 
GAATAA 

YBR189W_homolog 162aa(SEQ ID NO 594) 

MAGEYRFKKQGGNLQNWGSKCPKIRRAAREFVTRGEKGPKKIIRKVMALIRRLVRFGFLSEDKMKLDYV 
LAWNPEVFLNRRFQPQVFKLGLARSIPHARVLITQSHIAVGKQIVTIPSFTVRLDSQKHIDFAHNSPYG 
GGRAGRVKRKNQGKGGEEGAEEEE 

YBR191W_homolog 330bp public: 1..330(SEQ ID NO 595) 

ATGCCACACAAATACTACCACGGTAAGACTGGTATTGTTTACAACGTTACCAAATCCTCCGTTGGTGTT 
ATCATTAACAAAGTTGTTGGAAACAGATACATTGAAAAGAGAGTTAACTTGAGAGTTGAACATGTTAAA 
CACTCTGCTTGTCGTCAAGAATTCTTGAACAGAGTTAAATCTAACGCTGCTAAAAAGAGAGAAGCTAAA 
GCTAACGGTGAAACCGTTTACTTGAAGAGACAAGCTGCCAAGCCAAGAGGTTCAAGAATTATCTCCACT 
GAAGGTAACATTCCTCAAACTTTGGCTCCAGTCGCTTACGAAACTTTCATTTAA 

YBR191W_homolog 109aa(SEQ ID NO 596) 

MPHKYYHGKTGIVYNVTKSSVGVIINKWGNRYIEKRVNLRVEHVKHSACRQEFLNRVKSNAAKKREAK 
ANGETVYLKRQAAKPRGSRIISTEGNIPQTLAPVAYETFI 

YCL03 5C_homolog 384bp public: 1..384(SEQ ID NO 597) 

ATGATAGACAAAATGCTGCTGATTCTTGCCTGGGGATTCAATTTGTGGTATCAACCACCTCCACCTACT 
GCACAAACTGAGAAAGAAATCGAACACACTATTAACTCTCACAAGATTGTTATTTATTCTAAAACTTAT 
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TGTCCATTTTGTGACCAAACCAAACATCTATTAAATGAACAATATCCACAAGAATCGTACGAAGTCATA 
AACTTGAATATTCTCGATGACGGATTGACTATTCAGAATCAATTGTATGCTAATACTGGTCAATATATG 
GTGCCCATAATCTTCATAAACGGACAACACGTTGGAGGAAATTCAGAAGTTCAGCAATTGCACACCAAT 
GGGAAATTGCAAGAATTATTGAATCCTCAGAAATATTGA 

YCL03 5C_homolog 127aa(SEQ ID NO 598) 

MIDKMSSILAWGFNLWYQPPPPTAQTEKEIEHTINSHKIVIYSKTYCPFCDQTKHLLNEQYPQESYEVI 
NLNILDDGLTIQNQLYANTGQYMVPIIFINGQHVGGNSEVQQLHTNGKLQELLNPQKY 

YDL004W_homolog 486bp public: 1..486(SEQ ID NO 599) 

ATGTTCAGACAAGTTTTCCGTCAAGTTACCAAACAATCATTCACTGGGGTTAAGAGAACTTATGCCACC 
GAGGCCGCCGTGTCTACAGATGCTTTGAAATTATCCTTGGCATTGCCACACCAAACCTTATACAACGAC 
TCCGAAGTCCAACAAGTAAACTTGCCATCTGTCAACGGTGATTTGGGTATTTTGGCCAACCACATTCCA 
ATTGTCGAACAATTGAGACCAGGATTGTTAGAAATCATTTCCAAAAACGGAGACTCTGACCAATACTTT 
GTCAGCGGCGGTATCGCCATGGTCCAACCAGGAAACAAGTTGACTATTTCCGCCATCGAAGCATTCAAG 
ACCGACCAAATTGATCTCTCTGCCGTCAAAAACTTGATTGCCGATGCCCAAAAGAGAGCTGAATCTAGT 
GATGAAAAGGTCGCTGCTGAAGCCAACATCGAATTGGAAGTGTTAGATGCTTTACAACATTTTACTAAG 
TAA 

YDL004W_homolog 161aa(SEQ ID NO 600) 

MFRQVFRQVTKQSFTGVKRTYATEAAVSTDALKLSLALPHQTLYNDSEVQQVNLPSVNGDLGILANHIP 
IVEQLRPGLLEIISKNGDSDQYFVSGGIAMVQPGNKLTISAIEAFKTDQIDLSAVKNLIADAQKRAESS 
DEJCVAAEANIELEVLDALQHFTK 

YDR099W_homolog 795bp public: 1..795(SEQ ID NO 501) 

ATGCCAGCCTCCCGTGAAGATTCCGTTTACCTTGCTAAATTAGCCGAACAAGCAGAACGTTATGAAGAA 
ATGGTTGAAAACATGAAAGCCGTTGCTTCCTCTGGCCAAGAATTGTCTGTTGAAGAACGTAATTTATTA 
TCTGTTGCTTACAAGAATGTCATTGGTGCTCGTCGTGCTTCTTGGAGAATTGTTTCATCAATTGAACAA 
AAAGAAGAAGCCAAAGGAAATGAGAGCCAAGTTGCTTTGATCAGAGATTACCGTGCCAAGATTGAAGCT 
GAATTGTCTAAAATTTGTGAAGATATTCTCTCTGTGTTGAGCGACCATTTAATTACATCTGCCCAAACT 
GGTGAATCAAAAGTATTTTACTACAAGATGAAAGGTGATTACCACAGATACTTGGCTGAATTTGCTATC 
GCTGAAAAACGTAAGGAAGCTGCTGATTTATCATTAGAGGCTTATAAAGCTGCTTCTGACGTTGCTGTG 
ACCGAGTTGCCACCAACCCATCCAATCAGATTAGGTTTAGCATTGAACTTCTCTGTTTTCTACTATGAA 
ATTTTGAACTCCCCAGATAGAGCTTGTCATTTAGCTAAACAAGCTTTCGATGATGCTGTTGCTGATTTA 
GAAACCTTATCTGAAGATTCATACAAGGATTCAACTTTGATTATGCAATTATTGAGAGATAACTTGACT 
TTATGGACCGATTTATCTGAAGCCCCAGCTGCCACTGAAGAACAACAACAATCCAGTCAAGCTCCAGCT 
GCTCAACCAACAGAAGGTAAGGCTGATCAAGAATAG 

YDR099W_homolog 264aa{SEQ ID NO 602) 

MPASREDSVYLAKLAEQAERYEEMVENMKAVASSGQELSVEERNLLSVAYKNVIGARRASWRIVSSIEQ 
KEEAKGNESQVALIRDYRAKIEAELSKICEDILSVLSDHLITSAQTGESKVFYYKMKGDYHRYLAEFAI 
AEKRKEAADLSLEAYKAASDVAVTELPPTHPIRLGLALNFSVFYYEILNSPDRACHLAKQAFDDAVADL 
ETLSEDSYKDSTLIMQLLRDNLTLWTDLSEAPAATEEQQQSSQAPAAQPTEGKADQE 

YDR399W_homolog 642bp public: 1..642(SEQ ID NO 603) 

ATGTCTGAATCTGAGAAAATGTACATTTCGTACAATAATATACACCAGTTATGTCAAGAAATAGCCCCT 
AAGATCAAAGAATTTAAGCCTGACTTGATCATTGCTATTGGTGGCGGTGGTTTTATTCCAGCTAGAATG 
TTGCGTTCCTTCTTGAAAGAACCAGGTCAACCAAACGTTAGAATTATGGCTATCATATTGTCTTTATAC 
GAAGAGATTGAGAGTGAAAACGGTATTGAAAAGCCAGGTACCCAAGTTGTGCGTACTCAATGGATTGAT 
TATCATCAATCTAAAATTGACTTGGTTGGTAAAAATGTGTTAATTATTGATGAGGTTGATGATACCAGA 
ACCACTTTGCATTACGCAGTCAGTGAATTGAAAAAAGATGTGGAAGAGCAATCAAAAGCCAAAGGTGCA 

CCAGATGATATTATGAAGACTGGTAATTATTTCGCTGCTCGTTCTGTCCCAGATAGCTGGATTGCATAC 
CCATGGGAGTCTACTGACATTGTTTATCATCAAATGAAAGCTGAAGAACAAGGAAACGATGTGTTCCTT 
CCTTCATCCACTTTAGAGTAA 

YDR399W_homolog 213aa{SEQ ID NO 604) 

MSESEKMYISYNNIHQLCQEIAPKIKEFKPDLIIAIGGGGFIPARMLRSFLKEPGQPNVRIMAIILSLY 
EEIESENGIEKPGTQWRTQWIDYHQSKIDLVGKNVLIIDEVDDTRTTLHYAVSELKKDVEEQSKAKGA 
DPKDTKFGIFVLHDKQKQKKAELPDDIMKTGNYFAARSVPDSWIAYPWESTDIVYHQMKAEEQGNDVFL 
PSSTLE 
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YDR418W_homolog 498bp public: 1..498{SEQ ID NO 605) 

ATGCCTCCAAAATTTGATCCAAATGAAGTTAAATTCCTTTACTTAAGAGCTGTTGGTGGTGAAGTTGGT 
GCTTCATCTGCTTTAGCTCCAAAGATTGGTCCATTAGGTTTATCCCCAAAGAAAGTTGGTGAAGATATT 
GCCAAAGCCACCAAAGAATACAAAGGTATTAAAGTTACTGTTCAATTGAGAATTCAAAACAGACAAGCT 
ACTGCTTCTGTTGTTCCATCCGCTTCATCTTTAGTCATCACCGCTTTGAAAGAACCAGTCAGAGACAGA 
AAGAAGGAAAAGAACGTCAAACACTCTGGTAACATTCCATTAGATGAAATCTTTGAAATTGCCAGAAAA 
ATGCAACACAAATCATTCGGTAAGAATTTGGCATCTGTCTCCAAGGAAATCTTGGGTACTGCTCAATCT 
GTTGGTTGTAGAGTTGATGGTAAGAACCCTCATGACATCATTGACGCCATCAACGCTGGTGAAATTGAT 
GTTCCAGAAAACTAG 

YDR418W_hoinolog 165aa(SEQ ID NO 606) 

MPPKFDPNEVKFLYLRAVGGEVGASSALAPKI6PLGLSPKKVGEDIAKATKEYKGIKVTVQLRIQNRQA 
TASWPSASSLVITALKEPVRDRKKEKNVKHSGNIPLDEIFEIARKMQHKSFGKNLASVSKEILGTAQS 
VGCRVDGKNPHDI IDAINAGEIDVPEN 

YDR513W_Jiomolog 360bp public: 1..360(SEQ ID NO 607) 

ATGTTTCGTACATTATTAACCAAAAGACTATTCAATACATCAACAATGGTTTCATCTCAAGTTAAGAAC 
AAGGTCGAACAATTGATCAAAACCAAACCAGTTTTCATTGCCTCCAAATCCTATTGTCCATACTGTAAG 
GCTACCAAAAGCACAATTGAAGCTATAACAAAGGATGCTTACATTCTTGAATTAGACGAAGTTGACGAC 
GGTGCTGAAATCCAAGAAGCATTATTGGAAATCACTGGTCAAAGAACCGTTCCAAATGTCTTTATTGGT 
GGTCAACATATTGGTGGCAATTCCGATGTGCAAGCTTTGAAGTCTAGTGACAAATTAGATGACAAAATC 
AAAGCTGCTTTATAA 

yDR513W_homolog 119aa(SEQ ID NO 608) 

MFRTLLTKRLFNTSTMVSSQVKNKVEQLIKTKPVFIASKSYCPYCKATKSTIEAITKDAYILELDEVDD 
GAEIQEALLEITGQRTVPNVFIGGQHIGGNSDVQALKSSDKLDDKIKAAL 

YEL009C_homolog 972bp public: 1..972(SEQ ID NO 609) 

ATGCCTGCTACTACTCCTATTATTTATGAAGATTCTTTATTTGAATCTCAAGATTTATTTGCTTCTCCA 
GTTAAACAACAACATCAAAAGGTTGATACTGTTGCTACCAAAAACGAAATTGGTTTGGAATTAAATTTA 
GGTTTACCAGAAATGCAAAAGGCTTCAGAAACTGTTTCCACTCCATTTCAAATCCATTCCAGTGTATTG 
GAGTCGGGTTTCAGCACCAATTTGGATGGAGTCAATGATATTGATCATACTCCAATGTTTGATGAATTG 
GATTTGATTATGGACGGAGCCAAAGTCAATTCATCAGAAGATTGGGTTGCTCTTTTTGGAGATGACAAT 
GATGATGGTGTTGCTATAGCTGGTGCTACTAGCAAAGAACCAATGTTATCATTGAATGAAGATAACGAG 
AACAATGATGACGACGCTGATGACGCTGATGATGATGATGATGCTCTTGTTCCAAGAGAAGATACTATT 
GAAGCTTTATTATTGGAACCATCACCAAATCGTACCATTTCTGCTGCTACTTCTGCTTCTACTTCATCA 
TTAAACAGTCCAGAAAGTACTATTGCTACCACAGTCACTGCTGGTGGTGAAGTTGTTGTTGCAAGTAAA 
AAGCAATTTCAATTGGTAACACCAAATCCTTCATCCACTTTACCAACACCATTATTGGATTCTAAAAAT 
TCTAAAAAAAGAGTTAAAGTTGATCATTTGGGTTGTGTTACCTATTCGAAAAAACATAGATCTCAACCT 
TTACAACCGATTGTTGTTGATGACATTAAAGATGCTGCTGCTTTGAAAAGAGCTAAAAATACTGAAGCT 
GCTAGAAGATCCAGAGCTCGTAAAATGGAAAGAATGAGTCAATTGGAAGATAAAGTTGAGAATTTGATT 
AATGAAAAGCAAGCTTTACAAGATCAAGTTGAAAGATTACAAGAATTGTTAAGAGTTAATGGTATTCAA 
TTTTAA 

YEL009C_homolog 323aa(SEQ ID NO 510) 

MPATTPIIYEDSLFESQDLFASPVKQQHQKVDTVATKNEIGLELNLGLPEMQKASETVSTPFQIHSSVL 
ESGFSTNLDGVNDIDHTPMFDELDLIMDGAKVNSSEDWVALFGDDNDDGVAIAGATSKEPMLSLNEDNE 
NNDDDADDADDDDDALVPREDTIEALLLEPSPNRTISAATSASTSSLNSPESTIATTVTAGGEVWASK 
KQFQLVTPNPSSTLPTPLLDSKNSKKRVKVDHLGCVTYSKKHRSQPLQPIWDDIKDAAALKRAKNTEA 
ARRSRARKMERMSQLEDKVENLINEKQALQDQVERLQELLRVNGIQF 

YGL123W_homolog 750bp public: 1..750(SEQ ID NO 611) 

ATGTCAGCTGAAGCCCCAAAAAGACAATTTGGTGATAGAAGAAGAGGTGGTAGAAGAGGTGGTAGAAGA 
GATGGTGAAGAAAAAGGTTGGACTCCAGTCACCAAGTTAGGTAGATTAGTCAAAGCTGGTAAAATCACC 
AGTGTTGAACAAATCTACTTGCACTCTTTGCCAGTCAAGGAATACCAAATCATTGATTTGTTATTGCCA 
GACTTGAAAGATGATGTCATGAAGATCAGATCTGTCCAAAAACAAACCAGAGCTGGTCAAAGAACCAGA 
ATGAAGGCTGTTGTCGTCATTGGTGACTCTAACGGTCACGTTGGTTTGGGTATCAAGACCGCTAAAGAA 
GTTGCTTCTGCCATTAAAGCTGCTATTGTTATTGCCAAATTATCCATCATCCCAATCAGAAGAGGTTAC 
TGGGGTTCTAACTTGGGTCAACCACACTCTTTGCCATGTAAAGTCACTGGTAAATGTGGTTCCGTTGCC 
GTTAGATTAATCCCAGCCCCAAGAGGTAAAGGTATTGTTGCTTCTCCAGTTGTCAAGAGATTAATGCAA 
TTGGCTGGTGTTGAAGATGTCTATACTTCCTCTTCTGGTTCTACCAGAACTACCGAAAACACCTTGAAA 
GCTGCTTTCGCTGCTATCGGTAACACTTACAGTTTCTTGACTCCAAACTTGTGGGCTGAAACTCCATTA 
GCTGCTTCTCCATTGGAAGTTTACGCTGAAGAAGCTGCTGCTGGTAAAAAGAGATACTAA 
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YGL123W_homolog 249aa(SEQ ID NO 612) 

MSAEAPKRQFGDRRRGGRRGGRRDGEEKGWTPVTKLGRLVKAGKITSVEQIYLHSLPVKEYQIIDLLLP 
DLKDDVMKIRSVQKQTRAGQRTRMKAVWIGDSNGHVGLGIKTAKEVASAIKAAIVIAKLSIIPIRRGY 
WGSNLGQPHSLPCKVTGKCGSVAVRLIPAPRGKGIVASPWKRLMQLAGVEDVYTSSSGSTRTTENTLK 
AAFAAIGNTYSFLTPNLWAETPLAASPLEVYAEEAAAGKKRY 

YGR2 09C_homolog 312bp public: 1..312(SEQ ID NO 613) 

ATGGTTCACGTTGTCACTGAAGTTAACGAATTCCAAACCCTTTTAAAGGAAAACAACTTAGTTATTGTT 
GACTTTTTTGCCACTTGGTGTGGTCCATGTAAAATGATTGCTCCATTATTAGAAAAATTCCAAAATGAA 
TATTCTAATATTAAATTTTTGAAAATTGATGTTGATCAATTGGGTTCTTTAGCACAAGAATATAATGTT 
AGTTCTATGCCAACTTTGATTTTATTCAAAAATGGTGAAGAAGTCAATCGTGTCATTGGTGCTAACCCA 



YGR209C_homolog 103aa{SEQ ID NO 614) 

MVHWTEVNEFQTLLKENNLVIVDFFATWCGPCKMIAPLLEKFQNEYSNIKFLKIDVDQLGSLAQEYNV 
S SMPTLILFKNGEEVNRVIGANPAAIKQALASLA 

YHR039C-B_homolog 342bp public: 1..342(SEQ ID NO 615) 

ATGTCATCTGGTATCCAATCATTATTGAAAACCGAAAAAGAAGCTGCAGAAATTGTTAATGAAGCTAGA 
AAATATAGAACCACACGTTTGAAGTCTGCAAAACAAGATGCTCAAGCTGAAATTGATAACTATAAAAAG 
CAAAAGGAAGAAGAATTAAAAAATTTTGAAAAAGAACACGAAGGGTTAAATGAAAAGATCGATAAAGAA 
GCTGATGCTGAAGTTGAAAAGGAATTGACCAGTATCAAATCCACTTTTGAAAAGAAAAAGAGTGCAGTT 
GTTAAATTGTTAGTTGACGCTACTGTCAAGCCAACACCAACTTTACACATAAATGCATCTCAATAA 

YHR039C-B_homolog 113aa(SEQ ID NO 616) 

MSSGIQSLLKTEKEAAEIVNEARKYRTTRLKSAKQDAQAEIDNYKKQKEEELKNFEKEHEGLNEKIDKE 
ADAEVEKELTSIKSTFEKKKSAWKLLVDATVKPTPTLHINASQ 

YJL138C_homolog 1194bp public: 1..1194(SEQ ID NO 617) 

ATGGCATCCGAAGGTATTACTGAAATCGACTCTGGTTTAATTGAAACCAATTACGATAACGTCGTCTAC 
AAGTTCGACGATTTAAACTTGAAACCAAACATTGTTAGAGGTATTTTTGGTTACGGGTATGAAACTCCA 
TCCGCTATTCAACAAAGAGCCATCTTGCCAATCACTGAAGGTAGAGATGTTTTGGCTCAAGCTCAATCC 
GGTACTGGTAAAACCGCTACCTTTACCATTTCTGCATTACAAAGAATCAATGAAAATGAAAAAGCCACT 
CAAGCTTTAATCTTGGCCCCAACCAGAGAATTGGCTTTGCAAATCAAGAATGTTATCACTGCTATTGGT 
TTGTACTTGAAGGTTACTGTCCATGCTTCTATTGGTGGTACCTCAATGAGTGACGATATTGAAGCTTTC 
AGATCTGGTGTTCAAATTGTCGTTGGTACTCCAGGTAGAGTCTTAGACATGATTGAAAGAAGATATTTC 
AAAACCGATAAAGTCAAGATGTTCATTTTGGATGAAGCTGATGAAATGTTATCAAGTGGATTTAAAGAA 
CAAATTTACAACATTTTCAGATTATTACCAGAAACCACCCAAATTGTCTTATTATCTGCCACCATGCCA 
CAAGACGTTTTGGAAGTCACCACCAAATTCATGAACAACCCAGTCAGAATCTTAGTCAAAAAAGATGAA 
TTGACTTTGGAAGGTATCAAACAATTCTATATTAATGTTGAATTAGAAGATTACAAATTCGATTGTTTG 
TGTGATTTGTACGATTCTATTTCTGTCACCCAAGCCGTCATTTTCTGTAACACTAGATCCAAGGTTGAA 
TTTTTAACCAACAAATTGAGAGT^CAACACTTTACTGTCTCTGCCATCCACGCTGATTTGCCACAAGCC 
GAAAGAGACACCATTATGAAAGAATTCAGATCTGGTTCTTCAAGAATCTTGATCTCTACTGATTTGTTA 
GCTAGAGGTATTGATGTCCAACAAGTTTCTTTAGTTATCAACTACGATTTGCCAGCCAACAAGGAAAAC 
TACATTCATAGAATTGGTAGAGGTGGTCGTTTCGGTAGAAAGGGGGTTGCCATCAACTTTGTCACTGAC 
AGAGATGTTGGTATGATGAGAGAAATTGAAAAATTCTACTCTACTCAAATCGAAGAAATGCCAGCTGAT 
ATTGGTGCTTTATTTGCTTAG 

YJLl38C_homolog 397aa(SEQ ID NO 618) 

MASEGITEIDSGLIETNYDNWYKFDDLNLKPNIVRGIFGYGYETPSAIQQRAILPITEGRDVLAQAQS 
GTGKTATFTISALQRINENEKATQALILAPTRELALQIKNVITAIGLYLKVTVHASIGGTSMSDDIEAF 
RSGVQIWGTPGRVLDMIERRYFKTDKVKMFILDEADEMLSSGFKEQIYNIFRLLPETTQIVLLSATMP 
QDVLEVTTKFMNNPVRILVKKDELTLEGIKQFYINVELEDYKFDCLCDLYDSISVTQAVIFCNTRSKVE 
FLTNKLREQHFTVSAIHADLPQAERDTIMKEFRSGSSRILISTDLLARGIDVQQVSLVINYDLPANKEN 
YIHRIGRGGRFGRKGVAINFVTDRDVGMMREIEKFYSTQIEEMPADIGALFA 

YKL060C_homolog lOSObp public: l.,1080(SEQ ID NO 619) 

ATGGCTCCTCCAGCAGTTTTAAGTAAATCCGGTGTTATCTACGGTAAAGACGTCAAAGACTTGTTTGAC 
TATGCTCAAGAAAAAGGTTTTGCCATTCCAGCTATCAATGTCACTTCATCCTCAACTGTTGTTGCTGCT 
TTAGAAGCTGCCAGAGACAACAAGGCTCCAATCATCTTGCAAACTTCTCAAGGTGGTGCTGCCTACTTT 
GCCGGTAAAGGTGTCGACAACAAAGATCAAGCTGCTTCCATTGCTGGTTCAATTGCTGCCGCTCACTAC 
ATTAGAGCCATTGCTCCAACTTATGGTATCCCAGTTGTTTTACACACTGATCACTGTGCCAAAAAATTA 



wo 02/064766 PCT/EPOl/15398 



179/251 

TTGCCATGGTTTGATGGTATGTTGAAAGCCGATGAAGAATTCTTTGCTAAGACCGGTACTCCATTGTTC 
TCATCCCACATGTTGGATTTATCTGAAGAAACCGATGACGAAAACATTGCTACTTGTGCCAAATATTTC 
GAAAGAATGGCTAAAATGGGTCAATGGTTAGAAATGGAAATTGGTATCACTGGTGGTGAAGAAGATGGT 
GTCAACAACGAACACGTTGAAAAAGATGCTTTATACACTTCTCCAGAAACTGTTTTCGCTGTCTACGAA 
TCTTTACACAAGATTTCTCCAAACTTTTCTATTGCTGCTGCTTTTGGTAACGTCCACGGTGTTTACAAA 
CCAGGTAATGTGCAATTGAGACCAGAAATCTTGGGTGACCACCAAGTTTACGCTAAGAAACAAATTGGT 
ACTGATGCTAAACACCCATTATACTTGGTTTTCCACGGTGGTTCTGGTTCTACTCAAGAAGAATTCAAC 
ACTGCTATCAAGAATGGTGTTGTCAAGGTCAACTTGGACACTGATTGTCAATATGCTTACTTGACTGGT 
ATCAGAGATTACGTCACCAACAAGATTGAATACTTGAAAGCACCAGTTGGTAACCCAGAAGGTGCTGAC 
AAACCAAACAAGAAATACTTTGACCCAAGAGTCTGGGTTAGAGAAGGTGAAAAGACCATGTCCAAGAGA 
ATTGCTGAAGCTTTGGATATTTTCCACACCAAAGGACAATTGTAA 

YKL060C_homolog 359aa(SEQ ID NO 620) 

MAPPAVLSKSGVIYGKDVKDLFDYAQEKGFAIPAINVTSSSTWAALEAARDNKAPIILQTSQGGAAYF 
AGKGVDNKDQAASIAGSIAAAHYIRAIAPTYGIPWLHTDHCAKKLLPWFDGMLKADEEFFAKTGTPLF 
SSHMLDLSEETDDENIATCAKYFERMAKMGQWLEMEIGITGGEEDGVNNEHVEKDALYTSPETVFAVYE 
SLHKISPNFSIAAAFGKfVHGVYKPGNVQLRPEILGDHQVYAKKQIGTDAKHPLYLVFHGGSGSTQEEFN 
TAIKNGWKVNLDTDCQYAYLTGIRDYVTNKIEYLKAPVGNPEGADKPNKKYFDPRVWVREGEKTMSKR 
lAEALDIFHTKGQL 

YKL150W_homolog 906bp public: 1..906(SEQ ID NO 621) 

ATGTTGACTCATCATTTATCGAAATTGGCTACTCCAAAATTCTTAGTACCATTCGCTGGTGCCACTGCT 
TTGTCAATTGGTTTGGCATTGCAATATTCTACTTCCAACAATTACATTGCTAACGAAACTGGTAAAACT 
TTCACTGATAGCAATGAATGGGTGGACTTGAAATTATCTAAGTCAATTGATTTGACTCATAACACCAAA 
CACTTGGTTTTCAAGTTAAAAGATGAGAATGATGTTTCTGGTTTGATCACTGCTTCATGTTTGTTGACC 
AAATTTGTTACACCAAAGGGTAACAATGTTATTCGTCCATATACCCCTGTCTCTGATGTTAACCAATCT 
GGTGAAATTGATTTCGTGATTAAAAAATACGACGGAGGTAAAATGTCAAGTCACATTTTCGATTTGAAA 
GAAGGTGAAACCTTATCATTCAAAGGACCAATTGTTAAATGGAAATGGGAACCAAATCAATTCAAGTCC 
ATTGCTTTGATTGGTGGTGGTACTGGTATTACTCCATTATACCAATTGTTGCATCAAATCACTTCTAAT 
CCAAAGGACAACACCAAAGTTAATTTGATTTACGGTAACTTGACTCCAGAAGATATCTTGTTAAAGAAA 
GAAATCGATGCTATTGCTTCTAAACACAAGGACCAAGTTAAAGTTCATTACTTTGTTGACAAGGCAGAT 
GAAAA6AAATGGGAAGGTCAAATTGGTTTCATTACTAAAGAATTCTTACAAAAAGAATTAGAAAAACCA 
GGTTCTGATTTCAAGGTTTTTGTTTGTGGTCCACCAGGTTTATACAAGGCTATATCAGGTCCTAAAGTT 
TCCCCAACTGATCAAGGTGAATTGACTGGTGCTTTGAAAGATTTGGGTTTCGAAAAAGAACATGTCTTT 
AAATTTTAG 

YKL150W_homolog 301aa(SEQ ID NO 622) 

MLTHHLSKLATPKFLVPFAGATALSIGLALQYSTSNNYIANETGKTFTDSNEWVDLKLSKSIDLTHNTK 
HLVFKLKDENDVSGLITASCLLTKFVTPKGNNVIRPYTPVSDVNQSGEIDFVIKKYDGGKMSSHIFDLK 
EGETLSFKGPIVKWKWEPNQFKSIALIGGGTGITPLYQLLHQITSNPKDNTKVNLIYGNLTPEDILLKK 
EIDAIASKHKDQVKVHYFVDKADEKKWEGQIGFITKEFLQKELEKPGSDFKVFVCGPPGLYKAISGPKV 
S PTDQGELTGALKDLGFEKEHVFKF 

YLR029C_homolog 615bp public: 1..615(SEQ ID NO 623) 

ATGGGTGCCTACAAATATTTAGAAGAATTGCAAAGAAAGAAGCAATCTGATGTTATGAGATTCTTGTAT 
CGTGTCAGATGTTGGGAATACAGACAAAAGAATGTCATCCACAGAGCTTCCAGACCATCTAGACCAGAC 
AAGGCTAGAAGATTAGGTTACAAAGCTAAACAAGGTTTCGTTATCTACAGAATCAGAGTTAGAAGAGGT 
GGTAGAAAGAGACCAGTTCCAAAGGGTGCCACTTACGGTAAACCAACCAACCAAGGGGTTAACCAATTG 
AAATACCAAAAATCATTGAGATCTACTGCTGAAGAAAGAGTTGGTCGTCGTGCTTCTAACTTGAGAGTC 
TTGAACTCATACTGGGTTAACCAAGATTCCACCTACAAATACTTTGAAGTTATTTTAGTCGACCCATCT 
CACAAAGCTATCAGAAGAGATGCTAGATACAACTGGATCGTTAACCCAGTTCACAAACACAGAGAAGCC 
AGAGGTTTGACTTCTGCTGGTAAGAAATCCAGAGGTATTAACAAGGGTCATTTGTTCAACAAAACCAAA 
GCTGGTAGAAGACACACCTGGAAGAAGCACAACACCTTATCTTTATGGAGATACAGATCTTAA 

YLR029C_homolog 204aa(SEQ ID NO 624) 

MGAYKYLEELQRKKQSDVMRFLYRVRCWEYRQKNVIHRASRPSRPDKARRLGYKAKQGFVIYRIRVRRG 
GRKRPVPKGATYGKPTNQGVNQLKYQKSLRSTAEERVGRRASNLRVLNSYWVNQDSTYKYFEVILVDPS 
HKAIRRDARYNWIVNPVHKHREARGLTSAGKKSRGINKGHLFNKTKAGRRHTWKKHNTLSLWRYRS 
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YNL030W_homolog 318bp public: 1. .318(SEQ ID NO 625) 

ATGTCAGGTACCGGTAGAGGAAAAGGTGGTAAAGGTTTAGGAAAAGGTGGTGCTAAACGTCACAGAAAA 
ATTTTAAGAGATAACATTCAAGGTATTACAAAACCAGCTATCAGAAGATTGGCCAGAAGAGGTGGTGTT 
AAACGTATTTCTGCTTTGATTTATGAAGAAGTCAGAGTTGTCTTGAAACAATTTTTGGAAAACGTTATC 
AGAGATGCTGTTACTTACACTGAACATGCTAAAAGAAAAACCGTCACTTCATTGGATGTTGTTTACGCT 
TTGAAGAGACAAGGTAGAACCTTGTATGGTTTCGGTGGTTAA 

YNL030W_homolog 105aa(SEQ ID NO 626) 

MSGTGRGKGGKGLGKGGAKRHRKILRDNIQGITKPAIRRLARRGGVKRISALIYEEVRWLKQFLENVI 
RDAVTYTEHAKRKTVTSLDWYALKRQGRTLYGFGG 

YOR285W_homolQg 546bp public: 1..546(SEQ ID NO 627) 

ATGTTTGCATTTAAAAAATCTACTACTTCAATTCTCAAAACAGTGGTCGCCCCAACATCATCTCGTTAT 
TTATCCACCGTCACATTAAGATCAATCCCAAGAACATTCCATAATGCCACTAAAGTTTCATTATTCAAT 
GGATTAAGAACTACACCAAGATTTTATAGTGTATTGACTGAATCTCCAGAGGCAAAAGTATATAAATAT 
GCCGATGTTAAGGATGTGGCCGTACACCCTGAAAACCACCCTGATTCTGTTTTAGTGGATGTTAGAGAA 
CCAACTGAATTTGGAGATGGTCATATACCAGGAGCTTTGAATATTCCATTTAAAAGTAGTCCCGGCGCA 
TTGGATTTGTCAGAAGAAGATTTCCAAGAACATTTTGGATTTCCTAAACCAAGTACTGATAAAGAATTG 
ATTTTCTATTGTCTTGGAGGTGTTAGATCTACTGCAGCTGAAGAATTGGCCAATACTTTTGGTTATAAG 
AAAAGAGGAAATTATCTT6GAA6TTGGGAAGATTGGGTAAAACATGAAAATAAAAAGAACTAA 

YOR285W_homolog 181aa(SEQ ID NO 628) 

MFAFKKSTTSILKTWAPTSSRYLSTVTLRSIPRTFHNATKVSLFNGLRTTPRFYSVLTESPEAKVYKY 
ADVKDVAVHPENHPDSVLVDVREPTEFGDGHIPGALNIPFKSSPGALDLSEEDFQEHFGFPKPSTDKEL 
IFYCLGGVRSTAAEELANTFGYKKRGNYLGSWEDWVKHENKKN 

YOR327C_homolog 603bp public: 1..603(SEQ ID NO 629) 

ATGAAGATTTATTACATTGGTATTTTAAGATCAAGTGGAGACAAGGCTTTAGAGTTAACTTCAGCCAGA 
GATTTATCACAGTTTTCCTTTTTCGAAAGAAATGGGGTATCCCAATTCATGACTTTTTTCGCAGAAACC 
GTATCCCAAAGAACTCAACCTGGACAGAGACAAA6T6TTGAAGAAGGTAATTATATTGGTCATACTTAT 
ACCAGATCAGAAGGAATTTCTGGTATCATTATAACGGACAAAGATTACCCTGTAAGACCAGCATATACA 
TTAATAAATAAAATCTTGGAAGAATATTTATCATTGCATCCTAAATCTGATTGGGAAAACATTGATAAA 
GCAAATGAAACTTTACAATATGGACAATTAGAAGCATATTTGAAAAAATATCAAGATCCCACTCAAGCT 
GATTCAATCATGAAAGTTCAACAAGAATTAGATGATACTAAGGTTGTTTTACACAAAACTATTGAAGGG 
GTTTTACAAAGAGGAGAGAAATTAGATTCATTGGTTGACAAATCAGAAGCATTGTCAAGTTCTTCAAGA 



YOR327C_homolog 200aa(SEQ ID NO 630) 

MKIYYIGILRSSGDKALELTSARDLSQFSFFERNGVSQFMTFFAETVSQRTQPGQRQSVEEGNYIGHTY 
TRSEGISGIIITDKDYPVRPAYTLINKILEEYLSLHPKSDWENIDKANETLQYGQLEAYLKKYQDPTQA 
DSIMKVQQELDDTKWLHKTIEGVLQRGEKLDSLVDKSEALSSSSRMFYKQAKKTNSCCVIM 

YPL037CJiomolog 474bp public: 1..474(SEQ ID NO 631) 

ATGCCAGTCGATCCAGAAAAATTAGCTAAATTGCAAAAGTCATCTGCCAAAAAAGTTGGTGGTTCAAGA 
GTTAAAGCCAAGAAGAACATCAAGACTGAACAAGATGACACCAAATTGATTGAAGCTTTGGGTAAATTG 
AAAGCTACCAAAATCGAAGGTGTTGAAGAAGCCAATTTCTTCAGAGAAGATGGTAAAGTTTTACATTTC 
AACAGAGTTGGTGTTCAAGGTGCTCCAGCTTCTAATACTTTTGCCTTCACTGGTTACCCACAAGAAAAG 
AATATTACTCAATTGATCCCACAAATTTTACCACAATTGGGTGCTGAAAACTTGGAAATCTTGAGACAA 
TTGGCTGAACAAATCCAAGCTGGTAAAACTCCAAAAGACTTCAACACTGGTTCTGCTAACGCTGCTGCT 
GATGCCGGTGGTGAAGATATTCCAGACTTGGTTGACCAAAAATTTGACGATGTAGAATAA 

YPL037C_homolog 157aa{SEQ ID NO 632) 

MPVDPEKLAKLQKSSAKKVGGSRVKAKKNIKTEQDDTKLIEALGKLKATKIEGVEEANFFREDGKVLHF 
NRVGVQGAPASNTFAFTGYPQEKNITQLIPQILPQLGAENLEILRQLAEQIQAGKTPKDFNTGSANAAA 
DAGGEDI PDLVDQKFDDVE 

YPL079W_homolog 330bp public: 1..330(SEQ ID NO 633) 

ATGCCACACAAATACTACCACGGTAAGACTGGTATTGTTTACAACGTTACCAAATCCTCCGTTGGTGTT 
ATCATTAACAAAGTTGTTGGAAACAGATACATTGAAAAGAGAGTTAACTTGAGAGTTGAACATGTTAAA 
CACTCTGCTTGTCGTCAAGAATTCTTGAACAGAGTTAAATCTAACGCTGCTAAAAAGAGAGAAGCTAAA 
GCTAACGGTGAAACCGTTTACTTGAAGAGACAAGCTGCCAAGCCAAGAGGTTCAAGAATTATCTCCACT 
GAAGGTAACATTCCTCAAACTTTGGCTCCAGTCGCTTACGAAACTTTCATTTAA 
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YPL079W_homolog 109aa(SEQ ID NO 634) 

MPHKYYHGKTGIVYNVTKSSVGVIINKWGNRYIEKRVNLRVEHVKHSACRQEFLNRVKSNAAKKREAK 
ANGETVYLKRQAAKPRGSRIISTEGNIPQTLAPVAYETFI 

YBR089C-A_homolog EMBL_entry 279bp public: 1..279 (SEQ ID NO 635) 

ATGGCTCCAGGTGAAAGAAAGAAGTCCTCTAGAAAGAAGAAGGATCCAGATGCTCCAAAAAGATCCTTA 

TCTGCTTATATGTTTTTCGCTAATGAAAACAGAGATATTGTTAGAGCTGAAAACCCAGGTATCTCTTTT 

GGTCAAGTTGGTAAATTATTAGGTGAAAAATGGAAGGCTTTAAACAGTGAAGATAAATTACCTTACGAA 

AACAAGGCTGAAGCTGATAAAAAGAGATATGAAAAAGAAAAGGCTGAATACGCTAAAAAGAATTCCGCC 

TAA 

YBR089CA_homolog SWISS-PROT_entry 92aa (SEQ ID NO 636) 

MAPGERKKSSRKKKDPDAPKRSLSAYMFFANENRDIVRAENPGISFGQVGKLLGEKWKALNSEDKLPYE 
NKAEADKKRYEKEKAEYAKKNSA 

YBL092W_homolog EMBL_entry 396bp public: 1.. 396 (SEQ ID NO 637) 

ATGGCTACTTCTGTTCCACACCCAAAAATTGTTAAGAAATACACCAAGAAATTCAAGAGACACCATTCT 

GACAGATATCACAGAGTCGCTGAAAACTGGAGAAAACAAAAAGGTATTGATTCATGTGTTAGAAGAAGA 

TTCAGAGGTACCATCCCACAACCAAACATTGGTTACGGTTCCAACAAAAAGACCAAGTTCTTGAACCCA 

GCTGGTTACAAAGTTTACTTGGTTAAAAACGTTAAAGACTTAGATGTCTTGTTATTGCACACTAAATCT 

TATGCTGCTGAAATTGCCTCTTCTGTCTCATCTAGAAAAAGAGTTGAAATCGTTGCTAAAGCTAAGAAA 

CTCGGTGTTAAAGTCACTAATCCAAAGGGTAAATTGAACTTGGAAGCTTAA 

YBL092W_homolog SWISS- PROT_entry 131aa (SEQ ID NO 638) 

MATSVPHPKIVKKYTKKFKRHHSDRYHRVAENWRKQKGIDSCVRRRFRGTIPQPNIGYGSNKKTKFLNP 
AGYKWLVKNVKDLDVLLLHTKSYAAEIASSVSSRKRVEIVAKAKKLGVKVTNPKGKLNLEA 



YDL059C_hoinolog 2791bp PathoSeq: 1..2791 (SEQ ID NO 639) 

TATCCATTGGTAATGAATCAGTTAATACCACTACCAAAACTGTTTTATTAAAATCTAGAGCAGATTTTAATACTG 
TGATTATTGAATTTGTTGATAACAGAGTCGTGGAATTGGATTCTACCCTTGATTGTAAAGAAATTGTCAAATTCC 
CTCAATTATGTCGTGATATTGAAGTTTCTTTTAAAGAAGATACTCAACAATATGAAGCTTTTGGGATTTCTCGAA 
ATGGGAAATTATTTTGTAAT6AAAACCATGTTGTTAGTGGTGTCACATCATTAAAAATTACTGAATCTCATTTAT 
TATTCACTACCGTACAATCAAAATTATGTTTTATTCATTTAAATTCAAGTCAAGAAAATTATGAAATTTTTCTGA 
ATTTAACCAATGAAAATATTGTTGATGAAAGAATTAGACAAGTGGAAAGAGGATCTATATTAATCAATGTAATGC 
CAACGAAATATTCTGTAGTTTTGGAAGCCCCTAGAGGTAATTTGGAAACTATATGTCCAAGAATAATGGTATTAT 
CAGCCATTAGAAAATTCATTAAACAAAAAAATTATAAAGATGCATTCATTACTTGTCGTACACATAGAA.TTGATT 
TAGATATTTTACATGATTATGAACCGGAATTATTTTTCAATAATGTGGAAACATTTATTAATCAAATATCTAAAG 
TGGAATACTTGGATTTATTTGTTTCTTGTTTACATGAAGAAGATGCAACCGTTACTAAATATAGAGAAACAATAA 
ATGATGCTGCTGCTGCTGCTGGTGGTGGTATTACCAAAGAAGAAGAAATCAAACGTGAAGGTGAAACTCTTCAAC 
CAGCATTCAGGAAGAAATTCCATCACATAAAGGAAAAAGTTTTCACCAATTTCAATGATTCCAAAGTTAATCGAA 
TTTGTGAAGCCATATTAAATGTATTATTAAAACCAGAATATTTTGATAAATATTTACAAACGATTCTTACTGCTT 
ATGCTTGTGAGAAACCAGCAAATTTGACTCAAGCACTCACATTAATTGGTAAAATGGATAATCAAGAACAAAGAG 
AAACTGCAGTGACTCATTTATGTTTCTTACAAGATGTAAATAAATTATATAAAACATGTTTGGGACTATATGATG 
TCAAATTAACTTTAGTCATTGCTCAACAATCACAAATGGATCCTAAAGAATATTTACCATTTTTACAAAATTTGC 
ATGTACAACCAGAATTGAAAAGAAAATTTTTAATCGATGATTATTTGAAAAATTATGAATTAGCTTTGAAATGGT 
TACATGAACAAGGTGATGAAGCTCATGAAGAATTTGATGATTATGTTGTATTACATGAATTATACAAACCAGCTT 
TGAAAATTTATACCTATGATAAACCCAGAACAAATGTAATCATGGGATTGTTTGCTGAACATTTACGTGAAACTA 
AACAATTTGGTGAAGCTGGTGTGATATTTGAATATTTGATTGATTTGGAAAATGCATTAGAATGTTATATAATGG 
CCAAGAAATGGAAACAAGCATTATCATTAGTTGAGAAAAGTGCTGACCTTTTGGAGAAATTATCTGATACGGCTG 
AAAAATTAGTTGAAACATTAACTGAAGATCATAAATATAGTGATGCTGCTGAAATTGAATATCAATTTTTGGGGA 
ATGTTGAAGCATCTATCAAATTATATTGTAAACAATATTGGTATGATCATGCTATATTATTAGCTGAAAAATCTA 
AAAAACCAGAATTGATTGAATCAATAGTTGATGTTCAAATAAATGAAGGGTTTGGGGT6ATTGCTGAATTATTAG 
CCGATTGTAAAGGGCAAATGAATTCACAATTGAAAAGACTTCGAGAATTAAGAACTAAAAAGCAAGAAGATCCAT 
TTTCGTTTTATGGAACTCCTGATGATTTAGATACTCCTGATAATGTATCGGTTGCTGCTTCTGAAACATCAACCA 
CCCCATCATTTTTCACAAGATATACTGGTAAAACTGCTGGTACGGCCAAAACAGGAGCATCTAGAAGAACTGCCA 
AAAACAAAAAGAGAGAAGAAAGAAAACGTGCCAAGGGAAGAAAAGGTACTATTTATGAAGAAGAGTATCTTATTA 
AATCAGTTGGTCGTTTATTAGAAAGATTAGATCAAACCCAATCAGATGCGCTTAAATTAATTGAAGGACTTTTAA 
GAAGACATATGAAAGAACAAGCTTATCAAATACAAAAGAATTGGTGTGAATTGATTGATTTTATCAAAGAAAATA 
TCGATGAAATTCATAATATGAGTGAAAAAGATCGTGAAAGAATCGATGATAATGGTGAAATCTATTTGATTGATG 
AAATTCCAAAACCTAAAGTATCAGAATTCCCTAAATTCAATATATTAGATTATTAATCATGGAAATAAGCTAAGA 
TAACTTTTATTTATAAATAGAACCACAGAATCATCTTACTCCTTGTATAGACTATATTTATTTATTTATTTATTT 
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ATTTATATATCATATTCAGGAGCAAATTGTTTCATCAATTGTTCTTGTTCATATTCAAGATAAAGATCACGTAAC 
CCCACAATGGCATTTTTTATAGCATCAGTAACTGCTTTCTTTCGAGCACTAGCATAACACATATGTTTATAAGGC 
ATATTTGTAGATTCTGCTTGTCCCAGTTGTTCTCTAAAAGTACCATCTTTCAATATTAATCGTATTTTCACTACA 
ACAAGGGCAGAATACTTGTTTTCATCTTTTATTTTCCCGTTTGGGTTAAAATTACCAATCCCAAAAATTGTCGGG 
GTGACCATTCCATCCA 

yDL059C_homolog_l 67aa PathoSeg: 1..57(SEQ ID NO 640) 
ENKYSALVVVKIRLILKDGTFREQSGQAESTNMPYKHMCYASARKKAVTDAIKNAIVGLRDLYLEYE 

yDR377W_homolog 24076bp PathoSeq: 1.. 24076 (SEQ ID NO 641) 

ACACTACTACTGGTCGTTGGTCGTTTTCTGGCAATGCCCCGGAAAAACCTTAAAACTGTTATTTGGTCCATTGCC 
GTCAAGCAACCAAAAATAACAATGGCGGTCCCGGAAGATGCAGCGTACCAAGAAAAGAGGGGATAACCGATGTGT 
TTGTCACCACTAAGCCATCTAGCAAGTCTATGAGCTCAAATCAACACAGAAGAGAAAATCAAATCCACACATGCT 
TGGTAGCACTAGGCGAATTAGAGTTTTCAGTTTTCATTCTTATTGTTAAGTGTTGATTGAGCAACATAAAAAGCC 
TTGTCCACTTTCTCGAGGCAGTTACCGGAATATTACGTATTCTCCTCCTTCTCCCCTATTTTCTAAACCAACAAA 
CAAAAAATAAATATCATGAGAAGTTAAAGAAAATAAATCGCTCAAAGTTTATCTACGCAAAACTATGCTAAAACA 
ACAAACCACAAAAAAAAAAAAAAGAAATTGTCGACAGCCGTAATAGAGTCTAGACCATCTGCTCATTACCCGAAT 
GAGCTGGTCAGTATCTTTCAAAATTATTGGTTAACCAACAATACCGTCAACTCAAGTCCTAACCTCTTCTTGCCA 
ACCCCTCTAGCACCCCAAGGAACAATCGAATGTTTCTTCCTTCTCTCTTGAAACATTCTTAATAATACGTATGTA 
ATTATTTGCTGACTTCTTTTTTTTTTGTTTTTTTCTTATTTTTTAGAACTTCCGTTTCCCCGCTCCTACTAAAAT 
CTTCCCGGGTTGAACGGTAAGTCTCGGAATACACTTCCTAATAATTCCTATACACCAATTCTACCCCAGATTTTT 
TGGAGGTTGCGCGTAACCTATTCATATGCCCCCGGGACAAGGGAAGCAATCTTAAAAAGAAAAAAAATTTTCCAG 
CAAAATTCGTTGATACAAGTCTTTATTAATGGTCTGATAAATTAGTATAAAACCACCATCAAATTCCCTTGAAAA 
CTTGATTGATTTTTTTCTTTCTTTCTTCGAATCAATCATTAACTTATTCAAATAATTATCAATCATGGCTCCTCC 
TACTGCTGTTGAATCTTCAATCAATTTCGGAGGTCACCCAACTATCAAATCCACTCAAGACCCATTGGTCCAAAA 
GTTGTCTCTTAATACCGACACTGTGATCAGACACAATGCTCCACCTCCAACCTTATACGAAGATGGTTTATTAGA 
AAAAGGTACTACTATCTCATCTACTGGTGCTTTAATGGCTTACTCTGGTAACAAAACCGGTAGATCTCCTAAAGA 
CAAGAGAATTGTCGACGAATCCACCTCATCCCATAACATTTGGTGGGGTCCAGTGAATAAACAAGTTGACGAATT 
AACTTGGAAGATTTCTAGATCAAGAGCTTTGGATTACTTGAGAACTAGAGAAAAGTTGTTTGTTGTTGACGCTTA 
TGCTGGTTGGGATCCAAGATACAGAATCAAGGTCAGAATTATCTGTGCTAGAGCTTACCATGCTTTGTTCATGAC 
CAATATGTTGATCAGACCAACTGAAGAAGAATTAAAAAACTTTGGTGAACCAGATTTCACCATCTACAATGCTGG 
TCAATTCCCAGCCAACATCCACACTAAAGGTATGACTTCTGCCACTTCTGTTGAAATCAACTTTAAAGATATGGA 
AATGGTTATCTTGGGTACTGAATATGCTGGTGAAATGAAGAAAGGTATCTTTACTGTTATGTTCTACTTGATGCC 
AATCAAACACAAGGTTTTGACTTTGCACTCCTCATGTAACCAAGGGGTTGAAAAAGGTGATGTCACTTTGTTCTT 
TGGTCTTTCTGGTACTGGTAAGACCACTTTGTCTGCTGATCCACAAAGAAAGTTGATTGGTGATGACGAACATTG 
TTGGTCCGACAATGGTGTGTTCAACATTGAAGGTGGTTGTTACGCCAAATGTTTGGACTTGTCTGCTGAAAAAGA 
ACCAG/^TTTTCAACTCCATCAAGTTTGGTGCTATTTTGGAAAATGTTGTCTACGACCCAATCACCAAGGTTGT 
TGACTACGAAGATTCATCAATCACTGAAAACACTAGATGTGCATACCCAATTGATTTCATTCCATCTGCCAAGAT 
TCCATGTTTGGCCGACACCCATCCAACCAATATTATCTTGTTAACATGTGATGCTTCCGGTGTGTTGCCACCAGT 
CTCCAAATTGACTAATGCTCAAGTTATGTATCATTTCATTTCTGGTTACACCTCCAAGATGGCAGGTACTGAAGA 
AGGTGTTACTGAACCACAAGCTACATTCTCCGCATGTTTCGGTCAACCATTCTTGGTGTTGCACCCAATGAAATA 
TGCTCAACAATTGTCTGACAAGATTTCCGAACACAATGCCAACGCTTGGTTGTTGAACACTGGTTGGGTTGGTTC 
TTCTGTTGCTCAAGGTGGTAAGAGATGTCCATTGAAATACACCAGAGCTATCTTGGATGCTATCCACTCTGGTGA 
ATTGTCTAAAGTCGAATACGAAAAAGTTCCAGTTTTCAACCTTAATGTTCCAACTTCTTGTCCTGGTGTTCCAAG 
TGAAATTTTGAACCCAACTAAAGCTTGGACCCAAGGTACTGATTCATTCAACAAGGAAATCAAATCTCTTGCTAC 
CAAGTTTGCTGAAAACTTCAAGACATACGCTGATCAAGCTACTGCTGAAGTTAAAGCTGCTGGTCCAGAAGCATA 
AACAAACAAATAAACAAAAAAAAAAAAGATCAAGACATGTCAGTTATGTTTTTTATATAGTTCCATACATTTCAT 
ATTCATATATATATTTATTTTTCAATGGTTTTTTCAAAAAAAAAGTTGAGAGTTTTGAATGTAGAAGTGTCAACC 
TGTGGTGCACATACGAAAAAACACCCAGAATAACTGAACTCTATAGTTAGCGCCTCATGATTAAAAAAGGGGACA 
ATCAAAGCCACAACGTGTCAATCTAGACATTATCTCTATTACCATACTCATAACTCAAAATCTCAATTTCCCATG 
TGCATAGCCATTTAATTACGAGTTTAGAGATAACAAACTTTCACAGGGGCTTGGTGATGTTATGTTCTATTGTTT 
GGAGCGGATATTCCTGTAGCAAAACAATGAAGAGTCTAATTGCATAACCTTAATTGGATGCATTGATTCAGAGAA 
GAATGATAAGGCACTGTTTCATTGATAAGATTAGGTCTCATAATCCTATGGGGCGTTGAGCTTGTGATAATTTTT 
CCTTTTTTGACAGAAAATTAAGTTGGTTATGAGTTGGTACTACCTGGCCTGTGATATTCACTTAATAGCAGCATA 
CAAGCATTGTCAACGACATAGTACTGTGTATGACAGAACATTTTGTGTGACTAGAGCTTGCAGAATGTAGAGATG 
GATGGATGCTGCAAAGAGCGGCTGCGGATAGTAAGCAATAGTTGTGTTCAGATATTTTATTTGCAGTTGTTATCT 
CCGCCAAGTGATGATATAATTTCCACTAACCGCAATACAAAGAACGGAGAAAAGACAAAAAAAGTACACAAAAGC 
TTAACCAGGCGATGGAAAAAATTAAAATCTTTACAATTTTTTTTTCCTTAATTGTTTGAAAAACTCCGCATTTGC 
ACATGCACTACTGAACTAGACATTTGGATTATTATTTATAACCAATGTAATATCCCACCTTCCATCAATATGAAA 
AGTTGCAATATCAAATTCAAATTCAGAATAGCAATCCATATTTATTTATTATCATGAGTGTTTCAGACATTGTCC 
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AAGAATATATCACCAAATGGTATGTCGTTATACCTACTTTGTTTGTTGTCTATCAGGTTGTTGATTTCTTCTATG 
TTAGAAGCTTAAGAAGTCGTCTTGGTGCCAAAGCTCCTACAAACAACGAATCCGATGGTTATTGGGGGTTCCATT 
TACCATTCTTGTTGGTTTCCAAAAAAGCTGAAGGTACAATTATTGATTTCGCTGGTGAACGTTTCAAAAGTATTG 
CCCACCCAGAAGTCCCAACTTTTCAGTTCCCAATTTTCACTGTCAAAGTTATTTCCACCGTTGATCCAGAAAACA 
TTAAAGCTGTATTGGCCACCCAGTTCAATGACTTTTCATTAGGTACTAGACACAATCAATTTGCTCCATTGTTGG 
GTGATGGTATTTTCACATTAGACGGTGCTGGTTGGAAACATAGTAGATCTATGTTGAGACCACAATTTGCCAGAG 
AACAAGTTGCTCACGTCAAGGCATTAGAGCCTCACATGCAAGTATTATTCAAACATATCAGAAAGAGTGGTGGTA 
GAACTTTTGATCTCCAAGAATTGTTTTTCAGATTTACTGTTGATTCTGCTACTGAGTTTTTATTTGGTGAATCCG 
TCGAGTCTTTGAGAGACGAAAGTATTGGTATGGCTTTAGAAGCAGTCGATTTTGATGGAAAAAAGGAATTTGCTG 
AAGCCTTCAACTTTTCTCAAAACTATTTGGCCTCCCGTGCTGTTATGCAACAAATGTACTGGTTATTGAACAGCA 
GTGAGTTCAAAAGTTGTAACTCCAAGGTCCACAAATTTGCTGAATACTATGTCAACAAGGCATTGGAGTTGTCTC 
ATGAAGAATTGGAAAAGCAACAAGGTTATGTCTTTTTGTATGAATTGGCAAAACAAACTAGAGACACCAAAGTGT 
TGAGAGACCAATTGTTGAACATTTTGGTTGCTGGTAGAGATACCACTGCTGGATTATTGTCGTTTGTGTTTTTCG 
AATTAGCTAGAAATCCAAGAGTGTTTGCCAAATTGAGAGAAGAGGTTGAAGAAAAGTTTGGTGTTGGTGAAGATG 
CTCGTGTTGAAGAAATTAGTTTTGAATCATTGAAACTGTGTGAGTACTTGAAGGCTGTTCTTAATGAATGTTTAA 
GATTGTACCCATCGGTCCCACAAAACTTTAGAGTTGCTACAAAGAATACTACCTTGCCAAGAGGTGGTGGTTCTG 
ATGGTATGTCTCCAATTTTGGTCAGAAAAGGTCAAACTGTTATGTACAGTGTTTACGTTACCCACAGAGACACTA 
AGGTTTACGGTAAGGATGCTGACGAATTCAGACCAGAGAGATGGTTTGAACCAGAAACCAGAAAATTGGGTTGGT 
CGTTTGTTCCATTCAACGGTGGTCCAAGAATCTGTTTGGGTCAACAATTCGCCTTAACTGAAGCTTCTTATGTTA 
CTGTCAGATTACTTCAAGAATTTGGTCATTTGACTATGGACCCAAATACTGATTATCCACCAAAAAAGATGTCAC 
ATTTGACCATGTCTCTTTACGATGGTACTAATGTTGAAATGTATTAAGCAGGGCTAGATTTATATAGGGTATATA 
GGTATTTTAAGAAGGATAATTGTTTGCAAAAAAAGTGCTGTAGATTTTCACATGACTGAGGGTCTTTGTGTTGTA 
TGTAGAACAAAACCTATATGCAGAACAATAGGGATTGCCATTTCCTTGTTTTTGATTTGACAACTTTGTATGCGC 
CCTTTTGTTGTTGGGCATACATATATATTTTGCGACTAGCATGTGATAGACCAGCAGAATACACTACTATCGAAT 
CAGTTAAAGTAGATCTAGAAATAAACTCAATGATAATCGTGGCACTATTATTAGAGTTTAACTTTTTGCGGAAAT 
TCTAAGTTCTACCAAGAAATCCTTTGACTGATCTTGATGCTCCAATTTATTTTTTTTTAATTATAGCATCGTCTC 
GTATTCCCAAGCTTCTAGTGTATTATTTTGATTATATCGACAAACTGACAATGCATAGAGGTGCATGTGAACCAG 
CTCTATTGTCTGGCTAACTTCTTGGTGTGGGACATGTAATCGAGAATTTCAGATTACACACAGAGAGGGGTAAAT 
TTAGCTTTGTTTTAGGATCGTCGCAATTGATGGAGAACAATAACCATTACAACTCCGCAACACTCCGAGAAGTAT 
ACCAGTATTCGTTATTCATACGGAGTACATGTGAAAAAGAAGGGAGGCACTAAAATTATGAACATTTCCATTGTT 
CAGCATAAAAGGAACGTTCGTGTACTTGTGCAAAAGAAAGCACCAAACCTCCTTACTATTCGTAACACATTTTCT 
ATATTGAGGGGTTATTGTAATGATACTTTGACAATCACTTTAAACAGCAAAACAATTGCCATGTGAAGAAAGAGT 
ACAAATATATATATGTTTGATAGGATCCTGCTAGCTACAATGTTTCATTTTTACAGAATAACCAAACAAAATGTC 
CCCCTCGCTTGTTCACCAAATTCTTGCTATCACTCATCCATATGTTGAATATTTGGAAGAAAACATTACTAAATG 
GTATATCCTAGTACCAGGTATTCTTATTGTGTTAAATGTGTTAACAACTCTTCATACAAAGTATTTGGAATACAA 
ATTTAATGCAAAGCCTGTCACAAACTTCATTCAGGATTACACTTTTGGTGTCATAACTCCATTGATTTTGATCTA 
CTACAAGTCTCAAGGTACAGTAATGGAATTCGCCAATAATTTTTGGAACTTCAAATTTCTCATCAAAAACCCAGA 
TGTAGGAACAGGTGAGCTTAGAATATTTGGTATGCATTTAATTGAAACCAAGGACCCGGAGAATATCAAGGCGGT 
ATTGGCTACCCAATTTAACGATTTCTCTTTGGGCACTCGTCATGGCTTTTTGTACTCATTGTTAGGTGATGGTAT 
TTTTACATTGGACGGTGCTGGCTGGAAACATAGTAGATCTATGTTGAGACCACAATTTGCTAGAGAACAAATCGC 
TCATGTCAAAATCTTGGAACCACATATGCAAGTGTTTTTCAAACACATTAGAAAGAACAAGGGGAAAACATTTGA 
CATCCAGGAGTTATTTTTTAGATTGACAGTTGATTCTTCTACAGAATTTTTGTTTGGTAGTTCAGTTGAGTCTTT 
GAGAGATGAAACCATCGGCATGTCACCTAGTGTGAAGAATCTTGCTGGCCGAGATGAATTTGCTGATGCATTTAA 
TTATTCACAAACTATCAATGCCTACAGATTCTTGTTGCAACAATTTTATTGGTTGTGCAATGGGACTAAGTTTAG 
AAAGTCAATTGCTGCTGTGCACAAGTTTTCTGATTTTTAT6TTCAAAAGGCTTTGAGTTTAAGCCAAGATGAATT 




AAACCCAGAAGTATATGCCAAGTTGAAAGAAGAAATCTACAATAAGTTCGGGTCCGGCGAGGATGCTCGTATTGA 
TGAAATCACATTTGAGTCTTTAAAACAATGTGAATACTTGAAAGCTGTTATCAACGAGAGTTTGAGATTGTACCC 
ATCAGTGCCACACAATTTTAGAACTGCTACTAGAAATACCACTTTACCAAGAGGTGGTGGTCCAGACGGTATGTC 
ACCTATAGTTGTTAAAAAGGGTCAATCAGTTATGTACACAGTTTTGGTAACACACAGAGATACCAAAACTTATGG 
AGTGACGCTAACGAATTTAGACCAGAAAGATGGTTTGAACCAGAAACTAGAAAATTGGGATGGGCTTATGTCCCA 
TTCAACGGTGGTCCAAGAATTTGTTTAGGTCAACAGTTTGCTTTGACTGAAGCTTCTTACGTTACTGTTAGATTA 
CTTCAAGAGTTTGAGCATTTGACTATGGATGCAGAAACTCGCTACCCTCCTAAATTAATGAATAGTTTGACTCTT 
TCCCTCTTAGATGGGGCAAATGTTGAAATGTATTAAGCGCAAGTAGTTTATGTATGTATAAAACATTCGAAATAA 
AAAAAAATGTCGCCTTTTACTTGAGTCGCTCGATTGTGCGAAGCAAAAAAAAAAGAAAAATTTGTAAACATTTTT 
CTTTCAACTCATCCGTCATTCTTTATTTACATCCCACTCAACCAACGACAACGAACAAGAATGAGTGGCATATTT 
AATTGGTCGCTGGATGTGTTTGCCGATATTTATAACACCCTCAAGTTTGAGTCCAATATAGATTTGGATACAATC 
GACTTCACCAGCATCAAGAATGATCTTGCAAATGTTTTGATTACACCAGTCCCTCTGGATCAATCACGTAGCAAA 
CTTGGAGACGCATCAAAACCAGTGGCGTTGCCCAGTGGAGATGAGGTGAAATTGAATCAAGCATCAATTGAAATT 
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ACTGGAGTTTTATCAAATGAATTGGATTTAGATGAACTAAATACAGCAGAGTTGTTATATAACGCAAGTGACTTG 
AGCTACAAGAAGGGAACGTCCATTGGCGATAGTGCTCGATTGGCTTATTATTTAAGAGCTCATTATATACTAAAC 
ATTGTTGGATACTTAGTTTCGCATAAACGTTTAGATATCATCACTAACAACAACCAAGTGTTGTTTGACAATATT 
TTGAAAAGTTTCAGCAAGATTTATACTTTGAGTGGTAAATTAAATGACATGATTGACAAGCAAAAAGTTACCGGC 
GACATCAACAATCTTGCATTTATCAATTGTATCAATTATTCCAGAAGTCAGTTGTTTAATGCACACGAGTTATTG 
GGACAAGTTGTATTTGGATTAGCGGATAATTATTATGAGAGTTATGGCACACTAAACAACTATAAATCCTTAGTG 
GAGTTTATACTGAAAAATATCAGCGATGAAGATGTTTTTGTTATCCATTTTTTACCATCCACTTTACAATTGTTC 
AAGAAATTACTTCAACTAGGTGAGGAATCTTTAGTCGATCAGTTTTACAAGACTATAACCTCTTCCATACTAAAA 
GATTATGAAGCCAACAATTTTTCCAAAAGTGAAGATATTGACTTGTCAAAATCAAAATTGTCTGGCTTTGAAATA 
GTCACAAGCTTTATTTTTCTAACTGAGTTTATTCCATGGTGCAAGCAGCTGTCAAGTAGAACCGCGAAATACGAT 
TTCAAAGATGATATATTAAAGTATATGGAATTCTTGATAAGTTATGGAGTTATGGAACGATTATTATCGTACTGT 
TCTGAAACCGCCAATGCAAAAACTCAGCAAGTGTACGACTGGTCAAACATGTACGATTTCAGAGCATTGCTTCAA 
AAGAATTTCCCACGACTTACACCAGCAAAATTTCATTATCCTGGCAATCAAGAATTGTTGAATGCAGTTAGACCG 
GGATATGAAAATGTATCCAAATTGATTGACATTTCCTTTTTGACGTTAGATCCATCGCTTAATGAGACGTTGGTT 
TCACCTTTTTTCCAGAGCTTTTTCAGTGTGTTTATATCTAATGCGGCAGTTGTTATGACCTCTTTAAGGGACTCA 
GAGGAAGATTTTGTTTTATCGTCGTTGAATGAAAGTGACGAAGAGGAAGAAGAAGAAGAAAGCGACAGCGACGAA 
GATTCTTCGACCCCAAAAAACAAAGAAAAATCAACTGGGTTAGACCTTGACAAGATTGCCCAGCGCGCTGAATTA 
GAAAGGTTCTACTTGGCTTTCGC6TACACCTACAACAATAGACCTGAATTGTGTGCGTTATTTTGGGGGAACGAG 
CAGGTAACTCATGACATTATAGGATTTATTTCCTGGGGACTTGCTAATAATACGTCTCCGTTGATCACTGCAACA 
TTCTGCTTACTATTAGGGTCGTTGGCATCTGCTGGTGCAGAGGCAACTTCAAGGATATGGGAGATTCTTGTACAC 
AACAATAACAACGCAAGTACGAGAAAAAATGATTTTTCAAAGATATCCGTTGACTCCCTTTATGATTCGTTGAAA 
TATTACATTGACTCTTTAAATGAAAGCTTTGAACAAGATTTAAATGCCCAATTGATGTTGAATCAGAAGAAACAA 
GATTTTCTCTTCAGCACCACAACAAGCAAACAGGACCTTGATGATTCTGGCGAGAATAGAATTGTTATAGAGTTG 
GCCGAGGATTCACTTGTCTTCATTTCAGGGTTTATTCAATTACTTTCTGCAATTGTGAAGAATTTGAACACTAAG 
AATGAAAGAAGCAAAGAAATCAAATCCGTGGTATACACTAGATTCTCACCAATCATTAAAGGGTTTTTAAAATTC 
GATAATTTGATCAATGGTAGCAGGTTCCTTCAAGTTGATGCTAGCATTCAAAGCACAAACAACCCCAAATTTATT 

TTTGTTACCAACGATAGTGATCCGTATATTAGATATGAGATTTGGCGTTTA6TCGATCGATGGATGTACCAGGGG 
TTGCATAGTTTGCCAGAAGATAAGAAAGATGATGCTTTTAGACATATTAAGAGAAAGTATATCAGTAAGAAAAAT 
GTCCCCATCAATCAAGCATTTTCAACAAACCTAACTCATCTTAGTCAGATTGGGAATTTCACTGTCTTGGTGAAA 
AAATTGTTAACCCCATACGCAGATAGTAATGAAGCATTCACCAAGTACTCGTTGTTGTATCCTTGTGATTTAGGA 
TCAGGGTATAGATTCAACAACCAACTTGGAATTTGGCCATACATTGAATTTTTAATGCAAAATGTGTTTGCAAAC 
TCTGCTACTATTGCTAATAAACGAGATAGGGTCAACTTGCAACTTAATTTGCTAGAATTATTTAGCAATGCATTA 
CAGGAAGTTGACTGGAAGTTTCTTATTGATGTGGCACCGAAAATTATTCGTGACTTGAAAAATTTTAATGGGATA 
TTTGACTCGCTTATTCCTGGTGTTCAATTGGACTTTGAAGTGTTTGTCAAATTGCATCATTCAGTTGCTGTGATT 
AACTATCTATTTGAAAACAAGACATTTTCTGCTTT6TTTAAGCTTGTTAATATTGGAGTTGATTCTGTGAATGAA 
TCAGGTGAATCGGCTGCATTAGTGTCACATGCCCTTGGGTTGATTAATTCTTTGTTGAGAGTTCAAAATTCTTTT 
ATAAACAAGTTGTTACCAATATTGCGAAACAAAGATACGCAGCAACAATTACATTGTGGGACAGCCATTGGGATT 
GGTACTTCTATGAGTCTTTCGTTAGCAACCCCTAGAACCATATTTGATTGTATATACTATCCAAAGAACTTGGGA 
ACACATGGTGTTGCTGATTTCTACGAAGTGATATTGTTCCACTTATCTGCAGTTGTCCAATTTGCCCTTTATGTC 
AGTTGTGAAAATACTATTTCCAACAAAGCAATTTCCATATTGAAAGGAGTAAGCCAATCGAAATTTTTTGTTACC 
AGAGTTTCAAGCTCTGCTGATCCCTTACTCAACAACGATAGATTGATTACCACATTTGAAAACATCGACGAGTCA 
ATAAAAATCAAGTTTGCTTTCATTGACAAGTTTGAAGAACTCGAGGACTCTTTGAATATGAAATATGAGATATTG 
GATTTTGTTTTGGGCAATCTCAATCAATTTGATGGCAAAGTGGCTACTACTGCCCACTTTTTGTTGGGATACAAA 
GTGAAAGGCGATACATTAGACTTGGTACAGACAAACGATCAAAACACATTACTAAAATCTTTCTTAAATACATTG 
AGCATTAGTCTT6ATTTAATTTCTGAAATTGATTACAATAATGGTAATAACCATATTATTGATGTTGGTCCAGCC 
AAGCTTTCGTCGTTGATTTTACAGATTCTTATCAAGTTGTGCCAAGATCCAATTTCGTCGTCAATAACATTGAAT 
CAATTACGTGAATATGAAGAATTGTTTGAAAAATTGGTTAACTGTCAACCTAAACTTGATTTGAATACCGTTTGG 
TGTGGTAACCAGTTTGATGGGGATTTGCAGATTGATGCTAGCAATGTATTTGTTGACAACCAAGCAAGCACCCAG 
GCTTTCTTTTCCTTTATTAACCAGAGAAACTTAATTTTGCAGTATTTGTCATTGGAATTCCATAGTGTCAAATCA 
AGAACTAAGCGGGAGTATTATTCTAAAGTGTTGACCAACGACAAGGAATTTGTTAATCGTACACCTAAGGTGTTG 
ACATTTTTAAACATTCTAAATTATTCATTCAAGAACTTTGAAGTGCAGAAATACGAATGGCTTGACCAAAAATTT 
AACATGTCGTTGTTATTGGCAGAAGTAAACGCTCAAAAGAATGGTACATTAGATTTTTCTGTTTTAACAAAGGTT 
TTCCGTCTTTTGTGCCAAACGTCAAACTTAATAACACCCGAGTCAAAGCAATTGTTTGCCGAAGAAATTATGGTT 
GAAGGAAGTAAGATTTCTGACTTTGTCACAAAGTACCTGGTGTCGACCGACTTGAAGGATGTGCAGTTGAAATGC 
TTACATTCATGGTGTCAATTGATAGAGATTTTGGTTACTGACAGTGGAATCAATTCGCTGAATTTCATCTTGGAA 
GTGTTGCAAGTTATTATTCCCAAAATCAATGACTATTTTGATGTGGACATACTGTTTTCTGAAGAAATGGTTTCA 
TTATGTGTTTTATTGTTTGATCTTTATGATCAGCTGACTCTTGCGGACAGAAAAGGTGAAGATTTTGCACTTGGA 
ATTGAGAGATTGATCCCCTTATTTCAGACTTGTATTGCAGGTATTCTTAATTCTAACTCAACACCCAGCTTACGC 
TCAGACTTGTATGTAGTTGGCAACAAGTTTTTGTTAAAATGTTTTGAGAGAGAGTCGTTTTTGAAACAAGTGATG 



wo 02/064766 



PCT/EPOl/15398 



185/251 

CATATCATCAAGTCGGTAGATAAAAAGTTTTTCCAGGTGATTTGTAATGACGCTATCTACTCAGAGGGTCCATCT 
AGAATCACTTCTACTTTATTCCTCGAGTCATTAGTTCACTTAGGGACTTTGGTCAAGGTTGATTTTATTTTGAAT 
GCGTTGATCAAAAATAACGCATTGCTGTTGCTAGTCAGGTCAGTTAAGCGGACTGATGCCATGATCAAATTGTGC 
CAGGAAAAAAATTCAGGAGTGACTTTAGATCATTTCATATTTGACTTGATGGCATTCAAAGCAACGCTATATTTT 
TTTGTTAGAGTGGCCAAATCGAAAAACGGGGCATTGCAGTTGATTCAAAATGAATTGTTTTCAATTTTGCATCAG 
TCGAAGTTTTTGCAGATTGATCCAGATATTGGTTTAAGTTTACGAATTGAAGAAGTTCAAGATCACAAGACTGTC 
AATGTAAATGTTTTGCTAGATACTCCACTTTCGATAACTGACTTGGTGGATCCATACAAGTTGCGAAGTGAAAAC 
ACTATATCATATTTTGAGTTCCTTGTACCAATATTTCAGCTACTTACAACAGTGTTATTGTCAATGGGACCAAAT 
TATCAACCTGCAATTATTCAAACTAGAGAACTTATGAAGAGTGTAAATCGATTGGTGGTAGGTGTTATGAAAAGA 
GATTTCTTGGTAGAGACCAAACAAATTGGTCAAGGGTTGTACAAGGAAGA6AGTCACGAGTTGGTATCGTTGAAA 
GAATTGGTGAAGTTGTTTATTTTGATTGATTCATTAGCTCATTATAGTGTGTAGTTGTGGTAGTGACACGACCAA 
ATATATTTTGTTCTTGGAAAAAAAAAATATTTCGCCTTCTCCGAAGATTACAGCAAACCATATCCATAACCAATC 
AAGTATGGCCGACAATACAGAATTTGAAAAGACAGATCCATCAAAGTTTTTGAGTGGAATAATAGGGTCTTCTGT 
GAGTGTAAAGTTACACAATGGTGTTGAATATAAAGGAAATTTGCAGACAATTGATGGGTTTATGAATGTGGTATT 
AGATGAAGGTAAAGAAACTGTCAATGGGAAAGTGACTAAAAAATATGGAGATGTGTTTATTAGAGGGAATAATGG 
TATGTATAAGGAAAACTATTGGGATATAAATAGCGTTTTACTAACATTTCGTTTCTAGTGTTATATATAAGTGAA 
GCTTGAAGTAGGTTGTATAATTAAATGTATTTTAGTGATGTCAAATGCTAATGTCTGTAGGAATTGAGCGCAGAT 

AAAAAGGAAGAAGAAAAAATCTATCAATCAAAAAAGTATTTCACTTTCCTACAACCAACACAGTAACTATTCCAA 
AGATGTCATTCGTGATTAGAAGACAATTGTCCACTTTGATTCCTCCAAAGATCGCATCAGCAAAAGTATGTTAGG 
ACTGCTAGAAGTGTGTTGAATTAGGATTGATTTACTAACGTTATCATTATAGAACCTTGGATCCAACCCAAATGC 
CAAAAGAATGGCTGAAGTTGTCAAGTTCTACAACAAGTTACCACAAGGACCAGCTCCAGCTGCAAAGAAATCCAA 
CAATCCATTCGCCAGATACAGAGCTGCTTACTTTGATGGCGATAATGCTTCTGGTAAACCATTAGTCCACTTGGC 
TATTGCCGTTGTTATCTTTGGTTACTCCTTGGAATACCAACACTTGAAACATGCTCAACATGAAGGTCATTAGTT 
AATGTTCATAGATTAAAAGAATGTATAAAAAATTTGAAGTGATATTTAGTCTTGTGTGGGCGAAGGGTACACGAC 
CATTGTAGTGGGAGATAGTTCTGTTGAGACCAAGAATGGAAACGCATACGACAGAACGAGAAAACAATGATCGAC 
CACACCGCCTCCAATCAAACAACAGAGGCAAAGTAGGCGTTTCTTATAAAGAATTGTAGTTCTTTTAAGTGTAGT 
TGTAGACAGTATTCATAAACCAGGTGCGAGCAATCTGAAACTTCCAGTAGTAGTGGTGGT6AGAGAGAGAGAGAC 
CCCTTAAACAAAAAAAAAGTAATCTTACCAAGCTGGCTTGCTCAAGACTCATTTCGGGAAAGAAAAAAATATCCA 

TTATAGTTGCTTTGATTGGGTCTGATTTTTTTTTTTTTTTCTAATCCACCTAAAACAAAGAGCTAAACGCACTGA 
CTAAAACGAATAAACTAATCTTGGACATTCCATTTATAATCAATTATGAACAATCAAGACCCAGATTCACAATAC 
CATAATAAAAAGGTGTATCCACCAAATCTACCATCAATTCCACCTCCACCGCAACAACCTTTGAGTGGAAGACCT 
GCAACACCAAGAATGTTACGTAGTATAAGTGGCACACTAAAGTCTAAAACAGAACTTGCTCACTCTGACAAGGGT 
CAGGAATCGAACAATGAAACCAAAAATAGCAATTCCCCTCACTATGTACCTGATACACATACCAGACAACCACCA 
CCAGAATCACTCAAATCAAATATTCT^GCTCCAACAGCTGTTCATGGGAATCAGCAAAAAGGACTGTTGTTGCCA 
CCACCATCTATTCCGAATCCAAACACTATGAAACCTGCGCCAACACCAACTGGAGTCGACCAACCACCTGCAAAA 
CAAAAACCACTGCCAGCACCTAAACAACCACAACCACAGCAACAGCAGCAACAACAACAGCAGCAGCAATTTCAT 
AGAAAATCTATTGGTGATTGGAATTTCGTAAAGACTATCGGTGCTGGGTCAATGGGTAAAGTGAAGTTGGCACAA 
CATAATGCCACACATGAAATTTGTGCCGTTAAAATTATTCCTAGGGCAGCTAAACTTTATCAAAGAGCACATGCC 
AACGACCCTCCTCCGCAAACCACACAAGAAGCAGCTCAGAGACATAAAGAGTTTGAAAAAGAAGTTGCGAGAGAC 
AGAAGAACTATACGTGAAGGGGCATTGGGGAGATTATTGTATCATCCTTTCATTTGTCGTTTGTATGAGATGGTA 
CCTATGACAAACCATTATTATATGTTATTTGAGTATATTGAAGGAGGACAAATGTTAGATTATATTGTTGCTCAT 
.GGATCGTTAAAAGAACGACACGCTAGGAAATTTGCCAGGGGCATTGCATCAGCTTTAGATTATTGTCATCGAAAC 
AATGTTGTTCATCGTGATTTGAAAATTGAAAACATTATGATAAACGAAAAAGGTGACATAAAGATTATTGATTTT 
GGGTTGTCTAATTTGTATGCACCCAAAAACTTGTTAAAAACGTATTGTGGTTCGTTATATTTTGCTGCACCAGAA 
CTATTGAGCGCCAAGCCGTATATTGGGCCAGAAGTTGATGTGTGGTCTTTTGGGGTTGTGCTTTACGTTTTGGTG 
TGTGGAAAAGTACCTTTTGACGATCAGTCGGTTTCGGTTTTACATGAAAAGATTAAAAAGGGAAATGTTGAGTAT 
CCTGCTTTTCTTTCCAGAGAATGTGTGTCATTGCTTTCAAGAATGTTGGTTGTTGACCCCACTAAGAGAGCATCT 
TTGTACGAAGTTTGTCTGCATCCATGGATGAACAAAGGATATGATTATAAGGTGAACAATTATCTTCCTAGAAGA 
GAACCTTT6CGTTTACCGTTAGATCCGGAAATAATCAAAACCATTGCAAATTTTGAGCTAGGCACGGTGCAAGGT 
GTCGCTGATGAGTTGACGAGTATTTTAACGAGTGTTGAATATCAAATGAGTTGTGAAAACTGGTACAAAATTACT 
GAAACAGGAAGAGAGTATGCGTCTTCTCAGAATGCACAAATATTACCTGATCCAACTGGCGGGTTCCATCCTTTG 
GTATCTATTTACTATTTGGTTGACGAAATGAGAAAGAGGAAAAAGGCAAAGGAAGAGGCATTAAAGGCTCAAAGA- 
CGTGCTCAAGTTCCGACAATCGCTGTTCCTACACCAAAACAACAACAACAACAACAGCCACAACCAGCACAGCCA 
CAACCACAACCACAACCAGAAGTATCTCAGCCATTGCCAGAACCAAAACCTGTACCCCCTGAGGAGATAATCAAC 
CCTGCAGTGGCAACACAGGCACAAGCTAACATGACAGCACCAAAAATTGTGGAAACATTTTCAGAGACCCCTCAA 
AGAACATTGGACCCATCCAAGCAATCAGTGGATGAAAAACCAAGTGCACCAGGTCCATCTATTGCTGTTCCAGAA 
CAAGCACACACCACATCTGTCCCATCATCGTTTGTTAAAACACAGACATCGATTGATGAAGATCAACTTTCCATT 
CCTGAACAACAAAGTCCAAGAACCTCTACCCCACAAACTTTGGATCCTGCAAAGGTGGTTGGCGGCTCATCTGGA 



wo 02/064766 



PCT/EPOl/15398 



186/251 

TCTGCTATATCAGCCCCTAATGCTGGTAGTGGTGCTGGCTTCAATTCTTTGTTAAGAAGATTGTCTTCGAAAAAA 
TACAAGGGGGCCAGTTCTCCTAAACGTTCAACATCTCCACTGCCAAATGTTGAAGGGCTCTCGCCACAACCAACT 
AAGGCCGACCCAATGGTACGTCGTGGTGTTAGTATGAAGGTTACTGCTAAAGAGAAACAAACGAATACAAGACCA 
CCAAAGTCAGAGTTAATCAAAAAGAAACCGCAACATGGTCGTTCTTCCTCCACTTCAAACAAAATGCAAGGATCC 
ATTCCTGTTGAGTATTTGCCACCATTACCAACCATTGATACCAATACCAACACGATTGTTTCAGACGGTGCTAAA 
CAACAAAATTTGACTGTGCCTTCTACAGCACGTCATATGCACCCTACAGCCAGAGCAAAATCTGTTGGTGGTGGT 
CATATGCGTAAAGATTCGTATGGACGCGTATCACACGGACTGCAGAATCCGTTGCCACCGCTTCCAACGTCTATG 
GCAAGCCAGAATAGCCAAGAAGTTGTTGGGAAAGATACAAGCGAAGGCTTTTTTGATGACGTTCAATTGGATGAT 
GTTGGATATCAAGAAGTTCCACAACTCACTGAATCGGAGATCATTGAACAGTATAATATTTCCAAACCTAATAGC 
ATGCCATCAATTGAGCATTGTAAGACATTGTTTTTGAAAGGTTTTTTCAGTGTTCAAACTACATCAGCCAAGCCG 
TTGCCTGTTATTAGGTATAATATAATTAACGTGTTGAGTAAGTTGGGAGTTAAATTCCAGGAAGTGAAAGGTGGA 
TTTGTATGTATGCACACGCCTTCGGTACAGCCTAGTCACAGTAACGAACTTGATGAGGAGAATAAATTGTATGGC 
GATGCCTTCAAGTCAAAATCGAGTGATTCATTTGAAGCAGCTGAACCAGAAGGATCAAAAACACCTAGTCGACAA 
CCTTCACTTCAGTTGCCGTCTCATACCCCAACAACGCCATCGGGTCCTAAATCACACAAATCAAGTAACTCTATT 
GGAAGCATTGGTGGAAATGTGCCAAGACGTAAGTTTTCCATTGGTAATGCGTTTAATACTTACCGTAAAAAGAAT 
GGATCTCAAGTTATGATGCCACCAAATACACCAGCTACAGCTAAAGTGATTCATGGGTTGTATGACGACGACGAT 
AAGGAGAGAAATGGTGAAGACGACGATGACGAAGATGACTATGGATATGATGATTCTGCTGATTCGCTCAATGGA 

TCGAGTCAGAAAGCTAGCAAGTCGCCATTGAAGTTTGAAATTCATATTGTGAAAGTTCCATTAGTGGGATTGTAT 
GGTGTTCAATTCAAGAAAATATTGGGTAATACATGGAATTATAAGACACTAGCTAGTCAGATTTTAAATGAAATG 
AATTTATAGTTACATAGTTGTATTTATTTAATCTATACACCTTCGAACTGGTAATCTCTTTCAACAAGGGCGATC 

TGTTGAATGCTTGACTTGTCTTTCCAATAACTAATGGTAATTCCAATTTTGCTTGTGGGGTCGCGTGTTGACTCA 
AGTCCAAGAAACCCTGGTTGTTGTTTGGCTAAAGATACCATAAGGTCTGCCACTTGGGTATATTCATCACTAGTA 
ATGTCTGAGTTTAATTTGGAAGTGAATGATACCATATAGTATAGCGGGGTTGCTAAACTCATTTGTAGGTGGCGA 
GGCAAGAAAAAGAAGAAGTGATGACTAATTTGACACAAATAAAAAATAAATTTAATCGAGAACGATAACTTCTGG 
TTGTTCTGGTTCTGGTGTGGGATTAGTTTCTGTTTCTGGGGTTGACTCATTATTCAATTGTCTCAACTTCATTCT 
TTGATCTCTTGACAATTTACCCGTATCTATGTTTTCA6TATTTTTCAATTTCATTCTTCGTTCAAATCTTCTTTC 
GGCAGCATATTTTGATTCTTCTTCTCTCTGTCTGTCTAATTCTTCTTGCCGTTGCTTTTTGGCCTCTAAACGAGA 
ACTTCTTTTACGTACTGCCAATAGGTTAACCATTTGAATCTCCTTACGCTTGTTTATTAAATATTTTCTCTTTTT 
TATTTCGTTGTTGAAAATTGTGTCAATGATGGCACTAGACTTACCTGCCAATTTGGTATATAACAATTTATGGGC 
CAGACTCTTTTTGATTTTGGTCAAATATTCGTTGAACTCGTAGATGTTCTTGTATATCAATTCAAATTTAACATC 
TTTAACATCAAAAACTTTCTCCTCAAAATAATCTTGTGGTGATTCAGGTGATAATTTTCTTTTCTTGGGAATGGT 
CAAGGGATAATAAGTTATTGTTCGTTTGTATAATCGATTATCATCAAATAATGAAAAATATTCAGTCAGTGACAA 
TTTGAATAGTGGGTCAAGTCTAGTTGCTAGTCCCTGTTTTTCCGTCCAATCTCTGAACTTGGAATACTTTGAAAT 
GTAGTTAATTAAAATGTACAAGATGTCAAACTTCTCTGTGATGTTTAGAAGGTCAAATTTTACCGAATCTTGTTC 
ATTGTCTGTTTGGACACCAAGTGGAGAGTCACTCCCAAAGTGAGAACGGAACACAAACTCAAAATCTTCTAACTC 
AACATGTTTAGAGTTCTGAACAGACGTGATTAATGCCAATTTTAATTTATTGATGAATAGACTCGATAAATCGAA 
TGCACTGAAAAAGCCCAATAATTCCAATTCAAATAAATCAACATCAAATAACTCTGATTGGAGTTTTAAATAGCC 
TCGGTAATTGTAGAGCCAGTTGATAACGAACACGTATTTGTTGCTGTTTCTTAACGCAACTAACTCTGGTGTTTG 
AAATCCATTTTCTTCTTGTTGGTTTAGTAAGATTATAGGTGTTTGTTTGGACAAGGATGCTATTTGGTCTTGATT 
ACCAATATTTAGGGAATGGATAGGATGACTAGCATCTATTGGCACTGGTGTTGATGAGTGGCTTCGGGATACCAT 
GGTTGTTTGTCAAGAAGAGCTTGAAAACAAATCGTTGAAAAAATTATTAGTATATACAGATTGCTGGTGAGAATT 
GGTCTTAGTACACGATTGGTATTATTTGCAACCAGGAGACGCGTACCAGAAGTTTTCATTGAAGCATAGTTTCTA 
AATTTCTTCTCTTGTATATTTATGCCAAGCTATAGAT6GTCTTAAGTGTTTTGCTAATGTTGATATCAATACTCG 
CAAAAAGATTCTTGCCATAAACAAGCGCTGGATAAATCAACAGTGTTTGAAACAATAAAAATCTAGTTGTGTTTC 
AGTGAAATGGACAAGAGCGCAAAAAATAAAACTAAGCAAGACAATGAAGCTTGTATTATTTCATCCATGCCTACA 
ATGCTTGATTAAACAGAATGACTTGTAGCTGACTGTCAAACTACATTAGAAACCGAACTTTCCTCAGTGTATAGA 
AAAAGATCAACCACACAAGTCTTAAACAGCGAATCTTGAATTTCTCTGTCATGGATCTTAGTATGGACTCCCCCT 
AACCAATAGATGTAAAATAATTGTATATCCTTGTTGGGGGCTGTTGCTAACAATTCTTATCTTATCATTACTTGT 
TCTTGCATTATCAAACAACATCTAAAAAAAAGCCTTGTTTAGATTCATCAAGAGAGAAATCTTATCGACTAATCA 
GGAATTTTGACGAAACCCGCAAATATGTCTTATAAAGAAAATGTTCAGATAATAATAATACTGTGGTCAAACTTG 
AAATGGGAAAAACCATGTTTTACGTCATTTACGTCATTATTGTTACTTGCTAATATTGGTTTAGACGAAGAGCAA 
GAAGTGAGAAAATTGAAAGGGGGGAAATCCTAGCACGAGGGCGGAGTAAAAAAGGCGGAGCGGGGCGGTGGCAAA 
AAAAAATTACAAAACAAAGCAACAACATTTTAGTGGATGCGTAAATAGTATCAAATGTTTCAATTGTGGTGGTGG 
TGTCGAGCGCAAAATCAAACAATTCATTTGAAACAGGAATGACTTGTTTTTGTTGATTCTAGTTTGAAGTTTATT 
AGACCATTAAATAGAGGGGGAGAGGACATAGGAGATCATAATTGTCATTAAATACAAGTGAAATCTAAAATTTGA 
AAGGGGGTCTAGAACAACAGACCTGTTGAAATTTCAATTAAAATTGATCAAAATTTTTAGTGTAATTTGATATTT 
TACAGTATGAGAAGAAGCACTGATAACGATAGATAAGTGATTGTAATATCTCTGATTTTACAGTTTTAAACTATT 
CCGTAGTTGTCCATTCAGTGTCCCTTGACTATCCGAGTCGTCTCCCTCTTGTTACCATTATAGCTTAATTTGGAG 
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AATCTAGTTTATTATTTCGAGTACGTGTGTGTGCTGTTGTTAATAGTAAATGCACTGCAAAACCTTAATTCTACT 
AGTTGATCATTCATTTTATTTATAAATGGTTTGTATAGGTGGCAGATATCCACCACGCTGCCAATACTGAAACAA 
TGAATAGGAGGAAAATATGAAACTAAGCAAATATGTTTAATTGCAATTCAGGGAAATCCACCGTAATCCTAACGG 
AGTCCATAAGAAATTTGTTGGCTATCGTTCAAAGTCTATCGTTTAAACTCAGATTTTGTAGAGATCATGTTGAAT 
TGCGGATCAACAATTGAGAAACTTGCGCAACCCCTAAAACAGAATTTTGTTGAGAAAGTACGGAAACCGCCACCA 
CATAATTAAAATAAGAAGAGTTAGGCTCAAGTAATTGCTCTTCAAACATAGTTAACCACCATGTAAGTTTTGCAA 
CACGTTTTCCTCCACAATCTATTTCAATAAGCCAAGCAATTACGTTGAGTACTTTACTTAAGAAGATTAAAGTTC 
AAGTATCAACTACCATGTTGTTGGAAAGACTTTAAACAAAGAAATCAAGAATCAGACCATTTATGGATCTACTAC 
AGATACTAAAATAGGGGAAACTCAACCCAACCACAACAACCACAACCACAACCACAACCACAACAATAACTACAT 
TCCAGTCGTTAAATCTTTTCCCAATTTCTTTGTTATAGCCACAAAAGCATTACATGGGTGAGGGATGAGATGGTA 
CTGTATATTAACCCAACCATTGATGAGATGGATTGATTATTGTTGGATCTGGACTTCCTTTGGAAAATAATAGGA 
AACTCTGAAAATAAGAAAAAAAGAGTTACAAAATTGAATTGATCTGTTGTGTAATAAAGAAAAATGAAATGACGG 
TATAAAACATCCATGTTAGTAATAAGTAAAAGCTTCAAAGCCTTTGCATACACTTGAAGAGTTGAGAGAATAATA 
TGTGGAATGTAGAATGGTATTTTGGGCGTGTAGACGTGTAGTTGCCAATTTGCCCTTTCAATTCTCATTCCAGTA 
TCATTTCTTTTTTTTTTTGGTACTTTTTGAGTTGGTTAATGTAGTAGTTACCCGTTTTCAAAGCTTATTTTAATG 
TAATACCAAGTGATATACATTAACGATACGAATAACACTTAATCTGACATATAACTAAGAAACAACAACAGACAA 
GAAATAAGTAAAAAAAAAAGAAAATAAGTTATTATAGAAAGAATAGAAGCCAATAGAAATCAATAGAAAGAAAGA 
AAGGAAGAAATTATTTGTTAAGAAATTTGTTGGCAGTAAGTAACAAGAGAGAAAACAAATCAAGACACAAAACCC 
AAAATCATAAAAAAAATACAACAAAAAAAAAAAAAAGAAAACTTAAATACAGAAACGACTGAAGACACAGCAACA 
ACAACAACAATTATTACTAGTAGTATTATTATTTACTATTAAAAATATCAAACTAAAATATTCTCTCTCTCTCAT 
TATCTTCTCTTCTCCGCTTTTAATTAGTAAAAATTTATTTTTAAAGTATATAAATTGATTGTAATATCCTCTTTC 
TTTATTTCAAAAATTTTACTTACTTGTATAAATAAAGTATATCTTTCTGTCATTAATTGAATTTGTTTTATTTTG 
TTTATACATTCTTTTTTTTTGCCAAATTATCTATACAACTTGAACAACTTTTTACCTTAGTTGTCTTCATAACAT 
TTATTAATAGAGCTCGTTAAAATAAAGAATGGTTAATAATCTCACTTCTGGTATTGCAGCCACGTCGTTTAAACA 
CAATCATCCTCAACATGCAACTTCCCCTCCACCAGCAATTTCTATAAATACCAGTTCACCAAGAATACCCAATCA 
TTCCCCTATTTCACCTCCTTCAGCTAACAATAGCAACAGCAGCAACAATAGTAGTGTTTCGGGATTTCCATTTTC 
ATCTACAGTGATTTCTCCTAGAAATAGTATTACATCGTTTAGTAACCCAACTAAGCAACTACGGGCTAACAGTAT 
CAACAGTGATAATGGCAACAATAGCAATGGAAGAAGGACGAGTAATTCCAATTATTCAATCACTTCAACTCCAAC 
TACGAACAATCGATACTCATTTAGTGAATATTCCAATGAACAAATTATTGATTTAATGGAAAGAGAACAAGATGC 
TATTGTCTTGAAATTAATGAAAGACATTGAATTTTTAAAACAAGAAAATAAAATGTTACGACTGACTCCTGGCGG 
TAATAGTGCACAGTGGCATTGCATCCCAGTAATAGAAGTAGTCCTTCAACACCACCAGTCGTCGATCTTCACATA 
A 

yDR377W_homolog_l 80aa PathoSeq: 1..80(SEQ ID NO 642) 

NLGSNPNAKRMAEWKFYNKLPQGPAPAAKKSNNPFARYRAAYFDGDNASGKPLVHLAIAWIFGYSLEYQHLKH 
AQHE6 

YGR008C_YLR327C_homolog 8405bp PathoSeq: 1..8405(SEQ ID NO 643) 

TCACAAATGGGATCCAACTTGCCCCGGCAATCAGTCACAATTGGTTCGTCAATTTGGCAAATGTCGTGCAAAGAA 

TACGACGAATTGATAAACACCGGGTTCAGGAGGTCAGGAACATTTTTGTACAAAACCGACTTGCTAAGAAGCTGT 

TGCAGGTTATACACAATCAGAACAAAACTCGAAATGTGTAAATTGACGAAAGAGCACAGAAAGGTGGTCAATCGA 

TTCATTAAAGAGATATGTCCCGAATTGCCCCAGCCCAAGAAAAACACTTTTGACTTGAACAGATTATATGAGGCA 

CAACTTCAATCAAAACGATTCAAAACTAGGTTTGAGCCATCAAAATTTTCTAAAGAAAAGTTTGAATTGTATAAA 

AAATATCAAGT6TCGGTGCATAACGATGACCCAGACGATGTGACTGAATCTTCATTCAAAAGGTTTCTATGCGAC 

ACGCCGTTCCCTGACGACGAAGTTGATGGAGACAAGGACCAATTTGAAGGACTTGAACTCAAAAATTGGGGAGAA 

TCAACAAAACCACGAGTTGGTCCTACCCACGAACTATATTTCTTGGATGGGAAATTAATTGCCATCTCCATTCTT 

GACTTCCTACCATCGGGCGTCTCTTCCATATATTTTATTTGGGACCCCGACTATGCACATTTGAGTTTGGGCACT 

TTATCTGGACTAAAAGAGATGCAAATGTGTGACAAGCTAAATTACTCGTGGTACTATTTGGGATACTATATTGAG 

GATTGCGTCAAAATGAAGTATAAACTGAAATTTGGTGGTGAATTATTGGATTTGTGCAATGAAGTATATTTCCCA 

TTAGAGATTGTTGATCCGTATATAAAGAACGGTAGACTATTTGTCATTGGTGAAAAGGACGACGAGTACGATTCA 

GAGCTTGAGATTGAGAGTTTAGGAGCTCCGTTAGACTATAAAGATAGTGATTTTTATGAGAAAAAGCTAGTCAAC 

ATTGCTGAGGACATTTACGGGGACGAAAAGGTCGAGGCAGATGCTAAAAAGGCCAAGCAAATCTTAAAAGTCAAA 

TATCAAATTGATCTGAAAGACTCTCAAAAAAGATTGCCTAATGTCGTACCGGGAATGATTCCTCTTTGGCAAATT 

CTCGAATGGTTTGATATGGGTACAATTGATGAAGAATTCGTTGTTGAAATATTTATGGGCGAAAAAATGTTTGAA 

TATTCTCTTGGCGAACTTAATGGTGAAGGGAGAGCAATCGTGGTTGACTGTATCAGAGCTTTTGGGCTAGAAAAA 

GTACAGGATATGGTGATTACGTTGTGAAAAACATATATTGTGTTTTTTTTTTCCCGCAATGGAAGATTACGTCCA 

TAGGGTGAGAGTATTTATGTTCAACTAAACAAATATTCCTGCAGCTATTCCCAATACGAGAGAACCAAATACCGA 

ACCGGTGACCATCATACCATCATTGAGACAATCACTAGAGATTCCGTGGATAGAAATGTTGGAATAGTTTTTGGG 

GCTATTTTTTTTCCATTTAGCCAAGGGTAGCAAGGAGTGCCGGTGACTCTTTTTGTTCTGGTCGCTGGGCCTAGT 

TTCTTCTGGGCTGTAGACGTTGTCAGTCTTATTATATAACTTTTCTGTCAGAATTAACTCTTGTTGAGGTGGGTC 
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GGGGTCGGTATCAGAATGGTAAATTTCCGATGATAACGCTTCTACCTCGTCT^TTTGTAATCGGTTTCAAGAGG 
AGTATTTAGTTCCTTTAATTGAATGGCGTCATCGGTTTGGGTGTATTCGTCAATCAAACTCTGTAGTCTCAACTC 
GTTTGCCTCTTCAATATCAGCACAAGCAATTTTCGTCAAATTCGGATAATGGAACACCACCGACTTTCCAATAAT 
ATAGGACTTTGATTTTCTGTTTAACGACAAATAAGGGTCGCTGTATTTCAACTCAAAGCAAGTTGTGTTGATACA 
ACCATGTTTCCCCAGCAAGTCGCCCACTTGACAGTAGGCATCGTTTTTTTGTTCATCGCAAACTGGACTAGCATT 
ATAAGGATTAAAATGCAACCCAACTGCTTCGCAATTGCCGTTTCCTGGAACAGACCGTTCATGTATATGGTAGAA 
AAATGGTCCTTCATCTTTGGGCAACCCTGTCATATCAATATGGACGTTGACATGTTTACCTTCTTTAGCACTAAA 
CACCACGTTTCCTTTGACCTGTGTATCACCTCCAAAGGGAAAGTCTGCAACAGCAACGACGTTTCTAGGGTTTTT 
CTTGATTTTAGGTGACTTGTCTGAAGCAGCTATTGAAACTAGATAGATTAATATGATAATGGGAATAAAGATCAT 
CTTGCTGAGACGTTTAGTGATAAATCTTCACAAAAATATGAAGATCAAGATTATTATGACGATTTTTAAAAGAAT 
TTTAACTTAGATTGTATTAATTAGGTAAAAGAATAACTTTGGTTCTGTTGTTCTGTTTGTGATGAAAGCTGCAAA 
AAAAAAGAATAACAGCATTTTACAGCATAACCAATAATTATAGTTTGCTATTGTGTAAATTTTGGTTAATTTCGT 
ACAAAAAATTGAACTAAAAATTATTCTCAGCACGCTCCATCCATCGCACATGACTAATCCCCGGACAGGAACTTA 
TGGAACGATGCACAACGAAAATGTGGCGCGACGACACACCACGCAAAAAAAAAAAACATGACCTTTCTCGCCCAA 
CAATTTCCCCACACTTACTCACACGAGCCAACACAATGAGTAATCCCAATCTTAGAAAGAAGCCAACAACCTGCT 
AGGACAGCTCTAGTCCACCACTACCAAGCCATCTAAATCCATCGGATAAATTATCTCTGACGAGAATAGACTTTT 
TTTGTGGAAGCAACAGATGCCTCACTTGGGGTTGTAATTTTTTTTTAGGTCACACGTACACACTACATATCTCAC 
CCCATACAAAAATCCCCAATTAGGTTAGTATTGTTTCAACCCCCCCTTATTTTTGCAAGTATAAATATGTCCATA 
AATCCCGAATAATTGAATAAATTTGTTTCTTCCTTTTCTTCCTCATAATCAATTACATTAAACAATTTTACTTTA 
ACTTTATTACATCATGACTAGAACTAACAAATGGACTGTACATGAAAAGAGACCTCAAGAACCAAAATGGTTTAC 
ACACAATGGCCACTCCGATACCGATCCAACCAAAGTAAAGAAGAATGGTGCTGGTAAGAACAATTGGGGTCAACC 
AGGTGATGAATTAGATGACAATGAGGTTCGTCATTACCAAAAGTCTTCAGGTAGAAGAAACTCCAACCACGAAAT 
GAATCAGGAGAGATTAAACAACTTGAATGACAAATTAGATAACCAATTGATGAATTAGAGAATGCGGTTTTGTAT 
TTATATATTACGTAGTTACGAATTTACGCTGACGATATATCTTCTCATTGTTGTGACTGTTCGGATTGTTGCAAT 
TTCTTTTCAATCTCTGCTTTCCAACCCTTTCTTTTTTGTCTTTCTTCATAAGCCTGCTTGTTGGCCAACACTCTG 
TTGACAATAAACTCAGTATTCATGTCGTCATACTTATGTTTACCTATTGTCTCGTAAACAGACAGATCGATTTTA 
TCATAAACGCCTTTATCTATCTCAGTTGGACCGTGGTACACTTTAACAACCTTAGACTTGCCCAATTTGCTAAAG 

CTTTCCAAAAGATTCATTATTGGGTAGTTTAGCCCCTTGTATTGATTGACCTCAGCATCATCATGAATACCAACA 
ACAACTTTGGCTCCTAACTTTGTGGCCTCTTGTTGTACAATTTTGAGTATTTCGATATGTCCTGGGTGGAACAAA 
TCAAAGCCACCGTCAATGTAGACAATATCACCAATCTCAGCTTTAGGACTAACTATCTCTTCCAATTCGCCACGA 
TTCAAATAAACACCAGATCCTGGATTCAACCCAGTCTCGTCGGTGGCGTATCGTTTAAATCTATCCAAATTGTCT 
TTGGTCAACAAGCTTTCGGTAGTTCTCAGAATTGCTGGATAGTGATGGTCTTTGGACATTAACAACATTCTGCCA 
ACCAAATCAGTAGTGGAAATGTTCGGAGTACGTTTAACAACAACAAATCTGCCCATATCCTTGACTACCTGATAA 
CAGTCCTCACCATTGGCATCAGTTGTTATATCGTCTCCATGAACAACATATGGACACCCATATTCATCCATAAAT 
TTGGGATCAGTAACATATGGTGCGTTGGCAATTGCCTTTGTGGTCCATTTACATGCTTCAACAGCAGTAATTCTC 
TCATCCAATTTAATAACTGTGGGGACCTTATTTAGCAAAATTTCTTCGTCCAAGTGTACACCAACATACAACTCC 
TTACCCAATTGACGTGCTTGTAACATTGCCCCCGCGTGGCCCTATCATATGGTTAGTACTTCAATTTTCAGCACT 
GTCACAAATCAAAAAAACATACCATGGTGAGCAAAATCAAAGCACCCATCAATCCAGATTCGACAATTTTCAATT 
CCTTCTGGCCTTTCGTACATTATTGTAGAGCTTGATTTGAAGAAAATGTGATATGGAACAAGGAAAAAAAAAAAG 

CCCAGATTCTTGTTGGCCCACCCTAATTGAATTGTTGGTAGTTGGCTTTTTCTTAAATAGTCCAGTGGACTTGAC 
TGTTTGTGGCCGAGACCCCTGTACTGAACTGCCAGCGTTTGGCTGACCTTCATAAGTTCCTGCTGTCATTCTGGC 
GCCTACGTAACTCACACCCTGGCCCGACACCTTATGTTTAAGCATTTTCTCTAAATAAATATAAATCATTCCTGC 
ATTTCTCGTCGAACAAGCATGTAGCCAACCAAAAAAACTGCCAATCACCGGAGGAAACGTAATCAATAAATCAAT 
CATTATATTCGTCTGTAGTTTTGCAATGAGCGTATTGGGCAAATTGTAATTTTTCTGTGCTATGTTTATCACTCT 
AGTATGAACCCCATACATGATAAGTGGACCCAACACTGGAAATATCAAAACTACCAAGGGAGCCAATCCCAAACC 
ACAGTCTAACCCCACAGCACAACTCCCTAGAAAACACTTGTCATCAGTCCATGCTTGTGATTGAATCTGTTTCCA 
TACTTGCTGATCATGTTTCGTTGCTAAATCTTTGGGAAGACGACGCTTGTTCCCGTTCTCATCCTCAAAAGGGTT 
AACCTTAGCATTCCAATGTTCTTCCCCATATTCGTTGAAATAATCCATTACAACATCATATCCAGGGATATTTTC 
CAATTGATCTTGAATTTGTGACATGTCGATTAGTTTGCTAGCAAAGGAAAAGTGATAAAAAAAAGAAGAAGCAAC 
TGAAAAATACCTTCGCGGCTCAAACTTGAGTTGCGCTCAATTTGTCTATATTCACTGGTACCATAGTACCATTAG 
TTTCCTTGTGACATATAAAACACGTCCCTTTCTTTTTAGCCTTATATCGGTCTAAGAAACAGGCTTTGCAAAATA 
TGTGTCCACACTCTGTCTTTATTGGTGACTTATAGTCACTCTTACACAAGACACATTTAAATGGGATATCCTCTT 
TCTCTTTAACTTCTTTTTGGCCACCAATTTCCCAGTCTTTCTTAATGGGGATCTTTTGCCTAGATTCATCTCGTA 
CATGAAGAAACTTACACGTATCACCATACCCACAGTACCCAGTTTGTTGAAAATCTTTACACACGTCCGGTTGGA 
AATCGGTGATAATGGTGGTTTTGATATTTGCTGCAACGGTTTTAGTTCGCCCTTTTTCGATTTCTGAGAAACAAC 
CTCCACAGCAGCAGCATCATCACTAGAAGATTTGGACAAAGGGGTTTGTGGTGATGATCGGGGCATCACCACCGA 
TTTTTTCTGTATGTCTGACTTCTTGGTGATGAGGGTACTCTTTTTCGTTACCTGAGTATCAGGTGCATCTTCACT 
GGCTTCATTTATATCACCTATCTTTCGCTTAGATACCCGTGAATCCTTTATGACCCTCTTCTTAAACATGGAGCT 
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ACCATTCCTTTTTTTTGGCTACAACGATCTCCGGATTTTCAACTCTTCCTTGCCTCCAAAAAATGATTACAAGAC 
TTATTGGTATAGCAAAGTCAGGGATCTATCGCACATACCTGACCGCTTCCTTCTATGAATTGTTTCCCAAAAACT 
TTCCACATGGTGGCCCCCCACAAGATTCGTTTATTGTGAATGACAAATCTTTACGTCGAGAGTATCGTTCGTTAC 
AGAGTGAAAGCCATCCAGACATTTCGTCAGATACTATTAAATCTTCAAATATAAACAGGGCCTATACAACGTTGA 
AGAATCCATATACTCGAATTGCACATTTCATCCACTTGAAACTGCCCAATCATGTAAATATCACCGACGATGCGG 
TGGCCAAAAAACTAATCAAGAATTACCAGCAAAAGTCAATGGAAGCGTCAATGAACTATAAGGAGATGCTTATGC 
AGGTAATGGAAGCCCATGAGCAACTAGAATTAGCAGAGCTGGAAAACGAATTGGAGACGTTGGAGGCCGAAAACA 
AAGAGCGTATAAAAACCACCGAAGAAAGGATCAACCAGTCACTAAAAAACACCCCCATAGATTGGGAAGAGTTAA 
TGATGGATGCTATCCGGTTAAAGTATTGGGTTAATATACAAAACGGAATCAAAGATTGGGAACCAGGTAAACCAG 
TCCATCTCACTCATTAAATAAGCTATTATTTACCTCTTTATATTTATTATTATACACGAAAAGATGTACACACAC 
ACATATACGTCAATTATTCTTTCCTTTTATACGTTTCTTTACTCGCTGGCCATTGTTCGATCGTCATCTTCTTCT 



TCACATGAGTCATACTCTTGTTTTTCATCTTCTGTCTTTGGATGCATTCTTAGCCATTTCATTCTTGGACCGGTG 
GCACTCAACTCGTTGATTTTGAACCCAAACAATTTTAGCCCAAAATCATTCTGACTAAACTTTGTTATTCTTATT 
CTACACTGGTTTTCAATCTCGGGAAACATCTTCACCAATAGTCCAGGAAACGTCGTTCCAAAGAATGCACCATCA 



CCCGGCACATCAGTCGACCCAACAGGAATTAAATGCATACCGTCACAAAAATATCTTGGACAAGAGCCAAAGTCG 
TTTCTCTCAAACTTGGATGCCATGGCAGTTAGACCTTGTTTGGAGACTATGTATCTGGCATGGATTAAACCATAT 
AATAATTCTGCAGAATGTGCCAATAACGCTTTGTTTGGCAATTCTGATGCATTTCGTTTACTTGTACCATTCCGT 
GAATCATTGTTATTGCTGGTATTGGTGGTTGTATTGTCAGTGTTATGATCTTCTGCCGTTTCAACTTGGTAATCC 
AATATTGTGTATAATGCTTCTCTATAATAAGGTACTTGCAGAGACAATCCAGTTAGATTGAAATCATCTTCAATA 
AAGTCCTGTGACACCTGTACAAAATAATCGTGACCAAACAATTCACAAAACTGTTGTATCCAAGGTATATAGTCT 
TCTTCTGGATCGCTAGGCATTGTAGTTGATATCACGGCAAAGCTATGTTAATCTTAATTTTTTTTTTTTCCGTTC 
TTGTTTTATCAATGGAGGTAAAAAAAAAAAAAACTAGTGGTGACAAAATTGTGGATAGACAAATTGAATACACCT 
AAAGTTTGTCGATATGTATAATAATATTAAACAGACCAGTAAGAAAATATGGGAATGATAAACACCACTATTGTT 



TCGCTGAGTGTTATGACTGAGTGTGTGTGAAAAGAGAGCTTTCGAAAAATAAAAAAAACACATACCACCAGAGAC 
GAGTTCTACCAATAATGCTTTTACCTGATTTACATCCATATACTATATTATTATCAATATTTCTTGTGCTTGTAG 
CAAAACAATTGGTGGCAACCATTGGGAAATCCACAATCCAAGAATTTGTATGGTTGGTATATTTAAAGGTTTCCT 

CAAAC 

YGR008C_YLR327C_hoinolog_l 79aa PathoSeq: 1..79(SEQ ID NO 644) 

MTRTNKWTVHEKRPQEPKWFTHNGHSDTDPTKVKKNGAGKNNWGQPGDELDDNEVRHYQKSSGRR^ 

LNNL 

YGR034W_hoinolog 2004bp PathoSeq: 1..2004 (SEQ ID NO 645) 

CACCTTTTCTTTGAATCAAAGCTTTTCTATCTTTGTCCAAATGTAATTTAGTAATGACAACTTTAGATGGATGAA 
TGTTGATTGGAACAGAAGCACCATTTGATTTTTCTTTTTGTAATTTATCAACTTGAATAGCAAATTTCAATCTAT 
AAACAGAATTAACTTTACCTTCAGAACCTTTTTTAGAACCTCTAACAACTAAAACTTCATCATTTTGTCTAATTG 
GCAAAGATTTGACATTGTATTGTTGTCTTAATTCTTTGGATAATGGAGCAGATAAAAGAACTCTTCTTTCAACTG 
ATGAAGCAGTGAAATAAGCTTTTCTAGCTTTAGAACGAGATGAAGAAACGTCTATATAAATGGAATTTTTGTTAG 
TATTTTACTGAATGTTTCTTAGTCTTTGTTTTAATAGGAAAAGTAAGATAAGGAAGGAATATATTGAAGGGTTAT 
GATTTGATTTGATTTGATTTTTCAAGTTTTCCATTCAACAAGTTTGAAAAATGGAATCTCCTATACATAATTTCA 
TCAATATCCCCAAATTGTATTTTTAATATTGAAATTCAATATTAAGGATGTTCTTTATATTCAGGTAAATCGTGA 
AATCATTATACCTTCTTGGTGTAGTACTTCAGTCAATGGTTTGTTCTGAGAAAAAAACCCTCTTTATTGAAACTG 
TATTAAACTTAATTCTTAATGGTTGTTGTTTGATGTTCTATCTCCTTTTCAATGTATATATTCCTTTATTTCTTT 
:CTTTTATCTTCCTTTCTCCATATCTAATTGAATATCTATTTCATACCTTGACTGAT 



TCTTCAAATTGAGTAAGTGTATAGAGAGATGAATTTTTCGCACTGTGGTCTAGTGTAGCTCCTCTACTCAAAAAA 
AAAAAAATATATATATATAATGTATTTGGTAAGACAAACTGTGCGTAACAAAAGTATTTCTGATACTGCATATAC 
AGTACATTAGGGCTATAGCCCTAACACACATTTAAAATTTGGCATTTACCAAATCAACATCAAATTTCTTAAAAA 
AATATAAAACGAATAGAAAAAAAAAGACTTTTAGTGAGCTATACTTATTACAGTCTTCTCTATATTGCCAAAAAA 

GTATAATTAGCTCCCCGCGGGACTCGAACCCGCGACCCTGAGCTTGCTTGTCATGGTATTAATTTACACAAGACA 
CCGGAGGCCCAAATGCTAACCAACTGCACCAGGGGAGCATATACTACGTTGTCACGTGACACGTTGCTGTCTAGA 
GACCATAATCATAACCACTGCGCTATGTCAGTGATATCACTCAAAAAAATTTGACCTATTTTTCCATACCAGTAA 
GTTTTTGGGGTGTTATTATTTAGAAATAAACTCAATTTACTCTAAGAAATTGATGATTATTTAGCTTTCTAATTG 
TTTGGATAGTCTTTTGGTAAGCAGTTATAGGTATTTACAAGTTTATGTGTCGATAATTGTTGATGATAACTCGGT 
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ATAGCTATTTGTAAAAACTTGAACACATAAGCAGCAATTACAAAGACGTAGATTGTATGACAGTAAACCAAATCG 
ATTGACATTATAAATAGTAAAAAAAACTCTTTCATCAATTGATGGTTATCTAGATTTTGAAAACTGATTGATAGT 
TTCTCCCCCATTTGTAAAAAATTAAATTAACCTTGGAGAAGAAGAAGAAGAAGAAGGAGAAAAAAATCTCATTAA 
AAGACGAAGACAAAGAGAGAAATGTGCCACCACCACCACCAAAAGAGAAATCCA 

yGR034W_homolog 120aa PathoSeq: 1..120(SEQ ID NO 646) 

VSSSRSKARKAYFTASSVERRVLLSAPLSKELRQQYNVKSLPIRQNDEVLWRGSKKGSEGKVNSVYRLKFAIQV 
DKLQKEKSNGASVPINIHPSKWITKLHLDKDRKALIQRKGGKAE 

■ YMR273C_homolog 935bp PathoSeq: 1..935(SEQ ID NO 647) 

TCTTCTTCTTCGTCGTCGTCACGTTCCATCTGATCGCCATCCTCACTGCTCATATTTTGTTGCTCTAAATGTAAT 
GTATGATCAACTAAGTTGAGGTAGGCATACATAAAATTCGACAACAAAACTTGCTCTCTTAGTGAACGCTTAGGG 
TTAGCAAGTTTCAAGTGTGACAATCTATAAATGGCACGCTCAACATGAACTGGAAATCTGTAGTCAAGCATCACT 
AAAGTTGATTGAGATGGTGGTGGCAAGGGGAACCCAAAGGCTGAATCAGTAAACTCAATAGGCTGGTTGGCCCTT 
GATGTACGTTTTATTGATTTCTTCAACTTTTCTTGGATATCTAATTTCTCTTTATCTTCATTCTTAGACAAAAGA 
TCTTCCCCTTGGCTTGGTTTGACACTTTGCTCAGTTGCAAGAACCTCCTCTACTACCTCTTTGTTTGTATCAGTA 
AGTTCAGTAGAAAGGTTCTTCTTTIWATATTGTTCCGTTTTTTCCTGCTAATTGATTTCTTTTTGGACAATTCG 
TCAACTTTTAGCATCCCCAAATCTTTGTTATCATTGTTATTTTGAATAGGAGTTTCATCCTCATCAACAATAACT 
ATTGTGCTCTGAATGTTACGAGATCTTACATCTTCAACCAAGTCATCAGTACCAGAATCTAAAACATCGTCCTTC 
TCCCCAAGAGTGACAAAGTCGTCTTTGAGATGTTCAATGTTGAATTGATGTATCGGCGACGAGGTTACAGGGAAC 
TGTTCCTCCTGTTGCTCTTGACTCTCAACTCTTTCTGCCTTACGAGTGCCATTACTTTGTCGCAAATTCTCTTTC 
TCCTCGATCGTCTGCGATTCGTTTGACACTAAATTCAAAGGTCGAAGCTTTTCCTTATTCACTGAATTCTCTTGT 
TCTGACAATTTGGCCTTGATTTCTCTTGAATAACT 

YMR273C_honiolog_l 98aa PathoSeq: 1..98(SEQ ID NO 648) 

IKRTSRANQPIEFTDSAFGFPLPPPSQSTLVMIiDYRFPVHVERAiyRLSHLKIiANPKRSLREQVLLSNFMYAYLN 
LVDHTLHLEQQNMSSEDGDQMER 

YPR028W_homolog 3616bp PathoSeq: 1..3616(SEQ ID NO 649) 

ACGATATAATTGGGGGGAACAATATATTGGTTGAACTTGAAATTTGTGTTAGATGAGTGAGTTTTGATATAAAAG 
GGAGAGATATTGTAGAGATAATAAATTTCGTCACCTGGATAAGTAGAAGTTTATTCTATTTATATATCAAGCCTT 
TTTTTATCCGCGAAGATAAGCATTGAAGGCTATGGAGCGGATTTCGAAACATCTGATAAATCCAATGAGTTTGAC 
AACTAGTCTAGACTTGTTACTGCCATTTTGTTTTATTAGTCGTCACATCAAACAGTAAAGCAAGACATATATGTT 
AGCTTGATGGACTAATTGCAAATCAGCTCATTAATTGAGTCAAACCCCACGACTACTACACAACGGACAACAAAA 
CTAATCAAAGCGAATAAAGCAAACAATGAATGGAAGAACACAGAAATAAAGATTGTGTAGTGAGAAAGAAAGAAG 
AGAAAAATGAGTTCTATTCCGCAGCAATGAAAGCAAAGAAGCAAAGGAAAAAAAAAATCTAATTCTAAGGAGTTG 
GAAGAAATTGTAAATTTAACACACACAACACAACACAACACAACTCCTAATAAATGAAATTTCTTCCTTAAACGT 

TTTCTTCTTCTTATTCAACCCCATTCTAGTATCTATTAGATATCAATTGTTATAATCTCAAATCATGTCTAGTTT 
CCAAGCTCAAGCTCAAAATTATTTATCTCAAATTGATAAAGTATGTTTAATGCACAGATTTTCTCATTTGCCATT 
TCAACGACTTCATTCTTAACCACAGTTTTGTTATCTTTTAAATTTCTCAAGATAACAGACCTTTTTTCAAGTCTT 
TACGATATAAAATTCTTAAACCATCTACTAACGATTCCATTTCATAGTCTACTAAAAATTTCGGTGTTTTAGATC 

TGTTGAATTTCGGTGGTATTGGTCAACTTTTATCCAATATTGCTGGCTTTGTCATTCCAGGTTATTATTCACTTG 
TTGCCTTGAAAACCACTACTAAAGATGATGACACCAAATTATTGACTTATTGGGTTGTATTTGCATTTATTAATG 
TCATTGAATTCTGGTCAAACACCATCTTATACTATGTCCCATTCTACTATCTTATCAAAACTGGATTCCTTATCT 
ATCTTTCCTCATTTGGTGGTTCTACTTTGGTTTACAATAGTGTTATCAAACCACTTTCTGATAAATATGTCAAAG 
TTGAAAACCCAATTGCTAGCAAAATTCAAGAAACCGCTGAAGGTGTTTCTACTGGTGTCCACTATTAAGTTAAAC 
CATTTTCTTGAAATGTTGTAATAGAGAATACTAGTGTAGCAATATTTTCTGAATTTGTATTATATATATATATAC 
TTTATTTATGCAATTTTTTGAACTAAATATATACTTGATATATACAGAAAGAATTCATTTATTTCATTCATTGTG 
AACATATACACATTCAACATCTTCCAATCCAGTTAATGCCAATAATTTGATCTTCTTATGTTTGATGAATTTATT 
CTTAACAATGAATTTTTGTAATTTTGAATTCCATTTGAGTTTACGATAGTATGGAGTTAATTTTGCTAATGTGGG 
ATACACTTTTAGTTGAACAGTTTTACCATTGGCTACCGGACAGGCATACATTATTGATAAACTTGACGTAATATC 
AAACTCTGGTGATATACGAGCTCCAGTTAATAATCCAACCATATAATAAAATCCAGCATATAAAGACAATGCCAT 
ATTGTATTCTACAGCAAGCTTCTTAAGCATTGACCAAGTATAAGCTAAATCTCCATGAGCGTATTTGTTGTCTAC 
GGTTTCATGAGTCATAACAATAATCTCTGCTTGGCGATTCATTTCATAACTGACATTTTCTGTATAAAACTCAAT 
CCAATTCAATGGGATAGTATTGTTAAAGTGGTTTTCGGAGCTCGATTCATTATCGTCGGGGATTAAATAATGGGT 
TGTGTCTAATAATTGAATAATCTGTGTTGGAATTGACGTTGCAAAAATTTGCGATAATTTTGGTTGCAAAGTTTG 
CAAATTATCAAAATAAAAAAATTGTGATGCAAGTAAAGTTGAATCATCTTGATAAGAAACACCTTCAATTGGGGT 
GATCTCCATAGAGGCATTACTGACAATGAGCAACAATAAGAGTAGTGATTGCATGGTTTAAATAAAACAATTGCC 
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AAAAAAAACATATTTCATGGTGTGAGTATCGTAGTTTTACCACAGCAAAAAGAGACCTCATACACAACAAGAACT 
TCTTTCTTAAACAATATGATTTAGACTAGAATAATAAACAAAGAGAAGAACCCAATCAAGTAGGTAACAAGTCAT 
GAAAGACTAAGAGGACCGACCAATGAATAATCACAAATAATGGATTACTCGATATCAATTCTTTAGAACTTCATT 
CATATATCAATTTTTACCCAGTGATGCAGAAGTCCTTACATAACTATAACCAAAAATAATATCACAAGCAGGATT 
CATAACCCGGGATGAAAATATACCCGTTAGATCTGCCAAACAAATTAATAATAATCCATTTGATGTATTTTAATT 
TGCATCCTTTATCTTTTAGGCATTCTGGCTTGATGGAACCAAAAAAAAAAACTCAATCAAACCTATTAATGTCCA 
ATAATCTAGGTTATGATTGACGAGTAGATGAATCAAGGTCGTGTCCGTCGCGTACAAAAAGAAAAAGAAGTTGAA 
GAAATTTTAGTTTTAAAGTTGTAGAATTTCAGAACTCTAAGAAGTCATTCTTTAAAACAAGTTGTACAGCCACTC 
TCGAGAGAGAAA/VAGATAAGATACAAGATTTCAATAGAAACATAATGATGTCATTTAATGTAAGCCTATTTCCAT 
TATGCTGGGATTAAATTAAGTGAAAAACAATCTTACTGGAAAAAGAAAAAAAAAAGAAATGAGAAGATATAAATA 
CGGCTGGGGGGTAGAAAAATAAGAAATCCCGAAGGTTGCTGTCTCTCACTATGGTCGTGCGCCACTTACCAAGGA 
ACGAAAATCGTGACAATTTATTTTTCCAGTTGCTTGCAATTTCAGTTACAACACTAGTAGTCAATGATATGTACG 
ATTATGTAAAGGACATTAATGTTCGTCTGTCTGTTGCTAAATCAGTTTAGGTCTTTATAATTTTTTATTATTCGC 
ACATGCTAATTTCAATTGGGATTTTAGTATCTCACTATTACCATTTGCAGCATAAATAGCAACTTTAATCGATTA 
AACGAGGCTGGAAAGACAATTAGGGAGGAGAAAATATGCAGATTCCACAGAGAGAATACATTTAGAGTGATGAAT 
TCCAACAAATTAGACGAATGGAAAGTGAAAAAAAAGGGCAAGAAAAAGAGAGCAAATACCAAAATGAGCAATATT 
GAGAAGTTTGTGGCGATGC6AATGGTAGCAGTTAATCTGCAAGTTTCGTGTAATTCATTGGATCATTGTTGTGTC 
AGGGGGGGTGGGATAC 

YPR028W_homolog 149aa PathoSeq: 1..149(SEQ ID NO 650) 

VLDQFEQRSGLPRSYAVLGAGGLYFFLILLNFGGIGQLLSNIAGFVIPGYYSLVALKTTTKDDDTKLLTYWWFA 
FINVIEFWSNTILYYVPFYYLIKTGFLIYLSSFGGSTLVYNSVIKPLSDKYVKVENPIASKIQETAEGVSTGVH 

YFR033C_homolog 24142bp PathoSeq: 1.. 24142 (SEQ ID NO 651) 

GAGGAAGGGGAAACAATTTATTGGGGAGGATGAAAGGTTAGCCCCTAAAAACCCCCACAGTGGGGGTTCCAAAAT 
TTTGGCACCCTCCATCTTGGAAAAAAAAGGTTATCCACCTGCTTCCAAGTAAGAAACATTTTCCAATTGGTACAA 
TTGATAGACAGGAAACTTATAACTGATCTCTTGTGAATATTCAAAAGAAAA/^AAAAAGGGAAAAAGAAAAACTTT 
ACTTAATCCAGCTTAGTATCATATATTTTAATCTTATTTAATTTAACGTTACTACTACCACCACTTCGATTTCCT 
CGAACTACATATTCAGAACACACAATATCAATAATAGAATGTCATTTTTCAGAGATTTATTAGAATCAGTTGTTC 
CAACTGCTTATGCTGAAGAAGTATGTATTATGAGCTTATTCATTATTTTTTTTTGAACATGTAACTGTCGTTTTA 
GATGGTTTATCTTTGCAAGCAATTTCAGTTATACTAACGTTACATTATATTTTTTTTTGTTTAGCCAGTTGAAGA 
CGTAGAAGTTGAACAACCAGAAGATGCTCCAGAAGAAGAAGTTTCCGAAGAAACTGTTGAAGAAGAAGAAGATGA 
TGATGAAGATGATGATGAAGATGATGAAGAAGAAGAAGAAACTGCTGACCCATTGGATACTTTGCGTGAAGAATG 
TACCAAGACCGCTGCTTGTAAGCCATTTGATCACCATTTCCACGAGTGTATTGAGAGAGTCACCAAAGAACAAGA 
AGAACCAGATTATGAACACAAACACTACAAAGAAGATTGTATTGAAGAGTTTTTCCATTTGCAACACTGTGTAAA 
CGATTGTGTTGCCCCAAGATTATTCAACAGATTGAAGTAAATTAGATGAGAGATAGTATAACTACTGTGGGGGAT 
AAAACGTTTTTTGCTTTGAAAATAATAAGGACATAATTTCAATACGTCATATTCAATTTCAACTGGTTCACTTAT 
TAGTATTAAGTTCCACAATCCCTGTCTTTAATGACCTTTTTCATTGCATTTTGCCCCATTTCCTACACTGCTGTC 
TAATATCTGGTTGAATGAAAAAACTGAAAAATTTAGAAAAAATAACTATACATATAACCTTCTTCCCATTTGTCA 
ACATCTTACTAGTCTGCCAATTTAGGATGTATATACTTCCGACAACGAAGTTTTATAAATGAGTGTATTTTCCAA 
TGTATTCATATATATAATTAAAAAAAACTATTGTTATAACTCGTACTCTGGAGATAGAATGTTTGATCTAGTCTG 
TAGTTGATCACGTGCATTTCTCAGCAATTGCCGATTAATTCTACGTATAATGCAACTTCTGACGAGCCTCACTTT 
GACCAACTCAAAGAACATTCTCGAAATATTAATAAAAAAAACTACCTGATTAGAAATATCCTTAGTTTAGAAAGT 
GATTGGAGAGAAAATATGTAAGTGAAAAGACCACACAAAGATGTATAGTAAACCCCCTTCTAGAAGGAAATTTGT 
AAAGTATAT6AAAGTTGGCAAGATTTATTCTACAAACCCATTCTGATGGCTCAATTCAACTATTGGATGGATGTG 
TACATGTGTTAGCTTGATTTAGCCGTTTUVTAGTAAGTTGTAAGAATAATAATAATAAAGAAATCATCCGCCTCGA 
AATGCATAAAATATGAATGAAAGAAAAGCCGAGAATTTCCTAACTGCAAAAGAAGAACGAGGTGAGTGAGAAATT 
TAGGCCAATTTGGAAAGCTCGACAACTTTAAATATTGCATATGCGCTTTGCATATTTCCGGTATATAAACCTATA 
TTGTGCATAAATTGTGCATATTTTATGCATGATTGTAGCAAGACTTACACATAGCAAAGAAGATTTTGGCCAGTA 
AAAAGGCTCTATTTTCTGACAATTTTTTAGACAAAATATAAGTTTCCTATTTAGTACTAAGTATACTTTAAGTAT 
TTTTCAGACAAAGAATCTTATCTCACGTGCTAAGTGTTTGAAATCACTTTAAAGTCTTCAATTATTCACATAAAT 
AACCACTTTTTAATAAAAAATAAGCTCATATTAATACTTGAGACCCCTATATTACCCCTAGTCTTGTTTTTACTT 
ACAAAATAGTGCTTTTTTAGAAGTTCTCTACTTTTTTGCAAACTTTCGCAGTAAAATGGGTATAAATATTGTCAA 
AAACATTTTTAAAATACTAATCTTACTATTTTAACCTTAATCAACTTTATGAAAACACTCAAAATTGGTATTAAA 
TGATAGCTCCATGTATCTGGTATACATACTACTACCAATTTTGAACAATAGAAGTCATTATCTACTGTAAAAGTG 
TGTTTTATTGAGCTGTTTTATAGGGTATTATTACTACTTAATACTGTGGATAGATGATTTGAACAAAGTACACAC 
CACCAAAAAAACAAATATGCAAGATGACTTAAGCAAAATTTGTTAGGGAATTCTCACTTTTCTACTAACAATTCA 
GCCTATAGGAGCAGGGAAAAAATTGTACAAAATCTACCAAAGAGAGCTCTGACATTTTCAGAGACCCAATAAAAA 
TTCGAGAAATACTATGGTACATCCGACAAAAAGTTGTTAATAGTTAGGATCTCGCGTTTGTTTACTTTTCTATAT 
AAACAAACACCACTTTATAAGAAACCACAACAAATACTTAAAAATTTTTTTATTAAGTAAAGTCTTTAAAAATCC 
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TAAGATATTTTGTTAGTAATAGTTGACTTGTAAGCTTTATAGAGGTCATTTTTATAAGTATTTACTATTAGAAAT 
AATCAATATTAAGTGTAAACTTAAATTTCCTATTCATTTGACTCTACTTAGTGTATATACTAGGCAATTTAAGCT 
ATATAAGGTGATAATTCTTAGTACATTATAAGTAAAACAATCAAGTATTCAATACTTTAACATTTGACTCATTTC 
TTTTCAAATACTCAGCAAAAGATGCAATCAGATCGTCGTTGTTGAACATTCTGTAGTACTTAGCTTAAAATAAAC 
CCATCAAAACCACTTTAAACCAATCTTGAGCACAACAATTTGTTTATTTAAGCTTAATCAACACCTTTTAGCTAA 
GTTTTCACCTTCAAATACCTTCTGCATTGGCAATCACTATTGTCGATTCCAAATAACCTCAAAATTATGCTAATA 
CTAGCTCTTGGATAGCTGTTAGACCTTATCAAGCACCATATACTTTATTTTTTTGATCTTGGCCCAAATATATCA 
GCAAAAAACAACCAAAAAACAACCTCATGTCCACAAACGATGCTTATTTTAATTTCTAGCACCACAATCTTCCCG 
AAAAACCAGCTATTCTAACAAATTGTTAGGCTTTCTTTCCAAAAAACTCAATCAAACCACCAAAAAATACGTTGA 
ACACCGATTCTTGTTAATTATTATTCAATTGGGATCTCTAATAACATCAAATTTGTTTTGAAAAAGCATAAAAAG 
GATAAATTTCTGGGATTATACCTTATTTTAAGGAAAAATCAGCTTCAAAATACAAAAGATGTTAGTAATCTAGTT 
TTTAAAATCAGATAATATGGCCCATAGGCATTCTAAATAATTGAATTGATACTCACCATTCATTTTTAACATCAA 
TTATAAAAGAAAAGACTTGGAAAGTCACATTTGTTGTTGTTTTGTTGAAAAAGAAAGAAAAAAAAGTGGTGGGAA 
TATGGAAAAATTTTGTTTTGGGTGGATTTGTTTGTTTATAGTTCGTTGGACGCGAGATTTTGTCGGATTCTGGTT 
TTTCTGACGAAAAATATTTGACCAAAAAAGACAGAAAAATATGGGTGTACAAAACCAAATTTATGCACACAAAAT 
TAAATTAGTAGGTAGTACAAAAAGAGTTGTCGAGAAATCCAAATTACTCTCGAAATTTATTGTGGTCAATTAATT 
GTACACCATCACACTACTTTTACTTATTATCTGTCATTCTTTCTTATTATTAACTTTTAGTGTTCCGCACCACCA 
CCACCACCACAACCAACAGCCAACAACAACCAACAATCAACAAGAACAAGAACCACCACCGGACCACTCAACTCA 
CTCGCACTCCTCGAATTCTTTTTTCTTTTTTTTTCTGCTCTCTCTTACTCAATTTTTCTTTTTTATTTTCGAATT 
CTATTATCATTCGAATCTTCTTAATCAATTGTTTGAATTTGAACTTGAAAACTTTGAACTTGAATCTGATTTTTT 
GAATTTAATCAATCAATCAATCAATATTGAAATCCCTTAACTGAAATCAAAGGTGAAAATTAACTGAAATAACAA 
AGCAAAGCACTTTTTATAAAAAAAAAAAACTCCATTGTACATATAATTAGTCTTGATTTCTTTGAAAAACAAAAA 
AACGAAATCTAATTACTCAAAAGCAAAGTATTAATTAATCATGTCTACTTCTGAAGAAACT7WVGTCACCAAACC 
AGTCATTGAAGACAGAATCTACGTTGGTAATGTTGATTTCAAAGCCACTGAAGATGAATTGAAAGAATTATTTCA 
AGATTTAAAAGTCACTGAGGTTGAAATCCCATTCAAGGAGAATACTCGTGGCGATAAAGTTTTCAAAAGACATTT 
AGGATTTGCCTTTGTTCAATTTGAAAATAAGGATGATGCTGATAAGGCCATTGCCACTTATAATGGTCAAAAATT 
CCAAAGAAGAAACATTTTCATCAAAAAGGCTGTTCCACCACCAACTGAAGAAGAAAAAAAGGAAAGAGTTGAAGC 
TTTCAAAGCCAAAAGAGAAGAAATCAAAAAGGTAAAAGAACAAAAGAAGGCTGAAGCTAAAAAGAAGAGAGAA6G 
GGCTACTGCTGACGCTGCTACTACTGCTAATGGTGAATCTGCTACCACTGATTCTACACCAGCTATCCCCGATGG 
AACTCCTTCCAAGGATACCATTTTTATCACCAACTTGGATTACAAAGTTAACGTTAAAACTTTGAACAGTTTATT 
CAAGGAATTGAAACCAAAATGGATCCATGTTCCATCTAGAAGAGTTCCTTATAATAGAAGAGGCCGTGGTGGCAA 
GTTTAGAAAACCATTCAACAAGGGTATTGCATTTGTCAAGTTTTCTAATGAAGAAACCCAAAAGCAAGCTGTTGC 
TGAATTTAACGGTAAAGAAGTTAATGGCAGAGAAATTATTGTTGATATTGCTATTGACTCCAGAATTCCAAAAGA 
AGGGTCAACTGAAGAAGATGTTGATGATGAAGAAAATGCTGAAGCAAATAGCAATGGTAACTAAAACAATTAAGT 

TTACATTTTCCTAATGGGATGTGTCGTTCATATTGTCATTATTATTAGTATGTTGTTTCCTTTTTTTTTCCTTTT 

GTTTTGGGCATTGCTGTATACGATAAATAAGGAGTTCTTAATTGAATTTTTTTCTTTATTTATATATAATGGTTA 
TATAGAGATTGCCAAAAACAAAAGCAGAAACAAAAGTACAAACCAGTTTTTAGTGTACATCTCTGTGGTTTTCAT 
GAATCATGTACAAAGCATAAATTGACAATGCAAAGTAGTTTGTAAAAAGTAAGACTACTAATATGGTAGTTCGTA 
AGTGACTACTAATATGGTACAGACTCAATTATATTCTCATAATCGAAAAAAAAAAATAAGCTGTGAGAAATTCAA 
ACTTACACCAAGAAGTTACACTTTGTTTTACCGTTCCTATTATCTGTTGCTTGTGTTGCCCAGTATGAGTTAAGA 
ATGAAATTGTTTCCAGGTTCAGCTCAATTATTTACTTATTCAGTATAGTTGTGTTGGAGATGAAGGTTTACAAGC 
TTAGATATGTTGAGGGTAACTAGATTATTTTTGAGCATTTTTTGAAAAAATTTACCAGTAAATATACTACTCTCA 
AAAGCATAGCCAATTACCAGGTACGCAGAAGTAGACACAAACTTATTGGAAGCAAACTCAAATTACTGGAAATAA 
TGACATTCATTAAATTTCACCATCTTCATTGAAAAAAAGAAACCATGAATTCTATTATGCTATTAAACCGACCTA 
ACAGTTATAGTAAACATTCCAAACAAAAGAAGATTGAAAGGGTCATATTTCCCGTGTTGTTTTCTGGTTCAATTA 
GAACAAATATGGATATACAAAACCAATACCTGGACACGGAAATATTGGATTCATTGAAAAAAGTTCATTTATTTA 
CTGGAAAAGAAAATCAAAATAAATTTAGCAATTTAGACACAGTTATTACTGAAGGTGGTGGTAATTTATCTCATG 
GTGAAAGACAATTAGTTTGTTTGGCAAGATCATTATTAAGGAATACGAAAATCATTTTGTTAGATGAAGCAATCT 
CCTCAATTGACTACAATACAGATTACATACTCTAACAAAGTTTAAGAGAACACTTTAATAATCTGAACATTTTAA 
CTATTGCTCATAGACTTAGAACTATCATTGATTATGATAAAATTTTAGTCTTGGATGCTGGTAAAGTAGTAGAGT 
ATGATAATCCATATGTATTAATTACAAACACGGATTCATTATTTTACAGAATGTGTGAAAATAGTAGTGAATTGG 
AAAGTTTGATTAAATTAGCAAAAGAAGCTTATGTGTAGACATTTATGTATATTTAGTACATAATATTATAATAAT 
AATACAATTGTTCATCATTTATTTTTTGACCAATGATTCTTCCATAGCATCAATCGAAGTTTCAATTTCATCCAT 
TGGAATTCCACAGCTTAACGAAATTAATTTGCAATATTTATATAGCTTATCAGTACTTGGATACGTATCGATGAT 
GGTTTTAGCATTTGGATTTTCCGGTAAAGGAACATTTTTGGTTAATTTAGAAATCTCATCCACAAGTTTCTTTCT 
TTTGATTATTTCCACTTGTAGTTGCTTGGCTAACTCTAATTGTTCGTGCACATTGCCTTGTTGGTGGGTTTGATC 
AATTACAAAAGACGAAGCGTCCAACACCTTTTCGTGTAATCTTTCCTTTGTCATTCGATAACTATGTTCAACTTT 
ATCTAATTCATCCTGTTGATGCAACTCCTGATATGTCAAATCGTTCATCAACCGGTATATTTCTTCTTGGAGAAT 
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ATGATCACGTTTAAAATCTAGATGCAAATCATTGCCATGAACTGAAGTAGGATCATCATCATCTGTTACCTGCTG 
CTGCTGTTGCTGACTATCATCTTTATTTTGTTCCAATTCTTCAATCAAATGATCCAATTTAAAAAACGACAATAT 
CTTTCTTTGTGATTCGAGTTTGATTTGATTAATCTGGCTCAACACTTTGAAATACTTTAATATCACTTCGTCTrT 
CTCACTCAATTCTGAATCAATGGCATAAGCTAATTGTGTCATTTTTTCTGTAAGGAGGTTGGCAGTGGTATTTrG 
CAAATTGATGGCCATTTTGGAATTGTGAAGTTGGGTCTCAAATGATTGGTTTTCGTTTGTGTAATCTTCCATAAT 
GTCTTCGTCACCATCACTATTGTTACTTTGATCATGTTCCACAGGATCCAATCTGAGTACGTAATTATGTGATGC 
CAAATAGTCTTCAACGGTACAAGAGACCAAGTTTCTTAATCCAAAATTAATAAATCGGTGGTAATTGATAAATAC 
TTTAATACATTTTTTGTTCAAGTTGTGGGCAGCAATATGAAAGGCAGTGTTACCATCTGAATCTTGGTGGTTTAT 
AAATTTGGTGACAAGCTCATCCTTTGTTAAGTCATCTTCCATTGCGTGTCCATTGGAATCCCCCTGTTCCTGTCG 
CTCATCGACAATCTTTTCCAATAATGATTCTAAGTAGTACTGAGCAAATTTTTCCCGTTTGTGCTTGCTATCCGT 
GTCCACTATATGATGCAAAACGGTTTTGCCATTGGAGTCCACCAATAATACTGATTCCTTCAATAAGTCTAGAAT 
TAGTGGGAAGTTTCTTAATTGGAAAGAATTGTTGAATTTAACCATAAACATTAAAGGTGTTTCGCCATTGTTATT 
TCTCACATCTGGATTTAAGGAGTGGGTAAATGTTTTCAACAAAAACTCAACCATGTTTAAATTCCCCATAGAGCA 
TGCCCAGTGGAAAATCGTATTCCCGTCACTGTCAATTGTTTGATATATATGGATTTTAGACAAGGGTAGTGGAGG 
ACTAAGTAATGAATCTGGTATCGGCGATCGTATTTTATTATTGTCATCTAGGAAATATGACAATAGGCTTTGAAA 
GTAGTCTGAATATATTTGATTTTCCTGAGATAAAGATATGCTTGGTTGATGATACGGCTGCAACGGCAGGTAGTG 
GTTATGTTGTTGATTTGCCCGTTTTTCAAAAGATGTTCTTGAAACTCCAAATAATTCCTTTGACGTTAAAAGATC 
TGCCTGCGACTCTAATCCATTTCCATTAGTCATTCCGCCAGGGTACTTTCTCCTTTTTGTTGTAAATGAATCGTT 
TTGGAGGCCATCACCTCTACTACCATTATGATATTCCTCGTCATCGTCTGTTTCTACAGATGCTAGGTCTTCCTG 

ACCAATAAATGAGCTCTTGGCACTATGATCATTTGCATTAAAGTCAATTAAACTTTTATTTATTGGAGTTGTGTC 

TGGCACAGAAGTGCTGCTGCCAAAACTAGTATCTGACAAAGTTGGCTGCACTTGCTTTTCCTTTTGCTTTTTCAA 
TAACAGTGCTTGTCGTTTGGCTACATTCAAAGCGGATGCATGATTGTGTTTTGGAGCAGGTGGGGGCACTTCTGT 
TTGTCCTTCAATATATTGAAACTCAAAGATGGGTTTTAAAACGTCATAAACACCAAAGTTTCTGGCAATTGCTGC 
TCCTAAATCTAGGGGAACATAGGTCCCCTGATACTTTCCGTACCCACCTTGAACCTTTTCGTGAATCCCAGTTTG 

TGCTGAATAAATTTGAGAGTCTGACATCTAGTGTTTAGAAAGTGTTATTGATGTGATGGGTTGATAAATGAAATG 
AGCGAATGCTTTTTGTTTCCTCCCTAAACTGTTGCTTGTTGTTGTTGTTGATGTTGGCTTATTACTAAATGTAAT 
AGAAATAAGGGATGAGGGTAGGCGGTGAGGGTGTCAAATACTTATGCCTTAAATCTACTAGAAACACAAGTCAAT 
TGTGATTAATATATGTTGATGTTAATTGTATCAATTGTATTAATGTAATTATGAACTTTTCGGTGTCGTTCTATT 

TGTTAAACTTTCAAATTAAATGTAATTAGAGTATTTCAAATGGTGTTGTTTTTTTTTAAGACATTTAATGAACGA 
GTTTTTCTTTTFTTTTCTCTrTTCTCACTTTrCTTCTrCCTCCCCCCTCCl^^ 



TATCTACAATTAATAAGATGATAATATTGATTATAAACAGTTCTATATAATAAATATTTTACCCATACCATGCCC 
CTAATTTCACCCAAATAGCACTTTAAACAATCTATAAAACACTACACTAATCAATATTAGTAACAGAACTCCTAT 
ATAAGCAATGTATTTGCCAAGATACTCCATTGCACTTTTGCTTTTATTGGGTGAATCCTCTGATAAAGGTATTGT 
TACAACATGCTCAGCAGCTTGATAGCAAATTCTTCTTCTCGATATAATCTCACAATCTCTTGGTGGTACATCTCT 
TTTCAAAATACCCTTGCCTAACAATATACTTGTGTACAGTGTCAATGACGCATCAAATGCCAAGAAAAAAGTTTC 

AAATGTGACAATCTCGCCTCGGGCCATTTTGTCGACTGGGAAGGTTAATTTTAAAAACTGTTCGATTTTGGCAAA 
TGAATCAAGAATAGATTTGGTTCTTACAACAAGTGAAGGAATCAACAACTTTTTGAGATTATCATAATGATTGAA 
AAACAATTCAATACATGACAAACTTTTATAGACCGTTTCAAAGGCTTGGGTTGCAACGTCAATAATCAATAATGC 

TGAAGGAACAATATCTCCTTCGTATGTTTTATCCTCCCAGTTGGAATTGAACTTCTTGTATTCATGCATAGTAGT 
GTATTGTCCAAAGATATCATTAAAATCATGCTCTAATTTCAATAAATTTAGTTTTGACTTGTTGGCCATTAACGT 
TACATCGTCATAATGGGGGATTTTCCTCAAGAAGGTAGCATATATGGTGATGATATCCAGATACAAGTGGACTAG 
ATTTTTCAAATTTATAATGGATCTAAAAACTGCATTATTTAGACAATATTT6AATATCTCGGGGTGTGTGATTAA 
AAGTTGTTTGTCAGATTCCAAAAGATTGGAATCTAAAGTTATTCTTCTATCTCCTATTGTGTATGGCATGCAATT 
AATACAACAAATAAATAATAAAAAAAAAATAAAGATTGGTGAAAATGCTAAAACTTAAATGCTAGTAAAAAGGTA 
CAATAATATAGTTGAATTCAATTCGTTGATATCTATCCCTGTGTGTGTGTATGTACGTATTTTTATTGGATGGTC 
CACCAGAGATAGCTTTTTTTTTAACAAGACCAAAAAGTAGTAATAGTAATTAGTAACAGATGAACTTTGAGACGA 
AATGGTGCAGTGAAGTGAAGGGAACCAAAAAAAAAATAACGATGAGAGTAAATGTCGCATACACGGCATGATGTC 
GTTGTGACATTTTTGTTTGCCTCTTTCAAAAACAAAATTTCAATTGCTACACGTAATTAAGTTGTGTCATGTTAT 
TATTATTCTCCGATTACTATCTTTAGTTTTCTTTTTCTTTATCAGAAAGCAACCATTAAGAAATAAATATCATTT 
GGAACTGCAATTGATTTTGATTCATTACACTGCCTTCTTCTTTTTTTTTTTTTTTCTTTTTAGTGATTAGATAAT 
GGGAGTTTTCAGTATCTTTGGCTCCAAAGAGTCTTTCGACCCGAATGTGTTCGAAAAGGAATTGACTTCAATTAC 
AGAGAAAATCAATACCAACAAACAACAAATTAGCAAGTTACAACAGCGTCAAAAATACGTAAGAAGATCCTTGTC 
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AAGATATTTTATCATCATCTATCTCTGTATTTTTGGGTATTGTTATGCCACCATTCCTTCAAGTACTATCGGTAA 
GAATCGAGTTCAGTGGTTTATAAGAGGTCAAACTAGACAACACTTGTTGGTGTTAATAGGATACCCGTTGTTTTC 
AGTGTTGACTTTAAGGGCAGTCTCGTACATTTTCCAATTTTTCATCAATAATAAACAGAGCTATTTAAAGAGCCT 
ACAGAACAAGCACAAGGAAAAGATCGAAGAATTGAAAAAGATTACCAACTTTAACAAAACGAATGAGTTGATCAA 
TAAATATGGAAATGAAAAGCAACCACAGGTTTCTTTACAGAAACAAGAGCCTCAACCAATTTCAAATCAAAAACA 
ACAAGATCATTTGAGAAACAGACATAATAAGCTGGGAAATCTCCGAGATCAGGCTATGAAAGAATTGAACTTGCC 
AGAGGACAAACAATTACTGTCACAGCAAAAGGGGCAACTTCCAAATACAAAGCAAGCTCCTATTCCAGCAATTCC 
ACAACAGCCAGCTCAAAGAACGATTCAAGACAGATTATTGGATATATTAATAGGTTCAGATAATAGCGAATCTGT 
CGAAAATAGATATGCTTTGATTTGTTTCCACTGTTTTGCTCACAACGGACTAGCACCGCCACATACTGAAGATCC 
AGCAGATGTTAAGTTTCAATGTTGGAAATGTGGTGCAATGAATGGTAAAGGCATGTTATTCGAACAGCCAGATAT 
GAAGTTTGACTCTTCAAAGAATTCATCTTCTGAGTTGATAAACTTGGAGGTTAAAGAAAAAGAAAGTGGAAATTT 
AGATCATCCAGGCACAGAGAATGAAGAAAAGGAAGAGAGTACAAAGAAGTTGCAATAATGAGGTATACAGATAAA 
TATATACATATATCATATTAGCTAGTCAATATACACACGTATTATCTAAGACAAATCCATAATAGCGTTGACCAT 
GTCACCGTCGTGATTTCTTAAAGCCTTGACAGCCTTGGCTCTAGAAACTTGGGTTTGTTCAACAACAATTTCAAT 
ATCTTTTGGATCCAAACCAGTTTCGTCAATCTCACCTTCGTCTTCTTCTTCGTCTTCAGCTTTCTTGTCACCCAA 
AGAAGCCTTTTCTAAATCAGCAGTAATAGCTTCTGGTGATTTGTCTTCGGOTTTACCGGCATCAGCAGCAGCTTT 
TTGTAAAGCTTCTTGTTGAGCTTGTTGAGCTTGAGCTTCAGCAATTCTTTGGTTCATGTCATCAACTTTAGCTTC 
ACCAAAGACAACATAAGTACCAGCAGCAGATCTGTAGACATCCGGGGAATCAATGGCATAAATCAAGTTTCCTCT 
TTGTTTGAAAGTGACTCTGGAAATACCTTTGATTTGCTTCAAGTTTAACTTCTTGATCAATTCTCTAGCTTTCTT 
TTCGTTTTTTGGAATGACATTAACGTCAGCACCTTGTGGGATTTCTTCGATAGACATAGTTATAGTTATTTAAGT 
ATATGGGTTGATGGAGGAATAAGTTTAAAATGATTAGGGTTATTTTCCACTTTTTTTTTTTCAGTGAAAAACTGA 

;^TTTTTCTTTTTCACCTCAAACATATTTACCCGGTAAACCTACCCTCATCAGAGCACTATAAATAGACCATCTCA 
TTATCAAAATTTTTTTTTCTGTTTTTCCCCTTCTTTTTTCTTTTCTCTGTCGACGTACTTCATAGGATCATTTCT 
ATAGGTCACGTCCCTCTTTGACTCTTCAAAAGAGCCACTGAATCCAACTTGGTTGATGAGTGAGATTACCCTTGT 
ACCCTCAAAGTGAGAAATAACATGAAATTTTTGCTTGACTGTGATTCTTTGCAATCTGGTCATCTACTTATAATG 
TTTTGCCTTTGACTTGATGCTAGCCTTTCTTTTTTGAAGGTAATGCAGCTATTATAAAGGAGCGATGATCTTTAC 
CCTTTTCATTGTGCCTTCTAGGAGGATTTTGAATTGGGTGGGTACAAGTGGCTGTCTGACAAGTTACAAAATTAA 
ATAGACCTATTAATAATATACAAAATTATTACTATACATAACTTTCTACAAATGTAAATTTGAGCTTCTCAACAA 
GCGAAGCCAAAAGGTATCCTTGTTTAATCAAACACATTTTGTCATCGTTTGACAAACCCAGATTGGAAAATTTTT 
CATATCCAAATAACTGGTATCAAAAACAGGCATCTTAATACAGATCACAATTGCTAGAGATGAATATCTCAATTT 
TAAACTTTATTAATTATCCTGGATATTCTGTAAAGCAGAGAGAAAGAGGGGGGAACTATTTGTTTCGTTATGGTG 
ATAACGTTTGTTCGTTAGAAAGCAGCAAATT6ATAATTCCGTGCAATTTCCATTATTCCGCTGGGCGCGGAATAG 
GGAATAGCTTCCAATATACTTGGACAGAAAACTTTTCCGCCTCAGAGAAATCGCAAATACTGTCTCCAAGTTCGT 
ATAGCTCAAACCATCGTTTGTTTTGATAATTCGTAGTGGCAATCCCATGATCATACTTGGTAAACGTTTTGAATA 
GCTGTAAACTTAATTTGGCTTCCATGCTCAAGTGTTTCAATCGTCGAATCAAACCCCATGTTTCTATGATGCACT 
GCACAATATCTTAAAATGGAAACCCAAAGATTTTTACATGATGAAAATCCCCATTTACTCAAAATATGATCTAAA 
AAAGTTTATCATTGGTCAAACTGGGGTAATGGACAATTATCTTATCTATATTAGCACCGATAGAAACTAAAATAA 
CCCACCTGAATGTAGACAAGAATAAGGAAAAAGTATATAATAACAAGCCCAACCTCCCATAACCTCTTTTTACAA 
AGTCGATTTTATTCATTTCAACTTCTCCAAAATGAAAAGTGAAAAAGATTCTGAAATTCAAGGTATCAACATAGA 
ACCTATTGTTTCTTTTACTAAGGAAGACCTTCAACTTGACAAATCCCATGTGTTGACCACTGTTATTTCTCCTTC 
CGGTAAGGAAGTCGCCATTACCAATGATGTTGACCAAGTTATGCAATTTGTCCTCGACCACCAAAATACAAAGGT 
CGTATTAGACGAAGCCACTGACAAAAAACTCCTTAGAAAAATCGACATGTATATGCTACCAGTGATGTGGTTAAT 
ATAATGGTTCCAGTTTATGGATAAACTGTCAACTAGTTATGCATCAATATTAGGGTTAAGAGAGGATTTGAATAT 
GGTGGGTGACATGTATAGTTGGATCGCTACGGCATTTTACTTGGGGTATCTTGCCTTTGAGTTTCCTGCATCAAT 
GCTTTTACAACGGTTCCCTGTGGCCAAGACAGTGTCAGTATTCATTATAGTATGGGGAATTATTTTATGTTTGCA 
TTCGGTTCCCCAGTACCCAGGGTTTATTGCTTTGAGAACTATTTTGGGAATGTTGGAGCTGAGTGTGACACCTGC 
CTTCACTATTATCACCTCTCAATGGTATAAAAAAGAGGAACAATTTCTAAGAACTTCGTGGTGGTTTGCATTTAA 
TGGGATAGGAACTATTCTTGGTCTGGCAATAGCCTATGGATTATATCAAAACGATGGAAACTATTCTTTACCAAC 
TTGGAAACTTGTATTTATAGTTACAGGCTGTTTAACCATCTTCTTGGGATTTGTCGTCTTGATACATATTCCTGA 
TACCCCAACACAAGCATGGTTCTTGACAGATGAGGAAAAATTGTTGGTCGTGGAACGTATTAGAACTAACCAACA 
AGGGTTTGGCAACACTCACTTCAAAAAGAACCAGTTCATAGAGGCTTTAACTGATTACAGATCATGGTTACTTGT 
TATTTATGCTTTATCAAGTAATATACCCAATGGTGGATTAACCAATTTCAGTGGTATCTTGCTATATGAGGATTT 
CCAGTACAGTGAAGCCAAATCACTCTTGATGCAGATGCCTCAAGGAGCAGTTGAAATTGTTGGTTGTGTGTTGCT 
TGCCTGGTGTTCTCAATTCATTTCATCTCGATTATTGATGACAGTTTTCACAACGAGTTTGACAATCATGTCAGA 
ATGTCTCTTAGCGTTTTATCCTGAAAAAAGCGGTAGACTAGTTGGTTTATATCTTCCTATGCTTGACCCTCTTGG 
ATTTATTTGTTGTTTGTCGTGTGTATCCTCCAACTTTGCTGGACATACCAAAAAGATCACCACTAACGCAATGTA 
TTTGATTGCCTATTGCACAGGGAATTTGATTGGGCCCCAAACATTTGTTAGTTCTCAAGCTCCACAGTATATTGG 
TGCCAAGGTGGGCATGATAGCTGGGAGCAGTGTTGCTTTATTGTCTTTGATTTGCTTATACTTTTCCTATGTTTG 
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GGAAAACAAAAAACGGGATTCAAGGACGATGGTTGATATGAGCCACATTGAAAACTATGAATTCGCTGATTTGAC 
TGATAAACAAAATCCAAACTTTAGATATAGCAAGTAGTGGTATAGCTCTGCGTAGTTTATTCAGTAATGCATGTC 
TATTGAAAATGTATGATGGTTTTAGAAAGGAATCACTACATAAGAAGATTGATGATGCTAGGATTTTCAGTAACA 
GAACGACTAAATGACTATTTTTCTTGTGGTGTCGTTGCACAGTAAAAGAACAGGATTACACAGCCATTACCCArr 
GACCTCAGGCATCTGTTGGCCATGATATAGTAGTGATAAATCAAAAAAAGGGACCAAAATTATTGCCAAAAATAT 
ACATTAGCATGAACTTATTGTATCTATTATTGGGAAAAAGATATGTGAATCAACAAGTATTGAACTTTCGACCTT 
CATGACGGTTTGTGTTGGCTGTGAGTATTTTTGTGAGACTAGTTTACTGTATAAGCCTTTCAATGGTTTAATACA 
GTCTGCCCTAAGGCAATTATTAATCAGGTCAGTATGCAATGCAGTATAATGCAAGGAATGTCAATCCTTTCTTTT 
ATGTTTTGGCATGCTTGTTGGAGACTGCCACATAAAAAAGAAAAGGGAAATATCATCATTGATACTATATACCT?T 
TTCTTTTTACATTTATCCCTTCTTTTTGTCTAGCCTTTATATTACTAAGTCAAGAGTAATATCCATTCTGTCAAC 
AAACGGCGATGATTATTAATTGCCAAAAGTCGCATGCCAAAAATCCA6TACTCTTCACTCTAACTCCGTCTCCCG 
AAGAATCCATTTGATTTGCGCCTAAATATTATTTTCTTTTACGATTTCTTGCAACGGCCGAAACGGCCCAGTTTT 

CATCCTGTGATTTTCAATTCAAATAACATTAGAAATTATCAAACCATCAAAAAAAGTAATTAATTACTACCAACC 
ATAATGATAACGACCAGTTTAAAACGATCAAGATCTTTATTGAATAAGGTGTTACCTATCGATATTGAAGGTGAT 
AAACATTCTTCTCCTTCAGTAGTAACGAGGAGTTCTCCAATTCTAAATCATGATTCAGAGTCTTTACACCTGAAT 
AAAAGCCCAGCTTCCAAAAATTCAAATAAAAAAACATCTAAATCACCAAGTAGGCAAGGATCTAATAATAAAAAT 
ACTAAGAAAACTAACGGGCATAAAAAGCGTCGCAATTCCAGTCATCAGAAAGAAAGAACAGAAAAATCGGAGCTT 
TCACAATCAAAAAGAGGATCAGATATACTCGATCAAAGAAGTAAATTAGATTGGATTTTAATCGTGGCTATAGGG 
TCTTTGATTCTTCTCATATACATTTTGAATTGATGAAAAATGAATACTGTGACAGCATTATTGTTATACCATTTG 
AAAATGTATCACTGCTGACTAAGACACGACAGTATGCTGGATGGTGCTGATTATTGATAGGAAAGAAACCACCAG 
TTAAAGTGATGTTCCATAGATATAGGACTACCAAAAAGTCGTGTGTAATGTTACGAGAAGCAAATATTATTAGTT 
GTGTAGCAAAATTTTATACCAAGAGACAGAGAGGAAAAAAAAAAACCCAATTTCTTGAAATAATCTTTCTTTCAT 
TCCATCTTTTTTTTTTCTTCTAAGAATTCCTTTAATTTGAAAAGTTCATTGGAATCGTCAGATAGTCAAGTTTAT 
CAAACATTCTAAATTAACTATCTTAATAATTTAGGGAATAGTGTATTATTTGCTTTAAAGATATCGGATACTTTT 

ATTGACGACTACAACATATCAACGACCTAGCACATCCACCCACCAAGATAACACAACTACAATCTATCAGACACA 
TCTAGCAAAATGAGACAATTTCAAATCATATTAATTTCCCTTGTTGTTTCCATAATAAGATGTGTTGTTGCAGAT 
GTTGACATCACATCACCAAAGAGTGGAGAAACTTTTTCTGGTAGTTCTGGATCAGCAAGTATCAAGATTACCTGG 
GATGATTCAGACGATTCAGACTCACCGAAATCTTTGGATAATGCCAAAGGGTACACAATTTCTTTATGTACTGGA 
CCTACTTCAGATGGGGATATCCAGTGTTTGGATCCATTAGTCAAGAACGAAGCTATTTCAGGTAAATCTAAAACA 
GTTTCCATTGCCCAGAACTCAGTACCTAATGGTTATTACTATTTCCAAATTTACGTTACTTTCACTAATGGAGGT 
ACCACTATTCATTATTCACCACGTTTCAAATTGACTGGTATGTCTGGTCCAACTGCCACTTTGGATGTCACCGAA 
ACAGGATCAGTGCCAGCGGATCAAGCTTCAGGATTTGATACTGCAACTACTGCTGACTCCAAATCTTTCACAGTT 
CCATATACCCTACAAACAGGGAAGACTAGATACGCACCAATGCAAATGCAACCAGGTACCAAAGTGACTGCTACA 
ACCTGGAGTATGAAGTTCCCAACTAGTGCTGTTACTTACTACTCAACAAAGGCTGGCACACCAAATGTGGCCTCT 
ACTATTACCCCAGGTTGGAGTTATACTGCTGAATCTGCCGTTAACTATGCTAGTGTTGCGCCATATCCAACATAC 
TGGTATCCTGCCAGTGAACGAGTGAGTAAGGCTACAATTAGTGCTGCTACAAAGAGAAGAAGATGGTTGGATTGA 

GTTTGTTTATTAGCTTGTTAAACATGTAATACTGTGTTTGGTTTGTATAAGTTGATTGTATTTTTTTTTTTTTTG 
GCAAAGTAGATTTGAAGTAGGCTGTGTGGCGTGTCCTGCGTAGGTCGACGATGATGATGATGACGACGACGCGTT 
TGTTTGTCGAATGAGATGTCTTTTTTTTGTCTATCTTTCCGTTTAGTACACAAAATCCATTTTCTGAAAGCCCCC 
TTTCTGTCGTATGCAGTATTTTTTTTTTCCTTCGCCATAATGAACAACAATGAAATGAAATTTTATTATCATTGG 
GCAGTGGATTAACTTTATATGAATTTCATTTATTTTTTTCGTTATTACTTTTTCAAAAAGAAGATTTAAGCAAAG 
TATAATATAAATAAAGTGTTAGAGGTTGTTCCATTATCACAGATTAAACATTTATACTTTTAATAATCAAGCCAG 
TATTGTTTTTACACATCACTGCCACACAACGAACATTGTCACCTCAAAATACCTGCTATCTGTTAACAAGCCACT 
ACAGACTTTTAAAATTTTAAGAAACAATAACATACAGATCCAAGCTCAGCTCAAGACACAAGCAAAAAGACCGCT 
CATACTTTATCCCACCACATGTGTATGAATCGACCAAAATATCAAGAATCTCAGTCAGAACCAAACAAACTTGAA 
CTTCCTTTACAGATGCCTTCCACTAAATTTGATCTAGAAAAGCAACAATCACAGTCACATGACAAACAACACTGT 
GCAAATAAGAGAAATTATCTTTATAAGTTGATTTTTTTATTCAACTTCATTAGTTTGTTAATACTAGGGTTGGTA 
TATTATTCCACAGAAGTAAATCCTCAGATTTCTGCCAACCTAAACGAATTATTATATAAGATGGAGAAATGCAAT 
GATTTATAAGCGGGTTCTTCGAATCGATTGCATAGGTTAGTTACTTGTTTTTTTGAATATATACATACTTAAAGT 
TGACTTTAGTAGATATTGTGACAATGGAATTGCGAGCGGAATTTCTGTGCGAACCAGTATCCTGATTAGGAAGGT 
TGCGCGATAGTGCTAACAACCGCAAACACAGCTCCCGCAATTCCAACTTTCGGTACACATATATAAGTATACAAG 
TATACCCTTCATTCATTTTGATAATCTACCCAAAAGAAAACCAGAAAATAACCCCAATTGTCCTCGGTTAGGAAT 
ATTCAGATATGAAACTTTACATTTTTGTTTTGGTTGCATGTGTGTCATCACAAACCATTTTCAGATCACCATCAC 
TTCTTGATCAATTATATGGAGAATTACATGGAAGAACAAACACAGCACCAAATTTGCAGGTACAAGCAGAGGATC 
CAAATCAGATGGTCACACAAAAGGTTTTAGCAATGAGATCCAAATTGACGTTGCCTGATAAAGATGATACTTCCG 
ATATTGCTATTGATCAGAATATGTTTGGTGGAATCTTGACTTATGCCCATTTCAATCATTTCAATTGTTTCATTT 
CTGATGACTTTGATAAACACTCCACTACAGATCAACAAACAACCAAAAATATTGATATCGCTATTGTTGGGGCAC 
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CTTTCGATACTGGAACATCCTATCGCCCAGGAGCTAGATTTGGGCCCGAGTCAATTAGAAGTAATTCCCGACGTC 
TAGGAAGTGCTTGGAAATCAACCAAAAAAAGATTCAATTACCCAGTTAACCCATATGATGAGACCACTCATAATT 
ACTCTATTATTGATTGCGGTGATGTGGCTATGACTCCATTTGATAATCGCATTGCTTTAAATCAATTGTACCGTG 
GACATAGAAGTATTTCTAAACACCCAGGGAATGTCAATCAACATCCCAAAATTATCACATTGGGCGGTGACCATA 
CCATCACCTTAATGGCAATAAAGAACGCTCATGAACAATTGAGGACAAAAATTAGAGTATTTCATTTTGATTCAC 
ATATCGATACCTGGGATCCTAAGAAATTAGGTGGTGGAATCACTGATTATATGTCATTGAATCATGGAACATTCT 
TGCACTACGCTACTGAATTAGGATACATTGAAACAAAAGGCAACTATCATGTCGGGATAAGAGCACCGTATATCG 
ATGCTAATTACGACAAACAGCACGATGCTGATTGTGGATTCCATATTATCCAAGCTAATGATATTGACAAGATTG 
GAGTTCAAGGGATCATTGATGAGTTAGCAAAAGATCCAAACATTCCAACTTACATATCAGTTGATATAGATGTAT 
TAGACCCAGCCTATGCACCAGGAACGGGAACAATGGAAGCTGGCGGATTCACGACCAGAGAATTGTTGAGCATTT 
TGGATGGGTTGAAAAATAAGGTTAACGTTATTGGTGGTGATGTTGTGGAAGTGAGTCCTCCATATGATACAAATA 
GTGAAATCACCAGTTTGGCAGCCACCAGTGTTGTCGATTCATTATTGAAATTAATGATTGTCTAAAGAAATAAAG 
CCATTCCCTAACAAACACACACATACATAACTTTCTTTGTCACTGGTTAGAGTGGTTCACTTCATGTTGAACACG 
CAGGAAGTTGATCTTTGACTCCAATTATTATCAAACATAAATCACGGAATACAAAATTATTGTTATTTAAGTTAT 
AAAAAAATATATAATATACATATTTACAATAAAATTATTCTATGTCATGTTATTGACTCCTGTTGATATGTAAGT 
ATTTTATTTTACGTGATTTATTATAATAAAATATGTTTTACTGATACAAATTGGGAAAAAGAGTAGAAATAATAA 
ACTGAAGATTATTAATAATAATACCAAAAAAAAAAGAATACTCAACTATATGGTCCATATAAATGACAAACGGTT 
AAACTGAGAACAAATCTCATTATGGAGTTCTTTTGTTTTTGTAATATGCTCATATGTAAGGCTTTTGAGGTGCTT 
TTCACATCAGTAGTTTTCAGTTTCCTATCAAGTATAGATATAACAAAAAAAAAACAGAAAGAGTCAATAAAAGAG 
CAATTTAAGTTGGCTTAAACAAACGATAGCAAAATAAATAAAATTGCTGCTAAAATCTATTTCTTTTGATGCCAC 

AATTAAAGCAAACCAAACAATCTTAAGTAATAATAATAATAATTCAGTATAAATAAATTGGGGTTGATCTTCTTT 
TTTTTCATTTTGTATAGATGAGTTTTTCAATTCTGTTTACCCATTACAGCATAGATTTGATATTTTAAACCCTCC 
TCCATTCGAAACTATTATTATAAAGAAAGAATGACATGTCAAACGGGGAGAAAATGTTCACTTGGAATAGAAGAA 
CCTATTGATATCTCCTCCAAAAACGTGCCACTTAATGCGTTTTTAATTTACACCATGTCAAGCACTCTACCAGAT 
CACAATTCGACTAATTCATGGAATGAATATCACAACAATTTATCCATAACAAATAACACTCAGGTAACGACAAGT 
TGTGCTGATAATGTGAAAACAACTAGCAATGTCCCTCGAAGTGCAACTGATATTAATTCCAAAATGACAACTTCT 
GAATTCGAAACTTTACATAGATGCCGGTTTTCAGTGTGTGATTTAAATAATTTGGAGAATTATCTATATCAATCA 
GAAAGAGAGGAATGCAGCAGAGTAATAGAACAACTAGAAACACACAACGGCAAAAGTATTAGCACTTGTTGCAAT 
TCAAATACGGATATTAATGCTCAATGTAATCAAATGAAAAATCATAAAAGACGGAAATCGATTGCATTGAAATTT 
AAGAAACCTCAAACATTATTATGATTGGTAGGGATAGGTGTCTGCTTTTATCTGTGGCTTGGATAGAGAGAGATA 
TATGACTATGATTTAGAGTTGCTCACAATAGAATGTAGATATAAAGTTTATGCAATTTAATTTACAGACAATAAT 
ACCTGTTTAATGGAGAGGATATCCAATGACACCACTAACCTTGAGGGACTAGGGGTAAAGAGCAACATGCTAATA 
TATATATGAACCTAAAGGTAAAATAGTCACTGTACGTACAAAAAAAAAGGCTCACAACAGTTTCTTCGCTTATTC 
TGTGCCGAAATATAAACTATCTATAAATCTATTTCTGAAATGCCAATGACTATCCAAAAATCCTTCATTATTATA 
CCAAACTTTGTTATTCGAATTTGAATCTTCCATACTTGATAATTTCCCAACAACAATTTTCACTTTAGGGAACAC 
ATTAACAATTCTTCTTATACCAATTTCTGTAGATAAATACGTAATTAAAATAATATCTTGTTCTTTAACATGATG 
ATCTAATAATACTTGAATTGCCATAATGGCTCCGGCTCCACTAATAATTTGTGAATCAAATAACATAATTTTATC 
AGATAATTTATGAGGCAATCTTTCAAAATGTAATTGAGGTTCCCCCGTAGTTGAATCACTTTGAATTAATAATTT 
ACCAATAGAAATTACTGGGAATGATTTTTTAATTGATGCCATGAAGCAATCTCCACTACGAATTATATTGACTGC 
ATTATATTGATTTTGTAATAATTTTTTACCATGATAAATCCCTTTACCAGTATCGATATCGACATTGGTATAATT 
GGTCATAAACTCTTGTGCTAATTCAATTAATAATCCACACATACGATTAAAATAAAATATGAAATCATTACGTGA 
AGTTGACGTATCAAATAAAATCGAATTGATTCCCTTGACTTGATTAGTGTTTTGTAATAATTTAATATTGAATTT 
ATCAATATCAAATTTTATATTGACCCCTAATTTCTTCAATCGTTGTAAATGATTTCTTGATTTTAATGCTAATTG 
ATTCTTGATATGTTTAATCATTAAATTTAT6GCAATTGAATTATCTAATCCTCGAGGAATCACCAAATCAGCATT 
TTGTACCGTTGGATTAATGAATTTAACCGCATTTGGCTTAACAAATTTCTCCCATTGTTGCATAGCTCCACCTAA 
ATCTCGACCACGATACAATATATCTCGAGTTAATCTTCTTGCTAAACAAATATCCAAATCTGTATCGACATATAT 
TTTCGAATCCATCATATCCAATAATTGTTGATCATGTAAAGCATATAAACCTTCCACAATAATAACA 

YFR033C_homolog 114aa PathoSeq: 1..114(SEQ ID NO 652) 

EDVEVEQPEDAPEEEVSEETVEEEEDDDEDDDEDDEEEEETADPLDTLREECTKTAACKPFDHHFHECIERVTKE 
QEEPDYEHKHYKEDCIEEFFHLQHCVNDCVAPRLFNRLK 

YHR001WA_homolog 1949bp PathoSeg: 1..1949(SEQ ID NO 653) 

AAAGATAAAGTTAAAATCAATTACTATTTTTATTGGAAATTTTGTTGTTTTTTTTTATCTATATTTTTATAACAC 
AAGTATTATTGTTTATAAATCTAATAAACATTTTTCACTTTTTTCCTTATACTGGAACATCTTCTGGATCTGGGT 
TATAAATCCAATGTTGACCGAAAAATGGGATTTTTTCATAAAAAGTCTTTTGGAATAATGGAACACCTTCAGTAA 
AAGTAGCAACGGCACCACCAGCGGCAGCTCCCCAGAAAACCAAATTTGGAATGTAAGATCTGACTAATGGAGCAT 
TTAATTTACCAAAATGACTCAAAGCTTTGTAAGCTGGACCTTTAACGTACTAAAAAAAAATACCGGCATGTTAGT 
ATCAAGGTACTACTTTCTCTAATAATAAAAATAATGCTAATATTGCTCTTGATTGATATAAAACATATATTATAC 
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ATACTGAAACCATATTGTATTGATTAGAATAGTTATAAAGTTGAAAGTATTAACAGTAATTAGTTAACTGTGTCT 
ATATTTTTTTTTCCATTCTTTTTGTTTTGAAGGATTGATTTTTTTCTGCAAACTTTTGATTGGTCTTTCAACAGG 
CTAAATCACGTGACAAGCACATTATCATTTTAATGGGATCGTTTTAGGTATCTACTTCAAGCATTCCTCAAGTCA 
ATTAATTAGTTGATTAATATTCCTAGAACAGTAAAATATTATAAGCACAATTAAGAAAACACCATTGGTCTCAGT 

TATAAACAAACTAACTAAGATCAACGGCCAATCTTGTCAAGACATTTCTTTAATTAATTATGTACCGTTTTTTAC 
CTGAATAACATTGTGTGCACCAAAGATAAAGGGCAAAACAATATTCTCTTGTCATTTACATACAATTGTCAAATT 
TAACAAGAATCTGGTTGAGCTAAAATATAATCAATAGTTTGACCAACAGTTTTTAAACTATCGGCTTCATTATCA 
GGGATTTGAATATTAAATTCATGTTCTAATTCCATAATCACTTCAACAACATCTAAAGAATCCAAACCTAAATCA 
GAAGTAAATGAGTTTTGTTCAGTGATTTCACCTTTAGATTGATCTACTTTATCATAACCTTCTAATAATTCAATA 
ATTCTTTCTTTAGCAATATCTCTAGTTAATTCTGGGAAGGCACTATAACAACGAATAAAGTTCATTGATGAAGTC 
AAAGGAGTGACATTTTTGTTGTTAGTGATGGTGGTGATGGTGAATAATGATCTTGATGATGATTGAATGGTTTTC 
ACCATTGAAGGTTTTGATACTGAAGCTCTTAATGATTTTAATAAAGTAGTTCTAAACATTGTTTAAATGAATATG 
TATATATATATATATGATGGAGGGTTGGGGGGTTATGTTAAAGTAATAAGAAAGATGGTCTTTTTTTTTTCTCTG 
TTTAAAGAATAATTGAAAATATTACTGGACAAGAATCAAGAATCAAAAATCAAAGAAAAGTTAACTGTTACAAGT 

TAATCAACTTGTTATGATTAGATCACTATTCAATGGTATTAGGTTAGTTAAACCTAATAATACCAATATCAATGG 
TATTACTAGACCAATCACTTCATATATGAACTCAATAAATTCCAACATACCAATACTCAAAAACCACAACAACAA 
CCTTTCATCATTCAATCAAGTTCGTCATTCATCATTAAATCAAATTCAAAAATATAAACATTATGATCCAAATTA 
ACCCAATGTAACCAAGTCACCAGATTTAGATTATAATCCATTCAAAAAGGGGGGTGGATTAAGAATAATGGTTT 

YHROOlWA_homolog 63aa PathoSeq: 1..53(SEQ ID NO 554) 
HFGKLNAPLVRSYIPNLVFWGAAAGGAVATFTEGVPLFQKTFYEKIPFFGQHWIYNPDPEDVP 

YJLl66W_hoinolog 15790bp PathoSeq: 1.. 15790 (SEQ ID NO 655) 

ATGATAAAGGATTCGTCAAACTCTCTGAATTGAATTCTAAAGGACTGCACATAAAATATTGTAGATCCTGTTTTA 
CAACAAGATAAACACAATTGTCTCCCGCACGTACGCACGCCCCTTTCTCCACCACCACATTTTTTCTTCTTGTTC 
AATTTCCAATTTACTATAAATATCTTGCGATTCCCATCACCACCTCCTTCTCAACAATACAATACAA7UVAAAAAG 
CAAGCGTTCGAAGAAGTCCAACTTGAAAGAAAGCGTTACTTATATCTAGTGCAGATTATAGCTCGTTTGGGTTGA 
TGTATGACATGAGTTCTTTGAAATTGGGATCGGGTTTATGAATTAACATGACAAAGATTTATGTCTTGAGTCATC 
ACCCCTCCCTTTTGTTTAATATTATTAACAAACAAACAGGGTTTATTAACATTACCCACACATTCAAACATATAT 
GAAAAATGATTAATATATGATTATAGCGAATCAATTCTTTAGAAATTGATTATTGAATTATTATCTTATCAACAA 
AAAGATGTTTTATAAATATAAATATATAAATATATAAATGAATTGATTATATCGTTATTATTATTACCCAAACTG 
AACATGTTCTCAATTATCATTCTGGGAAAATTAAAGAGGAAATATTGTCTTAATTCCAATTGATTTAAATCAACT 
GATAAAAAATTGATCCCCCTCCCCCCCTAACACTTGTTAACATTGATTAATTGATGTTGTTGCAAATTTATACGA 
ATTTTGATAATGGAAGTGATATATAACCCCTTCTTTTTTGGGGTTATTGTTTTTACAAACTGAGAAATATAGGGT 
ACTATGATAGAAAGTATAACAACATTGAACGAAAACAATAAGATTTATCTATCTATTGATTACAAATTTCTTTCT 
TTTGTTTTTATTTTGTTTAACTTATTTATTTATAGATATATCAATAATACAAACATATATATAATAACATTATAC 
TACTCCTTCTCAATCTCCACCCCCCCCCCTCTTATTACCTTATGGTGCCCAAATTTTAAAAGTTTGAGGAGTTTT 
TAATGATAATGGTTTAAAACTATCATCTTGTAATTCAACATCAATAGTTGTGCTACCACCAGTTGTTGTTGAATT 
TATTTTACTACCACCATCATTGACATCATCACCAGTAGTACTATTATTACTAGCAGTGTTATTGGTGTTATCACC 
ATTTTTAATTTGCTCTAATGCACGTCTTGTAGGTTTATATAATAATGATTTAGCCTCATTCAATAATCCATTAAT 
ATTTGTTGAATCACGAACTCCACCACCACTACCAGTGGCAGTGTTATTGTTATTGTTATTTGATTCAATTAATTT 
AATTGCTTCTTCTAATTTTTTTATTACACCAATAGTTGATTTTGTTAATGAAATTCGATCAATAAATAATTCTTC 
TTGTTGTTTTAACATATTTTGTCGTTCACGTTCATAAATTTTTTCCAATTCTTCAACTTTATCAAGTTTAGTTTC 
AATTTTTGAAATTTCATGATTAACTATACTTGAACCAATTTTATGCATTTCTCGTTCTTCATAATTTGAAAATAA 
ATGACTCCTACCACCAATTATACCAAAAGTTGTAGCAATAGCATCTTTCCCACTTGATTGTCTTTCAACATTACC 
ACCATTACCACCATTGGTGTTATTATTACCATTGTATACTTCTTGAACTTTGTTTTCAATACTTTCATCCATTGC 
TTTTTTAGCAGCTTCACTAGCAGCTTTAGCAACATTACTATCAACTAATTTAGTCATAAATGTTAAATTTGCTAA 
AACAGGATTATCAATTGAACTAATAGGATAATTAGATGCATATTTTAATAATTTAATATTAGTTTCATCTTCATC 
ATTTATAGGATTAAATTTATCTTCTAATGGTAATTTTAAAAATTCAAGTATACATTGTTCAGGAGTTTTATTCCC 
TCCAACTTGATGAGCAATCTTATACCAATCATTTTTAAATGTTTTAACTGCACTAATTAAAGCATCTTTTTCTGT 
TTTGGTCCAGCCATCTTCTTGGTGTTi'CTTCTTTAATGGTGGTTGACTCCCTTCTATTTCTACTTTTTCTTCTTC 
TTCTAATCCATGTTTCTTACCTTTATTCCCATTTTGTTTTTGTTGTTGTTGTGGTGGTTGTTGTGGTGGTGGTGG 
TTGTTTTTCTTGTTTAACTTCTCCTGAGTTAGAATTAGAACTTTCATTCATCAATTGTTGTAATTTTTTCACATC 
AACTCTTTCAACAGGTATACGTGAAGTATCAAAGGGGAAAAGACCTCTTGGTGTATCAAATTTAACATGATAATC 
TCCAGTATAAGGTAAATCCATTGATTGTCCATTAGGCATTTTTTCAAGGGCATAACCTGGTTTAAATTGAGGTCT 
AACTTGATAATTTATTAGTCCCCATTTATTTAAAAATCTATGCACTCTCATTAATGTCCCAACATCACCAACTAA 
ATTACGACGACATGAAGTTAAAGTTAAAAATTCATTAGGATTTAATCGGTAGGAATTTATCATGAAATTTCGATA 
ATTAACATATAATTTAGGTGATTTAGATGGATGAATTGAATCAAAAAATTCTGGTAATGATTCTTTTTCAATTTT 
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ATGGATTTTTTTCATATTAAACCAACTAGCATATGATGGTATAACTATTAAATGTGTTTGTTTATATTGAGGTTT 
TTCCTTTGGTGGTTCTTCTGGTTCATCTTCATCTTCCTCTTCTTGGTCATCTTCTTCATCTTCTTCATCTTCCTC 

TACTTCTGAACTAGCAATACTAGTATTTTGGTTTGAAGACAAAGGTTCAGTCGCTGAAGCACCAACAACCGAAGT 
TGTAGTTGGTTGTGATTCATTTGGGTTTTCTCCTGTACTTTCTTCTTTAATTTCAGATTCTTTTTGATCACTTGT 
AGATTCAACATTTGATTTCACTTCAGATAATTCAGAATTTTTTTTCTGTTCTTCTTCTTCTTCTTCTTCTGGTrT 
TCCTTCTTGTTGATTAGATTCTGATTCTACATCTTTTGAATAATCTAGATCATCAATTTCCATATTAAAATCGrC 
ACCATTTATTAAAGCAGATGTGTCAAAATCATCATTAGATTTATCAGGGTCATTATTAGAATTATAATTTTCATC 
AAATGATGGGTCATCTTCTTGAATATGTTTCAATTCTTCATCTTCACCCAATTCTTGTTTAGATTCTTCCTTTTC 
ATATTCTTCAGTATTGGTGTTTTGTGTATTTGTTGTGAAAGCAATTGATGTTTCTTGAGGAATATCTACATCCAT 

TGGTGCATCTGGTATATCAAATTGCATATCATTATCACTATTACTGTCTTGTTTACTGTTATCATTGGAATTGGT 
ATTGTCTTGATGTTCGTTTGACTCAACTTTATTCTCAGACTCAGCATCATCATCATCTTGTTGTTGCTGTTCATT 
ATTTTTATCTTCAGTTGGGTTTGTTTGTGTTTCTTCGGCCGATTCTTCGGTTGACTCTTCAGTTGATGCTTCTGA 
TAAATTACCACCTTCTTCATTATCATTTGCAGCATCATTGTTGTCTGAAGATTGTTTTGCTTCAGTATCACCATC 




AGGGGTTTCCTCTGGAGGTGAAGCACTCATATTGTCGAAACAGTAAAATCTATTAATGTATGTATATATATATAT 
GAAAGTAAGGATAAATGATTAAAAAAAATTGGTTGCA/UVCTTAAAAAATAAAATATAATGAAATAAAAATAAAAT 
AAACCTCCTGTGGTTGTTCTAATTGTTGCTGTTACTGTGTTTTGAGTTTGTTGTTGTTGTTGTTGTTGTTTTAAA 
GGGGAAGGTTGTTTTTTTTTCTTCTTGCTTAATTTTTTTTTCGTTCGTTCGTTCATTTTAATTTTTTGTTTGTCG 
TTTGTTGTTGTCGTTCACACTCCCCCCCACTCCCACTCCCACTCTCTCCAAATTGATAAGTTTGAACAGTTGTAC 
ACGCACATGACATTAGTTAAGCTTTCACTTATTAGTGGTATGGCAATATGTTAAACTCTTGTCTAAGCTTCAGTC 
TAGACAAGTATGTCTAGTCTTTTGAGTAATTAGAACGTCTTTTTCTTTGTTGATATTAATCTCTAACTCATGATT 
TTCATTATTCTTATTATCCACATATATTATCTTATAATAATTAAGGTAAAACAAAACACCAATAAATGTAAGGAA 
TTTAATAGGGAAACTGAACAGAGTAAAAGAAAAAAAAAAAAAAACAGAGAACTAACTAATTTTCTAAAAAAATAT 
TTGGCAAAGGTCAAATTCTTCTTTATATATATATATAGTAGTAGTAGTAGTATACTTGTAGACAAAGAGTAAAAG 
GGCAAAATGGTAAAAATTAGGGCAAATGAATTTGAATATATTCAAAGAAAGAAAAAGGGGGAAAAAAAAAAAATT 
ATGAAATGAATTTTAATAATTTATTTTTTGTTTTACAGTTTTTGGAATTTTCTTTTCCAATTATCCCAAATTATT 
TAATGGCTTTTCGTTATATATTTATCTCTATGTTATATCCCTTTTATTCACTTCTCTGGTAATTATATATATATA 
TATATATATATATTAATTTATTGAATTTGTAGTAGTTTGACAGTTGGGAAGTACGTTAATCATATGTGTAATATA 
AATAGAGGAAATATTCAACTAACTAACCATCAGCCAAACAAGAACTGAAAAGAAATTATCAAATGACACAAAAAC 
CATTAATCCATATTAAACCAAAAACCAACAAGAAAGGACAATCACAAAATATTAAATCATGCAGAATTATGAATA 
TCAGTCAATAGGAATAAGAGAATGGGAAAGAAAAGGAAAAAGGAAAAAGAAAAAGTAGATGGGAAATTTTAACTG 



TATCTAATGGCAATATACTTTAGTTTTTCTCCTCTATTTAAACTAAACTGCATGACATCTATTTCAATCGGTTGT 
TGTTGTACTTATGCTTGTTCTTGTTGTTGTGTAATTGTGGTATGTCATGCATTTAGAGAAACAAGTTACATTATG 
CCCACTAGTTGTCACCAAGAAATTAGATGAAGCGATATATTAGCCCAAGATTAGAAAGCTTGTCCTAGGTATTAC 
TTTTTCTCGTATGATATTCTCTACTACAAATGAAAATTGCCTAACCAATAAAAATGATAATTATTCTCCGTATAT 
CGTAGTTGGAAATTAAATCAGAATGAAAATTCCACCAAACCAGAACCAGGAAAAAATAAAAGAAGAGAAAGAGGA 
AAATTACATTATACCATCAAACAGGCGATTAAAGTTAACCTGACACAATAATAGAATAACTAAACTTGAATGCGT 
GGGTAACACTCTTTACAATTCAATTGTTCACCTTGAATGAAAATCTCTTGGATGATAAATAAATATATCAAATAT 
CGTTTACAAATTAACAATAAACTTACAAATTGGACTAATTGATACACTTTTCATTGTTTGAATGGAGATATTATA 
CTACTCGTCTCCAGAAAAATTAACTAAGTATGTATGTATGTTGTTGGTCAAACTTCCTTGATGTTGTAGACTGTG 
AAATTGAAAAAGCCTTGTTAATATGTTCTTTCTGAAACAATCATGAAACAACTGTATTTGGAAATAACTAACACC 
ACCCAATTAATAAAACAGTAAACAAGATATACATACTTAAATTCAATACTAATCTTAGTTTCCTTAGTTACCTTT 

ATAATTATATCCTTACTCTTGACTCAAATATTATACAAATACTTGCCTACATTTGTTCTTCTTCTTATGATCACC 
AATTCACTTCTTTCTTCTGATCTTACTACATAACTTACGTTGATGACCCTCTTGTGAAGTTTGTGAAAAATTGAT 
TTTTTTTTTCTCTCTCCAAGAAAAATAATGAACTCAAAATCTAAATAATACTGCAATATAAGATATCAAGCATAT 
ATGGTAAGATCATACTGAAATTGAAGGGCGAAAATATGGATAATCACATAAATTTCAACACAATCAATCGGAGTT 
TAAAGATTGCACACACACTAGGAGGAAGAAAATTAATAAGAAAGTTTTGTAGTTTAGTTTATTGGCACTGTCACA 
GACAGAATAGTAATTCTATATGTTTTCAATTTATTGAATTTAGCTTATAAACCAGAAGCTACATATAGAATAAGT 
AAGTAAGCTTTCTTTTTGTTTATTAACTTGTTCTGATTTTATTGATTGCTCTTCGACCTGATCATAATCTTTTGG 
AACAAATAAAAAAAACGACACTGTTTAGCGAAACTTGAATTAATAGTTTTTTCTACTTATTTGGTGCTAGATTTA 
GAGGATTATATGTGTCCAATCTGTAAACAAGTTGATAACAGTGACTTCGTAATAAACTTCCCCGGACTTAATCTC 




iTGTTGTTGTTGTCGCTGGTT 
[TTTTTTTTGTCTATGTAAAA 



TACTTTAGGGCTATAGCCCTAATCCAGTATTTCATCCTGCATAGATTCTTAGTATCCGGTCTCGCAATACAAGCT 
ATATATAACAGTTTTTTTTTTCTAGTGACATCGCGGCGTTGGCTCCAATTTTGTCGCGCAATGAACTGAGGATAT 
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GGACCTATTGTACACGATTTTTCAAGGCCTGGACTGGAJ^TATGGTCGCACTCATACCAATTTTGTTTAGACTTG 
CCCCCTCCCCCCCCCCTCCCAGTTCGCAGTTCGCAATTCGCAATTCACAGTTCGCATTTACTATACAATCATTAC 
TTAAGTACACAACAACAATTTCTTCTCTCCCCTTTGAGTTTGAGTTTGGGTGAGAACGAAAAAAAAAAATTCTAC 
TAACAAAATATTTTTCAAAGGAAAAAAAAATTTTTTACAGTTAACTTTTTCTCCATTGAAATCCACATTAAATAC 
AATTCAACAATGGTTCGTTACGCTGCCACTCCTGCTAACCCAGCCAAATCAGCTTCTGCCCGTGGTTCTTACTTG 
AGAGTTTCATTCAAAAACACCAGAGAAACTGCTCAAGCCATTAATGGATGGAAATTAGAAAAAGCTCAAAAATAC 
TTGGACCAAGTTTTGGATCATCAAAGAGCCATTCCATTTAGAAGATACAATTCATCTATTGGTAGAACTGGTCAA 
GGTAAAGAATTTGGTGTTACTAAAGCTAGATGGCCTGCTAAATCTGTCAATTTTGTCAAAGATTTATTAAGAAAT 
GCTCAAGCTAATGCTGAAGCTAAAGGTTTGGATTCTAGTAAATTAGTTATTTCTCATATTCAAGTCAATCATGCT 
CCAAAACAAAGAAGAAGAACTTATAGAGCTCATGGTAGAATTAATGCTTATCAATCTACTCCTTCCCACATTGAA 
TTAACTTTGACTGAAGAAGATGAAATTGTTGAAAAACCAGTTGAACAAAAACAAATCAGATTGAACTCAAGACAA 
AGAGGTAGATTAGCTTCTCAAAAACGTTTAACTGCTGCTTAAATAAATAAAAAAAAATGGAAACAAATAAGGGAA 
TGAATTAAAGATTGATAGATAGATAAAAGAAATCAAGTCTTGTTCATTCATTCATTCATTCATAAATTCATTTTT 
TTATTATTTGGAGAGAGAAAAAAGCAAAATGTCCATGTATTGTATGTTGCATGTTTTCTCTAATTCTTTTAGCGG 
TATGTTCATAATGTATATTATAATAATATAAAATCAAAATATTAAAAAAAGAAAGAGAAGAATCACTTTCTGGGA 
TATCAATTAATAAGATATATGTGTAAATAACAACAAAGTTATTAACTCTTTACAAATATGTATATTTGATGAAAT 
TTAACAAAATGTAAAGAAGTAAGGACATTTTACTTTATATAAC6TATTTCTATCATAGTAAATACCTCTTAGACT 
GTCCGATAACACAAGAGTTTAAAACGATATGGGATTAGAGTTTTTAGTTTTACTATTGTTATACTGGAAAATTGC 
ATTCTTTAATCGCTCTTTCATGTAAGCCTGGAAAGCCGATATCACTTGTTTTAGTGAGGTCCCCCTTCCCATCTT 
CTGGTTGTGGGATAAAGTTTCATATCATCATATCAACTATTAAAAGCCCCAATTGATGCAAATTGTGAGACTGAC 
TTCATTTTCATCTACATTAACTGGTATACTCCGGAAATTTGGCATATTAATTATAATCCAAATCAACGATTAATA 
AGCCTTAATATAAACCCTGGGTATATATATCCAGATAGAGATTAATTTTTGCTATATCATTTGATAGAGGTTTTC 
TAATTGTTTCAACAATTGTTTTTGCCCATGTTTTTTTAATAGATAGTAAATTTAAATTACCAATTGATATGAGTA 
AAAAAAAATCCTTAAAACTCTCTTCAGATAAACATAATATTCCATAATAATATCTTTCAAGAGTTTCAAAATAAA 
CCATCAACCAAATATATGAAGAACGATAAGTATAAAGATTATGCTTGTTACATACCATAATAAGAAACAAACCTA 
GTATATTCCTGCATATAGTCTGACCAATAATAGAATAGAAAATTCAATCTTACAAACCCACCCACCAAAGTGAGA 
GAGAGAGAGAGAAAGAGAGACAACGAAAAAAAATTCAAGGAAAACTAAATATCCCATCTTTCCAAATACAATACT 
GTCTTATCATTAATAACTAACTATTCAATAATGGCAGGTGCACCACATCCACATACTTATATGGGCTGGTGGGGT 
AGTTTAGGCTCCCCAAAGCAAAAATATATTACTCAATATACTATTTCTCCATATGCTGCTAAACCATTAAAGGGG 
GCTGCTTATAATGCTGTTTTCAATACTTTTAGAAGAACCAAGAATCAATTTCTTTATGTTGCCATTCCATTTGTT 
GTTGTTTGGAGTATTTGGACTAGAGCTAGAGATTATAATGAATACTTGTACACTAAAGAAGGTAGAGAAGAATTG 
GAAAGAGTTAATGTTTAAGATTTAATGATCATGATCATCAACATTTGGCTACATATACTACTACCATTATTGTTG 
TTGTACTAAGTTTTCCCTTATTGTTATTAAATATATACATAAAAAAAAAAAAAGAATTAAGTCGATTTGAGACAA 
ATTATGAAATAGACATCAAGCATTATTTTATTTTATTTTATTTTATTATAATAATTATGAATTTATATCTCTATG 
GACAACTCTCTATTTAGATCTTTTATAAACTTTACCTAAGAAAGCAGTTAAAACATCTTTCTTTAAACCTCTAGA 
TTCATCAATTTGATCAATTTGTTTTCTTAATTTAGCAACAATTGATTCTTCATAATCATGATAAATTTTTTCAAT 
ACCCAATTGTTTAAATAAATCTTTACATTTTTGTTCTGATTCATCATCTTTTTTACCATAATTATCATCTAATAA 
TTGACGTTGTTCAGGGGTAGCAATCAATAAAGCTTGATTAATAACCCAAGAACATTTATTATCTTTAATATCAGT 
ACCGATTTTCCCAATTTGTTCTGGAGTACCAAAACAATCCAAATAATCATCTTGAATTTGGAAATATTCTCCCAA 
GGGAATCAAAATGTCTCTAACTTGTTTTAAATCTTTTTCATCATTAATACCACTCATATACATTGCTAATGCCAC 
GGGTAAATAAAATGAATAATAAGCAGTTTTGAAAATAACAATAAATGAATGTTTTTCCAAAGAAAATTTATCTAA 
ATCAACAATTTCTTCATCAGCAGTAATTAAATCTAATAATTGACCTAATTCAGTTTGGAAAGTGACTTCATGAAA 
TAAATCTAATAAATCAACATAGTAAGGATCTTGACGGAAATGTTTTTTCAACAAGATATAAATGGCCCCTTCTAA 
CATAAATGAATCATTAATAGCAATGTTGTTAACTCCTTCAACTAAATACCAACATGGTTGACCTCTTCTAGTTTT 
AGATTGATCCATCATATCATCAGCAACTAAAAAATATGCTTGTAATAATTCAATGGCCCAACCTAATAATGCAAC 
TTTTTTATATTCAGTATCATTTAATTTATCACTAGTAGTATTATTCAAAATGGCAAATGTATCAACTACAGATAA 
TCCTCGATTTAATTTACCTCCTGGAGTATTATAATTTAAACTTCTAACAAACCATTCAATGGCTTCTTGAGGCAT 
ATTATAAGAAACTAAAATTTGTTTCAATTCTTCAACTAAATCTTCAAAAACATCAAGAAATCTTTCTCTAGCAGC 
AAGTTTATCAGACATTGTGAAGTGAATGAGTTGGTTTTTGGTAATTGGTAATTGGTTGTGTTGTAAAGAAGGAAT 

AGATCGGGTGAGATCGTGTGTCTGTATCAAATTTATGGTTGGTTGGTTGGCTGGAAAGTTCTTTTAAGCGCATAA 
ACATAAAAAACATAAACATAAACCCAAAAATTGGACAGCGGCTGATACGCGTAAAGATTATATCAAATTAGATCT 
TACACCATTGGAAGAAACTATTACCCTCTTTTAAAATATAAAACTTATTGGTTGTCAGTTTCTATGTTAATTATT 

TTTCACCATGTCGCTATTTATACATCAACTCTATTCTTTAATGTCTTCTACTACGTTTACTTTTACCAGGTCTTG 
AAGTTGATTTACCTTTCATCTTTCTTGTTGAAAATCCACTAATATCAGCTGATGAAGCAGCATCATTTTCTCTTT 
TACCTCTTTTTTTACCACCAAATCCATATTTAGCATCTTTAGCCAATCTTTTAGAATTTGGTTTTCTTCTTTTAT 
TATCACCACCACTACCACTACCACCATGGCCATATTTCTGGTTATTTTCAGTTGCTTCTTCTAAAGCAATTTGGA 
AATCATCATCATTACTAATTTCATTAGCACCTCTTTTCTTTTTCAATGATTTAATTTTTTCTAAAGTTTCTTTCT 
TTTGTTTAGCTCTTTCTTGTAAAGTAGCATGTTGAACTTGTTTACCAAATTTTTTCAATTGTCGTTGTCTTTTAG 
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CTTCTTCTGATGCCTTTTTATTGGCGGCTTCAGTTAATAATTTATTTTTCAATTTATCCATGTGTTCATCACTTT 
TAACCATTTCAGCAAAATAATCCATGGGACGAGAGAATGGAATTTTCAATTTTAATAATGTTTTACGTGATTGTT 
TAACAGCATCTAAACCTTGCTTATAAAATGCCAATTCTCTTTCGGTATCATCATAAATATCTTTGATTTCTGATT 
CAGTTTTATCAGCACTAGTTATTGATTGATGCTCAATAAATGAATGTTTTGACCAAGGTAATTCAATACGTGCTA 
ATGATTCTCTTAATGCTGCCATATTATTAATGGTTAATTTGGTATGAGGAACTATATCAGCATCGGAATCAACrT 
CAACATCAGATAATGGAATATCATCTTCTGCTTCATCGTCATTTTCTACTTCGTCATCCTCTTCTTCATCGTCGT 
CGTCATCATCCTCTTCCTCCTCATCATTGATATCACTTTCACTTTCACTAGCTGCTAATTTTTCCAAATCCAATT 

TAGTTTGTAATTTCTTCAATCTTCTTTGTTCCTTTTTAGATAAAACTTCACTTTGATAATCATCATCATCTTTTT 
TGGTATTTGATTTTTTCGATTTCTTGTTTGATTTCACTTTGGTGGTCACTGGGGCGGCTTCTATGATTTCTTTTT 
CTTCTTCTACTGTTTTTTCTGTTACTGGGGTTTTCTTGGTTGGTTTTGATTTTGCCTTATCAATGGCATCTATTA 
ATTGATGACTTTTCAATTGTTGTTTCAATATACCTCTAGCCATGGTTAGTTATTTAATTTAGAGTAATGAATGAT 

TGCGATGAGGAAAAACTTAACTACTATTTTTTCTTAATAGTGTTTGTTTTTGTTAGGATTTTCCACTTCACTAAT 
GATAAACAAGCCAACTAGATTGCAAAAAAGTAGTCAAATATCTAAATGCTAATTTCATTTTATATATATATATAT 
ATATATATTTAATACTAATACAACATAATAATGTCCTTAAATCCCTAACTCTGTGTCTATTTACCACCATTGATT 
TTTAATCTCGTTTATAATCAATTTGATTAAGAAATCGTTTACCAGAACCATATTTCCACCATCGAGGTAAACAAC 
TATATATATTAGTATCAATGGTTCGATTTATTTTATCTTCTGATTGTCGAGAAACACAAACACATCTTTTAGAAG 
CCAAAACATCGTCAGCCAGAGGACATGCCAAATACGGTGCATGATAATATCCAATATCTTCAAAATGATGAATTG 
AATCTTTATCAGCCAATAAACTCAATCCAATGGTATGAACTGGAGCATCCCCCCATCTTTCATAATAAAACCCAC 
CCGTATGATCTAAATATTGGAAAAAAGTTTCATATGATTCATTACGGAAAAAATTCAAATTACCAATTTCAAAAT 
TCGACCAAAAATGACAAAGATTATAATCAGTTGCTGAAGGAATTAAATCCATATAATGATTTAAAGAAATTTCTT 
TACTTGTTAAAAATTCAATGGCATTATTTGGATGAAGTAATTCTGGATGTTTTTTCATAAATGATTCTACTGTGG 
GCCAAAGATTAGGAATAGTATTTTCATATTCAGTAATGGCAATAATAAATCCATAAATTTTATTATTAATTCGAA 
GAAATTCAAATGGATCATATTGAAAATCACACATATATTCAACATTTGGTTCAACTCGAAAATACCAATCATAAT 
TCAATAATTTTTTTTGTTTATAAAAAAACCCAGAATTAAAATGACACATATTACGATAAGATCTAACTCCACCAT 
AAATAACATTAGTTTTAGAATTATCTAAATTTTCTTGTAATTTTGTTTCATTAATAAATATTGGTGGTTGCCAAT 
CTTCGACAGGGATTAATTCATAAAAAGTTTCACCACTTGCCATTAATGTGGTTTTCTCCATAAATTCTTCAGTAA 
ATGGTTCATCATTAAGGAAAACCCAAGGATATTTATAATCTCGATTGAATCGATCTTCTAATGATCGCATTGATT 
CTAATGCTCCTTCTAATTCGATGTTTCTCACTAACATTACCATCGTGGCATTTTCTTTCCCTATCTGTTTCCTAT 
TCTCTGGTGGATAAATTTTGTCTAAATATTGATTACTAGCTAATTTAGGTTGATCTTTCGCTAGTGGATTATATC 
GTTGATATGGTGGTTCGCTGAACTTTAACTCAGAAAAATAGTTCAAAACAAAGTAGTAGTAAATAGATAGTATAA 
CACCACTTATAAATGCAATCGAATAGCTAGTCATTGTTGGAGATCTGGGGGGGATGGTAATAGTCCAAAGTGAAT 
GTAATCTGTTA6ATGTTAAAAATGAAACATAGAACAACAATAAACAAACAATTAACAGTAGTAGAAAAAAACAAA 
GGGGGCGAAAAAAAAAAAAAAGAATTAGCTTGTCGATGATTATGTAATATACGTACCGATCTGAGTCCCTAAATG 
CGAACCAAAATCTCATAGTGACCAAGCACGTGATATGCAACAGTTGCTAGCATATTTCATTAGAACAACGCCGAT 
GGTAACTCCAATAAGATTTTAATCGATGTGTTGAATTTGAGTGATTGAAAGTGGTAACAGAGAAGTCCTCCAAAA 
CATGTATAGTAATTTAGAAGTTAGCGTTGAATTTTTAGTTTTTTTGGTACTAAAATTTGTTGCAAAAATTTGATT 
CAAAAATATATTTATTATTGATTATGACATCTTGTTCTCATGGAATTAAAAATACACAATCACCAATCATAATAT 
ATAAACTACGGATATCAGTGATATAGTAATTTGCTTTAAGGCAATAAGTATAATGCCATATGTTTCAGATATGAC 
TCTCTGAATCATTTTCAAAAGAACAAAATGAATTAGACTAACAGCTCGGCAAAAGCCTTTTCCAATCTTACTTCA 
ATCTCCAATCAAAGATAAAAGACTAAAGAGTTAATCGTTAACTGGAAGTCCAGTCTTGCTTAGTTTGTCTTGTGT 
TGCAAAACCTATACTAACAAAGCCAGAGAGGCAAGACTATCCCTATAAAGAGCCCCAAATAGCTTTGCAATTACA 
TTCAAATTAACCAGTATCTGTTTCTTTGATTCAAAATTCTTGGACACTTTCAACATTGATATCGAATAATTGACA 



CATATAACTCAATTATTCCAATTCTACCCAATAATATTAAAGCAAATCCAATTACGCAAAAT': 



TCTCTCTCCAATAAGCATACAATTAATTTTTTTTTTAGAAAAATTTCCCAATTGTGAAACCCAATCAATTAAAAC 
CCATAAAAAAAAATATAGACAACATTTTCCATCATCATCATCACCATCATCATCTTATCATTGTTCAATAGTAAA 
CTTTAATTTCAACTTTCTTCCTCCATTTAACACTTCACAATATACTTCACTACCTTTCAATATATTTATAGATTA 
CAATTGATAAACACACCTAACAAACAAATCATAAACTATGCTTAGCAATTTTAAAATAAAACCACGCACATTACT 
ACGTGGATTAGCCACTGCTGCTGCTGACCCAGCTGCCAATCCTAATAGAGTACATGGTGGATTAAAAGATCAAGA 
TCGTATATTTCAAAATGTTTATGGAACTTATGGTCATGATTTGAAATCTGCTCAAAAAATGGGTGATTGGTATAA 
AACTAAAGAAATTATATTAAAAGGAGATAAATGGATTATTGATGAGATGAAAAAATCCGGATTAAGAGGTCGC6G 
AGGTGCTGGTTTCCCCTCACGTTTAAAATGGCAATTTATGAATCCGCCAGGTTGGGAAAAAAATAGTGGACCAAG 
AAATTTGGCGGTTAATGCTGATGAAGGGGAACCAGGTACT 
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YJL156W_homolog_l 93aa PathoSeq: 1..93(SEQ ID NO 656) 

GAPHPHTYMGWWGSLGSPKQKYITQYTISPYAAKPLKGAAYNAVFNTFRRTKNQFLYVAIPFVWWSIWTRARDY 

NEYLYTKEGREELERVNV 



YPL271W_homolog 7123bp PathoSeq: 1..7123(SEQ ID NO 657) 

ACACCTCGATGCACCTAATTTGAAAAAGAAAGAGATCAAACAGGAAAGATTTGAAGAATTTCAAAAACAAGAAAA 
CAAAAAAACGTTTAAACAGAATCTTCGAACCATTGGAAGAATTATCAAATTGGGGAAACCAGATTGGAAATTGTT 
TGTGTTAGCCATTGGATTTATATTATGTGCGGTTTTATACCCAACTACAGCCGTTAAATTAGTGGGGTCAGTATT 
AGATTCATTTAACAATAACATAAAAGATAAAGATGGCGATTTAATTGTCTGGGGATATAAAGTTTCTACTGTATT 
TGCAGTAATGATACCGTTTATGGCTGTTAGTGCCGTTTGCTTCTGGGCCAGAATTTGGGTATTGAAATTATTGGG 
AGAGAGATTAGTAGCCAGATTGCGTGCTAGAGTGATGAAAAACTTATTGCGTCATGACCAAGAATTCTTTGATAA 
TGATAAACACAAAGTTGGTGATTTGATCAGTAGATTATCGAGTGATGCATACATTGTCAGTCGATCAATCACATC 
TAACCTACCTGATGGATTGAAAAACTTATTATTTGGATTGTTAAGTTCATATATGATGTATCTGATTAACCCGAT 
GCTATTTGGAATGATGTTGTTAATCTCACCTCCAATAACAATTGGTTCAGTATTTTATGGTGAGAAAATCAGGAA 
ATTATCGACCAATTTACAAAATGCCACTGCTGGGTTAACTAAAGTATCTGAAGAAACTTTGAATTCCATAAAATT 
AATTAATGCATTTACTGGTGAGCAAAAGGAATTAAGAAAATATTCTACGCGTTTGAGAAGGGTAGTTGATGTTGC 
AAAACAAGAAGCATTTGCTCAATCAAACTATTCAGTATCTATTTATTCATTGTACO^CACTGGTTATTTGGCATG 
TGTGGCCTTGGGAGTTTATTTGATGACAAAAGGTACAATGTCAGCTGGAGAT6TGGTGGCATTCACCATGTATCT 

TAAACTTTTTGCATTGATCGATTATAAAAACAAGGTCCCTGCTATCCAAGGAGAAAAAGTGACTACATGGAGACC 
TACTTCCGTCAAGGACGATATACAGTTTAATGATGTCACATTTAGTTATCCAACACGTCCGAATCATACGATATT 
TGACCATTGTAATTTCAAGATTGTTGGAGGAACTAGTACTTGTATAGTTGCGCCAAGTGGTGCAGGAAAGTCAAC 
AGTTGCTTCGTTATTGCTCAGGGCTTACGATATACAACTGGGTGAAATTTTAATTGGCGGCAAAAATATAAAAGA 
TATTCAAGTGCGGGATTTGAGACGTTATATTATCGGTATTGTTCAACAAGAACCAGTGTTATTGTCAGGGACTAT 
ATTGGAAAATATTGTTTATGGGTTGACTTCTTCTGAAATCAACAGGTTGACAATGCAGGATATTATCGATGTTTC 
CAAACAAGCCAATTGTCATGATTTTATTGTTACTTTCCCTGATGGATATGATACCATAATTGGGAACAGAGGTGC 
TTCATTATCAGGTGGTCAAAAGCAACGTATAGCTATTGCTAGAGCATTGATTAAAAGACCCAAAGTTTTGATTTT 




TAAATATGGCCAAGTCGTTGAAACAGGGAAATTTGTTGAATTATTTAGTAATCCTGATTCAGAGTTGTCGAAATT 
GTTAGATGAATCTGCAACTTCACAAGCAGCAGCGGATCGACAAGAGGAAGAAGAGGAATTACAACAAGAGAATCG 
TCATAAAACTCAAGAAGATGAACGAGAGCATATTAATCGAGAGGCAGAAGAAATCGAAAATGAACAAATTAAArA 
TAGTAAAGCCAAGAATCTAATTGAATCATTGCCACTGGATATGAAACAACAATTACTTACAGAAATCAATATTGA 
AGAAAAACACGCTGATTAAATTGAGTTTATATCTTTCTCCTTGGCCCGCTTTATATCATTCATGTAAATAACTTG 
AAAATGTACCTTCTTATTTTTTTTTAATTTAGATTAGAAATAGCAAAAAAAATTTATAAATATATATTTATTCGT 
ATTCTTAAAGACAATTCAATTGTATCATTTGTCATGACTGTATTCTATATCCATGAATTCTCTATCTTAATTAAT 
ATTGGATTTGAAAGATCCTAAATGAAACATATAAAAATTCAGTTATAAGGAGGAGGCTGTGGGAAATTGTTTAAT 

CTCTTTTTTCAGCAGCAGCTTTGAATTCTGGTTTTAAAGAGTTTCTTAAAGTTTGAGCAGCAATTGCTAAAGCTT 
TGTTTAATGATACACCAGCTTGTTTGTATGCAGACATGACTAGTTGTTATTTATTGGTGAATAGATAATGAATAC 
TGTGGGTTGTGAAAATGTAAAATATCTTCAATTGGATTGAAGTTTTTTTCTCCTTCTTTGATTCTTTGTTGAAAG 
AAAAAGTTCGGATTACTTTTTTGAACATTGAGACACACCCAAGTTTTTTATTGGTTGAGAAGATTCATGCAACAT 
GGTAGCTTTTGATTTTTTTTGTCCCCTTTCACACGTCTTTCTATTATGAATCTAAATTTACTATTAATTACTATT 
GGATATTACTATTTCTACAAGTCTATATATTTAACTAAGATTTATGTTTTTGTTTCTGGTTTTGGTTTTGATTAT 
GAGAGGCATTACTCTTCTTACTGTTGACCCAATTGATAAAATCGAAAAACAAAGAAGGTTGCAATTTGCTTTCAG 
ATTGTAAACACCATTGTTTTAATGAGTTGCAATAAATTTCAACAATTGCTTGCATATTTGATTCATCTAAATTCA 
ACAAGTTTTTGGCAATGATAATACAACTTTGATTATAACTTTGTACAACTGATTGATTAGATGGTTTTGTAGTGT 
TTGCCTTTGTTTGTAATTCCTCAATTAAATTGATTAATTGATGGTAATATTCCGATGGATCATCATTATAATATT 
TCTTTAATTCTTCACTGTCAATTTTAGTTTTGGAGATTTTATTTCTCAATAATTTATGAGCTTTAACTCCCAAAT 
TTTTATCTAATGTCAAATTCATCAAATTAATCAAAGGTTCAATGAATGCCAAATTAAAA.TGCAGATTTACTGCGA 
CTTTATTAAAAGTCTCTAATAAATCTAATACTCGATTCTTGAAGAAAATCATATTTTCTTTAGCTTCTAAAACTT 
CCAATTTACGTTTGTTACCAGTGGCCAAATTAGTTATTGTGTCCTGTCGTTGTTTGAAAATTTTCGATAATTGAT 
CATCCATTGCCATCATTTGTTCATCGTCCATTGAATCAGATTCATAATCATCATCGGAAGAAAGGTCATCTAACT 
CATCAAATTTAACTTCACCTGATTCCTTGGTGGGGATTCCTAAAGCTTGAGCTAGTTTTAAATTAGTTTGTTTGT 
CAATTTCAGTGATAGTATCTTCATTGTTGTCTGACTCACTGACATTGTCGCTGTCGTTGTCACTATCACTATCAA 
TATCACTACTGCTATCATTCTCGTTGTTATCTTCGGCTTCTTCGGCCGCTTCATCCTCCTCCTCGTCTTCTTCAT 
CACCGTCACCTTCTTGGAATTCCCCATCTCCCTCAAAAAGTTTTTCTTGACCTTGTTTATTCTCTTTGGCTTCTA 
ATACATCAAATAATAGTTTAAAACATGCTTCATTGACACGTAGTTTCCCGATCTCATCAACTTGACATAAAAAGT 
TTTCCCAAACTAGAACTGACAATTTTTTAAATAAAGTAGATTTTCTTGAAATAAAACTCAATACAATTTCAGTCA 
ACACTAAATTATCATCTACTTTGTTGTCATCTTCTTCGTTGTCATATTTGTTGGCGGTAGTGAATTGATTTTCAA 
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ATACTAATTTCAATTCATTAATCACCTGGATAGTCTCTTCATCTTCCATATACAATTGGATCAAACACATTGAAA 
ACATTAATTCAAAAATATACAATTTATCTGAAGATTTGGTGTTTAATTCAATGATGGTGGATAATAATTCTTCAG 
TTTCTTGTTTAACTATAGATATTTCATCATCAAATTCAACAAGACATTTATTTTCTGGATCTCGAGATAATTTGT 
TAATGATTCTATAACAAAATGTTGACCAAGTTTTATAATTTCTATGGGAAAGTTTTAAAGTGATAATTTCTGATA 
ATATTGAATTGAATTTTTCTTTACAAATAGATTGTAAAAATTTTGATATTTTAATATCATTGGTGTCGAAAAATG 
AATATTGAAGTAATTTTGTTAAAATAGATTCCAAAACAGTATCAGATAATTTGTGTTGATTATTGTTATTATGTT 
TAATTAAGGAAACAATTTTATCCAAATACCATTTTAAAATATTATCATTAGAATTTTTATTATTGTTGCTAGTGT 
CATCCAAAGTTGTTTGAGTTTGTAATTTGATAGTAAAATTCTCTAATAAAATATTGATATATTGATTAACATTTG 
TTTTTATTTGTAAAATTTCATCAATGGTATGAGATTTACTAATTAGATCAAAATTCCAACATCCACCTTTAGATT 
CATCTAATAAACACAGTAAAACAATAGGACCCAATTCAGGCTTGGTTTCTCGAATGGTTTTAACAAAAGTTTTTA 
AAGTTTGTTGAGCAATCTTGTATAACATTCTCGTTGATGATGCATGTTGATTGATTAAACATCTCATAAAATTTG 
GTGTAAATAAATATTGAACCAGTGAGGTTGTCTCTAAAGATGTGACAAATTTAGTAAAAATTTCAAACCCCCAAT 
ATTTACGTTCATTAGATGATTTTTCTGAAAATAAAGTTTCATCAACAACAACTTTCCAGAATTCTTTTAATGAAA 
TATATTCTGGTTCTATTTTAGCACGTTTATTATTATGCTTTGGTGATGTGGTTTTCTTTCTCTTCTTTGAAGTGA 
CCAACTGATCTTGCATTTCATCTTCAACATTTGAATCATCAGCAACTTGATTGAATTTGGCAACGATTAAATCCC 
ACACAAATGGTAACCGAGAATTCCAACTACTCTTTTGTTGATTTTTCTTCTTTTGGTCATCCCCTGTTTCTTCAT 
CACTGATTACTTCGACATCTTTTAAAACTTTAGCCAACACTGGTAAATTTCCCTTATAGAATGGATCACCATTTT 
TCCAATTTGCTTTCATATTAGTTACATTTTGTGATAATTGGGCACTTTGAGGAACTGATAAATAAATTGCTAAAC 
CTTCAGTTGACAAATTCAATCCCAGATTATTAACCATATTTAATATCTTGATATAAATTTTCTTACTATATTCAA 
CATTACTATTATCTAATAATTTTATAAATTGTATCAAGGTGAAAATTCCAGTTTCTCTAATCCAATTTTTAAAAT 

TAATTAATACTTGTAAACCAAATAGCCTACCAAATAAAACTGCTCGTTGTTCTTTACCTTTCATTGAACTGGTTA 
ATTTTGTAGTTTCAACAAGTAAATCTAAATATTTCCCAACAGTTAAAGTTCCCCGATTATTTAATTCATTGACAA 
CTTCAGTTAATGCCATACTAAAACCAAATTTTGCTGATTGTCTAGTAGTTAAAATCCCTTTAAGTAATCTATTCA 
ACGCATATGACCATTCTTCTTCATTATCTGCAGCAACTAATTCTGAAATTAACAGAGTGGCTGCATTCAAACGTT 
CTTTGGGTAATTCAGAACCCAATTTAAAATAATGATCTCTCAGGACTGCCATATGGTCTATAAGGGTTAGTTTTC 
TAGTGAGTTTCAGTTATTAAGGTTAGTTGGTGGTTGGTTGTCATTTTTTTTTGGTCCAATTTGAACGGTTTTTTT 
TTTCTCTTACTTCTCGATGCCTCCAACAACCACGGACCCACCCATCGCAGAAAAAAGATTTTATGGTTATTACTT 
CTATAGTTTTTTGACGCGTTTAACTCTTAAACATCGAATATTACATTATGTTGTCTACAAAATTCACTCTACGGT 
CACATAAATCATCCGTAGCATATATCTATCAAGATCCAAGAACTCCTTTCAATCTTTTCACGGCAGATTCTTCTG 
GGTTAATAATCAATTGGGATTTAACAATCCGTCGACCTAAAAAATCATGGCAAGCTCATACTGATACCATACTTA 
CGATATCAACAATTCATAATCATTTATTAACCCATTCTCGAGATAATACCATTAAGATATGGGACGAGTCGTATA 
GCTGTGTTTTGGAAATACCTTGCAATGCATTGAATTTTAGTAATATTTGTATTATATATGATTTATTAATTACTC 
CTGCAAGTATCAATTCTAATAATTTGGATGTTTATAAAATCGATAAAGATTGGCAAATTACAAGATTAATATCGG 
ATTTTGATGTTTATAAATTAGTTAATAAAGGTGAAATAATAGAAGAAATTGGATCTTCTGGAACCAGTCGTAATG 
ATTTTGGTATAATAATGCAAATGAAAATCATCCACACTAACACCACTACCACCACCAGTGAGAACAATTCTGATT 
ATATCATTTATGTGGGCTTTGAAAGTGGTGATATTGTAGGGCTACAGTT6ATATTACCACGGGCAAGAATATTAT 
CAACTACAGGAAACACTAATGATAAAACCCTTATTAATCAATCAGCGAAATTTATTCTTCAATATCATAATTCAA 
CTCATGTCCCTAATCCAGTGATTTGTCTACTGAATCTAGATTCAGTGTTAGTATCTGGATCAACAACTAATAAAG 
TGAATATTCATAGTGATCCCATTGAAATAATGAAAATGGATCATTCAGGAATTCAAGCAATTGTTTACTTTAA 

YPL271W_homolog_l 50aa PathoSeq: 1..50(SEQ ID NO 658) 
MSAYKQAGVSLNKALAIAAQTLRNSLKPEFKAAAEKRGFVEAKVITFKDG 

YJRll5W_homolog 81440bp PathoSeq: 1.. 81440 (SEQ ID NO 659) 

TTTGATATGATTAATGAGGTTTTAGGAATGGTAATTTCTGAAAGTTTTGGTGAAGTCGACATTATTGATAATTAT 
AAAAAGGTTCTGATATGATTGAATATAATAAGATAAATGAATTGATTAAGATTAATTGAGCAAATAAAGAGTAAG 
AAAAAGAATAATTGGTTGATTTGGGAAATAAGGAAAAGGAGTGGGGGAGGAGGAGGGAGTAAGAAAAACTTAAAT 
ATATAAATGGTGCCGTATAGAAAAAATAA/^GGGAGGCGCATTCAAATTTTAAACACAGGTTAAATTGTTGCCGC 
CAAGATATTGTCGCGGAGAGCACAGTCGGGGTGGTAGTAGTAGTAGTATTACTGGCGGTGGTGGTGGTGCGTGAC 
CCTATTGTGTCGCAGTGGGAAATATTGGCATGATTAGTAATAAACTGCGGGCTACTATGATTGGGTGGGTGTGTA 
AATGACCTCAAGGACTAGTTAGTTAGCACCAAAGAAAAAAAAAAATAATGACTGTGAATCAACTCAGCTTTAAAC 
TCATTTCTTTTTTCGCAATTTCAGTGATCATTAATTGTTGAAATATATTTCATAATGTAAAGAACAACCAGGGTT 

gaattgtccaccacaataagtacaagtatagccacaattgaggtattctgtaacggttaattcattcacacagtt 
accacaaagtacagccttggttgtattgtcatttttatcgaatcggtctggttcatggttagttgattcttgatg 
gcatttaaagcatggataataattgttacaacatttgaattttatagcaatgatatctagtttagtatgataatg 
agtacatcttgtgtggttgtcgaccaattgtcctattagggatatgttgggagatattttttgaatttgagattc 
agattttgtcattatgaaagaaaagggaacaaacaaacaaacaattgtgtggattttagttctgttttggagatt 
gaaaagttgtttgaaagaaagtttctgggttgttggtcaatctttaagggtaagtagaattgccaatgtttccaa 
acaatgatttttgtaataagaaaagattacttagtaattgtttagtagactatttttttccgtttgccttttttc 
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CGAAGTGTAGATGAGGAATGACTGTAAAGTATTATATTGAGCATCATCAAGTACTTATCTTCACACGTCTAACAA 
ACAGATACAAGATAATAGGCATGTTTCATATTACGACTTTACAAGCTTTTTTTGTATTCCAATACAACAAAGATA 
AAACTACTGAAACATAATTGACCATAAAAAATTATGATCTATTCCAAATTGGGTCAATTCTTTTTTAAAAAGTAG 
CTGTTTACTGAAATTAACGTTCAGTATTTTTACAGCTCCACATAATTAGTAAAATGTGCAGAGTATATGGTGAAA 
AACTCTTTTCTCTATGTCTGGCAAAGTTACTTTTCCACAAGCTTTTCCATAATGTTTTGTAAGAAAAAAGTTAAT 
AAATTTAGTTAGTAGATACGAGTTTTTCTCATTAAAATGAAAAAAAAAAAGCGACTAAACACGTCTAGATCATAA 
ATCAAAAAAAAAAGGGGCTCTTCATGAATTTACCCTTATTTCGGAAAGAGACAAAAACCTTGATCCTTTCTTACA 
AAACTTTGGTAAAGTAAGTCATAACACAAATCTAGAACCTTGTCAACTTTGTTAACGTTTATAATTGACAAATAT 
TAATAATTTATCCAACAATAATAATACGCGTCTCATCATGGGTTTTAAAAATACAAGAAAAATAATAATTTAAAA 
TTCCTTTTAAGTATACCTCACAACAACCGCATATGAATTGAAATATGAAATTAATATTTTCCATTCGTAACTTCG 
CTTGTCAAATTGAAAAAACTAGTAACAAAAAAAAAAAAAGAAAGAATACTTATTGTCTATTTCGTTAAATTAATT 
TTGATATGATAGATTGTGTCCATTTGGAATCCAGGACTAATTTAACAGAAATATCACAATAATTAATTGTGTAAT 
AATAACAACAACATACTAAAATACAAGTTACTAAAAATTACTCAAGAATTTGCTCATCATTTAAGCATCACACAC 
AAAACCTATTGAGACCAAATAAAAAAATAATTACTGTATTGAATAATCTGGGCACTACTACTACCTACTACTACT 
AATACTATGAAATTAAGTGTTGCGCGTCAAATATATTTTGAAGTTGACATGTTGAATATCTATATTTCCTTTCTT 
ACTAAAATATAGATATAGATATAATTATAATCACTGAATTGATCTAGTTATTGTTAAGTGATTTCAATTGTGGTT 
TTGTAATGTAAAAAGTAGAGACATAAGTAAACATATCAGCATTATTATGTATACCCAATTCCATATTCCAACTAG 
AAAACATATAAAGTTTATACCTCAGAAGGATACAAAAAAAAAAAAAAAAGATAATACGAATGTTTCTGATTCTAG 

TTTCTTATATATGAATTAGTTAAAGTCTTACTATTCTTTAGATATTTTGTTCAAAAACAATAAAACACAATCTAG 

TACAATGAATCCCCTCCCCAAAAAAAAAAGTCAATCAATACTATATACAAAAGGTAATATAACACTATTATGATG 
GGTCTAGAAAAGGGTCTTGGAAAGTGGGGCTAAAGTTTGTAATGATAAGTTGCAACTAGAATCAGCCCATCCCTC 
TCTCTCCTTTTGTTACGAGCTTATTTTCAAATCAAGGTTTTAGTTTCTTTGTTTGAAATTAGTAACTTATTTTAA 
TAGCAAGAACAGCTAAAAGTTTTACCATTTCTTTCTTTCTTTTTAACTAATTATCAATCTCATATTTAGTTGTTT 
TGATTTATTGTTTTGCAAATAACAATTTAACTGATTGTGTGTGTAAGATCTAATCTGTTTAAAACCTCGAGTAGT 
AGTTGAAAAAAAAGAAAAGAAATTACTAATCAACATTAGGCTTTGAATACAATATAGACACTAAATAAAACAACT 
AACAAGCAAACCAAAATTTATCCTCCGCTTGTTATGATAAGTTTCAAGAAACTATATTGTCCTGTAATTATAAGG 
CCATAAAGGAAATAGACAATGAAAGAAAGAAGGAAAGAAGGAAAGAAGGAAGACAGTTGTCCACATTGTAGAGTC 
ATTTTCATTGTCATTTTCACCACCAGGGTCAATATTGAGCATTTATAATCCTCTCTTTCTTCGTCAAAGTAGTAT 
CTTTTTCTCTCGCTTCGCTTATGTCATCTTGATTCAATAAATTAATCCGTAATTGACATTAACGTAATAATAGCC 
GTAGCTGTATTATCACATAATGTAAGTAAAAAAAGACAAAGAGTTGTATGGTTATTCTTTTTATTTTTTTGCGTC 
TTGTGAGGACTTTGGAGATTTAGACTATTAAATTTTGTGTTTTAGGGAGGGCTTTTGATTCTAGGTCTACTTGCA 



AAGATGAGTTTACATATACGTATACGCATATTTCAAAAAAACAAAAGATAACGTATTGATCATAACCACTTTAAC 
TTTAATTTACGAGCAATATATAAATATATCTATAAATAGGTGCTAGAGATGGTGTGTTGAGGTATTTACATATTT 

ATAGGGAAAACAAAAAGGGGGATCTACATTTGAGGCTAGTTAGACTTAGATTTAATCTTGAGAAATAAGTAACTC 
TCCACCCCTCCACCACACCCCTATTCTATTCTGTCATTTCAACCCACACTTTGAAAAAGGATAATTATATTTCCT 
AACATTCCTTTGCGTGTTTACCAAGAGAACAATGGAAAAGAATGATAACAAGACGAACGGCACGGAGAATGTGGA 
AGAATAAAACCACCCTCCCTTTCAATATATAAATTTATAAAACAGAAAACAGAAATAAACTTATTGTATTCAAAA 
AAAAACTACTTCATAACATTTGTTTTTATTTTAAAGTGATAATGAAACAGACTAAATTCAAACTTGAACTTAAAT 
GGAGATTTCTTTTTTTTTCTTTTTTTTGGAATTTCTTTTGGTTATTGTTGTATTCATCCCTTTAATTGGGGATTG 
ATAGTGAAAACCAAATTCCAATTCCAATTCCAATCACTTTTAAATATATTGTTGTTAAACAAAACAATATAGAAG 
AGTAGAATAAAGGAAAGAGGTGGCTGTAATTCTGTTTGGTGATCATGATGATAAGGTGTAGAGAGTAGTAGTAGT 
GCATAGGTACGATAAACTTGCATCGAAAATGTGGGTATGAGACTTTTTTATTTAGGAATTGAAACAATACCCAAT 
ATCCCAAAGAAACTGGGAAAAATAATAAGAAAAGTTAACATTATACTACTACTACTACTAATAATAATAATAATT 
ACTTACACACACACACATAGCAAGCACACATATACACAAACTTAAACCAATACAAAGCTTTTTTTATGGCTGATA 
CAACACACATGCATGCAAAGCTTGGTCTCGGGAGACATACAGAAATGGAAGAAAAAGTCTATTTCCGAAATTGTT 
TTTTTTTATATATATTTTCATCAAATCATACCGATCGCCCACCCATGCATGCATAAAACTATATTTTTAATGTGT 
CTTGGTAGTTAAGGTGAATGAATGAGTGAATGTTAACCACGCGTCTTGTATATATGTTGTATTATTGTTTCGTTT 
GTATGTTACGTATATGTTACGTGTGTGTGTGTATACTATTATTATTAATCACTATCATCATCTATACTTTTTTTT 
TTTTAAACAATAAAATCAAAAATGCTCTATTGTAGATGTTGTTTCTTATTGTTTTAAAAAAGATGTTATAATTGT 
TTTTTCTAAATTTTACTCAATACTATATTTCTTTCTTTTTTTTTAAAAAAAAAAGAAAATAAATTTTATAGATTA 
AAC.AAAGACAAATTTAAGGAATGAGAAATTTTACACTAAATGCAATTAATAATGTGCATTATTCTTATTGTTGGT 
GGAAGTGGTAGTGGTGATGGTGGATTGTTGATGATATATTATATGCATTAGAAAAAACGAACACAAACGTGTTGT 
ATGCATAATTAATTGACTAATTAGTTAATATCAATTTCTTTTTTTTTTAAACAATGTAAATCTTAACCTTTTTGT 
TTAATTTATAGTTGTAGTTGTTATGGTTGTAGTAGTAGTTGATATTGATGTTGTTGAGTCAAAATTTAAATTTAG 
ACTAGTTATTTTTTTAAGATATTGTCAATTTAACCCTTTGTTTTGGTATTTTAGTAGTTTAAAAAAAGAGAATAA 
AATTTATTTCTTGTCTATATTGTATTTGTGATCCCTCTCTTAACTAAAAACTAACTAAACCCCCCCAATGCCATA 
TATTAAATCTCTCATACTCACCCTTGTGTAGTGTAGTAAACTATATTATACTATATTATACTTGGTGTGTATATG 
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TGGGTGTGTGTCCCATAAAGGAAATGATATTAAACATCATAAAATACATATTATTTTATTTTTAACCTTTTGTGT 

GTTAAAATTACACTAAAGAGCCAAAAGACTTTTTTTTTTTAATATAAATATCCACAAGAATTCCCTGCAAGATAT 
CTCAACCACCTTCAACAAATTATTTTATTTTATTTAATTTTATTTAATTATTAACAATCCTTCTTTTTTATTACA 
CTTGTTTTCCTTCATCTTTTGGTTTTAATATATATATATATATGAATAACAGCCCAACTCATATTCACTTGATTA 
ATTATACAACTCAGTTCAACTCAATGTTACAATCTCCATTTACATATACTTCTAGAAAGAGAAGACACTCTAATG 
TATCTTCATACCCAACTGTCACTACTACTTCCACCACTGCCACCACTTTCACTTCCACTTCCACTTCCACTTGCA 
CTTCCACTACACATTCTTCATTGAATACCAACTTACCAACACCAACATCAGCAACAGCTCCAATACCAAGTCCCA 
AACGACAACGCAAATCTAAAGCTGCTATGTCGGTATTAATTAATAAATTATCACAAATGCAATCAAAAATTGATC 
TTTTACAAGATTGTGGATTAAAATGTGAATTACAACAATTGATAGAAGAAAGTGTACAAGAATTGAATCAAGAAC 
CTAAATCAATACATATGAATATTCCTCAGAAATCATTTAATGAATTTATATTAAATACTCCCAAATCATCTACAC 
CTTTAACATTATCTACACAATCAACATTAATAAAGTCATGTCGGGAGGAAGTTTTCCATACTATAGATGATGAAG 
AACATAACAATCTTATAGAAAATTATCAAATATTTGAGACTCCTAAAGAGAAAATCATAAATTATGACAAGATAA 
CTACTCCACCAAGAGCTCCAAGACAAGAATCATTATTACCTGGTTTGAATTTTCCAATATTTGATAAAGATGAAA 
TTGAATCTGCTGGTTTAGGTTTTTGAAATAAAAAAAGAATAATGAATTGATGTCATGTCATGTCTTGTCTTGTCT 
TGTTTGCATTTGTCACGTTTTGTTTAATTGACTTAAACAAAATAACTTTCCCATTCCTCCCTTCCCCCTCTCCCC 
TCTCCCCTCTCCCCCCAACATACCATACCCTTATTTTTGATGATGATGATGATGATAATAATGAAGCTCACAGAG 
TATATGAAGATTGACTTTTCATAATCCCAGAAAAAAAACTATTAAAACAAGAGACAAGTAATTAATGTTTGTATC 
AATTTTTTTCTTCAACAAAAATTCAATTCAATTTAATTCTATACTTAATTTCGAGAGTTTTGATAACCCATAATA 
ATAATAATGATAACAATCTACATTTTCTATTGTTTAAATGCTATTTTCATTTTAGTTTGATTTTGATTTCGATTC 
TGTTTGTCTATGTATTCCTTTATAGATTTTTTTTAACTAATAAACAATCTTTTTTGTTTCTACTATATGAATTGC 
TCTTCAAAGTCACTGCTATAGAGTTATGTGACAATTGGTAGTTTGAACAGTTTTTGAAAACGATAAGGTCGTATA 
GCACAGTTACCTTACCCACCAATTTGATGATTCTAGTAATGTAGGACAAAGTAATAATCTGTAATATAGCCTAAA 
AAAATTATAAGATATGTAGAAAGTGGAAAAACTTCTTTTGGTGTGATTTTGTAAACTTATATTAAAATATCTCTT 
GGTTATTATTTTTGTTACCACCAAATCATGCTCTATTTTGTATCATGATATAAAATCTTTATGAACTATTGACAA 
AAGCGCAATAACAGAGAATTCACCTTCTCTAGTGTTGATTCTTTCAAGATGTTATAGAATATAATTTGTTATTTG 
TAAAAGTGTTGTOGGACCATTATTGATTAATTAACTCCGTTTTTTTTCTTTTATTGATATATTAAGTATTCATTG 
TCGTCGTATAGTCTACGATATAACTACAAATGCATTAGATCACCAACTAAACAATTGATTTCTTCGCCTCCTTTT 
CCTCTTCCTCCCCTTAGAAACGCAAAACCTCGCCTTAAGGGAATAATTAACAACTAAATAATAAATCATGGCGTT 
GTTGTTGTTGTTGTTGTTGATCTGGACAACCAATATCTTAATAATAAAGCAACGCGTCTCCTGTGTTTGTTGTTA 
ACCCGAAAGTAAATTGAAATCATGTAATAATATAAATATTATACTTTTGTGGATCCCCCCCCACCAGGAACCAAT 
TGGTTTTTTGAGTGAATTTCTGACGTGCGACATCCCCCACAAAATTGATTTGACGTCCAACAATCACACCCTCAC 
TTTTCAATCAGGGTAGTACATGGTGTAGTCCCTTGATGGTCCCATACGCGTATCATTTATTTCTATTTTGTTGGT 

TTTCCTTTTTGAATTACATCAATAATTTTTTCTTAATAAAAATTATCATAAATAATAATTGATGGTCTAAATTGT 
GATGGTAACCAACGAACATCTAAAGAAATTGTTAATTAATTGTTATTGTGGTTGTTGTTAAGAGAGAAAGAATGT 
AAGTTTGAGTTAATTTTAGACGGTGCTTTTTCTTCTTGTTAAATTAGTGATAAATTAGTTTCTCATAATTCTCTT 
TGTTCTGATAAAGTAGTAAATGATATTGTAACCTAATCTAACATTACTTAATTGATAGTGGGGTTCATTATAGTT 
AATCCTTAGTGCATATTAACATAATTTGTACAATGATAATCTAAATTGATTTACTAATTTGATTTCGATTTTGAT 
TTTGATTTAATTAATTTTTTCTTTATGAGGTGAGATGGTGACGTTGACAACTGGCTTTTTTTATAATTAAAATTC 
CTTACACACACATCATAATTCATTCAATTTAACTCTTTTTGGAAATATCAACCAATTTAAATAAAGCATCAACGA 
CTACTGTCTTGCCTTAAGTTCAAAAAAATACCACGAATCTAACCACCCAACAAAGACCAAATCGGATTTGATAAA 
TCTTCCCAAAATTCCCAACACGTTATTATTATTATTCCAAACCATTGTTTGTGGATCAATTGTTTTTTAGTTTAA 
TCTGGATTGTATTGTGGATCGAAAGGGGGAGGGTTTGGGAATTGGCCATAATCTATAAGAATAATTCCAACAAAA 
ATTTTAATGTAAATATTAACAAGTAGTCATGTAATACTTCTGTGGTTAAATAATTCTACATACAAAACATGTGGA 
AAGGGAAAGGAGGGGGGGTGGCAGGTGATATTGTCCCGTGATAACATAAGATTTCTGAATCTATCTTGTGCTAAT 
TGACCAAAAATGTTATTGTTTGACTATTGATCTCTGGATCAATATCCTCTAATTTTTTTTCGAAACTAAAAGTAC 
GTATATTTACATCACTCATTTCCCAATACAGTATAAATTGTATTAGTCTATTCTCTCTTACTCACGTTTGATTTA 
TATTTTCACTGAATTATAAATGTGGGGTTATAAGGGGGCAGGATCAAAACATCTTATTATCCGCCTCTCCCCTTT 
TATTTCTTTTTAAAGCCTCCTAGTGATATTATGTTAACATTGATTACACTTAAGAAAGAGTGATAGATCTAACAC 
AACTAAGATAAAACTAGTAATGTGGTAATTGATTGAAGTTTTGGGAAGAACATACATTTGGTCTTCATTATACGA 
GAGAGAAAAAGATAAGCAACTACTCTTAAAATGAATCTAAAATGAAAGGCTGCTAATGGGTTAAAGAGCCAATTG 
CCGGTCAAACATAATACATTCTTACCTTTTCAATAAATCAACACCTAAGAATTCAACAATTGATTTACCAGCAGC 
AACCACTTCTTCGTCAAAATACCTCCGACCAGCTATTTGTAAAGCAATTGGGGCACCACAACATTCATCAGGTTT 
ATAACTATCATTTTCCAATTCTTCCATTCCACTTCTATATTCATATTGTAAATCAGATTCATTCCAACGATCAAT 
TTCAGGATCTTGAAATAATCCTGTTTGGAAAACCAATGCTGGGAAATCTAATAAATTATAAATCAAAGTATAAGA 
TTCATTATAAACTTTTTCTCTATGTGGAGCAACATTATTATAAGCAGGTCCAAGAATCACATCAACTTTGTTTTC 
CACCATAAAATCACTATATTCTTCTCTTAATGTATCTCTTAATCTATTCAATTCTCGATTCTCAGCTACAGTATA 
ATGTTTGGCTCCATCACCAAGATTCAAATACCATTTCGTCAACTTTTTTAATGGTTCCCCTGATTGAGAAAATAA 
TTGACACATCAGATGATTCCCATCAGCATTTGATAACTTAGTAGCACAATCATAAGCTAATTTAGAATTCGTTAA 
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TGGATGTGTTGTTGTCGTTAATTCAATGATTTTGGCACCTTCATTTTGCAATTTTTCAACAACAATATCCAATGC 
TCGTCTAATTGGTGGGGATACCCTAACTACACCATCATCTCTAACAACAGCAATAGTCAATTGATTGATTTTTGG 
TGGGCTCATATCACGCCAAGGAATTGGTAAACACCACGGATCAAAATTCCAGGGTTTTCCATCATTTATATAACT 
TTTCATCCATAGTTCCAAATCATCAATACTTCTAGCAAGTGGTCCTATTACACTTGGTACTGACTCTTGACCATC 
TGCCCCACCAGCTATTCCTCTAGCAGAGATTCTTCTTGTGCTTGGACGTAATCCATGACAACCAGAAAATGCTGC 
TGGAGATCTAATTGATCCGCCAATATCACTACCAACTCCC/^AAACACTGCCACCAAATGAAACAACTGCTCCTTC 
GCCAGAGGAAGATCCTCCACTTGATAATAATAAATTATATGGGTTTTTAGTAAATCCAGTTATATTATTCCCCGA 
ATCCAAATGTAAAAGCGCTTGTGGTTCATTGGTACGCATGTAGAATACTGCTCCTAACTGAGATAATATTTGAGT 

AATATGTTCTTTAAGTGTAATGGGAATACCATGTAAAGGCCCAACTAGTTTATCATTTTTTTGTAAATATTCATC 
TCTTTCCTGGGCTTGTTTTAGTCCTTCTTCAATGAAAATATCTACAGCACAATTGGTGAATTGGTGGGCAATGAT 

TGCTCTCTTGGCAAATGCTTTAAATACTTCAACAGCAGTATACTCTTTGGATGCCATTTTTTTCACAAGTAACGT 
ACCCGGAGTATCGGTTATCTCAAATTCCTTCTCCGATAGCAACTTTTGTGAATATAAATAATCGACGGCATTGAA 
TTGATTGTTGGTTAAAATATCCAATGATTGTGGTAATTCAATCAACAATTTTTGTGGTGTAGAATTGGCCAAGTT 
AAGCCGGTATTGTTCAACCTTGGGTAACCAGTACTTGGTGTACTTTTCAGAATCCTCATAATTATCAAGAGGATC 
TTTTGTTAATAATGAATAAAAAAGTGAGTCA6ACATGAGCCAG6AGGAAAAGTATTAAATGGAGTGAATTACTGA 
TTTACATTATTGTGGGGGAGCAGAAGTACAGCAATAAATATAGTTGAAATATTATGGAGTTGAACATTCCTTGTT 
GGTACGCAAATAACTTCCATATTTGGATTTCAAACCGGTTTTCTTATCGTTGAAAAGCTAAAAAAAATTAATTGC 
GGAACTGTTGAACCGCTTGGTTGGTTGGTTGTCTCTGGGTTAACAGTTATCATAACCTTAACTTATTTTGCAATA 
TTCATTATTTCCAAAACAGCTGAACTTGATATATATGTATTATTGCTCAAACCATAACCATAACTAAAGAAATAA 
TAGAAAAATCTGGTCATCACAAAGATATATGTCTTCCTTTGATAAAAGCAGGAACGAGATCAAAATAATTCAGCA 
GTGAAACGATCACACAATGAAGCAAAGGGAAAAAAAAAAACAATAAAAATTTTTTTTTTCTCTTAAGCACTTGGA 
AGTGATTTCATTATATCAACAAGCCCCCGACGTCCCCCAGAGAAATGGATTTTGAAACAAGAGAAGACAATGATG 
GGGTTAGACTCTCGTGGACTTCTTTACCCAAATCCAAATTACAACATCAAAGAAATGTTATCCCTATGGGTGCAT 
TATATACTCCTTTAAACAACAAAACATCAATCTCCGTTCTAGACCAAAATTGTATTATTAGTTGTCGAACATGTC 
GAGCAGTATTAAATCCTTATTCACCTATAAATAACTCACTTTGGACATGTCAAATATGTAATTCATCTAATCAAC 
TCCCAGCAATGGTTGACTCTGAAGGTCAGCCATGTTACCCTCCCAATCTCAATCCAGAATTAACAACAGTAGAGT 
ATAAAACTGGTAGATCAAGTGCTTTACCTCCAATATTTTTTTATGTTGTCGATACCATATTTGAAAATGATGATA 
TTGAAAGTGCTTTCCAACAACTTAAAGAAAGTTTAACAGTGTCTTTGAGTCTTTTACCAGAAGATGCATTAGTTG 
GGTTCATCTCGTTTGGTAAACATGTGAGAATACATGATTTGGGTAGCAATGACAATTTAAGTTACACATTTAACG 
GGAACAAACAGTACACATTGGAACAACTTCAATCTTCCCTTGGATTAATGAGTTCCGGATTGAGCACTGCTGGGT 
TAAAACAAGCTAAAGATAATAATGGGTATGATCAATTGATTGGTAATATAGGTAAAAGATTCTTACAGCCAGTAA 
ATATTGCCGAATATCAATTGACAAGAATTATAGAAACCTTGGTACCGGATAGATTTCCTCATAATGAATATAGTG 
AACGTCCAGAAAGAGCCACTGGTGCAGCAATAAATGTTGCTTCGTTATTGCTAAAAACCATTTTAAATAATCTGC 
ATCATTTGACTGGTGGTCATTTAATGGTGTTTATCAGTGGTGTATGTACTTTTGGACCAGGCAAAATTGTTGATA 
AATTGTTAAAAGAACCACTCAGATCCCATCATGACATTATAAAAGCGCAAACAACTACCATACAAACTCCATCGA 
CATCTCATGTTGCCAAAAGTGATATTAATTTATTCAAACAAGCAAAAAAATTTTATGAAGGAATAACTAAAACTC 
TTGTTACGTTGGGGCTTAGTTGTGATTTTTTCATTGGAAGTTATGATCAAGTGGGACTTTATGAAATGGATGAAG 
TATGCTATAAAACAGGTGGTAGTGTTGTTTTAAGTGATTCTTTTAGTACTGCCATTTTCAAACAAAGTTTTATAA 
GATTTTTCAAAAAGCAAGAAGAAGACGAACAAGATGGAGAAAATTCTGAATATTTGGATATGGGGTTCAATGCCA 
CTTTAGAAGTTAAGACTGGAGTTGATTTGAAAATTGAAGGGCTTATTGGGAATGCAACATCGTTACCTTTTAATA 
AAACTGTTCCTGCTAATGAAAGAATGATAAGTACCAATATTGTTGGAGAGGGGAAAACCAACAGTTGGAAATTGT 
GCAATGCCAATCCACAATCAACTTATGCATTATATTTTGAGAAACTAGATAGTGTTGCTGCTGCTACAACAATAC 

CTGATTCCGATAACATCAACTTGGAATTAGGGTTTGATCAAGAAACTGCACTAGTTTTGGTTGCCCGTGACTCAA 
TAAATAAGTTACAACCAGGAAATACAAAAGTGGCAACAACAGCTAGTATTGTCAAACAATTGGACAATACATTGA 
TTGATTTTTGTACTCGTTTTGCAGTTTATACTGCTGGTCAGATTGAATCTTTTAGATTGGCACAGACATTTTCTT 
TATTCCCCCAATTTCTTTACCACTTAAGACGATCACCATTTATAAATGTTTTCAACAGCTCACCTGATGAAACCA 
GTTATGTTAGACATGTGTTTATGCACGAAGACACCGCAAACTCATTATTAATGATACAACCAACATTATTGTCCT 
ATGATGTAAATACATGGGGGTCGTTAGTTGATGAAACCACTGGTGAAACAATAAATGAACCTGAACCAGTATTAT 
TGGACTCATTGAGTTTAGGACGATCCAAAATATTGTTGTTGGATACATTTTTCCAAATTTTAATTTATCATGGAG 
CTCAGGTTGCTGAATGGAGAAAAGCTGGATATCATGAACAAGAGGAATATCAATATTTCAAAGAATTCTTGGAAG 
CTCCGAAAAGGGAAGCAATGATGCTATTAATGGATAGATTCCCCTTGCCTAGATTCATTGATTGTGATGAAGGTG 
GATCTCAGGCAAGATTTTTAATGGCCAAGTTGAACCCTAGTACAAGCTATGCTACAAATGTCAATCATCTTTATG 
GTATTGGAGACCGAAGTGACGTTTTCACCGATGATACCAACTTACAACTGTTTATGGATCATATACAAAGAGTAG 
TTACAGCTAAAAAATAGACAATTGCATTTATATAATAATAACAAAATAGCATTTATTTACCTTTGGCTCTAGCAG 
CCACAATTGCTCTTTTTAAGAACTGACTTCTAGCTGGTTGTTGTCCTTGTGAGTCTTGATCTATATCCATGATAG 
AATCATCTGCTGAACGAAGTTGTTCTACTTCTTCTGCCTTTTTTAATGTGAATTTTGTGTTATTATTGCAAGTCA 
AATGTTCCTTAACCTTGCCTATAAATTGACCATTTTCATCAAATATTAGTTCAGTACCTTGTAATTGATTCCAAT 
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CAGTCTGATAAATTTTCCCATCTATAAGTGCTGATGGATCAATGACTCCTGAATTGTGAGTATGACTATTAAATC 
CATTTTTCGACGCTGATAACGACGACGACGACGAGCCTTGAGCAGATATAGTATTGTTCGATATTTTTACTAATG 
GATGATCTTCTTTTAAATCAGTAAATTGGAGTTGTGCTGAAGGCTTGATAATATTGTTTTTGAATTTTGGAGCTT 
GACCTGTCCTTGATGGTGGTTCTTCTTCATTGTCGATTTTATTCGAAATTGAAGGTATATCGATGGTTACATAAA 
ATGTCTAAAAACACATGTGTTAGTATTTCATTTTGAACTATTTTTATTTTTAAACAAAAAAGTGAATCAAGAAAT 
TCAAAACGTTTGTATCTCTATATTTTCTAAGTTTGTGTCTATTTAATATCTCTTTCAAGTTTTACGTACTTCAAA 
TTCATCTTCATTCCCATCTATTTCTGCCCCAGTGGCAGATTCAGTGATGGGACCATCGGATTTGGTTTGTTCATT 

ACCACGACGGAAATCCCAGTTCATTTCTTCACCCTGTGTCAAGAATTCACAATTACCATTCATGACAATTTTCCA 
TTGAATAGTATGATTGGTTTTATCTTCGCCATCTCTAACAAATTTGGATAATGAACATGCACCAGCACGTAACAC 
AGTTTGATTATCATCTATAACATCAGTAACTGATTTTAACTGTAATAAAGCTGATCCTAAAGCAATTTTCGTTGC 
TGCATGTGTAACTATCAACACATTTTTAATTTCGGGGAATTTCTTTTCAAATTCAGGAATAAACTTTTTCCAAAA 
CAATTTGGCACGATCGTAGATTTCATCATAATCTTCTCCTTCAATATTAGGTATAACATTTAAGTTATCTCTTGG 
CCAAGTATCTTCATCGATCAATAATTTATCGAAAAATGTTCTCAATTGTGTGTAATCACCGGGAACTGGTTTGGT 
ATCTCTATTTTTACGAAACCATTCACCAACTCCTCTTTCTAAAGCAATCTTCAAGTCCAACATTTCGGCAATGGG 
TCTCGACGTTTCTATACAACGATAAAAAGGTGAAGCAATAATAAATTCAGGCTTTTCATGTGTAGGTAATGAT6T 
AAGATAGGCAGCTAACTGTTGGGCTTGTTCAACACCATGTGGTGCTAAAGCCGGGTCACTGTCAATACCAGTAGG 
ATTTGGTGGGTGTGGTGGTGGTAACCAATTGGATCTATAACCGTGTCTTGCGATATAAATAGTTTCAATCGTCAT 
ATTTGTGAGTAGAAAGGTAATCTATTGATATGTATATAAAAGAATAAAGCAATCTTGTAACAAACAACTAGTAGT 
AAAGAAGAAGAAGAAGAAAAAAATAGAACGATGAGAGTTTGATTGATGTTTGAGTGAGGAATTGGTCTTCTTTAT 
TTATGTTTCATTTTTCTGTTGTTGTTGTTGTTGTGAATTTGTCATAATAATTTTGCGACTCACCAGTTACGCAAT 
GTGTGATTCAACTATCATTAACATCACGATACTGTCAAGTTGACAACAATTACTCGAGACAAGCTTGTCTTTCAA 
TGCTAATTATAACACTTTGGTATATACTAAAAAGTTTACTGTACATTATTTGAGTCTTCTTTCGAATACTCTTTT 
TTTCATTTATCTTATATCCACTTTTGTTCTCCTAACTAGCCTAACCTAAACGTATTTAGATCAACATTTCTAATG 
GATTTTCGACAATTCTCTTCAATTCTTTCATCCATTCACCACCAAGGGCACCATCAATAACTCTGTGATCAAAAG 
TACCAGTAATAGTGATAACATCATCAAACACAAATCCTTGTTC6TTAACTTCACTTGGAACAGCTTTCTTTTCGG 
TAGTACCAATGGCAAGGATGGCAGATTGTGGTGGGTTGATAATAGATGTGAAAGCAGTAACAGCATGGTTCATAC 
CCAAGTTGGAAATACAGATGGTACCACCTTGGAATTCTTCTGGAAGTAATTTACCAACCTTGGCTCTCTTACCCA 
AATCTTTGACTTGGTTAGAAATTTCAGCCAATCCTTTAGATTCAGCATTAGTGACAATTGGAGTGATCAATCCAG 
TTGGGGTGGCAACAGCGACAGAAACATCAACATTCTTGTATTGTCTGATAACACCTTGTTCACCTAACCAAGCAG 
CATTTACTTCTGGAATTCTGACACAGGTCTTAGCAATAGCCTTGATTAATAAATCGTTGATAGACAACTTGTATC 
TTTCTTCAGCAGTGGCATTCAATGAAGCACGTAATTTCAATAATTTAGACACGGAAATTTGAGATTGAATAATGT 

CGTAGGAAGCAGTAGCACTTGGAGCAGCACCGGCGGTGGCGGCGGCGGCAGCTGGAGCAGCAGCAGCAGCAGCTT 
GTGGTTCAACACCTTCGAGATCTTTGGCAACAATTCTACCATTTGGACCAGAACCTTTAATACCTTTCAAGGAAA 

GGGATGGAGTAGAAGCTGGAGCTGAAGTGGAGGTAGAAGCCTTTGGTTCTTCTTTCTTTGGTGCTTCTTCTTCAG 

CTTCAACATAAACAGCAATTGGTTGTCCAACTGGAACGTCTTTAGCACCAGCATCCAATAAAATCTTGGCCAAAT 
AACCTTCTTCTTGAAATTCAAAATCCATTGATGCTTTATCGGTTTCAATTTCGGCGATTGCTTCACCAGGTGTTA 
ACTCATCGCCAACTTTTTTGGCCCAAGATTGAATGTTACCTTGAGTCATGGTTGGAGATAATGCTGGCATATTGA 
TAACAGTATGTGGTGGGAATTTACCTGAAGAATATAATCTTGCCAATGCTAAGAATGATGAAGTGGTGGCAGTAG 
AACTTCTTGGAGCAATGCTACGAAGAGCAATTGCTGATCTCGAAACGGCAAATAAAGCAGACATTATAATTCAAT 
GAATCTGAATAGGTTGATAGTAGTGAATAATTATAAA6TTGTTCTATTCAAGGGAAAGAAAAGAAAAGAAAGAAA 
AAAATGGCTACTGATTTAAGTTCTTTTTGTTTAATCTGCGATGTGTGTGTCTCTATGATGAGAAAACAGTTTGTT 
TCTTTGTTTGTTTGCCTGTCTAAGTTGTCTTTTTTTTTCCGAGTTTTTTAATTTTTTACTTCACCAATTTGTCGT 
TGTTTTGCGGTGTTCAATGGATTGATCTTGTCCGCTGCGAGAAACAATTGCCCATACACTTCGGACTTTTATTTC 
CGTGTATACAAAATATATATTATATTATATTATATTATATTATATTATTGTTACATATGTAGAACACTATTTCTA 
GTACTCTCTATAATAAGTTTACATTACTACTACTACAAAAGTAGTTCCTTTTAAGCTTACTATTATCTTTCTTTT 
TATCTATCATAGCAAACACATCTTGATAGCCTTTTTCTACCCCCTTACCTTGATCTTCATAAACAACTTCTGCGG 
CATTGTTTTTAACCAAACTATCTTTTGCCGTTTGCCATGAAAATCTAATAAAGCCATAGCACCAACCAAACACTG 
GATCAACGTTGGAATTGAGCCATTTGCTGGTGTTAGGGTCACTGGGATAACCTGAACCCAATTTTTGGCCTTGTA 
AAAGTGGCAAGTTTTCATTATAGAACTTTATGTTTGTATCTCTTGTGACTTTAGCAACAACAGAGGCTGTACTCA 
CTATTGGGTAAATGCTATCGGCTTTTTTCGTTACTGTGACATCAATTTCTGGGAAGAATCTTTTTAGTTTGGCTT 
GATACGTTACTGGCGGACCCACAGTATCGACAAATATTTTCGATATCTTTACACCTTTAGCTAATACTTGTTTGA 
TCAAGTTAATAGTAGTATCATGTGCTTGTTCATTCAAATTGTAAGCTCCTTTACCATTTACTGACTGTAACATAC 
CACTAGAAATGTCTCTAGCGGTCATCGTTGTGGTAGCCCATCCAATGTGTTTATGCAATTCATGATCTGGATCCT 
CAATTTGCTTGAATAATTCTTCTCTTTTCACATCTGTCAATACTTTGGAATCAGCAAAGCCATATTCTTTTTGAA 
GTTTGGACAGAAATGATTCTAGAGAATATGCAATCCCATACACCATGGGACCCAATACTGGTCCTCTCCCAGCTT 
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CGTCAACACCAAGTACAATTGGTTCAGTCTTGTTTTGTAGAATACTTTGAGGAATTTCTGAATGATAAGTAGAAC 
TTGCAAATTTGAATGGATCTTCAATATTGGTCACGGATGGTGGTAGCCAATCTAATGAAATTGCAAGTTTGGATC 
TCTTATTTGTATCACTTTCTGTTGCTTCTACTGACTCTGTTGTTGTTGGGGTATCTTCAGTAACTTCATCAACCT 
TTCTCTTGAGGGATGCATCAAGTAATACTGTATCTGGAGATTCCAATGCTATTGCAGATGCCATGTTATCAAACT 
TTTCTATATAACTTCCACAAAAAAAAGAACTAGGAACAAGATCTGATAAATCTATTTGAAAAAAAAGTTTTTGTG 
GGAGAAAGGAATGAGGAATCAAAGTAAACAAACAAGCTGGAGATGTCGCGCGAAAACATTCAACACGCGTCGGCC 
CAAGTAATGGCTGAACAGAGAAGTACATTAAAATGTTTCATTGAAGAACATTTCAAAAGCTGATTTCTATGTATT 
TTTCTGTTTTTATTAAATGGTATTATGTTTATAAGTGGATGAGGAGGCTATGGTTTTGTTAATTAGGCGCTTTTT 
AAACTATTACTTGATTGTCTCATTTTTTGACAAAATTTGTTGGAAAACTGCAACCAAATTTTCATGCCAAACAAC 
TTTAGTCAGAAATTTCTATCAACTGCCTTATAACTTGTGATTAACACCACAGTATTGTACATTTCTAGAAGCTAT 
AGTATCAAAAAGCGGAACTTACTAGCACTACATACAACTGGTGGTGATGATCACACAAATAGATTGACAAAGCTC 
GTCATTGAATGGAATGCCTAACATTGACTTCTCGTCTAAACAATAGATGCGGCACAAAATTATTAATAGAATAAA 
CAAACCGAGAACTCAAATAATAATAATAGTGAAACTGCAAAGAGAAAACTTCATTGTAACAGTATACTTTCCTTA 
AAACATTAAAACACATTTGAAACATTTCATATTTTTCATGGCTGATTAAGATTGCGTGAATAAAATCATTGGTGT 
TGTGACAGATTTTTTTCTTAGGGTGGTGCTAATTTATCTTTACTCTATCGCAGATTACGAACACTTCCCCCCGTC 
TTCCCAGTTCAGTTCAATCAAGCTATATATCACTTTTGTGTTTAGTTAGTTTCAAAGAGTATAAGATGTTTTAAA 
TTGAAAGATCATAGGGAAGGCCATTTTTTTTTATCGTTGTCTGTTTTAGTTTATTAAGTAAGATTTTATTTTTAG 
TTTAAGAAAACAAAAACAAAAACAACCACAGCATCTCAAAACTAAACTTCTTGGTACTACCACTAATTTTTTTTT 
ATTGCCATTCCCTTTCTGTTTTGGTGTTGTTGCATCAAATCAATAAATCTGTTCTAGTTTCACCTTTTCCCATCA 
CATTCATTTAATTTTTTGGATATTTCATTCATTTAATATTGATAACACTCAACAAATCACAACAGCCTATCCAAA 
ATATAACATTGACACATACACTTTTTTTTTTCCCACATCTTTTGATAGATCTGAGTACTCCCCGTCAAACACACT 
CTTGGGAAATAGGAGAATAGAAATATAACATCCTATTACAGCAACAGAACTACAACCCCCCCCATTCATTCAAAA 
ACTACCAAAACAACCCACAGAAACATGGGTTCCAAAAACAAACGATATAGCTATTTACCAGCATCAAAGAATGAT 
CATTTCAATGCAGAAAATGAGATTAAAAAATACCATTTAGATGTATCAACATTTGATGTTATAAGAGTGAATAAT 
TTCCGTAATTACAACTGTTCGACTTTGTTTTGGTATTTTTACATGTGGGTTCTAATCTTTTTATCATTTGCATTA 
TTAGCAACAGATATCTATTCTTGTCTAAATATCCTTGTATTCCATAGATGGGCTAGTGATGATTACAAGCCGTAC 
GCATATTCCATTGCCAAATGGATTTTCACTGGATGTATAATATTTCAGTTTGTGCTACTATTTTATCATTGGATA 
TGGGCCATACATATTGCCAGGACAAGAAATATTGCCTTGGTTTATCTAAATTCCATAGCCAAAAGACTCTATCTG 
ATAAAATATTATGATAATTTTTGTTTATTAAACAGTATCAACGAAGGTCATTTTTTTGATTGGTGTTGTTTTTTA 
ACTTATTATGAGATAGATAATGCATTACAAATATTAGTGGCTGACACCCCAAGACAAGTTATCAATATATTGACA 
TTAAGATACTATGCCACTGGTGGAGAGTTAAATAACAATATTTTGAATAACATTGAACAAATTGCCAATACAAAT 
TTGTACTTGTCTATTATTTTGAGTTTCATGTGTTTATCGGTGTTCATCTATGCTATATTCTTCTTGAGGTTTGTA 
TTTGGGATGCTTTGTTACATTCCATTAAAGATCCAATTGAGCAACGATGGCTATAAGAGTTTTAAAGATTACTGT 
TGTCACTTGATTAACGAAAGTATTGCTGATGCAGTTAGGTTGCACCATAAACCAAAGAAAGTGTTGTTGGAGCAA 
GGTATATTATCGGAAGAGAGAATTGCTCAATTGCCTGTGTTGGAAGATCGTCCACCTCGTTATAATGACTACTCA 
AAAACTTTTTACCGTACAGATACCAGTGCCACATTGGAATCAAATATTCCATTGAATTATATGAAAGATAGATCA 
AATTCCACCAATAATTCCAGAGACGATTTTGGAGGCCACAGTAACCAAAAAGTATATTCACCCATTAATGATCAA 
AATAATGGAATTGGGAAACGTCTAAGTCAATTGAGAGAGAAGTATACTCAACCAAGTTATGGTGTAATAGAGAAA 
TCTAAACCAGTTGATTCGATAGTAGGTCACGAACAACTGCTTTACAAGTCGAGACAAAGATCACAAGCTTCGCTT 
TTGAGTGAGGATCAAAACGAATTAATGTACAAACAACCACGATCAACAAGCTTGACACATGACACATCAAGAACC 
CACTTGAACAACCCACCAAAACGGTCTATCACTGACATTTCAGAACAAATTGGTCAGCAGAATCTACCATCTTCC 
TTTAAGCCAATGAGAAAAGCTCCTACTGCACCATTAGGGCGTGAGAGTCACCAGAACAGTCAAGACATAAATTCT 
TTAACTGGATATGACCAACCAGTACAGCCCTTACCAAAGTCATACACACAAGATCATCCACATAGACACAAGTAT 
AATGATTATGCCGAACTGATAACGAACCCCTTTGGGAATCCAAGCTCAATATATTCAGGATCAGTGGATGATTTT 
TCAAGACCGATGAAAACAGATTATACAGATGAGGGTATAAATCCGTTATACAGCCAGATTAAACCATTGAAAAAA 
TCAACAACGGAACCTATTAATTCATTTGAACTCTCATATCAGACTCCACCTGAAACCAAGTTCAAGCGTTCGTTC 
ACTGATGAGTATCCAATAACTGAAGAGGATAGATTACATTCCTCACAAGACGAAAGTAAAGTGAACAATCAAGAA 
GAGGACCAACAACAGGGTAGTCCTACAGGAACTGATATTATAGATGACTTTTTAGAAGAATTGAATGCCCCACCA 
GAAAAAGAACCTCCTTATCCAGTAAGAGGAGTTTCGAAATACTTTGAAACTTAGTGAAAACTAGACAAGAAAATG 
GACGTAGTGATAGACTTATTTTATAGAATGAAAGGTTTTAATGCATAGAAAAATGTCACATTCCTTATTTATAGT 
AGATAAACAAAAATATTTTAAACACACATACATGTTTTTACTCAAAAAATACAGGCTTAAACAATATTGATAGCA 
TATGTACAAGAACCCACGAACCTAATTCATTCAACTTTTCCCTCATGTCATCATCATGACTATTTTTGGTTTTCG 
TATTCCAATTTCAACTTTTGTAATTCTTCATCACTGATTGGTGGAATAGGGATATCACCAAGATCATCATCTCCC 
ATTTTCTTAAATGTATACAAGTACACAGCTAACGGTATACTACTGACGGCAAATAAAGCAATAGTATTTCTCCAG 
AAAAATGGAGCTCTTACTCTGTACAAGGCTGGCGTGATTTGATGAGTTTTTGGATCTCTGTAACGATCATGCCCT 
TTTCTTGATAACAAAGGATGTTAGTATCAAATGCTATCATTGTTTCAAGAAAATTGGAATTTTTTTTTACTTACG 
GTGCTCCTACTAATTTACCCATAGCTAATGATTATAATGTGGTTGTTTGATTAATACTGATGTTTGTTGTTGAAA 

AATGTATATGCAGTATTTTGTCCAAACAACAATACAAACATCGAGTATATGTTGATAGCATAAGAATTTATGCTC 
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CTCATTAATCTGTAATTAATACTTCGTAAAAATAGCATTGGCTGTAACATAAAGAGAGTAGAATAAATATACATA 
CAGGTTTTATTACCGGTTTTCTAGATTATATACAAGAACCTAAACTATTTAATGTCTTTTGATGAACCCTTGATT 
CACGCTATCTTTTCTTCTTTGAGTAGCTTCCAATTTTTTATTAGTTTCTCTAGCTTGTTTAATAGATTTTTCTTT 
ACTATCGTCAACAAATTTGCTCACCATATCTTTAATAGATTGGTTTGCTTTAGGATTATTGGCTTGCATTTCTGC 
AAGACTCAATTTAGGAGGCATACCAGCAATTTTCCTAAACCAACTACTTTTGAACAAACTACTTTGGATAAGGGA 
AAATATCGAGTTAACAGCAAAATACAAAATAATAGCAGATGCAAACCCTTTAGTAATGAAAATAGAAGCAATTGG 
AACAACAGTCATGACTTTTTTCATACCTGCTGCCATGGCATGTTGACCAGTTTCACCACCCACTCTAACAACAGC 
AATGATGGCAGCAGCAGAAATAGCTTGTAATCCCAAATATGGATCAACTTCAATCAAATTTTGAAACCAAGCATA 
CCCTTGATCAGAAAACCCTTCAACATTATGATTAGCCATTTTTCTCAAA6CTTGGAAAAACCCATATGCCAATGG 




CATCTTAGTTGCATTAGATGATGCTCTGACATATAATGGAAACAAAACAAGTCTAACAGCAATGGTAGCAACAAC 
AATAGTACCCCACCATGGTAACCCAGTATAAACATGAGTAACTTCTAATAATCTTTCAATCAAACTTGTTGGTCC 
CCAACCTTGAGCTAGACCGATGGATTGCAAATATCCCAATTGATCAGAATGTAAATTTGTAACATTTTCAAGTAT 
AGCAGAAGTGGTGGTATCATCAAATGAAGTCAATTTATCTTGGATTTCAGTCCCACTAGTTGTTGTCGATGAATT 
GAATCTGATTGATGAGTATATTAAAGGTGACCGGGTGGCTATGTTAGAGGGAATTCCAACCCTAACGGTTTTCAA 
AGATGCTGAAGTTGCTCTAAATGAGCGGGTCAACCCTAATCTAAGCATTATGGGTGGTATTATAGTTATAGTAAT 
AGTTCTTAGATTTACAGTTTGATCAAAAAAATGAAAAAAAAAAAAAATAAAAAAGAATTATTGTTGAAAAATTTC 
AAAAGTCGTGTCTGGTCTTACACATTATTGATTGAGTGTTTCTTTTAAAGAAAAGTCTTTTTCTCAACCAATGTT 
ATATAAGGTGATTTGGTTTATTGACAGGATCAACTCATAGAATGAATATTGGGCGTCGAATACGACCGAGGAAAC 
TACATTTGAGATTATATTCTCAAGTGAAAGTTCCGTGGTCATTGGAAACTCCAATAACTCCTAAAACAGTTACAG 
ATATTTTACCTCATTTTGTTCAATTACCAATTGAAGAACAAGATACATTAATTGAAAAACATCCTAAATTACTCA 
ATGTACAATTACAAATAATGCTATATTCTGAACTGGATAGTTTGAAGACATTCAAATTTATTTGTAAGTACGGTC 
AACATTTGCAATCAGAATTTATTCAGATATTTATTTACAATTTACTTTTATCAAATAACCTCAAGGCAACAACTA 
CATTATTGCATCAGCTTTTACACGAAAATAAAGAGTTTCAAATGTCAAATGAATTATGGGCATTATATATGGATA 
AAGTTTGTTATATGGGGGATTATCTTGGGGCAACAATGATATATCATGAATTAGTTGATAACGTAAAGTTTTATG 
AAGAAACAAGTTATTTAGTACAAACAAATAATCTAATGCCATTCTTGATCAATGAATCTACCTTGGTAGCTTTAG 
CATATATATTTAGAAACAACAAAGACGCGTCACGAGTTGGTGGCATAATACAGTATTTTCGTCGATTTTATTCAT 
TTTTACGTTCACAATATATTTACAAGTCTTTATTGATTTTGCAAATTGAATCATATGCTGAACTTGGAGACCTAG 
AACAATGTTTAAAATTATTTACAGCTTTTGGATTTAATCATAATCAAAGTGATGTAAAAAGAAACAGGAATGTGC 
AAGCAGGATGGGAGAATATACACAAACGACATGAAGCCATCCAAACCAATGAGAATCCATTATTATACAAGGATT 
CAAAATATGATTTGGATATTCACCAGAATTTATTAGCTGAAATTTGTAATACCGAGTTATTTAATCCTATCATTC 
ATAGAAATGTCTATTCTTCATCTAAAACTGGACACAACCCAGTTATCAATGGATCTATATCTGTCAATGATTTGC 
CAGCTTTGGAAACGTTAATCACTGAAAAAGTGGCTACCATGGAAATGAGGGAATTATTACATCTAACAAAAATGT 
CTCATCAATCAATTAATCTTTTCATAGTTGCTGGATTATGCAATGTCAATAAACCACATATGGCACTTCAGTATT 
TGAAAACATTATCACATATTTTCCCCACTATATCAAGGAAAAATCTTATAAAGAATCAAAATTTTATTCGTATTT 
TACATGCTACACAAGATGTGGAACTCGCCAAGGAAGTGATGAACTATTATCGTGATATCCATAATGACTACATTA 
ATGTTCAAGTGTTACAAGCGTAAATACTTGTTTTGTTGTCTAATGAATTCACTACAGTTTCAGATCTCATCCCTA 
GCTTACAATTGCTTGAATCTTACCAAGATGTTAAATTGTTTGTCAATCCTGATCAATACGAAAAATTTTGTAAAT 
TAACCAAAAATACCAAAAATTATGACTTTATTCATGTACATAGTTAAAATAAAAACTTAAATGAAAACTAAACTG 
AAATGAAATATAATATAATAATACTACCACATACTTTTAAACGTCAAGTTCGTTTTTTTACCTCATTATTCCTCT 
CTAGGGGCAGACATTTTGTGAATTTTCACTCCTTTATCATTTAATTCTCCAACAACAGCAATATCCTGAGGAGTA 
ATAAAAATATTCTGTGATTTTGGATATCTCTTTAATTCTTTCAATAACAATTTAATACTAATAGAACGATTCACT 
GAATCCATATAAACATCAAACTCATCTAAACCTCTAATACGAGAATTCATCACTTTCCAAATAGATAACAATAAG 
GCAATTTGTGAAAATGATTTTTCACCACCAGATAATGATTCCACGGTACGTTTCTTTTCATCGTTACCAGTTTGT 
ACATTCAATTGTAATGTTTTTTCGGCAAAATCAAATTTCAAAGTACCTTGGAATCCTCTTAACCACATGGCTTTT 
TCAAAAGTTCTTTTTGCCTCTTGAATTGAAGATTGGATTATAGTATGTAAGAAATTGAATCTAGCATTAACTTCT 
GCATTTAATTTTCTTGATGCAGAACTCAAAGATTCTAATTCCCCCTCGGCTTTGTCACATTTTGCCTTTGCTTTT 
TCTAGTTGGTCCAAGACTTCTTCCAATGAAGTTCCAAGAGCACTTTCTGCTCTTTCCAAATCAAAACGAGTCTCT 
TGATAATCTTGTGCTATCGTCTCTTGGGTATCATTAGGGTATATGGTAACTCTATCTCTGCTACAATGTTCTTCA 
GCTTTGGCAACAAATTCTTCCAATTTACGATTCCCTTCAGCAAGTATATCGTCAGCTCTTTTGATTCTATCTTCC 
AATTCAGTTATCTTGTATAAATAACGTTTTTTAAGGTCCTCTTGGGTTTCAATTTCAGTTTCAATCTCAACTAAC 
TGTTTCACAAATTTTTCTCGAATGGTTTCATGTTTAACTTTTTTGGATTTGCAATCTTCAATTTGTTGTTTCAAA 
TCCTTATAATTTTCATTCATCTGAGAAAGATTTTCTAATAATGCTTCGTTCAAAGCAACCAATCTACGGATTTGT 
TCATTATTGTCTTCTATTCTTGCTTCCAATGTGGTGATATTTGAATAATCAACTTCAACTTCCAATTGATCCTCT 
AAAGTACTACGATTTCTTTTCAATTGATCTAAATTTCTCTTGATGGCACGAGATTCAGATACAAGATTATCTCTC 
TTGGCATCCAATTTCATTTTTATACTTCTGGCCCGTCTTTCTAAATCATTTTGATGTCTATGTTCTTCATCCAAT 
TCACGTTGTAGATCACTGATCAAATCTGACATATTAGCGACCCCAAACTTGGCCATTCCATTTTGGTAGTATATA 
GGATCTTGTCTAAAGGTGTTGTTTTGATAACTCATTCTATGACCGGAATCCTTTCTGAAAAGAACTAAAGAATTT 
TGGACATTTCTTCTCCTGCATGAATCTCTAGCTTCACTGGCAGATTCTACTATAACATTTTTTTCAATGGAATTT 
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ATATCAATCAAAGCATACAAAATCGTATCATTTTCCACATTTAACATGTCTAAAACAGTGGTGAATGCAGAATCT 
GCTTTACCGGAAGCATAGTTCAATCTTTCTGTTTTCTTGACAATAATGTTGCTACGTATTTGATATTGCTTGAGT 
AATCTGTCCAACCTACTTCTATCACCTTCATTGGTAACAATAAATGAATCCAAGGTTTTATTCAAAATGGTAGAT 
AACAAAGGTTTCCAATTATTGTATTGATTCTTTACATGAATATAGCTACCAATAGGACCGATTGGCTCTTGCACC 
CAATCAGGATGTCTTTTAATCGCTTTTATCAATTCAGCCATACGAGAACCCCAAGGCGAATATTTTGATACAGAC 
TCTTTCTCTAATTGACGCTTTTGGTTTTGTAAATCGGCAATTTTCTGTCTTGATTTCTCCCTTTGTTGACTTACA 
GATCTCAACTCGGGATCAGGATTATCTTGCATTTCCACAAGTTGTTTTTTCAAATTTTCCAATTGACTTTCCAAC 
TCATCAATTTCAGAGTTTAACTTTTCCAATTCTTCAGCCATTTTCTCCTTGTTTCCCCCTTGTAGTTCTTGAATT 
CTTCTTCTCTCCTGTTCTATCTTAGTCTCGGTCCTAGTAATATCTTCTTTCAAACTATTCATTTCATCAATATTC 
TTTTTCGTTTCCTTTTTATTGATTTCTAACTCAGATTTCATCTCAGATCTTTTGCTTCGAAGTCCCTCAAATTCT 

TCAATTTCTTTTTCACAAACATCAATCTGGTTTTTGGCCTGCTCAATTTCTTGCAAGCAAGTGTCTTTTTGTCGA 
TTTTCTTGATCAATTTTTTTCTCGATGGTTTGAACATTGAACCAATAGATTTTGGCATTCAACATTTCCAAT'TTG 
TTTCTTAATGCATCATTAGTTCTATGCGCATTATGAACTTTGGCAATTGCTTTGTATTCTTGTTTAGCCACCTTG 
GTGTATTCTTCAGCTTGACGGACTTTATTATCCAACACTTGGACATTGTTGGAAATACTTGTATAGTTTTCAAGG 
ATATCAGTGATAAATGCCCCATCCATAAAATATTCATACTTGTTTTTATCACTCGATGATGTTAAGAATTCTCTA 
GCTTTGTCTTGAGACAAGAAGGCGAGTGGATTATCAATGGTGATAGAAAACTTGTAAAGAATCTCATCCAAAACA 

CTTTCAATAATGATTTTCTTCCCGAAAACGTCTGGTTTATACGCGTCTGACCCTTCATTTTTGAGAACCACTGTG 
ATTCGAGAAGTAGATTTCCCATCTTTGATTAAATCTCTGATAGTGCTTCCTCTATTTGTATCAGTTGCTTTGGCA 
CCTAACCCTACAGATATACCAGTTAAGATTGCACTCTTTCCTGACCCATTTCTTCCAATAATAAAATTCAACTGG 
GGTCCCAATTTCAATTCAAATGAATCGTGGCACATAAAGTTCTTTAAAGTTAATTTCTCAATAACCCCCGCTTTA 
GCCGGATCTGAACCAACGTCATCATCATCATCCTCCTCCTCATCATCATCGTCGTCGTCCTCATCGTCTTCATCA 
TCATCTGATTCCCCGTCAGAATCCGAATCAGCACCTGAAATAGATTCAGTTTCTGATGCACTTTCACGTCCATTT 
CTACTAGGGGCTTGAGTCATTGTTCTTCGTTTTCTGGGTTGATCAGATGAGTTAATCAATAGTTGTGACATATAT 
TCTGACACGCCTTCACCACCATTTCTGGCATCGAATAAAGAATCCGCGTCATGTTTCCTTTTATACGGTACAGTC 
ATTTGGATAATATTCAAAGTAACATAAAAATATAATACCACTTATACACCAAAGAAGTTTAATAGAGTGTAGATT 
TGTTGCTGTTGTAGATAATTTGATTGATTTTTTGGGGTGTTCGTGTTTAACTTTTGGGATTCAATTGTTTTCTGA 
AATCAAAAGAAGAAAAGAAAAAAATTTCGTGAACAACCAAAAAAAAAAAAGAAAAGAAAGCGCTTCAAACGAGTC 
GCGTCTCAATTACCAAAAAAAAAGATAAAAAAATTGTTTGAACGTGACAAGACACGATATGCCCTGCTTACATAA 
TCAAAAAGTTTATTAACTTCTTTTCAGAGAAAAATTATCAAAGCAAAGGCTGCATTATGCTTGATGCAAATACAG 
GGAGCATACTGCTGTTAAGAGGGTTTTTTTTTTTGGTAGTGGTAGTGGTAATAATAATGATGTTGGTTGGAAATA 
TAATAAATTTCACAAGACAACTTACTACTTCTTGGTGGGGGGAAGGACCAACTAATATTTTTTCTCTCTTATTGT 
TGTTGATGTTGGTTGTTGATGAACAAACAAAAAGAGGTTCCATCTCTCTCACTTTGCAACTATCTCTTGTATCTT 
AAACCCTATACTAACAGAGAGAGAAGAAAAAAAAGTTTAGTTTATAAGCATCTTTCAGTCACTTTTTTCTTTACC 
CACTACTACTGAATGGTCTAATATTCCATTAAGATGATAACCTTGTTAATATTTATTTTTGCATTTTTGGGAAAT 
GTCTTATGTTACCCACAAGCCATTCTTTCTCATCAAATATCTCCCAAAGTGATGATAGTATCAATGTTTCAGCCA 
GAGGAAGAGGCATGGACTTCAAAAGTTGATTTTCAACACAACATCACTGTTCCAGGTTTACATCCATTATATCCA 
AATGTTCATTGTACTTCCAATTTTGATATTTGTCAATTTACCACTGGGGAAGGAGAAATAAATGCTGCCAGTTCA 
ATAGCATTTTTAATTTCAAATTCAAAATTTGATTTCTCAAAAACTTATTGGTTGTTAGCAGGAATTGGCGGTGGT 
GATCCTGCTAAAGTAACCACTGGATCAGTGACATTTGCAAAATATGCTATACAAGTTGGTTTACAATATCAAATA 
GATTCTCGAGAATTAACTAACACGAATCATAAAGAAGGTTGGACTTCTGGATATTTTAGTTATGGAACAAAACAT 
CCTCAAGATTACCCTGATTCGGTTTATGGTACTGAAGTTTTTGAAGTGAATGAGAAATTAAGAGATAGAGCCATG 
GAATTATCTCGTAAGAATGAAAAATTGTTAAAACTCGGTGATGACGATAATGTTAGTTTAAGAAAGTTGTATTCA 
AGTCCTGCCAATAAAATCCCCACCATTTTAGCTTGT6ATGTTTTGACTAGTGATAATTATTTTACCGGACATGTT 
TTGAACGATTATTTTAGTAGTTATTCCCAGTTGATTACCAATAGTTCAGCAAATTATTGTTCGAGTGCCCAAGAA 
GAAAATGCTACTTTGGAATCGTTTATTAGAGTTGCCAAAAATGGCTTGATTGATTATGAAAGAATTGTTATTTTG 
AGAACAATTTCTAATTTTGTTGCCAAACCTAAAGATTTATCAATTGATCCAATTGAGTTTTTCAATGAATATCCT 

TGGGATAGTTTATACAAAGATGGTCAATCTTTTAGAGCAGAGAATTATTTAGGTGATATCTTAAACACTCTTGAC 
GGTCAAGGTAAAGATTTTGGTAAAGATTCTTATCACATCAGTTGATACCAGATTTAATAATTAAACTTACTACAG 
ACACATATAAGTAACATACTAACAGATTTTGATAGAAACGGTCATTCTAATCACAACTAATAAATTATAGAAGTC 
AAAAAAATTGTCTAATTTTTCATATATTGATTAATTAAACAGAACAGAATATAATGAAACCTACTTTTGTATCGT 
TTACTCAAACGGTTCATTTAGTAAACAAATTGAGATGAGACCTAAAAAGTTTCACAAACTAAAATGGTCCTACAA 
ATCATCACAATTACACTAAGAACAGTACAATACCGTTACATTTTAAATGTATACTAAGTTGACTTCTTTTATCTT 
GTTCCTAATAATATTTAATTTCTTTATCTATTTGATGCCGTGCCTGCTTTTTAATAATAGGTGACAAACTTCCGA 
TGCATTTCCCCGAAAGTGAGAAGTTTTGCCGTTCCATTGGAAAATCGGAACATTCTTTCAGCAGCAACAAAAACA 
ACAATAGTTTATCAGTTTTCCTATTTGGGAACAAAGCTATTACGATTTGTTTTAATTTATCATTATCAACGAGTT 
TAAAGTTACAGTAATTTATTTACTAAAAAGATAAAGGAAATTACCCATTTAATACAATGAAATGAAACTCGGGGC 
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ACAATAATAAATCCAATTAATTATCACAATGTACCTCATCTTAATTCTCTTCACTGCTCTGCTCTTTCTTTTTGA 
TTGCACATTAGATGATAAATACACACACACATATATATATATAAATAGATCTACAAATCTCTTCTATTAAACTTT 
TCAGTTTCAAAAAGAAAACAACAGCTTTTGTTTTTGCAATTGTATTCCCCCCTCCGCCCAAATATCATCATGAAG 
TTATCCACTTTATTTACATTAGCCACAACCATTTCTACATTGACTACTTTTACCATTGCCAGTCCCGTAGTAGTA 
GTGGAGAAAAGAGCCATTAATGAAACTGCATTAGCTGAAGATATCCCAACCACCAAAAACAATCATGCTCAAACA 
TCATATGGGAAACCATTTGCCATTTATCAACCAAAAGCATTTATTATTTCCATGTTTAGTTTAGAAAGAGATCCT 
TGGTTAAAGGCTATGGATTTTGTTCATAATATTACCATACCGGGATTATCACCAGTTTATCCCGATATTCATTGT 
ACAACAAATTATACCATTTGTCAAATCACTACTGGAGAAGGTGAAATTAATGCTGCTAGTTCAATTTCAGCATTA 
ACTTTAAATCCATTATTTGATTTAACGAAAACTTATTTTTTAGTTGGTGGAATCGCTGGTGGTGAACCAAATTAT 
ACTACCATTGGTGGAGTTACATTTGCTAAATATGCCGTTCAAGTTGGATTAGAATATCAATTGGCTTATGAAGAT 
TATCATAAAACTAATCCTGATTGGATTTCCGGTTATATTCCATATGGTACTGATGATCAAAATACTTATCCTGGT 
AATGTATATGGTACAGAAGTATTTGAAGTTAATGAAAAATTAAGAGATAGAGCCGTTGAATTAGCTTCTAAAGTT 
CATTTAAATAATGGTACTGAAGGTAATGCTAAATTTAGAAAATTATATAATGAAACTGCTGCTCAAGGATTACCT 
AAAGTTGTTAAATGTGATTCTTTAACTAGTGATAATTATTTCACTGGTAATGTATTAAATGATTATTTTGCTAAT 
TTCACATTATTGATGACTAATGGTTCTGCTACTTATTGTTCTACAGCTCAAGAAGATAATGCTACTTTAGAAGTC 
ATGACAAGATTGGCTAAACATGGCTTGGTTGATTATGATAGAATCATGATCATGAGAACTATTTCTGATTTTTCA 
AGACCACCTCCATCAATGTCAGCTTATGAATATTTCTTTAATAGAAGTGATGGTGGGATTTCTGCAAGTTTAGAA 
AATTTGGTTATTGCTGGTACTCCAATTATTCATGATATCGTTCAAAATTGGGATAAAATTTATGAAAGTGGTGAA 
AAATATTCTTCTAAAAATTATGTTGGTGATATCTTTGCCACTTTGGGTGGTAAACCAGATTTCGGTAAAGAATCA 

TTACATTTCTACTATATTCTTTATTGTAAAACATTTCTAAAAAATATTCGTATATATATATATATATATGTATGT 
ATAAATTATATTATCATTATCACTTTCTATAAATACAAAAGTGAGCTTTAGAAAATCACATTTTATATTCAAAAT 
TGAACTTTAAGCTCCTCTTCTTTACCAAAACCTTGACCAATGAAATTTTGATTGGGTTTTGTAACTGTCTTATCG 
GTTCTTGTAGTGTCATCGGAAACTACTTTCGTAAGATGATGAACACCATCATCATTTGGGTCAACACCACTTTGG 
ATAACATTGTTCTTGCGTGGGGTGTTATTGTTATCTTGTCCAAGTCCCAGCTGTTGTTGTTGTTGATATTGTCTT 
TCTCCCAATTTCAGATCCACCTTTACATCAACATGTTCATGCTGATGCTTAATACCAAAGTCATACTCTTGTTTT 
TGTTTTTGTTCGTGTTTGTTCTCTTGTTCACGTTCAAGTTCGTGTTGACGTTCGTGTTGACGTTCGTGTTGACGT 

GGTTTGACTTGAATTTGAATATGATGTTCATGTTCAGGTTCTTGTTCATATTGATGATTTTGCTGTTGCTCTTGT 
TGTTGACTTTCAATCTCGGTTTCTGAATTTTGTCCCTGCGCGTGATTTAAATCCGATTCAATGTCTTTCTTTTCA 
TCTTCTCTATCATCAAATACTTCGTGATAATTATTAATCAATTTTTCTAAAACCAAATTCATAAACCCAAAATTA 
TTAATCAAAATATCCAAATTACTAGATTCTGTTAATGCTGGCCCTATCACCGTAGCAATATTTGATGGTGTCATT 
TTATTAACTTCTTTATGTTCACTGATTTTATTCAAATGCTTTACCAAAATTTTTAAAGTGTTGAAATTGACCACT 
GGTAATGAATGTAAAATTTTTTGATAAGCATTCAAATCAAATGCATCACGATCTGGGGTTTGGTTTTTATTTTCT 
TGTTCCAACTTCAATTCATAAAATTGACTAATAGCATCATCAGTTATTAATGAATCTGGTAATTCACGGAAATAG 
GATTTGACAATACTGGTCAAAGCATGAGTATCATATCCCCGATCATTGAAATTGATAGTACCTGTTCTATCAATC 
GTTTGTTTAATACTAGTCAACTCACTAATGGAAGAACTGATACGATAAATACCAACATCTTTGATTCCTTCGGAT 
TCAATTTCTTGGAATATGGCTTCCAAAAATTTCGGAACAACAGATAATTCTCTAACACAAATAAAACTAATTGGA 
ACGCCAAAGACAAGATTATTGTTTGTAGTTTTGTTGTTAAGAATACGTGAATAAAACCAATGTCTATTAGCGTAA 
TTTAATTTAATTAACCATTCATTCAAGTCAGTGTCATTTGTAGCTTGGAAAAAATAATGATCATTAGTTGTTTCA 
GAATCAATTTTAAAACACAATGGCATAAGGTATACAGGGAAAATCTTTCTGTTTTTTAAAGGTATCACAACAACT 
GGCTTTTGCTTTGGTTCGATCGAATCTTCTGGATTTGGTAATTCTTCAATATTAACAACTCTTTCTGGAGTGGAT 
GTGTTTCCAGTTAAAG7VAAATGGCCTTGATTTGGTAAATAATCCACTTATTTTGAATCTAGATGATGAGCTTGAT 
TTGTATGATAATGATTGACGTTTCAAAGATGTATTTGATGTTTTTCTCGTCAAATTGTGCATTCCACTTAATGCA 
TTATTATTGTTGTTGTTGTTGAAGTTGTTGTTATTGTTATTGTTATTGTTATTGGTATTGCCGGCAGCAGTGGTA 
GTGTTGCTAGTGCTGGCACTAATTCCACTATGAACATTACTGAAACTGCTATTGGTGGCAGAACGAATAGATAAA 
TTGTTTGTACCCTTAATGAGTCTTTTAGAATCTCTAATATGTTTCTTTTGATTATCAACAACTAAAATTTGATGT 
TGATCTTTCATAATTCTTTGGAAAATTTCAGCTTTGTCAACAGGAGAAAATTCTCTAAGATTTTGTTGATTCACT 
AATGATTCATCCAATTTCAATAAAAAGTCAAACTCACGAGATTCATTAAAAGTGAAATCATTAGAACCCGATTCA 
CCTTCAAAATCTTCCACACTTAATTCCCTAATCAACTTATAAATCAAATATCTCTTGTTAAAATTGATTTGATTT 
TTAAAATAGGAAGGACATTTATCAGTTTCAATCAAATTCTCAATGATCCATCCAAAACATGGCAATAATGGCTCA 
GTCGATTGTAAATCATTGATAGTGATATTTGGTGGCAATAACAGTTCAACGCTATCAAAATTCCCTTCACGATGG 
GTTAATGTTTGAGCTGCCCTTACCCATAAATTCGAAAATTTACGACTCTCGGGGGAATAAATCACATTAATAATT 
GCTGTCTCAATACATGATGGAATATTACCACTACCTTCAAAAATAAATTGATTATCACTCATTTTTAATTTCGAT 
ACTTCAGCCATTATCAATAATGTTTTCATTCTATCTAATCTTTCATCAGTGGTTATGTTCAAATCAGTCAATTGC 
ACCAACAAATAACTTTTGAATTTAAAGTACACTTTGAACAATTTACGGAAAACAAGTGGGAATTTTTTCAACAAC 
AATTGACGTTCATCTGGAATGACTAAAGATTCAAAAAAATTGAATATATTGGAAATTATTAATTGATCATCCAGT 
ACTGTAGGTTTTTGTAAACTGAAATCTAACAAGGCATTCTTTTCAAATGAGTTTTCCAAAATCTTGTATACCCTA 
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ACCCAATCTTCAGTTTTTATTCCCTTGTAAAACACAGCTAATAATTTGTTGAATTTATACAAAAACTTTTCAATT 
TTATGAACATTTCTATGACTTGGCAAATTTCTATTCATGGGCACTTCGTGAAGTGAATTGTTGAATCTAAATTCT 
GAAATCAAATATTCATCAAATTTCAGCACTTCAACTGGTCGATAAGTTTTTTTCACAAACAATTTCTTCAATTTT 
TTATAATAAGTTACCAAACTCTCAAATGATTTCTCCAAAGTATTATCGATTTTGTTTGAATTGTACCACTGTAAA 

AAATTATTTATCAAAACAATCAACACTTTTAATATATTGATCTGGATCTTGAGTAACAATTCATAGTCAACGTCT 
CCCAACTCATTCAAATCTACTGCAGTATCCAAATTCCAGTTTGGGAAATTCATAGCCAATTGTGGGTTTCCTTGG 
TTAAAATTTGGTTCCATTTTCGTCTTGTCCGATTCATGATTCAATTTTTTGAGTAAATAATTCTTTTTCATAACC 
GATATCACCGCGTTTCCTGAATTTATAAACCTGTGAGCTAATTTATCTAATAATTCCTTTGTTGTCATAAATGAA 
TTGTAGTTTAATAAAAAAACAAATCTATATTCAGTTAAATCAAGGTGGACATCACGGTGGAAATATTTGGAATCA 
AGCAACAACAAGTCAATCAACCTGTCAACGGTAGCATATTTAGGGATGAATTTGTAAATTTTTTTCATACTTCCA 
TCCATGCTTAATTTCCTTTTATTAGATTTGGAATTATTAGCTTTTGGTGACATCAGAAAGTTTGTGAATTTATCA 
GAATTCAAAATATCATCAACATCAATACCCAATCCTGGAACATCATCATCGTCATCCCCTCCGGCAAAATCGTCA 
TATCCACCACCGGCTCCAACAGCACCACCACCAGTAACAGAACTAGTAGAGCTATTATCTAATTCAGATATAAAA 

TCCTTTTTATCACCTGATTTCATCAACTCATCATATTTGCCCAAATCAATTTTGAAAAATTTGTTATTAAAACTA 
GGAATTCGAGAAGCAGGGTTAGATTCACTCAATGGAGTCTCATTCAGAGAACCTGATGAATCAATTGAATTGACA 
GACAAATTAGATCTATTAATATTGCTTTTCAATAATGTTGATTCTTGCAGTGTTGAAGGGGCAACGGAAATGGAA 
GTGGTTGCATCCAAATATGCTTCAGGAAGTTCTGGTTCCAAGTTTATGGATAATTTCATGATTTTCTCCATATTT 
ATCGAATCACAATTTAATTCAATCAAGCGCAAAAGCTTATTCTTTATATCATTGTTTACTTCTCGACGTTTTATT 
GGTGATGGTGGATTTTCAAGTTGCCTTTCGTCACTATTATTGGCACCCAAAAACAATACTTGGTTTAAGCTCTCA 
TTAGAAAATATAAATCCCATAGAATCATATCGACGTAAAACATCGTCATTGTACTTGATAATTTCATCATAATTG 
GTCAAGTTGGTCAAATAGTCATTCCATCTATCAAAGGAATAATTTACTCGTTTCCATATCGATTCAAGTTCATAA 
ATATCAACACTCTTATCGGTAGTGTTCCCACTGTTGTTGATTACTAAATCTCCAAAGAAAGGAATCACTCTTTCC 
TTAGGATAAATTTTCCCTAAACCTCTTGGTGCCATGATATGATAGGAGTCTTTAGTGCTCAAATCTCTGGATTCT 
TCGTTACCTCCTAGATGGGTTGACTTCCCATGATCAATAGTAGACTCATTAACCAAGTACCTTCTATCCAACTCA 
AACAAGACAGGTGACCAATCGCTTTTCAACAATCTAATATAATCTGGTGCCACTAACGACCAGATTTTGGTTAAT 
CTCAAAACCGGCTGTGATAATATAACAGATGATATACCCAACCAGGATGACATGTTACCTGATTTATCTAATAAG 
CATCCTAGATCAATCCATTTTTCCAATAATCTGGCTTTGTTTTCCAAATTGGCTGAACTCATGTTCATACTCGAA 
TTTTCCACAAACAAATGATTTACCAACAATCTTGACAAATAATGAATGTGATAATCATTATTGAATATTAAAGGG 
TTCTTTTTATAGAAAAAATCTCGATTAGTGTCATCGCTAATTGAAGAATATAGCAATAAGGATTTGTCAATATTA 
GAGTTCCAGTTACTAAAAAACTTTAAATCAATTTCACTAATGGTATAAGCAAAATCAATCAAATTAATTTCTTTC 
ATAAACACAGTGGAATTCAAATCTTGGAATGGTTGAACATTAAGTGGTAAATTATCATTATTGAGTAAATCTATC 
AACACTTGTTGCTTTTGAAGCATTTTGTTTTTGAAAATAGTGATATCTTCAATGTTGTAATGATTGATCATTTCC 
AATACTTTCAAAATATAGGGGGCAATGTCAGATTTTAATAAAAATCCATCAAAATGTTCTTCCAAATTCTGCAAC 
ACCTGCAAAACTCTGGAGACAACCAATTCCAAGTTTGTCATGCCCTCAAATTTCTTCTCAAATATAGTGTGCACG 
TAAAGAGAGAAAAATTTCATGATTTTCCCAAAATCTGGTAAAATAGGCAAAACATCAACTATAGTGTTGATGGTA 
CGGGTATCCAAAGGATCTTGATTGAACAATAAAAAGTGGAAAATGGCTTCTAATGAATTTTTCCCATCTTTGAAA 
AATGGAGCTGAAAATCGATGTGTATCAAAATCATATAATAAGTCTGGATGTGGCACCTCAACTTTGTAATATGTA 
ATGTTGTGCTCTGATATATCTATAGAAGAAGTAATGGGTAATGTAGGTGGAGCAGTTACTGGTGTGTTGGGGATA 
CTACTAGAATAAGGTGTATGAAATACATTTCTATTGACTGGAATTGTTGTGGTTTCAATGGTGGAATTTTTCCGC 
ATCCCCAATGGAGGTGGATGTGCTGTTGGGGTATTTTGAACAATGGGGCTACTGATTTGTGAAACATCTAATGGT 
TTGGTATCAATTAGAGTTGAAGCATTAGTTTCAATTGTTGCATTGTCATTATTATGTTGAGGAGGATCAGAAACG 
ACATTTTCATT/^TGCTATTACTGTTAGCTAATGAAGTGGAACTATTATTGAAATTATGGATACTGCTGCTACTG 
TCATTATTATTCTTCATCATTGCTTCAACTTCTTTGGGTATAGGAGGTTCTTGTAATCGAAACTTCTTGACATTC 
AAATTTGTTGGTGCCTTGTAAAGATATAAATGTGATCCTTTTAACTCGGCACGGTACAATTTCAAATTATTTTCA 
TTGATTTCAGTCCCATTGAAAACACCATTCACCCACGAATGTTTTCCAACAGTTGTATCATGATCATGTTTAATT 
AAGGAATTCAATTTCACATTAGGTGCAACTGACGATTGGAATTGGGGAGAATTGAGTTTTTTTGTTGTACCGCCA 
CCACCACCACTACCACTATTTCCTGTAGCTCCTACTCCTCTAATAGATGTAGATGTGGATGTATATGTATGTGGT 
TGAGTATTATTCAGTGTTGCCAAAGTAGAAGCAGCAGTAGTTGATGATAAGGTAGATGTATTAGTTGTGGATTGT 
TTATCTGATAACGAATATGGTTGTTCGTGTATGGATGCCATATCTTCATAATCAAAACTGGTTGTATCCTCGTGT 
GACTCAGTGTGGACAAGGTGGTGATGTTGGTGTTGGTGGTTGCGGTGGTGATTGTGATTATGATTCTGATTGTGG 
TCAGAATATTGATCCGATCCTTGTTGGTGTGATTGTGTAGGCAAGTGTTCATTAGAATCAAAGTGATGATTTGAA 
TATATATTTGGTGAATTAGTATCGTGAGAAACACTCTTTCGTTTATCTTTATCTTTTCTATTCCAAATCTTTCTC 
ATGATGGTTGATTAAAATATTAGTTTGATATATTTGTTAGGTATTAATAATAAAAATCAAAAATCAAAAATATAA 
AAAAATGGATATGATGTTTGTAAGATCCCAATAGATTTATAAAGAACAAAGACGGAAGGAAAGAAAGAAAGAAAC 
AATTAAATAAATGAATCAATAAAGTGAACTGAATTGAAGTGAAGTGAACTGAACTGAACTGAACTAAAATGAAAT 
GAAATGAATGAACAGGTTGTAAGAAATTTTTAAAAAAACCCAGGAAGAATTTTAAGATTTAAAATTTTAGAAAGA 
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AAATTTAATTAAGAGTAAGAGAGACGGGTCGCCAAAAAAAAAAAAAATCAAAAATCAAAAAAAAAAAAAAGTTGT 
TGAAAATTAAAAAGTAACGAGAATGAAATATACATAAAAAACATAAAAAATAATACCATTAATATATAATAAATA 
TACCIsrNACCACCACCAAGAAAAAATCCACCACCCANCTCCCTTCTACTTAGTCTTCTTCTACTACTTCTTGTTGT 
TGTTGCTGTCGTTCATACCTATTTTTTTTTAAAAATAATTTGTTCCCATTTTGTGTATGTCTTAATATCCATCTA 

AAAAAGATAATACAAAATTAT6ACAAAAATTTACATACAGAAACAAATGGAAGAAAAGGAATGTTCATTGTCAAT 
GTTAAAACAATAAGAACTAAGAAATAATAATAAGAAATGCTTGATTCATTGTTATTTTTATCCACCACTAGTAAG 
AACAACAACGAATACTCATGCTCATATTAGGACCAATCCTCTTAGCTATTCTCTATCTCTTTTAAATAATGTCTC 
TGTAGAGTATATACACATCTGGTTATCAATTTCGTTATTGTGGAATTATAACCAATTGGGAATAATAATGAGGAG 
GGGAGGGAAGGACGAGGACGAGAAAACTGGAATGGAAGGCGGACATAACTAAAGAGCAAAAACGAAACAAAGACA 
ATAAAAACAAAGTGTGACAAAACCAAAATW^AAAAAGATAAAGAAGCAGAACAGAACAGAAAGAATTAAAAAAAG 
CGATTAATTATCGTCTAAAATCTTTCCAAATTTAAAACAATCGTTGAACTCTTCAACAACAACAACAACGCCATT 
ATACAACTTGATAAATGGTTTCTTGATTTGAAAAAATAAAATCGTCTAGCATGTAACAGCATATATATTTGATAG 
GAAGTTCTTCTCTTTTTCTCTTTTATTTTGTGTATATTTTTAGTAAGTTGAATGAAATGGAATTGAAATTGAAAC 
TGGAATGTTAAATCAATACATGTGTAATTTAAAATCAAAAAATCAACATTAAATCAAAATCTAACCAGTCAAACA 
ATTTCAATATGTAAATTGACGTGTATTTTAACCCTAATAAATTTTTTCACCCCAATGATTTCTGCAATCGTGTAA 

TAAATTGAGCAATAATGTAAGAAGATAATTATTTTTTTTTTGCAACAGAATCAATCAATCAATTAGTGAATGGTA 
GCTGGTGGAGGGGGGAGATATTTGCGTTATCGATTAAACAAAATTCTTGGTAATTGATTAATTGATTAGTAACGT 
AATCTTGTAGATTTTCAATATCTGATCATTATTATTTGGCAACACGCCAATTCGACTTGGAGTTTGTTTAGCAAC 
AATATCTAATTCAAAGCCCATCAATCAGTCAATTCCCGTTTCTTTATTATATCAAGTACCCTGTCAGTCAGTCAG 
TCAGTCAGCTGATTGTCATATGTAAGCTAGTGGGTGAATTCCTATTGTTGGAAACTATTAAACAATCAACCTGTT 
AATATTACTTTTTTGATTTATTCTGGTTTAGACGTGCAGCACATAAAATAAAATAAAGTAAAGTAAAGTAAACGA 
CAAAAAAAAACCAATAACGCATAATGACATTTCTCATTAACGTGTAACATTATAATCACAATAATTTTGTAGTAG 
GGGTAAGAAACAAGAATTTCGTTTAACTCTAACTTTAACTTTCACCAAATAAAAAAGAAACCACAAACGACAATC 
TATGAAGAGGAGGAAGAGAAGGAAATAAACGTAATATTCAAAAGAGGAACCTGAAACACTTAAAAGGGAACCGCA 
AAAGTTGCTGGCATTGTTTCATTACTTTACTGA6TAATAATATTACAAACCATTCTAAAAATATACCACTAGTAA 
CTTATGTAGACAAATCAAGATTGGTTAAATTATCAAACACAATAATGAATTCAAACAAGCTTTTTATTTTATGTT 
TTTTTTTTAAAAAAAAAATGTCACATTTTTGGTTTCACCCCTGAACCCCTTTGTTTTTTGGTGTAACTGTTTGTG 
TTATCTATGTATTATGACAACATTGATAATGCAATTAACAAATCGTTTTGAAATGATTGATAAGTCTAACCGATG 
TCAACAACTCTCAATTATAATCCTGTTTCCTATAATAAATCTAAGCTTCAACCATTAAATAACTGCAAAACAACA 
CAGAGAGAGAGAACTTTTCAATGGAGACTATTTCAAATACTAAATTAAATATCAACGCACAATCTAAAATGACAA 
AAAAATAAAATAGTACTGTCAAAAAAGGGGAAAGTGTAAATCTTTTTTTCATACCCACTGATAATAACTACTTTG 
ATAACAATATCAAAAGCCTCAATTAAGCCAATTCTTAGCTTAAGCCTTGTCACAAACTAATTTAAAATAACCAGC 
TACACCTCCTTGAGTATAAAAAAGAGACAAAAATAAAACATGTATATAAAAGCTATAATAAATCTAATAAAAAAA 
AGGAAGACAAAATTATCAAAAAAAAAAAAATAAGAAGAAATAAAAAAAGTATACTAATAATAGTTGTAGGAGCAA 
TTAACTTATTAAACCTTTATTTATCACTTTAAAGTGACTTGACATCCATCCATTAATCTCATGGTAGCACCAACC 
AGTCTTCTACATTCTGTATGGTTTGAATCCAATTGAGAAAAAGTTTGTAAAAGTCTAATAGTAACATAACTTGCT 
TCAACTAAAGCAAGTTGTTGACCTAAACATAATCTTGGTCCAGTTCCAAATGGTCCAAAGGCAACTCCACCATTT 
CTAGGTAAATTAGCCCATCTTTCAGGAATATATTTTTCTGGTTCAGGTCCGAAAAATCTTTCTTGACGATTACTT 
GAAAATAATGGGAAAATAACTTGTTCACCTTTTCTAACAAAAATTGGATAATTATTTCCCTTTCCACCACCTTTT 
GGTAGCACGGTATCTCTATTAGCAGTTCTAGTATTAATGGGTACTGGAGGATTAATTCTTAAAGATTCATGAATA 
CACCAACGTAAATATTCACAATTATGAATGGTTTCAAAAGTGATTGATTCAACATCAGGGAAATGTTCAGTGATT 
TCTTTTTTCAATTTATTCCATACGGGTTTATTTTGAGCCAATTCGAAAAACATAAATGATAATAAACTAGCAGTA 
GTATTTCTACCGGCTAATAACACACTTAATAATTCATCTAAAATCACTTTACGATCTTTTGTTTGTTTAGCCAAT 
TGATAAAGGAAAACATAATTTTTACTTGGATCATTTAATTCTTCATCAGTGAAATTAATTGCTCGATCAACAAAA 
TGGAATACAAATTCATGTAAATGTTTGACCGCATTTTTAAATTCTGGTGGATTCACCAAAAAGGAAAAATAACCA 
AATACTAATCTTTTCGTCATATGATATTGCATAACATCAAAATTAGGTGCAAATTTTGATTTTTCTTCTTCACTC 
ATGGTAGAAATTGATGTTTCACCAAGAATCAGTTTTAAACAATCACAACTTTCTCCAAATAAAAAATCTGTAGCA 
TAATCAATAGTAAAACAATGGAATAAATGTTGTAAATCAAATTCTCCTTCTCCTTGTTGTTGAAGTTTAATCACT 
TTAATTAACAGTTGAATATATGATTCCATAGCCGTGATTTGTTTAATATGTTCTTTAGCAAAAATTGGTCTCAAC 
ATAATTCGACTATGTTTCCAACTTTCTCCTTCACTTGAAAAAATCCCATTACCTAATAATGGTTTTAAAGCAATT 
GGTCTAGTACCAATGGTCCAATTATTCAAATCAGCACTACTACACATGGTCCGGAAATTTTCTGGTTCAATAGTA 
ATGATTTGATTTTTCCCTAAAGCAGTAGTTTTCATTGTTGTTGTATCAAGATTATCAAGTTTCCGTTGAATATCT 
TGATAAAAATATCCACTTTTGGTTAGATTACTATTATCAACAAGGGCTTTAATCCCAAATATATCATACCATGTA 
ACTAATGGTGCTTGTTTTACTGGTTGACAATCATATTTACGTTTTATTGATTCTCTTTTCCAATATTCAGCAATA 
TAATAAATGCTGGCTGCTATAACAGCAATAGGTAATAAAATTAACATTTAATAATTTAGGGGAGTGGGGGGGTAG 
AAATTATTCAATGTAAGGATGTTTTATATGAAATAAAAAGAAATGAGAGATATGAATGAATAAAATTCTTTCTTG 
ATTTAAAATAATTTGAAGAAATTCAATTTGATTTAAATAGTTGACAGCTAGTAGTAGTGAATGATATGAATGAAT 



wo 02/064766 



PCT/EPOl/15398 



213/251 

ATACTTTTAGGA^yy^GGATAGAAGGAGGTTGGTGGGGAGACGTTGATTCAAAATTGTGTTTAATAAAGTTTGAA 
TAGTTTATTCTCATTACCATAATAATAATGAAAACAATAGTGATAAAATATATATGAAGACATGGTTTTTTTTTA 
TATTCTTTCTCCTCCACTTTCAATTGAGTTATAATAGTTGACTGTTGACTAGTTGATAATTATATTGATAAATTG 
AAAAAAAAAAAAAAAAATTTCACGTGGTGATGATTTCATCTAAATGTATGCGGAGATTGGAGAAATGCGAGGGGA 
AAGGAAAGATTACTACTAGTAGTAGTTGTTTAACTGACTAACTAACAACTGGAGTGTGGAGTAAAGAAACAACTA 
AGAAAAAAAAAAAACAAAACAAAACAAGAAGATCGTTGAGTTGCTCGGAGTTATTGCAAAAAAAAATTTGCAACT 
AATATTATCTTCGGAGTTAATTTCTTCTCCTTCCAATATTAATGCCATGTCATATTAATTGTCATTTGTTATAAA 
TAAAATTAAAAGATGTAAAACGTGTGTGTATGGAGCATTTGAATGTGATATTTCTTTCAACGTGTATCAAGTTAA 
CAGAAGAATAACAACAACAACAGCAACAACAATGAACAACGTTTTATTCTGTTTTGACTGTACAACTGATTGATA 
TTCAACTTTAAAAAAAAAACGAATTGACATGAAAAAATAAC6CATACACATACTATTGTTGATAGTGTTAAAGGA 
GGAAGAACTAACTCTTTTTTTCAGATATTGTTATATAGTTTTTGATGAAAAGTATAATTCTGTTTTGGTTGTTGG 
CCACAGTAAGTGCTACGTTGTTTACGAAAATAAGATCAATTCAATGATTCACATTAAGATGGTCCAACATAATAG 
TAACGGATTTTACGATGTTTTTGTTTTTCTTAGGTTGTTTCGATTCTCAACAAGGACTTTTCAAGTTTGTGATTT 
GGTATAATTACTTCTCATCATTTAAACAAATCATATTACCATAGATATATTGCTTCCAAAGTATACCTTTATTCA 
AGTAAAGACA^y^TTAGGTGTTGTTTGTTATTACTTAGATAATTTTGCATCTGAAAATTGTAATCAATAACGATTT 
CAACAGGGCTTAGTAAATTATACCATGCAAGTATGTTAGGTTGTTTGTTGTTTTAATTACCTTCTACCAACGTAT 
ATAGAACTCTTTTCAAACATATCAAGGCGGGTTTTACTTAAATAATCATTTTGTTAAAATAAGATTAACTGAAAC 
AAAAAAGTCTAAAACAAGGGGAGTCTATTGTTGTTTTCCCTTATTTTCTGGAACTCTGTATTATTTATTTTAAAC 
TTCTTGGGTTTTTCTTTTTTTTTTTTTTTGCAACATTTACACTTTCCATGGGTCTAAAAAAAACGTTTTTTTCCA 
TGTTTTTATTTCAACATGACAATCACAAACAAAAACAGTGTTACCAAAGAGTCAATTTGGAATATGTGTGTTGAA 
ATTGTTTATTCATTGTATTATTATCATCTGCATGTGCTGTTGATGTTGATGTTGGTGATTGTGAGTGTGGTTTGA 
TTTGAAGTTCCGTTGTACCTTGTTTTTGGAAAAATAAGCTCTTCTATAAAGTGACAATATTTGTACCTCTTATTT 
TACTAATGATATTGTGGCCATTTCCTCGAAACCAAGAGTATGCTAAAAAAGTTAAACCTGGTTATGTGATGACTT 
GATCGAAGTATAGAATTTGCAGCTTTAAAAAATAGTTTTAGAATGCAACTCTTGGCAATTGATCATTTGGTAGTT 
TCTCTGTCCATGAGCAACATTTTCTATCAAATAAGTTTCGTTGAAAAGTCAATATCAGTATTCTTATACATAAAG 
TATCy^GCCACAATTATAGTTAAATCCATAAGCGTTGTTGTTGTTGTTCCCTTTACATTTGTGATCAAACAATG 
ACGACAAATTAAAGTTCATGTTTTTTTTTTTTTTTCGTAATGTAAACAAATTGTTCAAATTCAAAACAACACCAC 
ACACAAAGTATCTATATCTAT6ATTGAAGATCATTGTTACAATATATTCACTCCCCTCGTACATGTACGGCACAA 

TGCTATTCCCATTCAATATGGTGTCATTGTTTTGCATTTTGTTTGGCTATGTAGGTTTGTATTTGTTCATTTGAT 
TAGTACACTCTATTGATCTAAATAAGAGAAGCAAAGTTGTGTAGGAATTAGTCGGTGTTACCTAACACATCGTGC 
AAAAGGAAGAACAGAAAAAGTTATATCCGAACATGCATTGTTTGTCTGCAAATCATGTAAATACATTGGGCCATG 
ATGAAAAAT6AAGAATAACTTCTGGTTAATGCAAAAAAAAAAAATAAGTGTCTATATTATTAAAAATTAAGTAAT 
TGTTCTATATTATAAATATATATATATGCTTGTAGTTCGTTTTTAAATTTTTTCATCTTTCTTTTCAAGGAGGGT 
ATTAATTACATTTGTTTCTCCAAAAAATAATAAACAAATGGGTATTTGGCCTCTCTATTCCAAAACAAAGGCAAA 
TTTGGATTTATGACGAAGTGATTTACCATAATAATAGAAAACAAATGGCATTGGCAAAAGTAAAATACCAATACA 
CCCTAAAAGTGTACTTGCCCATTTAATTGTTAAATTGGTAAACATTTGTCTGGCAAAAAGTGGGAAAACAGCCCC 
AAATGCAGATCTAATAAATGTGTTACCAGCCAAGGCAGTGGCTGCATATAACAAGTAGCAATCAATAATATAATT 
GAAACATGGTAAGAAAATCAACATTAACCCATTACCAACAAATGCAGCACCAATGACGGGGACTATCCAATGGAC 
ATGTTGTGGGTAATTACCAGTCCAACCAAGCCAGAAAATACCAATAACAAATGTGAATCCACCAACCATCATGGG 
TTCTAATCTTTTTTCGGGGATGATTTTACCACCATTATCTTCCATGGCTTTAATGTATCTTTTTTCAAACAACAT 
AATCATACCACCACCAATCAAAATCCCAATCAACATGGCCAAATATGGTAATTCAGCTACACCTTGAACAAAATG 
ATATTCACCCAAGAAAATCAATGGAATAGCAGTTAAAAACAAATAAAGCATACCATAAATAAAAGCATTATAAAG 
ACTGACCAAAAACAAAATTGGTTCGGTGAAAAGCATTTTAAGTGGACGAGCAATATTATTTTCAACAATTTCTTT 
CATACTTAATTTCAATTCTTCATGTGGAGCATAAATCCCCCAATTACCTGTTCTTCTTCTTAATTCTTCAGCTCT 
ACGTGTTAAAA.TCAATGGATGATGAGTTTCTTGTAATAAGAATGTATTCATAAATAATGCCAAGGAACCAATAAT 
CCCACAGAAATATGAAGTCCATCTCCAACCCAAAGCACTATTTTTCACAGTGAATGCTCCCAAAATTGGTGCAAG 
CATAGGTCCACCAAACAATAACATGGAGAAAATGGCAATTGCCGTACCTCTATAACGATTATTAAACATATCGGC 
CATAACGGCAGGAGCCACAACCAATGGAGCAGCACCAATAAACCCAGCAAAGAAACGACAAATCATAATTGTTTG 
AATATCTTTAGCAGTTGCCACGGCAAATGAAAAACACACATAACCTAAACATGAAGGAACCATAACTAATTTTCT 
ACCAAATAATTCTGATAATGGACCATAAATAACTGGACCCGAAGCAAACCCAAAAACAAACAATGACGTGGTTAA 
AGTTGCTGGAGTCCAACCAATATGATAAATTTGCATTATATCAGCACTTGCTTGAGAAAACATTGCTGATCCCAT 
GGATACCGATAAGGCAGCAAGACCAACAGATGCACAATATAAAATTTTTTTCCAAGTTGGATAATTATGAGGATG 
ATCAGGATCATCGGGACCATCAAAGGCAACAACATAAGGATCTCGTGAACCAAGCATTGGAGGATATTCTTTACC 
TCCACCCATTGGTGGCAATGGTTTACTCGATTGAGATGCAGTACGTAATAAACTTTCAGTATTCATAATACTTCT 
GGTGGCTCTTCTCGATAATTCAGTATTTGATTCTATTCTACTCAATTCATCATCAGGAGGTAATTCACCACCAAC 
ATTAGCTTCATAATCTTTGACATTTTGTGCATTAAAACTATTAATTTCATTTTCTTCATCAGCAGTGTTACTACT 
GGATTCAACTGAATCAGTAGGTCCAACATAGCTTTGTACATTGACATTATTGTTATTAGTTATATGTTGTAATTC 
GTCATTAGAAACGGAAGTTGTAGTATTTTGAGTGATTGTTGCTTCAGGAGCAATATCGTTGTGATTGCTGTTGGT 
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ATTGTTATTCATTGTTCTATCAATTTAATAAAAAAGAACTAATGGATAATGAATTTTCCAATTGAATTTAGAAAG 
AAGAATAAAAAACCCCGAAGAATTTTTTTTTTTAAATTAATTACGACTATTCGTTTATATATATATATATATACT 
GTGGGTAAAGGAAAAAAACGGAAAAATAAAAAAATTCATTTTCTTACTGGGGGTTTATAATTCCTAAATAGAAGT 
AGTAGTAGCTGTTTTATTTTCCGTGCGATGGGCCGGCCGAAACAAGAAATTCCTTTTTTTGCTTCTGCTTTTGCT 
TTTGCTTTTGTTTTGTTTTCATCCTCGCTTGATTAAGTTAATGTTAATGTTAGGAATTAAAATTTTTTCTTTTCC 

AATTACTAGTAAGATGTTATTTCTTTTTATTTTATTTCATTCTACTTAGTTGTTCACTTTCTGTTATATAAATTG 
TTAGGTTGAGAGTCGGGTTAGTAGCAAAAAGGGCTGAGCTTCATCCTTCATACAATACACAAAATTACAAACCAC 
ACCGGAGATATTATTGAACATATTTTTCATATTAAATCCGAATAGATGAATTAGTAATCAGCATCATTATCACCT 
TTTGTTACCACACCAGTTTGATTTTGACAGTATATCCAAATACTTCTATTTCAACTGTTTCGGATAAACTCTAAA 
AGCATAAAACATACATCAAGGTTTTTGGAAAACTATTTGCACCAAAAGTTTAATCAACAATTGTAATTCTCAATT 
AACTATTAGTAATATCATCTAATAATATCATCTAAAGAAGAAAGCTATAACTAACCTAATTTTCATTGGTCCTTC 
TCCTTCTTTTATCTTATCAGACGTCAAGGTTTAGTGAAAAATTATGATTAAATAAGTTACAAATTATTCGTCAAC 
CAACCAACACGCATGCACACATCTAAACTAAACATCGGCTATTAATTTGCTTTTTTCAGTAATATCGGCAATTAA 
ATATTTGGCATATACACGACTAGCATTGTCATGTACAAAAATTAGTTTCTGTTTAATTTAGCTTGATATATTCAA 
GTCAAGATTTAATGTGTGATATATGATTTCCCCAAAGGGCTATGTCATTTGATGAAATTTTATTGGGGTCGGTGT 




CACAAAGTATATAACTCCAGACATTGTTTGTAATACCTCCGTAGTAATAATAGTAAAGAACCAACCAACCAGCCA 
ACCAACTAGAAAGTGACAGAAAACTTCACTCCAACAAAAAGGATGGAGTAACAATGAGATTCCCTCCCCCCCCAA 
AAAAAAAAGGTTAAAAGCCTACCTGGCTACTAACTTTAATAATACAAAGATTGCTTGTCACTTTATCCTGGAAAG 
ACTTTCTATATTTGGCTGTGGAGAAAGAAAAAAAGTAAAAATAAAGAAATGTCTAGCATTTAAATAACGTACATA 
CATATTTATATATATATATATCTAAAAAATCTAGAAAATCAATCAATCAATTAATTGTCTTAAATGAAATATAAA 
CTTTTTTGAAATAAAACGAACAAAAAAAATAATAAATAAATATAATTGTAGTCGTAATAGTAGTAGTAGTAGTAG 
TAATGTCATATATGTACAGTATAATGTGAATATCCCCATTTAAACAACTCTTTGTTTACTTGGTTCAAACGGAAG 
GGCCAAGGCAACAATCCCAATGACACCAACTAAAGCACCACAAATCCAAATTGGTACTGCCGATGAAGTATCAGA 
ATACCAAGCAATAATGGGGACCATTGCGGTAGAGATTCTTGTGAAAAACAAACATAAACAATTCCCAGTGGCTCT 
AGCAGCTGATGGCATAACTTCTGGGGTATAAGCATACATAACCCCATAATATATATACAAGGCACAATAAACTGC 
TGATGTTAATCCAACATTTTGAGCTCTGGTTCTCACGGCAGTATAACCAAATAATAATGCCATGGTAGTGACTCC 
ACCAATAAACAATACCCCCTTTCTACCTAAAACTGGTAATAAATATAATAATAACCCAGCAATAATGGGACCACC 
AACTGAACTCACATTAGAAATGACTAAATCTCGATATACTCCACTAGTGGTATCAGCAGAGATATTGGCACCACG 
AGTAGCTAAATATTCTGGTAAAAACGCTGAATATAATGGATAAGCAATACCTAAACAAGCCCATGAGAAAAACAA 

ACCAAAACTGAAATGTTTCCTATAGTCATCATTACTTTCAATTTCACCACATTCTAACAATTGTTCCAACGTTAG 
TGAACATTTACGATTGTATTTGTGGGCAATTTCTTGTAATACTTCAACTGCTTCAGCATCACGATTATTAGCCAC 
CAAGAATTTAGGAGTTTCTTTCAATCTCACCACTGTGAGTCTTAGTATGGCCATGGCCAAAACAATTGATCCATT 
AGTATAAAACACATATCTCCAACCACGATTGATATGAGATGGACAATAATCAGCTGATTCACAACTATTATTTGG 
TAAAAATGCATAAGCTAATGCAACAGCAATAGTTTGACCAATCCCCCAAAAGAATGCGAAAAAAGTTAATAACCA 
TTGATCTTTATGAGGTAAATATTCCAAAAAGACACAAGTATCCAAAACTAAATTCCCACCAGCAGCAAATGAACT 
TAATAATACAAATAAACAATAAGATGCCATATTGCCCATCATCCCCGTCATGATTGTGAAAATAGCACTTAATAA 
TAATGATAAATTGAAAGCTAATCGTCTACCAATTAAATCAGCTCCAAACCCCCATACTAATGCTCCTAAAATCAT 
CCCACCGGCATAACATTCATTACTAACGGGGAATTTATAACCAAATTGATAATTAATAAATGTACGGACACTACT 
TTCAAGATAAGTCAACATACAATCAGTACAATAACCCATACCATTCAAGAAAAATAATTTCAAATGATAAGGAGT 
AAACCCAATTTCATCAATGGCATCATTAATTAATTTCATTTTATTATGTAATATGGTATCATTAGCTTCTAAACC 
AACCATATCAAATTCCAGCGATGTGGAATCTTCTAAATAGTTTTCCTTATGAGAAATGAAATCCTTCTTATCATC 
ATTTCCATCATTGTTGATAGAATGGTTAGAGTGGTTTTGGTTTTGGTTTTGGTTTTGGTCCTCGCCCAAGTTTTG 
GTCTGGGGTAGTATTCTTTTCAAATAATGACATGATTAAGCAACTAAGTAATTAAGTGAATGAATAGCTGAATAT 
GTCAAAATTAAAAGAAAAAATGAAAAAGAAAGGTATAAGTAATATAAATAGGAACTTTTGATAGTTGAAAAAAGG 
AAAAAAGGAA/WiAAATCAGGGGGAAAAAGGGAT^AAAACCGAAGAGTTAAATAATTAATTCTTTGTTACTTGATT 
TTGGTTTTGTGGGAGTGAAAAAGAAGAAGAAAAAAAAAAAAATTTTTCTTGTTAGTATTTTAATTAACTATTGAC 
AAGAAAACTAAAATATGAAATATACTAATAAAGTACGAACCAACCAATTATTTGAAAAGCAATTATATATTGGTT 
AAAATTAAACTTTTGAATTGATTAGCAATCAATTAAAAATGAAAACCACCAATAAACTTTCAGGATCAGAACGAA 
AGAAAGAAAGATCACGAAAAAATTTTTCAGTATTAAAAATAATATTAATTCATTGATTCATACATTCATTCATTT 
GTACATGCATGAATGCACCATCCACCCACTCACTCACTCACTCACCGCACAAAAGTCTAAATTGGCAGAGAGTTG 
TGACTAAGTACTACATTCTCCACAAAATGTATAACCTTAACCATAACCAACAACAAGGAATTAAATATGTAGTTA 
TATTTCCTAGTATTATAAAACCTCTATAGTAGTTTTTTGAAAGACACAGATGGTTGGTTAGTTACAATTATCAAC 
AGTCTTAATCAAGTGTAAAATAGTACTTGCGAGAGAGGGGGGGGGGGGGGAAGAAGTTAGACAAGAAGTACAGCC 
TTTGGAATTATTATTATCATTTTTTTAATAACCTTCTCTCCCCTATACGGTTTAACCCACAAAATCATATCATTA 
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TTACATCGTACTAGTATACTTTATTTATGGGATGACAATTTGATTTTTTTTTGATCATGAAACAACGACAACAAT 
CAATCAATCAGTAGTTCCAAGAAATTCACAAAATCAAGAATCGTGCAACATGGTATAGTAACAAAAATTGACAAT 
AGCAACAATTGCAAAGCAAAGCAAAAAAAAAAAAGAACTGTCTTTCGTATTTAAAAGGCTATTGTTATTCAAAGG 
TAATCTTTTTGGATATTATATCTTGTTAAAAAGGAAATTAACCCCAAGTTTTCACCACCACCACAAAGATTTAGT 
TCATGGGTCCAAATTTATTATTATCTAGAAGAAGAGTGATTTTGTGGGGGGGGGGGGAGAAAATTATGGTAGAAG 

ATGACCATTTGTGGTAGTAGCCAGTTCTTAGGGAGGAGGGGAGCGGTGTGACAAGAAATGAATTTTTGGGCGACT 
GTACGCCGGGAAGTGCCGAGACTTTCCTTTCTTTACTTCACTTTACCTCCCATTCGCATATGCAATAAGATAAAA 
TATAACACTTTAAGAAATCGATTTGACAATCTGTCTAGATCAGACCAAGAGAATTAACAAAATGTCCTTGTTACT 
GTTCTAACACTACTCTGTTAGCCACATGAGTAAGATACACCTTTACTTTATGTGTATTTGGCTAATTAGTGTAGA 
CCCTGAACCATTTTTTTTTTTCGGTGATTTTTTGTAGATATTTCTCCTATAAAAAAAAAATGTCTTGGTATTTCA 
TTGCTGATAAATATTATTGCCATAGAATAGAAACTTATCTAGCCAATAAGATTAAGCTACTATAGCGTTGAGGGT 
TGGCTTAACCCCCTCACAGAAACTATAGAAGTTTTAAAATTAAACTTTTATTTTAAATCTGTGGCTAGTGTTGTG 
GTAAAGTACCTTGACTATTGAAATGAGTCTACATTTTGAAACACTGTGCTGTGATGTGATGGATTTTTGTATATT 
TATGAATACAACCAGGTATAAATATATATATATATAAAACACAAACAAACACTATTCATAATCATCGATATATTT 
TTGTCTCATTTCCATTACTTTAGTAAATAATGAATTTTTTGAATCACCACTATCTAAACGAATAATTATATCATC 
AACATCCCAATTTTTCGATAAATAAATTTCAATTTGTTCATTAATTTGAATTAATTTATTATATAAATTCAAATT 
TTGATTAATTAAATCAGGAGTTAATTTAGGAATTTTCGAATTTTGTAATAAAAATTCACCACCGGTATTATTAAA 
AATATTAATAATTAAAGAAATATAATTTAATAATTGATTTATTGCTGGACCAAATTTCATATTTAATTCTGATAA 
ATTAATTGGATCAACACATAAATCTTTAGTTTTAGAACGTAAATGATATTTTATAGGATTAGTTTCAATTTCATG 
ACATAAATTATATAACCAATCCAATTCAATATTTGTTGTTGTAGGAATCAATTTTGAAAATTCCCAATCGGCCAA 
AATATCAATACTTTTACGGATTAATGAATATTTCGAAGTACCACTAGGATATCGATCATATACATTTAATTTCAA 
TTCTTCCATTGGATCAGGGAAATTATCAAAACATTTTTTCAATTCATCATCAATTTTAATATTAGGTACATCCAA 
TTTATATAAAATCCCCTTTATATTCCCCCAATGTACACAACTTTTCAAAGCTACTAATACATCATGGGATAATAA 
TGCCTCTTCTCCATAATAAGATTCAATGAAATATTTCATATAATAACCTTCTAATTTTGTTCCAATATGATGATC 
AGTATGTAAAAAATTCy^TTTTGAAGCAATCATTAAATTAACCCCCCATTCAATATGATGATTTTCAATAGGATG 
ACATTGAATATAATCATCAGCTAAATCTTTTAAATCTCTTGGATCATATTTAGCATTTTTAAAATGAATAATTGA 
AGAATTTTCAACTTCATACCATTTATTTTTCTCTAATTCTAATGCTAAACTTAATATTGTACAACAAAATGATGG 
GAATTGTTGTAAAATTTCTCCTTCACCAATATTATATAATATAGTAAA.TGCTGAATAAAATGATAATTTTTCATT 
TAAATCTTCAGGATAAATAATTAAATGTTTATCTTCTTGACGAATCCTTTGGAATGTATTATTAACAAATCGATA 
TTTCCTACCCTTTTTATTATATTCAACTTTTTGTAAATTATCAATTTGATGTAAAATATGATCTGAAAATGTAAT 
TAATGCATCTGATGTCGACATTAACGTGGTAGGGTGAGTTGTTGTAGGGGTAGCCATAACTGTGGGGGTAGCAGT 
TGCAGTAGTCATATCTCACTAACAAGCTAAGCTAGTTGAAAGAGTTTAACCAGATCAAGGGTAGTAGTAGTAGTT 
TATTAATAAATTGATGTGTGTCAATTTTTTTTTTTTTTGGGTTTGTTTTTGTTTTTGATTTTGATTCCAGGGTCA 
GGCAGTCAGTTAGTTAATTGTCGTGTTAGAGAATAGAATTTAGACGAGCAAAAAATAAAGAAGAACTTGACACCA 
TCCCGTCCGCGTCTAAAACAAAAAAAAAAAAAGAATACTCGGAAAGAATAATACTTCTTCAGTCTATATCTATAC 
CAAGTACCAAACAACATCTCTTCCTACGTATTATGATATACACATAAGTATAGTATATATTGAACAATATTGATA 
CATAAAAACATAATAAACACACAAAACTTTTAAACTTTTTCTAATAGTACATAACTGGGACAAAAAAAAAACAAG 
TCTAATAACTCCACAACTCCCATCATTCTTCTAACTTGTATTGGGGAAAACAATAATCTAGCTAATAATTCCTTT 
TAATGGTCATTCGCATAACCGCCCTATCATTATAACATTTCTTCATCGATATTAAAACTAGAATCAATTTCATCT 
TCTAATTTTACAGTATCATCAGTCATTCCAAAATAGTTTTCGTGTTCTGGCACAAAACAATCGCGTTGTTGGTGA 
AATTGTTGATGCTGCTGCTGCTGTTGTTGTGGTTGTTGTTGTTGTTGTTGTTGTTGTCTATAACCATCCACAACG 
TACCCTTCAACTTCACTTTCTGGACTAATTATCAATCCACTCAAATTTCTATTCCCATTATGAGGTGTATGTATT 
ATATTATCTTGTCCAGCATTATGATATATTGATTGTGGAGTATTTGGAGTTTGATATAATTTTTCAATTGATTCC 
AGTTTAAATGAATAATCTTCTAAACTACAATCTTCAAATTTTGTTATTGTTTCATTAGTTTTAGGGTCAACAAAT 
TGTCTTAATGTACCCCAAGGAGTGATTTTTATTATACCACCATCGGGATGAATGAATTGTGGCCATTCAGTTTCC 
GAAGTAATTTGATCAGGTTTAGTTAAATTTTTCACTATACGTTCATCATCAATATAATGTTCATAATTGTTGGCA 
TTGGC ATTGGTATTGGTATC ATCATGAAAGGTTAAAC TGTTTTTCC GTTTATTATTATGAGGGAAAC AATTAGTA 
GTATTAGTACTAGAAGGAGCAGGTGATGGTAATCTATAAGCAACCATAGGTAACAGTTAATTTAATTGTTGTTAT 
GGGGTAGGAAGTGGGTATTAAAGTATTGAATAAACTAAAAGAAAAGAAAAAGAAAAGTAAGAAAGAAAGAAAGAT 
GTGAAAAAAAAAAAAAAGAGAGAGAGAGAGAGCGAAGATTAAAATTTTGTTCACTTTGTGTGGGAGGAAAGAAAA 
AGGAGTGTTGCAAGATTAAAAATTCTTCTTTAGTTAAGTAGTAGTAGTATTATCACCGCTGCTACCAAACGTATA 
CATTGTGTGTAGTAATATGTGTGCTGCGAATTTTAGAGTCTCAGAACTTGAAAAAAAAAAAGAAACAAGAAATTT 
CAAATTCCATCTGCTGATAGAAGACGAATTTACCACAAATATTATTAAACGCGTACTGACTAGTAGTATTTACTT 
AATATTCATTCAACTTATTGTATATGCAATGCTGGTAGTGTTTATTATTTGTTTAATTTTAATTTTGACGCGTGA 
TTATTGAACGGTACTCGTATTAATCAACTTTAGCCAGCCGCCCCCCCAATTATCTCAAGAAACTTCCCCATCTTA 
CCACCTAACTAACTAACGCGACCTGTAATTCGTGCACGACTTTTATTTTCTTTTTTCTTTGGTTTCAAACAACAG 
GCATGTACACATGTACACGACTAAATTTTAACACTCACACGACCATGAGCAAATTTCAAGTTTCCCTTCAATTTT 
ACAACCAATGGCATTAACGACAACTTGCAAATTCATATTAATCTATACTGGTTTTACCTATGTTATCTATTTAAC 
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CAGACATTAATCACTATCTTCATCAACACCAAAATCAGTTAACCCTTCTCCCATATCATTAATGAAATCTGAACG 
TTGAACATTCAATCTAGGATCTAATCTTCTTCTCAATTCTTGATAATTTCTAATACTACGTAGTTCTTCCTCGTC 
TTCCTCTTCCCTATCACGCTGATATCCTTGTTGTTGTAGCACATTAATTTCAATTTCTTTTTGTCTAATACCATC 
AGGAGGCCAAGGTAAATTCAATTGATCATCTTGTTTATAATCTTGGGAAATTTGTGGTTGATATCCATTACTCTT 
AGGTTTACCGAATGGTATTAACCACATATAAGGATAACCCAAAGCATTTACTAAATTCTTCCATATTCCTAAATT 
ATAAGGAAATATCAAATCATCAATAGTGAAATTTTGTGGCACTATTGTTGAATCTTCATTATTATTGGTTGCTAA 
ATTAATTAATTCAACATCCTCATCCCCATCATCATCATTATCGTTATAATTGACATTATTGGTGGTATTAGTCCA 
GGTGTTCAATTCAGGAAATGGTTTACCTTTATGTAATCTTCCATAATTGAATCGAATCAATCTCCATAATCGTTT 
ACTTGACCATTGAAGTTCTAATCTTTCCCATTCCCATATTTCTATTTGTGTCATCCCCTTACATATATTAATCAA 
ACATCGAATGAACAACACCAATATACTAGCAAAGACAAAAAAATTTAATGGAGTAATAGCAATTATGGCCACTAA 
TTCTGTCTTGTTGAATAAATAGTGTGGCATATTCAGATTTTCATAATAATTAATAATTAGTTTAATCAATTGAAT 
CATTAAATATCCTGTACCCCAAATGATCCATCCAAGAAATCTCATGAAATGAGGTAAATTATTATTTCCAACACA 
ATTCAATGTCCAAGGGCAATGATGATCCATTTGTAAAACACATTGTTGACAAATTTTACAATGATGACTTCTTGG 
TGGTTTATAATTATTACATTTCTTACAATACCTTATCCATTCACATCTATCTCCACTGATTGGTTCCTCCCTTAT 
TAGGGTTTCATCTTCTCTAGATTCTAGACCTAACCCATCAGAATCATCCTCGGTTTGTTCAATTCTTGTAGACGA 
CGCCAAAGATGGTTTATAATTTTTTGGGACTCGTCCGGGATTGGTATATATTGCCAATAAATAAGATATCCATAT 
CATAGTCACATAAAATTCATAAATCAATTGTTGTTTCATTGTTAAATGGTGTCGAAGAATAAAATAATGTGATCC 
ATAAGATAATGAAAAAATGATTATACAAGGAATAATCACTCCCAATATGGGCCATTTTAACTGTACTGCCATGAT 
TATTCAGTAAAAGTATTGTTTACCATCTAATTATGAAAACTATTCAACCTAGCAGTTGTTGTATAGATTGAACTG 
TGGTTGTACTAATAGTTATTTAGTTAATCTTTAGGAGAAAGTGAGAGAGAAATCAGAGAGAAATTGAATCAACGA 

CTTTTGTAATCATTACAACAATTCTTATATAACTAATATTTTATCTATATCATGGTATGTCAATTTGTTACAACT 
AAACACAATGCATTGCTCATGTATACTAACTGATTTATAGACTTCAATTGGTACAGGTTACGATTTATCCAACAG 
TGTTTTCTCACCAGGTATGTAATCAAATCAAATTAAATATTATTATTTTTTGCCCTATCCTGTTATTGCAGTATA 
CTAACTATATATAGATGGGAGAAATTTTCAAGTTGAATATGCCATGAAAGCCGTTGAAAATGGTGGTACATCAAT 
TGGTATTAAATGTAAAGATGGGATAGTATTGGCTGTGGAAAAAATCATTCAATCAAAATTATTAATCCCCAAGAA 

TGTTAATAGATGTCGTGATGAATGTCAATCATTCAAATCAATTTTCAAAACTATGATGCCAATATCTAATTTAAT 
GGATAGAATGGGTATTTATGTTCAAAATTATACTTGTTATAATTCAGTTCGTCCATTTGGTATAGTATCTATTAT 
TGGTGGAGTAGATAATGAAGATGGGGAACCATACTTGTATATGATTGAACCTAGTGGTAGTTATTGGGGGTATAA 
TGGTGCTGCCACTGGTAAAGGTCGACAAATTGCCAAATCAGAATTAGAAAAATTGAATTATGAAGAATTGACCTG 
TTTAGAAGCAATAAATCATGCTGCAAGAATTATTCATTTGAGTCATGAAGATAATAAAGATAAAGACTATGAATT 
GGAAATTTCTTGGTGTAGTAAAGAACACACTGGAGGTAAACATCAATTTATTTCTGATGATTTATTAGAACAAGC 
TAGAAAACTTGCTGAAGAAGAGGAAGAAGAAGAAGATGATGATGAAGAAGAAGAAGCTGGTGCTGATGATGAAGA 
AATGGCTCCATAATGTGAATATATAGGTTCAAATTTTGTTTTGAATGAAAACAAAAAAGAAAAGAGAGAATGAAT 
TATTATTAACTTACTAGATACAATTAAATAGAAATACAAACTATCAATTTGTTGTTTCAAAGTTGTTCCATGTTA 
ATTGTATGAGTGTAAGAAAGGGGGGGGGAGTGTGTATGTCGTGGTCCCCTTGAGCAAAAAAAAAAAAAAATATTT 
TCTGAACGTGTAAAAAAGTAAACAAATCAATTTGATAGTAAAAGAAAGAAGTTAACAACCAAGTCATACCTTACC 
AAATCAAACGTCTATATGTGGAATAGACAACTAATTTTTTATTTTGAAACATTTTTAAAACATTATTAGTACCTT 
GAAAGCTTTTTATTTTCCATGTCAAATTTATCAATTAATGAATCAAATGATAATTCAAATGTATCCATTTTACTG 
AATAAAAGTGGTGCTCAAAGTAGTACTAATAGTAGTCCTAATCTTATTGTTTTTAAACAACCTGAAGATTTATCA 
ATTCAATTACAACAACAACAACAAGGAACTCAAGAAGATACACCAGAAGAAGAAGAAGAAGAAGAAGAAGAGATG 
GAACAAATAACGCAATTGGAAGTTCAACAAGA2^AACCAACCAGACACTTTATCTTCTAGTCCATTTATTTCACGT 
CCGAATTCACCCCTTGATGATATAATTAGACCCCAAGGCACATCTTCACCATCATTGACTATTAGAGATTCTTAT 
TCTTCTCAAGTAGATATCAATATATCTAATTTACACAAGAGTTTGAATGAGATGAGATTATCAACTGATCCAGTT 
GACAACAACAACAATAACAACAAAGTCAACAAAAACAACCCTACCAATAGTGATATATCTAATGATGATATCATA 
ACCATCGATAATTTGACTCCAAGTAGAATACAACCAAAAAACATATCGCCATGGAGACAATTCCGCCCTACGTTA 
CGTGGTAGTCCAGAATCAACGCCACGGCTGTTGTTTCAAAATAAACCCAATTTGAAATTTAATAATGGTCTTAGT 
CCTACTAATGGTAGTAGAGATATGGTTACAAATAATATTGCTACAACAACCAAATCAAGAGAAGAAGAATTGAAT 
AAACGAATAGTTAATTATAAAATCCAATTAAAATTGATGAAGAATTTTTTACAAGAATTGATTGATAGAAATAAT 
CTTGATCCTCATGAATTTCACACATTATTAAGAAGAAACAATAACAACATCATGAATAACGAAAACAACCCATTA 
TCAACCTCATTGTCGCAAACTTCAACTTTAGAAATTCAACATCAAAATTTACAAATTGAACTAGATGAAGCACTT 
GAATTAAATAAACAATTGTACAACAAAATAGAAACTGCAAATAAGGAAATCAGTGATAAGGATTTGCAAATTTCT 
AATTATGAATCAAGAATCAATTTAATTAATTATTCTGTTGATGAATTAATTTATATTTTGATCAATGAATATGAT 
AAAAATAATTATTCCCACGGCGGCAGCAACACCACTAGCCCGGGTAAAGAAACTTTACAACAATCCATATCGGCA 
CAATTAGAAGTTAAATTGAATGTTTTGAAATTAGAATTGATGACTAGATTGGATCAACTGCATCAATATAATAAT 
AAACCACATGATTTATTTACTCCACCATACACATCATCTGAATATGGTGTTAGCACCAACAATGTCGCTAATAAG 
AATGATTTGGAAGGATATATTCATATTATCGAAGATTTGATTAAAACGGTTGATGAATTGGAATTAACTTGTGAA 
AATTACAAGGCAAATAAGAATGAATTACAAAATCAATTAGTTGAACAAATAAATGAATCGATTCGAATTAAAAAT 
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AATTTCCAAATTATGTCCAATAAATTTAATCAATTACGTCAATCATTGAGTGAGAAAGAAAATGACAAGAATCTA 
GATGAATTTAGTAAAAACAATCACCAGCAACAACAACAACAACAAATACAACAACTTGAGCAAAAATTGATTGAG 
TATGAAAAATGTATTACAATATTACAAGATGAATTAGATCAATACAAGCAACCTTCCGATACCACCAATACTACG 
AACAACAACAACAATAACAATAACAATAATAACAGATCGTCATATTCATCGTACAATAATCATCGCAATAGTTCA 
TTGAATGAATTGAATTTAGTGAATGATTATTTACAATTACAAACATCGTATAGTAGAATCAATGATGAATTGAAT 
CAGGTAAACAATGATTATAAGCTTTTGAATAGTTCAACACTGGAGAAAATCAACAATTTAACATCAAAATTACAA 
GAAAAATCAATTGAATTAAGAAATCAAATGGGGTTGAATAATAAATTACAAACAGAATTGAATTTATCATTAGAT 
AAACAACGGAAATATAATACTGAAAGGATACAAATGTCGTACACTGTTGATTCATTGCGGAAAGACAATGAGGCA 
TTACAATTGAAAGTTAATAAATTGACTGATCTAATGACAATTGATAGAACTAGAGCAGAGAGTAATTCCCAATCT 
ACAGCCACATCAACATCAACACCAACTCCACAAACGGCTCCAACTCCAGCCCCATCAGCACTAGCAACCGTAGCA 
CGAACTGCCTCAACGACATCATCTTCAACAACAACGGTAAATACTAATACCAAGACAACAAACGAAAACAACAAT 
AGCAGTGCTAATATTGAATTGGGAGTGAAGAAAATCTCTATTTTAGAATATCAATACAAAGATTTATTATTATAT 
GATACTAATCAATTCAAAAGATTAATTGAAAGTTATAATAAAATAGCTGAT6ATAAATCTTTATATGATCCGAAA 
ATGAAATATGAAAAATTATTAAATCATATAACTGATATTAATAATAGTAATGGGATGGGGAAAAATATTGATATT 
ATTGAAAATATTACTTATATTAGAGATAAACATAAATCAATATTTGAATATTTTATAAGAGCCACCGATATATTA 
ATCAATGATCATATCAAATTGTTATTAAAAGAAAATGATGATTCAATTAAAGTTAAATATACTAAATTAAATGAT 
AAATTGAATAAATTGATTAAAGAAAATGAATCATTGAAATCGGAATTAGAATTTATGAATCAACAACAACAACAA 
CAAAATCAAAATCAAAATACTAATGTTGATGGAGATGATTACGGTAATACTAGTACTAATAACGATCCATTATCT 
AAATTAAGAATGAATGATTTAAGAAATAT^TGGAAAGCAGAAAGAGAACGAAGAATTTTAGAAGATCAAGAAGCC 
AAAATU^GATTTAAAGAACTAGAATTGGAAATTCAACGATTGAATGAAGTTATTGGTAATAATAATAATAATAAT 
AATAATAATAATAAACAAACTACAAATGATAACAACTAAAGGAATCAAGGTCCTATTTTCACCCCGACAAAGATA 
TTTTAAAGTGAAAACCTACCTATATTAACTTGTATTTGAAAGATTCTTGATATTCAATGATATTGCCTCTCTATG 
TATTTGTATTTTTTCTACTATTATGAGTTGAAATTGATAGTATTTATATATGCTTCTATATTTATTAAATGAAAA 

TCAAAAGTCGTGTCTGATTGATTTGACCACAAGACACGCACACGCACACACACATAAAAAAAAAAATTTTGTACG 
TAGA6TGAAAAATTTTCCTGTCTCTTTTTTTTTTATTGTTTTTGGCTTTTTCAAGTTCATCAACATAGATCATAC 
TTTTAAGTAACAACAACAACAACAATAACAACAAATCATTTTGAAGATGTCAATTAACGAGGAAGATTATCTTCA 
ACTTGAAAAGGAAATCAAATTAGATGACATTGATTTTTCTGATTTAGAAGAAAAATATGAAGTTAATATTGGATT 
AGATAATTATATTATTGTTGATGGAGCTCCAATTGCACCAGAAGCTAAAGTTCCAGTTTTAATTAAAGTTTTACG 
GAAATTATTTTCTCAAGTTGGGGAAATTGTTGAAGGAGATGAAGGAATTTATATGCCATTAGAAAATGGTAAATC 
TAAAGGATATCTTTTCATTCAATTTAAATCAACAGAACTGGCCGATTTAGCCATTAAAAAATTACATGGGAAAAA 
ATTGGATCAAAATCATCGATTATTAGTTAATAAATTATCTGATATGGAAAAATATGGTGTTGATGGAGCTGTTAA 
TGAAGAATTCATTGAACCAGAAATTGAACCATTTCAAAGTCATGGATATTTGAAATCTTGGTTACAAGATGAACA 
AGGTAGAGATCAAATGGTTTTACATTTTAGTGAAACGGTAGGAGTTTATTGGAATAAAAAATCTGCTGATCCAGA 
ACCAGTCATTGAACCAAGAAAAGGGTTTACTTCTAAATATGCTAAATTTTCACCAAAAGGGACATATTTATTTTC 
AATTCATCCTCAAGGTATTCAATCATGGGGTGGAGCTAATTTCAATAGTATTAAAAGATTTTTCCATCAACAAGT 
TAGATTAGTTGATTTTTCTCCAAATGAAAAGTTTATGGTTACTTTATCACCTATTCCAATTAGTTTACCCGATTC 
AACGGTTGATCGTGCTCAATTCCCATTTGGTCCTGAAAGTGAAGGTCATAAATTGGTCATTTGGAATATGATTAC 
TGGTGAACCAGTCAGAACATTTGCTTTACCACCTCATTTAGAAGGACAAAAGGAAATGCCGTGGCCATTAGTTAA 
ATGGTCTTATGATGATAAATATTGTGCTCGTCAAGGACCAGATGCTTTAGCCATTTATGAAACTGAATCCAATTT 
CCAATTATTAGATAAAAAATTGGTTAAAGTTGATGGTATTCAAGATTTCGAATGGGCTCCAGCTGGGGTTAAACT 
TCATAATAGTAAAGCTGTTGATG6TAAACATGTTTTGAGTTATTGGACTCCAGAAAGTACTAATCAAACCGCTAG 
AGTTGCCTTGATGCAAATTCCTTCGAGAGAAATTTTACGTACTGTCAATTTATTCCAAGTTAGTGATTGTAAAAT 
GCATTGGCAATCTAATGGGAAATTATTATGTGTTT^AAGTTGATCGTCATACAAAATCAGGTAAAACTATTTTCTC 
CAATTTGGAATTTTTCAAAACTAATGAAAGAGATATCCCAGTTGAAAAATTAGAATTAAAAGATGTGGTGGTTAA 
TTTTGCTTGGGAACCAAATACTGAAAGATTTATTACTATTAGTAGATTAGATGATGGTAATCCGAATCCTGCTAT 
TCCAAAAAATACCATTTCATTCTATGCACCAGAAGTTACCAAAGGTGGAGTTAATCACAATCTGAAAAAGAAAGG 
TGGTGCCGCCATTGCTGCTGCTGTTGCTGCTGCTGCTATTAATAATCAACTGTCAACTAAATATAAGGCATACAC 
CAAAATCGAAAACAAACACTCAAACACTATTTTCTGGTCACCAAAGGGAAGATATGTTGTTGTTGCTACTATTTC 
AAGAACTTCTGGTGAATTGGAATTTTTCGATGTTTCATTTGATGATGAAACTAATAAAAAATCATTACCTGCTAA 
TGTCAAATTATTAAAGACCGATAAATTTTCTGGAATGACCAATATTTCTTGGGATCCATCAGGTAGATTTGTTGC 
TGCTTGGTCAACTTCTTGGTTACATGCCATTGAAAATGGTTATAGACTTTATGAATTCACTGGTAATTTATTAAG 
AGATGATTCAATTGATCAATTCAAAGATTTTGTTTGGAGACCAAGACCACCATCTTTATTGACCAATAGTGATAA 
AAAGAAGGTCAGATCCAATTTACGTGAATATAGTGCACAATTTGAAGAAGCTGATGCTATGGAAGCTGATGCTGC 
TGTTAAAGAAATCATTTTGGCTCGTAGAAAGGCTTTGGAAGAATGGAGAAAGTACCGTGCCAAACATATTAGTAA 
ACAAGGTAATTCCAAGAACGAAGTTCAAGCAGAAATTATTGAAGAAATTAAAGAAGAGATTATTGAAGAAAAAGA 
AGAAATTGTTGAATAAACGAATTACCGACAAAAGAAAGTTTTTTAATCCATAGTTATAATAGTACTTATATATAT 
ATATGTATATATATTATTATTATTATTTACATGTATCATTTATAAATTCTATACTTTTTTGGTACGTAATT6TAA 
TCCATGCCATTTTTTAATTTCATCTTTTAAAATTTCATTAACTAATCGATGTTGTTTAATCATAGTTAATCCTTT 
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GAATTTTTCACTTTCAATAAATATTGAAAACATCGATCCACAACCTCCTGATACATCTTTAATTTTTAAATTCAC 
TGGATTCAATTCTTGTTGTAAAATATTATAAATTTTCAGTTCATATTCATCCATTGGTTCTGATTCTTCTTGAGG 
AGTCGAATAGTTACGTTTCGATGACAAAAACGGCGATATGGTTCTTTGATTAATACTGCTGTTATACTTGTAGAT 
ATTACTCAAACGAATATTTCTTATTATATTATTTCTAATCATGATGGCAATAAAAAACTGAATAGGTAAATTGAG 
AATAAATGGAAAGAGTTATTGGTTATCTCTTCATCGATTCATGCAAAAAGTTTTATTGATTCTGAATTCAATTGA 

AATCTTCTTAAATAAAACAGTTGCGAATGGAAATGACTTGATTCAATGCAACATATAATTAATAGTGTTGATATA 
TAACTTAATGGACAATGGCATGGAACAGAACATATCTACTTAACTGTCAGTGGGGTGTAATTGATTTGGAAACTA 
CCTCATGAAAGAGTTAGAAGTAATTTTGATAACTCATAGGACAAGAACAACAGTGGTGTCCAATAAGACACGATA 
TTTATTTATCCAACCTAATGAATAATTAACTTATGGACTGGTGCTCCTTTTATTGAAAAGTCCATTTTGGGACAG 
TGATAAGCCAATGTCATAAAACAGTGAGG6AATTTTACATTGTATGGTTTAAAGCCAGACATATATTATCATCAT 
CGGTAAATAAATCACCGAGACCAACAAAAAAA7WVCTCCCCAGAAAACAAATATAATAGTTAACGTCCTTATTGT 
TTGAATTCAAAAGTATATGTTTATTAACAATCATGCCTCCTATTTCCGACATTAATGTTATAGTAAATTATCTTT 
CCTAGCCAAAATTCTTTAACCCCACAAACACAAATAATTATGAACCCGATGATCGAGAAGAAAAGTGATTGTTTT 
ATTTCCCGCATCAATTAAAAGTCATGTAAAATTCAAAGATAATTTATTGATCAATTACTTGAAAGATCGATCTCG 
AGACAGGGAGAACCATTCATTGATGACCAGTTATATTGGTATTACTGATGCCAAO^GCCATTCTGAACTGAAG 
CCCCGAAACAAGGGTCACACGAAATATGTATATTTCTTTGAAAGAAGGGACGAGATATTTATGCTTAAGAATGAG 
ATAGAGGAAAACAAATAAGCGATTAAATGTAAAACTGATGAACCATAACCCCAAGTAGCATAAGGATATGTATAG 
AAAAAAGCCTACAATTACTGATCAGGTGTAGATTAAGCCACTATGTATTAAGAGCAAACTGATTAAATATGATCA 
ATCTAAACAGTAGCTCATCCATCCTTAAAGACTACTCTCGGTTGAAAATACCGATTGATCACAATGCATCGTTTC 
CGAAAACCGGTTTCTTTTTTTTTAAAAAAAAAAAAAAGATTTAAAGCAAACACATAATATATGGCGGATTAGAAA 
ATTTATCTCCGAAGAAAACTCTTTGCACGGGGATACTAAAAAAAAAAACGGCTCGGAGATATTATCAAGACGGTT 
AAATTCATTGGCACAAAAAAAAAAAGCGCATACTTATTATTTGTCAATCATTCCCAATAAGGAAAGACCGAAAAA 
TTCAATTCTACCATTTAATACTTTTCAAAATGATGAAAGAAATAGTCCATACAATCAAATCACATAGGTCAAATT 
ATCCTAAAGTCTTTTTATTTAAGATAAGCAGTTGATTTAAAAGGTTTCCTCAAGTATGTAGTCCGCACTATTCTT 
TTTTTCTTTCTTTTTTTGGTTTCATCGTCCGTCGTCGTCGTCGTCATCGCCACAAAAAAAAAAGGCACTAAACTC 
AATGCAAATTAAGTCTAACTCTACATTAGGAATCTTTTTTTTTAACGTTTGACTCAATTAGTATTCTTTTACAAA 
TATAGGGAAATACGAAAGGTGTAACTGAGCAAAAAACAGATATATGTAGGGGAATGGGGGGGTGGGGGAAAGGAC 
GGATGTTGTTTCAATAGTTAGTCCAACACCAATCAAATAATTTGATATGTCAAACCCAGAGATACATGTATTCTA 
ATAAAGTTAATTCAACAAATATGAAAAAAAAGAAGTACTACTGTAAAAATTATATACGGATGTATGTGGATTAGT 
TTACGTCAGATCCAAAAGATCATTTATTTAGTAAGGTTATAAAAAGTAGAAAAAGTAATTTTATAATTGCTGTTG 
AAGATCAAATTTGCTTTTTTTGTTTGATTTGCGCGTTTCTAAAATCAAGTGGCTCAACAACATCAACAACATCAA 
CAACAGCAACAAACAACAAACAACAGCCACAACACAAAGAAGAATATTGAGCAACAGAGCAGAACAAAGTTGAAC 
AGGTCAAAACTCAACTAAACCAAACTGAATCAAAAATTGATATCATTTGAAAGGAGGAGGGAGGAGCGAGATGTG 
TAGTAATGGAAAGGGTGGAACAGCTATATAAACTAAATCCACATCTATATACATATATACATACATGTATAGCTC 
CTAAAGTTCTAGAAGAGAATCTAAATTCCAAATTTTAATGAACTATTTTATCAAATTAATCACAAAACACCGATA 
GCAATGGAATTCCATTTGCTATTACATAACTCCTCAAGCATAAGCATAAGCATGTATGTATACATACTTCCCTGG 
AATATAGATTATGTAATAAATTATAAAATCTCTTTGGTGTGAAAAAAGAAAGAGAAGGAATTACCTAGAACAATT 
TATCCTAAGATAAGAGTTTATAATGTGTTGATGATTGATTAATAGTTCAACAAAAAAAGGAATCTACAAGACATC 
AATTGTAGAGATTTATTTATATGAGTCATACTAAACAGTACTAATTAATAATAGTGAAAGAAAAATGATGGATTA 
AAAATTTTTTGGATAGATCTACACACGGCTAATTATAGAGATGGTGATGGTGTACGCATATAACGGATATTTACT 
CGATTGGGATATTATGTTTTTGTGTCCGTGTGTATGTGTGTATTAGTCATCGGATATTTGGACTCCAATTAAAAA 
AAAAAAAAAAAATCCTAAGCAAATTACACAAACATAACAATCGACCCTCTCTTATTTAATTATAAAAACTGAAAA 
GGAGAAAATGATGTAATTGATAGATAAAATCTATAATAAATACAAACAGCTTTGAAAGTGGTGGTGGTGGTGGTG 
GTGGTGGTAGTGATATCTATAGAACTAACTTGATATTATCATAAACCTTACAGTTTTAGTACTACCACGTGGATT 
TTTAAAATCTCAATAGTTTCTATAGTGGTGGTATACCACTACTACGACTGTGGATTCACTCAGAGTAATTCTACT 
AATTGATGATAGTTGTTGATAATGTTTAGTGGTACTAGAATCATATGTGATCTATTTAAAGGAGGGGAAGGCGAG 
TGAGTGAGTGAGTGAGTGAGCGAGTGAGTAAAGTCTATTTTTGATAAAAAAATAACATCCAATAATAACTTAAAT 
TTTGATAAAACATATCTTAGTTAGTATCAATTTAGATTATTAGTCAGTATAGCCTCCTTCTCTTCCCACCTTTCT 
TTGTACTAACTTTTACACTTTTATAAGTTATACGTAACTTTAAAAACTCAATTCAATAAATAACATTTATCGAAT 
GTTCAAAAAAAATAAATAAATAAATAAATAAATAAATACTGCAAACCTTATTCTTTTGTTTCAATGGAACAAACA 
AATTTTTGAGGAAAATTAAATTATAATTTATGGGATGATTTTAATGGAATGATTTATATTGAAATTTTAAATTGT 
AATATTTTCAACATGGCGATCCGTTAAAGAACTTTTGACAGGGTTATCTACCAAAAACAGTAAAAAAAAAAAAAA 
TTAACCGACCAGACCATACAGTAAGAACTACAAACATGTAATATAACTCTACTAGTAGTATTTTAATTATTGCTA 
TGAAGTAATAATAATAATAATATTTCATTGATTATAATATGTCTAGACAAGATGAATCAAACAGACAACTCAAGA 
TTCAAAACTAAGGGTTTTTGATTGCAAAAGAAGAAGAAGAAGAAAAAAAAAAACAAAAAAGTATACAAACCCAAC 
AGCAATCAAAATATAACAAAAAAAAAAAAGAATAGCGTATATCCTTATTATTATTCATTGTAACGACTGTGGTAG 
TGGTGGTGAGTTCAAACTTCACTTTAGTTGCGTTTGACGTCACAATCTAAAAAAAAAATAAAAATTAAAATCTAT 
GTTAGATGAGAAATTACTGCTTGATCAAACATCAAAAAGTTAGACATTTGGATATTTTCTCTAACGTTTAAGAA.T 
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ATATAGATCTACCTGTAGAGGGTGGATTTTTGTCAATTAGTCTTTATAAGATACCAAGATGAAGTGTATTAATCA 
CGAAACAACCAATCTTGATTAGTTAATTAGTCTCGGAAAAATAGACGTTCCGCGTAGTTTTTCAGGAAAGGGAAC 
CAAAAAAGAAGTTAATGCAAAGTTAGACAACGAAACGAGATACGTAGAAAAAAAAAAAAAATAATTTGGAATTTA 
CGGATAATCGGTTATACATTCATCTTGAGGAACAATGTACGATAATTTGCTCTATCACCTGTCATAAAACGACTT 
TAGTGGTTGTTGTTGTTGTTGTTGTTGCTGGTTGGATTTGGTCTGGTTGTATAGTTAACTATAAACGATGAAACC 
AAGAAGAAGAAGAAGAAGGTGTGCAGAATAGAGTTTAATGGAAACAAACCAAATCATATCATATCATTTGATATT 
ACTAGATCCAATCTAATTGCTATTCTCAACTCAACTAAACCAAATTTAGACAGAATATGGAAATATGACACCATC 
TCTCTCTAAAAAAAAAACGGAGAACATTCTTAGAACAATTCTCCTAACGCTTGATTACGCGCGTTGTCGTCGTCC 

ATTGCTGTCAAAAAGCATAGACAAAGAATAGATAAACAAAATTTGTCTGTAATACATACTATTGTGGGAACCATT 
ACATAACCATTCCATTTAGGTCTGTAGGTTTGAAACATATCAGACTTAAATTCGTAGTTGTAAAATAATACTAAA 
AAGTAATAACAATAACAATAACAATAACAACAACAATAACAATCATCTGATTTGAATTGGATGATTTCAATTATA 
GAACAAGGAGACAAAATAAGACAACCTAGTAATAGTTAATTGGTAAATAACATGAAGAATTAAAACTTTAATAAA 
TATGAATAAATAACTCGGGGGAAGAGGAAGACAAGTGAGGTGGAACCGAAATAGAAGAAGAAAAAGAAGAAGAAG 
AAGAATATTTGCCGGATATAAAAATTGATTGGCACAATAATTGATTGATTGATTGATTGATTAGTCAGTTTGAAA 
TTTTAATCTCTTAGACAAAATTGCTCACTTTCTCACTCTTTGGAGTGTGTCTCTAATATCCGTGTCCGACGTAAT 
GAGTAAGCAACAGACATACATACTTACATACACACGCACACGGATATTATGCTTTTAACCCATTATGCATATACA 
ATGAGTTCTTTTCTTTTCTTTTCTTTTTTTTTTTTTTTTTTCTCTTAGCAAAAGAAAGAAAAAATAATAAATTTG 
GGGCAGTCTAGATCCGTCCGTTTTTTTTTTGTATTTTTGCTGTCACACACTCTTTTTCTCTTTCTCTCTTTAATA 
CTTACAGCCGATATTACTCACTCACTCACTCACTTACTCATATTCACCCGCAAAAAAAAAAAAAAAAAACAACTT 
AAACTAAATAACTAAACAACTAAACACAGACAACTCTTACTAATGGTGTTGCCAATTATAAATATTTGATTAAAT 
TCCTTCTTTTTTATTTTGGGATTTTTTACAACAATTACCCTCTTTTTTCAAATATCCAAATCTAAATCTAAATCT 
TTTAGATTATTAACCTCTTTTATTAACTTTACTTTACTTTATTCACACATTGACTCCACTACTACTACTACTACT 
ATCACCACTTCTGCAATTATGTCGCTGCTGCAACCTCAAATGTCTTTTGCTCAAACTTATATATTAGCCAGCAAA 
GTTAGATCCAAATTAACTAGAGAAGCTCAATCTCCTAAATCTTCATTAAGAAATTTGGTGGTTCAAGCTAATATG 
TTGGATAATATTATGGATTATATTAGTGATGAAACTAAAA6AAGAACTAGTGAAAAATTAACTTCCAAAACCAAC 
ACCCAGAAGAGTTCTAGTGGGTACCTTAGTCCT6AATCTTCAATGGTTCAATTTGCTCCAACTCCAGTTAGACAA 
GCTTATAAAACTTCAATTACTGAATATGAAATTGATAGTGATTCATCCGATGATGATGAAGAAGAAGAAGAAGAA 
GATCATGAAGATGATAATGAAGACGATTACTTTTATGAAGATGGTCAAAATGATTACGATGATCTTGATGATTAT 
GAAGATTCTGTTGTTATGGAACAAGATGAATTAGCTGCCATTAAAGGTGTTTACTACGAAGAAGATCAAGAAGAA 
GAAGAAGAAGACAATTTATCTGAAACTTCATCAATTTATTCTAATTCATCAGATTCTGATTTAGATTCTGATTCT 
GATGAATATTATATTTATTCTGATTCCGATGAAATCATTGAAGAAAATAATATTGCCATAGAAGCTACTATTCCT 
AGAAATTTCAAGAGTTTATCGATTGTCCCACCACCATCATCAACAACATCATCAACAACATCAACAACACAGTCG 
CCATTGCCATCAATTGTACGTTCTAATTCTACCCCAATCACCATAACATCATTGCATACAATTGATGAACAACAA 
GAAATTGAAGAAGAAAAACAACCAGAATTGTTATTACATGAAAATAATCAAACTATAGATTGGAAATTGAAAAAT 
CATAATCATCCACAAAGTTTATATAAAAATCAAAACATTTCTTTAGATCAATTTTTTTAAAGAAAAGATTGACTG 
ACACGATATGGACAGGCTTATGATTACGATTACGATTTACAACTTGTTGATTGATGATTACGACAATTAATGTTT 
rp,pTTTTTTTTTTTACTTTCGATGTTTATTTATTTATTATTTCGTTTTCGTTTTTTTTTTAATTTTTTTTTTTTAT 
TTCTACGGTTTTATTTCAATTCTTTTAGCAATAGTTTTACCCATTTACCCATTTTATAGAATTTTATACAATAAT 
TAACGTTATTTTTTATTATTAGACTTTTGTAAATCATTAGAGAGGGGGGGGAGAAGAGAAAGTATATACTGTGTT 
AATGTAAAATATGGGGTCGCCATAAAATGAACAGATGAGATTATAAAGAGAAGTTTTGATAAAACAAGAATTTAT 
ACGTTAGAGCAAGAAGATTTTGGGGGAAGAATCGGAAAAAAAAAAAAAAGAGAAAAATTCAGTCCTTTATGCATG 
CGTGCGATGAATGGATGGATGGATGGATATGGGTGGGGATCGGTAATTCAACAGCCGGACCGAAATTAATCCATC 
TGGGGCAGAGACAGAGAGATCATGGAGTTTGAAATTCGGGAATTGGAAATTCGGAAATTAGTAATTAATAAATAT 




CGACAAGCAAAAAAAAAAGAAAAGCTGGTCATTTTGTATGTTGTTGTTGTTGTTGTTGTTGTTATTACAAGGTTA 
ATCTAGATTGACATAGCCACAATCCCTATCTCTCCCATATTATTATAAAATATTTCTTGGGTGTTCTGGTACGAT 



CTTCCTTCCTTCTTCTAAGCTAAAAAAATATACTGGTCATCATCATCAAATGTATGTCAAGAAAATCAAAAATCG 
ACACAAAAAAACATAAAATATTCGAGTACAAAAATAAGTTATCCCACATAAGTAGAATTGAGCATGTATGCATAA 
GTGGTGATGGTGGTGGTGGTGTAGTGTTTTCTTGTAAGTGGGGATAGATAGATAGAGAAGTGGCTGAATAGTTAT 
TGTTGTTGTTGATGTTGTTGTTGTTACAGATACATTATTTGATGACTCATCTCCGTGGTATTGTCAACAATTCAA 
TTCAATTCAATGCAATTGCAATTACATTTCAAATTCAACTTGCATTTACGATAGTACGATTAGAAACATTTCTTG 
TTAATAAAATAAGATTGACAGGTTAACAAACAAACGGGGTGATAGCACATTCGATGGAAATTATTAGAGAGAGAG 
AAAAAAAAATATAAAGACAGAAAGAAAGAAATGTCTCCAAGACAAGACAAGACAAGACAAGATAACAAAAACAAT 
TACTTACATTATGATGAACCATGTATTAACCCACAGAGGTAGTTTAATTTCCATCCATCAAGATTAGCAAATTAC 
GGATAATAAGAGTAAATTGTAAAATAAACAGCAAGTATCAAAATGAGTCAATGAATTTTGACAAGACTTTTTTAT 
CCATCCAAATGACAATATTTTTTTTTTTTAAACAAATCTTGTCTATCACGACGTTTTTAATTTCTTGATTTAACA 
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ATTATTCATTCATCCCAACAACAACTTTGCTCTTCTTAAAATCTAAATATAGAATAGCTGTTTTCCTTTTCTTTT 
CCTTTTCCTTTTCCTTTCCTTTCCTTTCCTTAAAATGGTGGGAAATATTCTTAATTTTGTGTACGCTTCATTAGA 
TTAGATTTGACACTTTTATTTTCTTATTTTACCCCGTTGCATTTTATATCCCAACACACACACTCTCTCCACACA 
TTCAACTCCACAAATCAAGTCAATAAATTTTAAATCTGTCGATTTAATTCATGCACCCAACTGAATCATATTTAT 
CTGTAGTTGAAGGCTCATTTATCTGATAATGAAGCCAAAGCCACATAGATTTTGCATGATCATAATCTTACAGTA 
AGATATTTATTCTTGGTTGATAATCATACATACATACATACATACATACAACAAATACCAGAATTGTTTATTAGA 
GTAAAATGGTGAACTACCTAATAGATTCATCCAAAAGATATTGCAATCATTAAGAATTTGTAATACAGAAAAAAA 

GTACCGGAATTATAATTCTTTCTATTATTTCCGGTTATCCAAAAAAAAAAAAAAA6AATATCCGAAACAAGTTAG 
CCATCCACAAATTATTGTCCCAAATCCTTATATATCTACATATCCGATAACCGATAAGCTTACAATTATCTCCAT 
TTTCATTTGTTTTCGGAGTATAATCTAGTTTCTGGGGGTAGATTTTACTGTTATTGTTGGTTGAGTAATTAATTA 
ATTAATTGATTAAGTTAGTAATTAATTAGTTTATTTCTGGTAACTAAATATATGTTGATGTACATGGCTTATATT 
ATAGTATATATGTGTTATTCGAAATTTATCTATATCATTTATGGAAATTGAACTTATCCAGAAATTTTGGTAAAC 
GACTTGTTATTCTTGACAGTAGGCTACCAGCTACCACCAAAGAGAATGCAATTATTAATATCTAAAAAAAAAAAA 
AAAAACTTTCTTATAGTCTTTTAATCCCATCAACAATATCTTTCTCTTGTTCTTGAATAGTCTGATTCTCTCCTT 
CTTCTTCTTCATCATCATCATTTTGATTAGCTAAACCTTTTTCAAATATTTGTTTCCCAGTTAATTTCCCTTTAT 
GCATATTTTCAAATCTTTGTTTATCATATAATTCATATTTCATTTCTTTTCGGAAATTATTTCTCCAATTTAACC 
ACAGTTGTTTAGTAACTTTAGTACCATGAAATTTTTTTTGTTCATTTAATTCTTTAATTTTTTGTTGTTCATCAA 

AAATCATTGGTATACCTAAATTTAATTCACTTTCTTCTAATAATTTATTCATTAATGTATCATTAAGATCAGTTT 
TAGGATCAAATTCAATGGTTTCGGCCATATTTAATGCTAATTTTAAATCTGCATTTTCATCGTCATCGTCATCGT 
CATCACTGTCACCTTCATCACTGTCACCGTTATCATAGTTGTCTTTATCTTCTGGAGATTCAGCTAATTCTATAG 
ATAATTGAGGAATTACTTCAGGATAAGTAGGAGGATATTTAACAATTAAATTCAAACTATGTTTCCTTTTTGATG 
GTGTATCTAAATCTATTCGAATGATGAAATGAGTATTATTAATTAAAGTCAATTCATCAGGATAAATTGATTGTA 
ATACTTCAATCTCTTGAGCTTGTTCTTCTATTGGATCCATAATTAAGCAATGTACACAATTATGTGTGTGTGTTT 
AAGGCGCCCTTGTTTGAAAAATTTTCTCTTTTTCTTCTTCTTCTTCTTCTTAGGATATAAGACACGCACACATAT 
TAGTTAGTGTCGTGTGAAATTGGTCAGAAATGACATGTTAGTTAGTTAGTTAGTTAGTTAGTTTATACTTTATCA 
ACTTATCCCTCCCCCCCCCCTTCCCCCCCCTTCCAAAAAGTATTTCAAAATTGATTAATACATGGTTAGATTTTC 
AATTAATAACTTTTCTTAAGAAAAGTTTCATTTTGTTTGATCTATTTTGACGATCTAATTATTGTTAATAGTTAA 
ATAGAGTCGGCAGTTTTGTAGGAACTTCCCTAGAAAAAGAATACATTTGCAATTAAAACACAACACAAACAAAAA 
CACAAACATCAATCAATCAATCAATCAGTTCTCAATGTAAGAGAAAAAAAAAAAGAGAAGCCAAAAAAAAAAAAT 
CATCCTTCTTTTTAATCAACAACAACATTATCAAGTTTTATCTTTATCTCATATTACAATATTAATTCCACACAC 
TTCACATTTTATATATTACTTATATCCACATATAATACAGGTATATTGGTATCTTTTTTTTAGGTGTTTCACATT 
ATTCTCCGTTCACTCATTCATTCATTCATTCTTGAGTCTTTTTTTTTTGTCTTGTTTGTCCT6TGTGTGTGTGTG 
TGTGTGTTGATAAATCACCTGAAACATATACTATTTAATCATTTGTTATTCATCATTATTGTCCATTTTGAATAG 
TACTGGTTGTCATTTTTTTGTACATTCATATATCATCCATTAAATATCGATCTAAAAAAACTTTTTTATTGAATC 
ATTTGATTTTAACATATATTTTTTGTATCTTCAAGGACACAATAATTTGAATTTTATTTTAAAAACTACTTTTTG 
GCATAAAGTGTCCTAATCATTAACTTCATCCTCATTTACATTTATCACCAGCCCATTATTTTGGCATTGCATTAC 
CCTTTTTTTTTTGTTTTTTTTTGTTATCCTTCTAATTTATCAAGGAAAGTATTAATATTATTTCATTTTTATCAT 
TTTGGTTTTTGTTTTTTGTTTTTTTTAATGACAAGTCATTTCCCACCAAATACAAAAATAAAAGATTTTGGATAT 
CCCGAAACTCATCCATTTCATATTGGTAATTATCTTTTAAAATCTAATGGTTCAATATCATCATCTCCTACATCA 
TCAACAACATCATCCTCTGCATCATCATCATCAACTACTTCATCTTCAGCATTCATATCAAATAAACATGGAAAT 
CATCACCATCACCATCACCATCACCATCTACCCAATAATTATATGACAAATTCTTCCCAATTTATACTGTCCAAT 
GATTATAATAATACTAATAATATCAATGACGATGACGACGATGACGATGATAATGATAATGATGATGACATTATA 
GATGACGATTATGATCAAGATGAAATTAATTGTAAAGCAAGAGCAATATTTGATTTTTCTGCCGAGAATGATAAT 
GAAATATCATTAATTGAAGGACAAATCATTTGGATTAGTTATCGTCATGGTCAAGGTTGGTTAGTTGCTGAAGAT 
CCTATACTGGGAGAAAATGGATTAGTCCCAGAAGAATATGTTGAAATTATGCAAAATCTTGATAATAAGAATAAG 
AAGAAACATAAGAATAAGAGTATAAATATTAATGGTGATTATCAAGAATTTGGTCATCAATATGGAAATGCAAGT 
AACAATCAAGATGAAGATGTTCCAAAAAGGTTTTTACCAGAAATATTTAATGACCATATACACCAAGATGATGAT 
GATGATAATGTGGATTGTGATAGTGAATGGGTAGATACTGATTATGAAGAAGAAGAAGAAGAAGAAGAAGAAGAA 
GAAGAAGAAGAAGAAGCAGAGGAAGAGCAGGAGCAGGAAAAGCAGCAACCACAAGAAGGAAAAGAAGAACCAAAA 
ATGGAGATAGCGAAACTTGAACAACCAGTCAATAAAGAAAGTGAAATCAATGGTGAAACAATAACAACAACTACT 
GCAACAATTACTACAACAACCACTACAACGATTGAAAAGATCAATGCTATTGAAAAGAAATTAAATGATGTTGAA 
ATATGATATAATGAAATTTGTTTATTTTTAATGATGTTTTTTTTGGGAGAGGAGGGGGGGGGTCCAATATTAGCC 
AGCTTATAGGGACAATTAAGTTATATTAATGTTGATTACGAATTTTATCAAATGTTTTTATACTTTCATACCAAC 
AGAGTGTATGTGTAAATGTATAGAAGAAGTGTATATGTATTTTGTATTATCAATAAATCGAATCAAATTAAATTT 
ATATTCTTCTTCTTCTTCTTCTTCCTCCGTTTTTTTTTTTTACAATAACAAAATTAGAAAACTATAAAAACCTTT 
GTAATAAAAAACACTTTTCTTGTTCTTCTTGAATTCATACATTATAGTCCAATTTCACTTGCCATTATAGATGGT 
TATGGTTATAAGTATTTATATTATTTGATTGAATCTTCTTTCCATAAGTATAGTTAACGGTAGTTAGTTGATAAA 
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AATTTCCTTTGCTTTATCACAATTGTTGTTGTTGTTGTTGTTGTTGTTGCAAAATAAAAAAAAAGCACCAAGACT 
GAATCCAAAAGTCAAAAACAAATTTATGCCTTTCAATATGATTACTCAGATTCTATTATAATCATTTTTGGGArT 
TGGCCAGTGTTGGTTGCAAATACCAAAGTCAGTATATACGTGTCGGCTCTTGAAATACTGTTGATGCTACTATAC 
AGGGCCAGGAAGGGTTCGGCCAACAGTCAACAACTAAAAGAGCTCCCCTCAGCTCTAAGTTGGAAGTATATATAT 
ATGGAAACACAATTAAATAAAGCTAAGATATTGGTAAGCGTGGACCAATGGATCAGTCTTACGGTGCAAAGTCGG 
ATTTGACACTCAATTCCATTTTACGTAACAGAAACGTGATGATGATACTTTGGGTGCGTAGTAAATTCATCATTA 
TTGTTCTTCAACTGGAAAAAAAAAAAAAGACGCATCATCATTACAAAATATAAACAAACACAATCATCACATCAT 
ATCACATCACATCAAGCAACAATTGATAATGAAACTAGATAGAAATATATGATCAAAATGAAAACCAACGAAGAT 
AAATTAATAACAAATGACAATCTAATAGAGAGTGTGCCGTCCAATAGCAATACCAATAGCAATAC 

YJR115W_honiolog_l 63aa PathoSeg: 1..63(SEQ ID NO 660) 
TTTITTSAIMSSSQPQMSFAQTYIIiASKVRSKLTREAQSPKSSLRNLVVQANMLDNIMDYISD 

YDL07 5W_homolog 513bp PathoSeq: 1..513(SEQ ID NO 661) 

ATATATCAATGATTATGATTTGGATTGAATGGATAGTAGCCAAAATCCCATCTTCTATCTCCATCATCAAATAAT 
GTTTCTTTTTCATCTATTATACATTCTGACAAATAAACTATCAAGGAAATATCAAATACTAACAAATCGTTTGTT 
TTTTTTAGTTACACGGTGTCAATTTCAAAAAGAGAGCTCCAAAAGCTGTCAAAGAAATCAAGAAATTCGCCACTT 
TACACATG6GTACCACTGATGTTAGATTAGACCCAAAATTGAACATTGCCATTTGGAAAAGAGGTGTTCAAGGTG 
TTGAAAACAGAATGAGATTAAGAATTTCCAGAAAAAGAAATGATGAAGAAGATGCTAAAGAAAAATTATTTGCTT 
ACGTTGAACCAGTTATTGTCCCATCTACTAAAGGTTTACAAACCGTTGTTGTTGAAGATGATGAATAGATGATTT 
GCTAAAATATATTTATATGAGTTAGCATTATTAATGTCATTTATTTAGGGGGTTATTTTAAAT 

YDL07 5W homolog_l 93aa PathoSeg: 1..93(SEQ ID NO 662) 

LHGWFKKRAPKAVKElKKFATLHMGTTDVRLDPKLNIAIWKRGVQGVEaiJRMRLRISRKRNDEEDAKEKLFAYVE 
PVIVPSTKGLQTVWEDD 

YDR064W_homolog 5975bp PathoSeq: 1..5975(SEQ ID NO 663) 

CCCTATTCATCTGTCTGAGGTTTTAAATGTN6GAGATCATAGGTACTAAATGTGTGCCCATTCCAATGCAGATGG 
GGACTCGAACTTTAATTCTTAGTAAAAGAAAAAATTATATCGCATCTTGATAGAAGATTCTGATGCTTAGATTTT 
TCAGAAATCGCAATCTTCAATCGCGTCATATCCCAATTTATTCAAGAAGTCTTACTTCAAAATACAACAGACAGC 
ATGGTATGTATAGACAGACTAATCATTTAAAATTGAAATTGATTATGTATTGGCAACAAATATTAACATTTCATT 
TAAGCCACCAAAAAAGAAAACGGAGAATACAAGTACCATTCTCAAGTTGAAAAGATATACATCTACTTTTATATT 
AACGATTGAACCATCACACTCATTAGAGGATATCAAATATCAATTGTGTAATATTATCAACAACTCGGGAGGATT 
ACCTGCAATTCAAGACCTGGAGGTGAAGAACGAAGATGAAGAAGATATTGCAGTCCCAAAATCAGAATACATCGA 
TGATGTGGATGAAATCAAGGAAGAAGTACAAGACGAGTCGGCCATAACTAAGGTACTGGTAGATGATATACGAGT 
GGCCTATCCAAAAGATTCAACTCAGCCTTATTCCAATAACTGGATTGAATTGAGTGAAGATAGTGATATTGCTGA 
ATTAAGTTTAAAGGATTTCGATATATTGGCTTTTGCATATGGTTCGGAAGAACAAATTGAAATTGTTGAACCAGC 
TTATGAAGAAAACTAATTTAGAAAAAGTATAAATACGAAACAAGTCTATAGTTTTACATACTTTTAGTATACATT 
GATTTAATGAAGGTGAAGCAAAAAAGAAAGAATAACAAATAACAAATAAAAACAGGTTATCAAAAGAAATGAACT 
TAACATACATGTACAACTAATGTTTCTTTCCACTTAACTTTCTCACACCACCAGAGTGTGCTCTTGATGTTTGTG 
AGTTTCCAGAAGCAATCCTATTTTTGGATCTGGCTTTAGACACGCGCAAAACATTCGTGGGGGATGTACCTGGTG 
GAGATGATAATGTTTCATTGACTGTTTTTGTTGTTGTTGTCTTGATAATATGAATTGATTGCTGACTAGATACAC 

CTGGTGAGCTTTGAATTATATCTTGCATAGTGTTTTCATCGTCAGAATTGTTCACCATTTCTACCTCGTCAATAT 
CTTCAGAGTCCTCAAAATATTTTCTTGGTTGTCCAGGAGACTCGATAGGTACCACAGTTTGGATTTTAGATGCCA 
AAGCACCACTCACCTTACGTCTTCTAATCGGGGTATTTATTACAGAAGAATCAGCAAGTGGAGATGTCAATTGTT 

ACAAGTTGCCAATTAAAGGATCGGGTCTATTGTCTACTATCATTGTATGTCTCCAGCTTCTAAAATCATCGTGGT 
GCAAGTAAAGCCAATGTTGTTGAGGACCAACAACCATTCCTGGTCTGATCATTCTCATGTACGCGATACATTCGT 
TGGCTGTAAATCCATGAGTGTATATGAGATGGGCTCCAATCAAACAACCGGTTCTTCCTAACCCTGCTTTACAAT 
GTACTGCAATTTTTCCACCTTTATTGATAATACACTCTGCAGCACCAATAAATTTTTGAACGTATTCCAAAGTAG 
GACAAGTTCCATCATCGAAAATCATATCAATGTGCTTGATATTTCTCTTTGTAAACTCTTTTGCGTCGTATAAGT 
GAGAGTTTAATCTCACCACAAGCTGGACGTTGTTTTCCACGAAGTACTCCAAAACTTTTTGAAATGGTTCGTTTA 
ATCCTCCTCGCTTGCTTTGTTGAGGAGATGCAAATGCAATGAAATCTNTGGATATAACGTTAAAATCTCCTTGGT 
CGACTCTTTCGTACTGTTCATACTCGTCTAAATCAAATTTGGCCAAGTCAATCATACCTCTCTCTTTAGCTCTCC 
ACATGGCATACACGACATCCTGAATAGTTATTTCATAATCCGCACTGCTATATCCTGCGTCTCTGAAAGCTTGTA 
AAGGTGGCGTGATTTGAGCAATAGGTTGCAAAACTTGATGAGGAGCCCAATTCTGGAGCAATATCATGTAACAGC 
ATAGTAAACATGCTAAATTGGCTCTTTCCTTAGGGGATGTCGAACTATATATCACGAGTCCCTTCCCTTGGGTTG 
AGTCTTCGTTTAATTTCTTGTGTAAAAGAACTGCAAAACGATATAAATGCCCAATGTTCAAAGGTCCGAAATCCA 
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TGTAAAATGCATTATATGGTAATGCGTCTTCAACTGTGAAATATGCCAAATCTTCTGTATCCCTTTTGTGATGAT 
CATAAGCGCCAAGGTATATTCTATCTGTAAATGGAATTGTTAGTATATAATGTTATAAAAGGTAGAACAATCAAT 
TTGAAGTAGATTTTCCCAACATACTTTTAAGAAACTCTATAAGAGGCACATGAACCAGTGAACTATGCATCGGAA 
AAGGTGTTTGTGATTATTAGGTAGTTTAGAACGGTATGGTAGAAACAAACGTGTTTTTGAATGAAAGACAAAATG 
TACTTATATGTAGAAAATACAAATGAATGATAGACGTTGAGTTAATTGGATAAAATTGAAGACATAAAATAGAAA 
TTCAAAAAAGATCTCTTCCATCAAAATTTATGTTGTTTCACTTTGTTTTTGTTTTTGTTTTGTTTTGATTTCTTT 
TTTCTTCTTTGAAATCGCTGAATGGAAGCGTACTGTTGTTGTTGTTTTGTTTTTGCTGAATCGGGTAAGATTTGA 
ATATTGTGCACTACTGTAGCAAACCTCAATCCAAAAAAAACTCCAAATCTGATTGTGAGAAATCAAAATTTTAGG 
TGTATTAATCCTTCATAGCAAAGGAAAGGAAAGCCATGGTACGTTCAGCATAACTATTTTTATAAAGCTTGTTCG 
CTTTACTAACCGGACCATTGATGATAGTCATCTTCGTTATATACATTTTCTCCAGAAACACTATCAGCATTAACA 
AAGTTTAGATTTCAAAGTGCCAAAGTGGATAAAGTTCAAGCTGTTATATGTATGTATTAAAACAATGCCTACAAT 
TTTGCGATTGTTTAATTTTGAATACTAACATGTCAATGTTAGACACGATTGACAAAAAGAGTCATGAAATCAAAC 
AAGAAGATGAAATTATAGATTCCATAGAAGAATTGGTTGAGGAATTACCCGACACCTCTCCTAGATACGTCATCC 
TATCATATCCCTTCAAACTGGATGATGGGCGATTGAAAACACCATTAGTTATGTTATACTGGATCCCACCAACAA 
GTGGACAAGAAAGTAGAATGCTCTATGCTGGTGCAGTTGAGCAATTTAGAGATAAAGCTGGAGTCTCAAAGTACG 
TATTACAGGTAATTCTGCCTTTTAGCTGAACACATTA6T6TACTAACATCCATTTAGATTGATCAAACTTGAAGA 
AGAAGAGGACTTTGATGATTTGAAAGAACAATTGATTTAGAGGGGGGGTTAACAGTTCTGTATTATAAAAATGAA 
TGAGCTTGTAACTGGTCTATCTATCATATAGCTCTCCTTTTAGTGTATAATCT6ATTCCTGCATATATTGCTACT 
CATTTAATTTTTTGTTACAAAGTCGTGTGCyVTTACTATTCTGTAGAAATGAGTAGAGAAAAAAATTTTCAGTTGT 

TCAATAAAATAAATCAGTCATCATGGGTCGTATGCATTCATCTGTATGTTATCAATCAATCAGTCACTAAAATCA 
GCATCACATACTATTAACATGATAGTGGGAACAGGAGTTTTAAAGAAAAAAATGGATTTGTTTGGCTTTAACAAA 
TGAAGAGGTCTTGCCTAAAGTAAACAATTCGTCTACGGTCGACAATAAACAGTACCTAGAATTGTTACTATATAC 
GCTTTAGGTATTTGATACTTTTCTTTGATTATTGCTAGGGATGGAGAGGAACACTGGGATGGACTAATCGTCTCG 
GTGTCTCTTCTTTGTCTTAAAATTTCAAATCTAAGTAATTTCAATTTACTTTTTTCTAATATGACATGTCAAATA 
TTGCTCCAGATGTTAATTGGAATTTTCTTTTCTTTGCATTGGGTTAA6TTTTACTAACATCTTGTTGTTTAGGGT 
AAAGGTATTTCCTCCTCCGCTCTTCCATACTCAAGAAACGCTCCATCCTGGTTCT^TTGTCTTCTGACGATGTT 
GTTGAACAAATCATCAAATACGCCAGAAAAGGTTTGACTCCATCTCAAATTGGTGTTATCTTAAGAGATGCTCAC 
GGTGTTTCTCAAGCCAAGGTTGTCACTGGTAACAAGATCTTGAGAATCTTAAAATCTAACGGTTTAGCTCCAGAA 
ATTCCAGAAGATTTATACTACTTGATCAAGAAAGCTGTCTCTGTCAGAAAGCACTTGGAAAAAAACAGAAAAGAC 
AAAGATTCTAAATTCAGATTAATTTTGATTGAATCAAGAATCCACAGATTGGCTAGATACTACAGAACTGTTGCT 
GTCTTACCACCT^CTGGAAATACGAATCTGCTACTGCCTCTGCTTTAGTTGCTTAAGAAGGTTAGTTATTTGTA 
TATCTTGTCTTTTTTTTATATATATAAACATGTATATTATTCACTAATTAATATTTTATATCAATAACGAATGGA 
AAGTAATCGTTTTAAAATGATATGGTTCTCAAAAATTAATTGTAGTGTTTGAAATAGCATGGCTTGTTGCAAGAA 
ATTAGTTTGAAAAATTATAAGCACCCAAAAAAAAACACTTCTGAAGAGTTTTCGTAGAAGACTTTGAACATTCTT 
TTAACACTCAACACAATTATGGAAGCCATATCCGATAGACTATTTAATGAGAATGCAAACACGATAGAAGCAGGG 
AATGATGACCCATCATTATTGACTATAATACTAGATCTTTCAATGAAAGGATGGTATAACATCAAAGAAATGATT 
TCAATACAAGATATCACCAAATCATTACTAGTTTTCTTGAATGGACATTTGTCATTAAACAATAGTAATCAAGTG 
GCATTTTTAGTGAGTTCTACTATGGGTTCTAAATTTTTATATCCCGATTTAACTATGGTTGGAAACCCCAACGTG 
AGTGAACATTCTGAACATTTTCCTGACATGTATCGACTGTTTAAAATGGTTGACCAATCTGTGCTACAACAATTG 
AACGAGTATATTGAAGAGATTATCAAATTCGAGACAAGGAATGAAAAAAAGGGTTTCAATTGCTTGACTGGAGCA 
ATCAGTATGGCTTTAACGTACACAAATAGAATGTTAACGTTGGATCAATCAATCACCACCACAACTGCTGCTGCA 
ATGACAGCTTCTACGCTTGAAAGTACATCCAACAACAATAATACTAGTGGCACTAGTGGATCATCTAGTACCTCA 
TCTAGCACATCGATGAAATCAAGAGTTTTGATTGTGTCTGCTAATGATGATGACGATCTTAGGTATATTCCATTG 
ATGAATTGTATATTTGCTGCCCAGAAAATGAAAGTGTCTATTGACGTAGCAAAATTGGGTCATAACAACTCATCC 
TACTTACAATAAGCTTCTGATGCCACCAAGGGGGTTTATTTACACATTGAAGATCCAAAGGGAATAATTCAAGTG 
TTGTCAACCGCATTTTTTATAGAACCCAACCTACGACCATACATTATTTTACCTACAAATTCAAATGTCAATTAT 
CGAGCCAGTTGTTTCATTACTGGGAAATCAGTAGATTTGGGATATGTGTG 

YDR064W_hoinolog 143aa PathoSeq: 1..143(SEQ ID NO 664) 

GKGISSSALPYSRNAPSWFKLSSDDWEQIIKYARKGLTPSQIGVILRDAHGVSQAKWTGNKILRILKSNGLAP 
EIPEDLYYLIKKAVSVRKHLEKNRKDKDSKFRLILIESRIHRLARYYRTVAVLPPNWKYESATASALV 

YKL156W_homolog 2002bp PathoSeq: 1..2002{SEQ ID NO 665) 

ATTCCTCCCCAAAAATAAAAATAAATATGGATAGAATTCCTATGATACATATTATATTACCAACTTTTCTTTTCT 
ATTCTTCTTCTTCTCTTTAATAATAGTTATTTCTTCATGCAAATTTTCATTTTCATTCTAA.CTTCTTGGTGTTTT 
CTTTATTGTTGTGATTGTGTATGTGAGTTTTTTTTTCTTCTAAAAAGCCGTTTACTTTCTTCTGAATGAACAACC 
TTCAGTCAATTTAGCTTTACCACCAGTTGGGGTACACAAAACAGTAGAACAAGAGTCACAAGTGACAGCAGTTTG 
AGCGTGACTGAAAACAGTGGTGATATTAAGACATCCTTGACATTTAACGTCCATAAAGAAAGATCTTGGTTGTTG 
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AACTAAAGTTTTCAATTTGTGTTGTTTAGCTTCAGTGGCTGGAGATGGATGTAATAAATCTTGAACTAAAACCTA 
TACGAAAAAAAAATAATAGTTAGTATTACATGTTTTATTTGAAAGATTGTGTCTGAGTTATGTCAATGTGGGAAA 
AGGAGGGTTATATTCGTTTCGATGATTTCAGTAATAACACATGGATCCACACCAAAAGTATATTTCTTTGACGTT 
TTCTGAGGTGGTAACTTTCATGCTGATTCTCTTCTCATTTTCCTGTTCTTTTAAAGTAGTAGTTGATATTAATAT 
GTTGATCCTAATTCATTATTCGGTAGTACAATGTTTTCTGATTTGTTAATCATCATTCCGTATTCTATGCTTCCT 
CTTATTCAATTTTTATTTCAATTCyVATTATATCTTGATTCCAGTAAAATAGTATACTCCTATATTATGATATTCT 




TTCGTGAGTTACCAAAAAAAAAAATGCGATAGTATGGCAAGAGAGAAGAAGATTTCTCACTATACGCAGCATATT 
GGGGGAAGAAGTTAGTTTTTTTTTGTTTGTGTGTGTACAAATGTACACTTTTCACTCAAAGCAATACATCACG'TG 
CAAACAATTAGGGCTATTAGGGCTCAACATTTTTTTTTTCAATTGTGAAACAACCAAAACTAAAACTGCAAAAAG 
TGTCAAGAATAGCTTTTCAATGGTTGAGCCAATATTTTATTTGATCAGTAAACTCATTTTAAGCAGAGAATACTG 
TCCCAAGGTTGAATTCTTCTACTACCAATTTGAGATGTGACTTATTGGATATATATTTTGCACCTTCCTACAGTC 
CACATTCTACACAATGCCTACAAATGAAAAAGTACTCACTATGATAGAGTATTCTGTTTCAGCACTACTAAATAT 
GCACCAGAGTTTACATCTATCGTAATTGTAAATCTTTATGAAATTTTATCAAATAAACAGAATCAGTTTTTGGTT 
GGCAAGTTTCTTAATTT6ACTGGTCTCATCTTGGAATATTTTTTATTCTAAACTATGCTTAGGTACTGATGGGAA 
AAACCCTTCTTCCTGAATTTTCACCGCTCTTTGTTGACTATATTTCTTrrTTTGATAAGACATCAATCTATTTTT 
ATAAATGTCTTGATTCAATTGATACAATTTGAATTTAAACTCCAGGATTTTCTTACTTGTTTCTTCTAATTCTTT 
TGTAACATCGACCAATTCTTGTTTCAATTTTTCATATTTCGACTCTGTAGATTTGTCCTTATCCTTATCCTTGCC 
CTTGTCTTTATCTTTATCCTTCTGTTTCCAATATCCTGCCACAGTGTTCCAAATGTATGGTTTTTCCGACTCAAC 

TATGGCATTGGCAAATTGATCATCTAATAAATGTTGTGGACAAGTATAGAAA 

YKL156W_homolog_l 81aa PathoSeq: 1..81(SEQ ID NO 666) 

VLVQDLLHPSPATEAKQHKLKTLVQQPRSFFMDVKCQGCLNITTVFSHAQTAVTCDSCSTVLCTPTGGKAKLTEG 
CSFRRK 

YLR03 8C_hoinolog 8469bp PathoSeq: 1..8469(SEQ ID NO 667) 

CTGAATCAACATTAGAAACTGAATATAGTAACCAATCAAATCATTTCTTTAATGAATTAGGGAACCAATTATTAG 
ACAAGGACAACATAAAAGTGGTTAAGATCCCGAAAAATGATTCAATCAAAAATAAAGTTGAAGCCATATTCAAAT 
CTATTGAACAAGATAAACTAATACTTTTAACTGGATTATCGAATTCAATTGCCAAACTAATATGTATTACAGAAA 
TAGTCAAACAAAAACAGAATGAACAACAACAACAACAACATGAACCATCACAGAAATTAGATCAATATAACAAAC 
TTCTACATATTGATAGTACAGTAAATCCTAGTTATAAACCCATACCGGAGAAAGAAAACAAGAAAGTCGATACAA 

TAGGTAAACATTCAATTGTGTCAAATATAGAGTTAGTTAATTGGACAAAACAAGACAAATAATATGTAAATGTAT 
AGTATATAGCATTCCCATCCAATACAATTCGAGTTAGAGGGACAGAAAAGAGAGACGGAATAAACAACATACTAT 

GTACACATCTTGTAATCTGGACACTACCTACCAATTGGAATTCTGCTTTTATTGTTTAAGAAAATTCTATTGGGG 
GTAGTGTGGTTTTGCAACAACCAATGAAAATTCAGTGCTTACCCAACTCACTCACTCACTCAAAGAAAAAATCGT 
AAGATGGCAGGAAAACTCTTTAAAGGAAGAAAGAAGAAAAAAAAAAAAAACACGCCCACTATCAAGAATACTTCT 
TTTCATATCCTTTTACTTATTAAACATATTCATACATAATGCCAGTCGATCCAGCTACTTTTAAATTCGAAACTC 
CACAATTTGACCCAAGATTCCCAAACCAAAACCAATCCAAACATTGTGCTCAAGCCTACGTTGATTACCACAAAT 
GTGTCAATGTGAAAGGTGAAGAATTTGAACCATGCAAAATCTTTTTCAAAACTTTCACTTCATTATGTCCTTTGG 
ATTGGGTCGAAAAATGGGATGATCAAAGAGCTGCTGGTAAATTCCCAGTCAACATGGACGCTTAGATTTTGAAAA 
TCCTTTCCTTTTGTTTTTGTTTTTTAATGATAACTTTTTGTTTTACATTCATATTATGTTAGTTTTGATTAGTCC 
TTTTTTAGGTGGGATATATATTCTTTTAATTTCTTTTTTTTTTATAAAGAAAAGCTTTTGTCATTATCGTTTTTG 
AAGTCCCTCCCCACCCCGTCATTTTTGGCTTTATTTTTTATATATACACATAAATATTCCCATCCCACTACATGT 
CGATTATATACAAAAAGAGAGAATGAAATAAATGATAAAAAGAAAAGAATATTGAAAGGTTTTTTTTGAATTCTT 
GATAATGTACATATTCTATGAAGAATGAAATCACCAGAAACTATCTTCGGACCAATTGGTAGGCTTGCTAGTTGA 
TTCACTAGCAAACAAATCAGCATACGGGTCAGCATTTTGTTTCTTCTGATATTCGTATTGTTTACTTAACTCCTT 
GGCCTCTCTTTCTTCTTGTTTCCTCTCATTAGCAATTTCTTTGATCAACTCATCCTGTTTGACAATAAACTCATC 

CACAAGCTTATTGTTCTTGAAAGTGACTGTACCTATATCCATTGACCCATCTGTATGCAAATTCTCAACCGGAGT 
ATATATGATAGACACATTATTTAGTTTATTACCCTTTATTGAATTAGCTTTAGTCAACTGTCCTAATTGATTAAG 
CAAACCTTCGTCTATTTGGAAACTCTCAAAAGATTTGAAATTTTTAATTTGATCTTTGGTCAATTGCAAATAGAT 
ATGTGCTGACGAAAGCTTGTCAACATGAAACCAAATATTTTTGGGATGAGAATGTTTAATTAATGGGTCATTCTC 
TACTTTATCTCTTCCCATATATATGGTAGCTTCGTCCGCTTGGGAATCATCAATAGCAAAATCAGCTAATTCATC 
GTCTTTAGAGGTTACTTTCGCCGTAAAGTAGTACACCATGATGGGAATTGGGATTGAATCAAACTAAACAAGAAA 
ATGAAGTGGGATTGAAAGAAAAAAAAAAATAGTACAGAATAAACATAATGAGACACACGATTTACAGACATACTC 
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ACATTACAGTGATAATCTACCTACAACATCTAGATAATCACTGAAACATATCCCTCGTTTATAGAAAGAATAAAC 
TCGATGATCGATTTTTCAATTTCTACAAGCTTTTTTGATTGCCATACACTATATGCCACTCCTTACTGAGAACCT 
ATATAAATCTGGTAGCTCCGAGTAAAGAGAAGAACTTGTAAGTCACAACAAGTAAACTATTAATACAATAAGCAA 
CTCACTTTCTCTTTCTATATTTCATCAATCTACATTGCAAAGTGGAAACTATTAGACTACTAGTTGCTAATGAGC 
TTTGTGTTGCATATACACATCTATTCATGTGTAGGTATTTAATTGTTAACATATACACTACTCCTTTCACTTCAC 
AGTAAAATTTTTTCTTCTTCTTTGATTTTCCATTTCTTTTTTTTTGGCCACTCGAAACCTAAACCCAAAATAATA 
CAGACACAGACAACAACCAAAACTTGTTTTATTTGAATCAATTCATTAACAAGGCAATTACTAAATACAAGAAGC 
TGCATTAGAGTATATATTGACTACTGATTAGATCTTATATACCACTACAACAATCAACCAAACAAATAAACAAAC 
AAAGTTATAGATTTAGATCATTTTTTTTATTTTCCCAACACAACGAGGAGGACTTTACTAATTGCCAATTTTAAT 
CCTTTTTATCCGTTTGATTGATTTATATTCCTATAGTTGATCACCACGAAGTTACATCGTCCCCCTCTTCGATCT 
ATCATCAATTGAAAAGAAAAAAAAATCACCTTGAACTAACACCTCAACTGTGAGTTTTTAATCCATCAAATTAAA 
AATTTATTATCGTGTCTTCATCACCAGTAAACGCTAGCCCACTGGGCCAACACCAACAAATAATAGAACAGCAAG 
TCGAAAAAGAGCCATCTTATAGAATAGAGAATCCCGAATTAACCAAAGCTATTATCAATCAATTATCGATATTAT 
TAACAACTGCTGATCACGATAATTTAGAATCACATTACCAACAAATCAGATTCATTTTAGCTAAACAAGTATTAA 
ACCCTATTGTTATTAACAATTATTACGAAAAACTTGTTAGTTTTATTAGATTTAGCGATTATTCTAATACCAAAT 
TAACATCCATTGAAGAATTATTTTCTAGAGAACTTGAAGTTATCACAAAAGACTTGAAATACTTTGATTTATTGT 
TTATTCATTTATCCAAGTTATTTGACACCAAAGCCATTGATATTATTGAATTTGTAAAGAGATTTAAGTGTGATC 
CAATCTTATCCTTTATATTTTTAGTCAAGCTTGCTGATACCACATCTCACGAAAAAATCGACAGTTACATAAAAG 
AGAATTCCATCGATTTATTAAAATCTTTAAGATCTCAAGAATTCCCTGCAAACTACAACTGGGTATTATTATTAG 
ATTGTATATTAAACACTCCATTTTTCCCATTCATTCATAAGCrrTTAACATTAAGCTCGTTGAAAGCATTTAAAT 
CAACTATTGAACCCGTCAACAAATTCTATCAAAATATATTAAAGATGTCATTCAAAGAATTATTAATCGAAATTG 
GTCCAGAAAACTTATTACCAGAAAAATTGTTACCAAGCTTATTGCAGATCAAACCCAACGAAATTGATCAAGGTA 
TAGCATTAATATTAGCTGAAATATTGATACCTGGGTCTCAAGGGTTATCCCAAGGATTGACTTTTGCCAGTAGCT 
TGCCAGGCTCAAATGCCAAAGGCGCTCAATTACAAGCATGTTTCAAATCTATTGAAAACTCTGGGAAATTCAATG 
TCAACTGGTACGAAGTGTTTAATCACGTGCATCAATATTTATTTGACTCGTCACAAAGAGATATCCAACCATCAG 
TTGGCAGCATTACCCAGTTTTTATCGTCATTAGATTTCAAACAAGAACCAATAGATATATTCTTGAACTACGAAT 
GGTGGTTCAATAAGACGTTGTTGTATATATTGCACTCACTGGATGCATCCCAGGGTGGTTATGATATATCGTTGC 
TGCCTAATTTAGCTTATTGTTTTGAG6AA6ATAAAACCACTCCCCAAACAAGAAGAAACATTTTGAAATTTATTA 
ATGTGGGTAAACTAGAAATCCAAGTGATAACCAAAATACAACAGCAACAGCAACAGCAACAGCAACAGCAACAAC 
AACAACACCAATTGAGTGAGCAAGATAAGAAACTAAACGCGTTTTTAAATCAATTGTTTGAGCATGATTATCGTG 
TGTTCCCAGAATATATTTTGGCCGCTGCATTAACTGTCGTTGAGAAATCCCAATTTATAAATGACTTGATTGACA 
CGTTGTTTTATTTGTTGGTAGATAGCGCTAGTCCTTCGTTGCCCAAAGTAGTACGTTTACTCAAGGAATCGGGAC 
TTGCCGCTATCAAGTTGGCTGATTACTATAAGAGCAGAAAAACCATTGATGCAGCAGACAAAGTGTTGACTTTGG 
CATCAAGTTTTGGATTGACCCAAGAAATATTGGATATCTTTTGGGCATTTGATCTGAAAATTGCTATAAAAATTT 
TGGTAGAATCCAGTCTTTTTGGATATGACTACAAATCTGTTATT6ACTCCAAGCTTAAAGATCCACAGGTCAAAA 
CATCCATCTATCAAGCATTGTGTGAAGCATTGGACGAGCGGGCCCAAAAAGATTATGAAAGGGGCCAACAGGTTC 
AGCAAGCACAACAACTTCAACAGCAACAAGCGCTCCCACCTCATCAAGTTTTGAAAATCCCTACTGTTTATTATT 
TACTTGAAAAAATCAAATCGAGTAATGGAGTTGTTGATGCTAAGACCTTGAGAAATCTTCAATTATTGTTGTTAA 
CAACCTATCCAAGGTTAATCAATTTCGGAAATGGTCATGATGAAGCCATTTTGGCCAACGAAGAGAAATCTCCAT 
TCTTCCCACCTTCTGTTGAAATGGAAATGAAAGCTTATTATTCGAAAATGTATAACAAAGAGCTTGAGATTAAAG 
AAATTGTTGACATGTTGACTCAAATGAAGGCCAGCGATGATCTCCACAGTCAAGATGTCTTTGCATGCATGATCC 
ACTCTTTATTGGACGAGTATAAGTTTTTCTCAGAGTATCCATTGTCAGCATTAGCTTCAACATCCTTGTTGTTTG 
GTGCACTTTTAGAAAAGGATTTGATTCAAGGTACGACTTTAACTGTTGCATTGAATTTTATTTGGGAATCTTGTA 
ACCAACCGCAAGATTCACATTTGTTCAAATTTGCGGTACAATCATTGTACAACTTCAAATCAAGATTGCATGAGT 
ATCCAATTTATTGTAAACACTTGTTGGAATGTCGTTCATTATCTGCGCATGCCAAGATGTACCAAATAGTGAAGG 
ATGCAGCTAATGGTATTCCATGTACCACTGGTGCAGCTCCTACTCAAACTAATACACCAGATGTTGGCCCAAAAT 
ATCAGTCTATTAATTATGTTGATAGAACTATAGGTTATGCAACCCAAGAAGAACCACCAGAGTCTATCAGAGATA 
AGTTATTATTCAGTGTCAACAATATGACAGGTGAAAATCTTAGATTATCTGAGATCCAAGAAGTATTGACTGAGA 
GTTATTTCGCATGGTTTTCAGATTATTTGGTATCAGACAGAGCCAAGGCAGAACCAAACAACCACGAATTATATT 
CCAAGTTGGTCAAGTCGTTAGCAAATCCAATCTTTTTTGAGTATATTTTGAATGTTTCTTTGAAAGAGGTTGATT 
ATATTATCCGTAATTTTAAGGATTCAAGAAGCGAAAGAAACCAACTAAAGAATTTAGGTGCTTGGTTAGGACGAA 
TCACATTAGCCAATGATAAACCATTGAGAAGAGATTATATTGCCTTGAAGTTTTTATTAGTGGAGGCGTACGATT 
TCAACTCGTTGCCATTGATTCTTCCGTTTGTGTGTAAAATCTTGGACCAGGCTCAATATTCAAAAGTGTTCAAAC 
CACCAAACCCTTGGGTTGTTGGGGTTATGAAGGTTTTAGCTGAGTTGTATGAATGTGCTGATTTGAAATTACAAT 
TAAAATTTGAAATTGAAGTGTTGTTGAATTCATTCAATATGAAGATCAAAGATATCGAGCAAAGTACTATTATTA 
GAAATCATAATCCTGAACCAACTGCATTAGCAAGAATGTTTGGTATCAGTTCACAATCAGTGAATTTGGCAAATG 
AAATGACAAGATTGTCTTTAGAGGGCTCGCAATTGGGTAATAATATCCAAGCACCATTCCCACAACAAATTATTG 
AATCTAAACAGTTCCCAGGAATCTCCCAACCACAGATGCAAAATGTTTTACAACAGCAACAACAACAACAACAAC 
AACAACAGCAGCAACAATTACCACCGCAGCAACAGCTTCCAGGGCAGTTGCCACCTCAACAACAAGCGGAACCAG 
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CTTTGGATACCAGTTTCAGCACGTTAATTGGGAACTCTATTTTCACTCAGCATGCAAATTTGCGCAGAGCATTTC 
AAGCATCTTTATCTCGTGCAGTTAGAGAATGTACTCCACACATTTGTAACAAAGTTGTGGAAACTGTTGTTACCA 
CCACCAAAGCTTTAATCACTAAGGATTTTGCTACGGAACGTGATATTGAGAAATTTCGCAACAGTTATCAGAAAT 
TGGCATTGCTGTTGTCTCATGCAATGGTGTCATGCAATGGAAGAAAAGCATTAGTTGAAACAATCGAGGCTACTA 
TGTTGCAGTTATTGGGCAACAATCCAAATGAAGTACCTTTAGCTGAATTGAATAGTGCCATTCAAGCCAATGTTG 
GTTTATGTGTTGATATTGTTGATGTGTTGGTAGGTGAAAGTATTCTTGACATCATAGAGGCAAGAATGCAGACAG 
AAGTGTTTTTGCGTGAACATCATACTGCCACAGCTCCAAATGAACCATTTATTGCAGAAGGGGCCAGTGATTACT 
CGTTGAGATTACCAAATCCTTTAGGATTAGCACTTACCGGATTGAGTGCACAGCAATTGAAGATTTATGAACATT 
TTGGAGAAGCAAGAGTGGATCAAATTGTACCTCCTCCAGGAAGTACCGGTATAACACAACAACAAACACAATCAT 
TAGCACCATTACAACAGCAACAACAGCAACAGCAACAGCAACAACCAGTATCTACAGTAGTAGCGGCAGCACCAG 
CACCAGCGCCACCACAACAACAACAACAACTGAAAGAACGCATTGCACAAGCACAAGGTGTTCCTGATGATATTG 
TTTCGTTTGAACAATTGTTTACTGCTATTACTGCCAACTGTGACAAAGCCGTTCAACTTGTTTCTGAAGTCACAG 
AAACCAAGTTAGCAGATTTGCCACCAAACCATTCCATTATGGCGGCATTGACTCAAGCTTTGGTGATTGCACAGA 
CCAATGCCATAAAATATCCTGAGTTGTTATTAAAGGCTGCACAATATGCAGTCAACTGTTTGTTTACTCAGACAC 
ACGAAAACCCAATGAGTAATGAAATCTATGTTGTTATTTTAGACAAATTGTGTGAGTATTCACCTTCTACCGCCA 

AAGTTCAATTAATCCAGCCAATTAAATTAGATTTATCTATTGGGAAATTGATTAAAGAAAC7\AATAATCCGGTTG 
TAGTAAAGTTTGCTGCTAGTTTGTTGACGAATATTTTTACTTCCGAAGAGATGCGTCCTATTGCGTTACGATCGG 
AATTTGCTAATACATTAGATGCCTTATCTAAATACCAAGCAAATGATCAAAGTGAAGAAGACAGACAAGCAAAGG 
AGGCAACTAGTACATTGTTCAAACTCTTGAGTGAGGCAGCACCCGCTTCAAACCAATTATTTGCTCAATTGGGTT 
ATATATTTGCTGAATGGGTAAGATTGTTGACTCATGGAGACGATGCAACAAATGAATTACAAATTGAATTTGTCA 
AGGGATTGATTCAATCTGGTATACTTAATAATCCTGAATATGTAAAGACTTTTTTCAAAGCGGCCATTGAGATTT 
CCATTACATCGTTTGCCACTGAACATGAATTACGTTCAAGAACTCAACATGAAACATACTTTGCCGTTGATACAT 
TGGCTATGTTGATTGTTCGAA 

YLR038C_homolog_l 74aa PathoSeq: 1..74(SEQ ID NO 668) 

DPATFKFETPQFDPRFPNQNQSKHCAQAYVDYHKCVNVKGEEFEPCKIFFKTFTSLCPLDWVEKWDDQRAAGKF 
YNL131W_homolog 15251bp PathoSeq: 1.. 15251 (SEQ ID NO 669) 

TTTAAATCACCAAAAAATGTATCAATATTTTCTGAACAGATACAACAACAACAACAACAACAAAAATTGTGATAA 
ATATTAATCAAATTGATATTCATTTTAGTAGAATTGATGAGAAAAAGAAATCAAAGGAGAATTCTCATCCTGGTA 
TTAAAAATATATCTATAACTAATGATACCAATAAAGATCCCAATCCTAGTAATGGTTTAATAAAATTAGCAGGAC 
AAGAATTAGATTTAACATTTGTTGATTCTGCTAATTTGAGTTTCCCAGGAGAAGACAAAGATAGATCTCATATAT 
TACTTCAACATGTTCAATCAGTTACAAATTCCGGTCATTTTCAAATAGATCTGATTAAACTTCAAATAACTATTC 
AATTACAACGTAAAGAAAAATGTATCAATTTGAATAAAATTGAACTTCATCAAGATTTTTCAAACATTACCAATA 
TTGGATGTTATCAAATATCATCAACTAAACAATGTAAAATTCGTTTAGATTATCCAAATAATGAAATCAAAATAT 
ATCCTGTGAAACCAGATATTAATATTAAACCAAAATTACCAATCCATTGTTTTATACCTGGTGAAAAATTATCTA 
TCCCATTGGAAATTAATTATAAAAATCCTCATCATCATGTAAATAAACAAACTTATCTCATGGCAAAAATAAAAT 
CCCCAAGTACTGCTACTACTGCTACTAATGATGTGGTTGCTATTAATTGGGATGGATTTAAAGATGATGAACCAT 
TAAATTTAATCAATTTACAAGAAAATGATAATATTCATACATTATATATTTTCACCAGGAATTGGAATCAAGAAT 
ATTTAAATATTGAATTACAAACTTATACTGAAAATGAAAATGAAAATGGAAATGAAAATGAAGAAGAAAATGACA 
AGGACGAGGATGAGGATGAGGATGAGGACGAGGTTGTGGTTTATGATATTGCAACTTTTACTATACCAGTATTAT 
CAAAGCCATTTTCTTGTCAATATGTTATAACTCCAGATTTCCGTGATAAAGCCACTGATATGCCATCACCATTTA 
TATTACCTAATAAAACTGATCATAATATGCCTATTGCCGTTAGATTATGGGAAGGTAAATTAAAAATCATTGATG 
AATATAAAGAATTTATGGAAGAAAGTTTAAGAAATAAAGAACAACAACAACAACAACAACAACAACTTGAAATTG 
TTGATATTGAATTTAATATTGTTTCTAAAAATCCTGAATTAATCATTGATTTAATAAATAATGATACCAATAATA 
CTATTGAAAATCAACAATTTATAACAAGAAGTAAAAGTGGATTTAGTCATAGAAATGTCACTGTTGTTAGTTCAG 
CTATTATTAAATGGAAACGTAGGAATCATAATGATAATGATAATGATGATGATGAAATAATTAATGAATTTGAAA 
CTCCAGAATGGGAAATCACTTTACCATTATCTGAACCAAGAGTTTTATTTCGTATTATTGAACAAGAACAAGAAC 
AAGAGCAAGAGCAAGAGCAAGATGCTAAACACAATAATGGTTATAAATTACAATATATTTTAGAAAATCCAACTC 
CGAGAGTATTTACATTTACTACTCAATTGACTGATTATGAAGATCAATGGATATTCAACAATTCAAAAAATATTG 
TTCCCTTGATCCAACCTCCATTCCCCGTATTACCATTTAGTCGACATTATATGGATTTCATAGGTGAATATTTAC 
CAGCACTGGAAGGTATGAGTGATTCTAATTCCAATTTAGGGTGTGGGTCTGAGTCTGGGTGTGGGTTGGGATTGA 
AATTACCTAAATTTAAAGTATTTGATGTTCAATATAAAGTGACACTTCCAATTGTATCAGTTCTGAAAGATATCA 
CCAGCATACCTAAGAATACTGGGAATTTATATTACAAACCAAAATAACTAAACTAATAATTCTCTTTGTGTTTAT 
ACATTTTCTAGAAAAATAAAATAATTACACATATATTTATCAATAGTGGGTCTGGTCTGGTCACACACATAATTA 
TTGACCATTAACACCAAGTAATTCAACTTCGAAAACAAGAGTTTCATTAGGACCAATAATTGGTGGGATACCTCT 
TGGACCATAAGCCAAATTTGGTGGAATAGTTAAAATTGCTTTAGTTCCCTTTGAAATTTTAGGTAAATTAGCACC 
ACCTTTACCATAATTGTTAGTTAAAGAAATATCCCAACCTTTAATAACTTGACCAACACCAACAGTACAAGTAAA 



wo 02/064766 



PCT/EPOl/15398 



226/251 



TGGTTTACCTCTTTTTCTTGATGAATCAAATTCTTTACCATTAGTTAATTTACCATCATAATGAATGGTTACAGT 
ATCACCTGGCTTAGCAAATGTGGTGTTATCACCTTCTTGAACAATTTCAATTTGTGGAAGTTCTTCAGACATTGT 
AATTTAATCTAATTTAAGTTAATGAAATAATTGCAAATAATAGTTATATGTGTCAATTGAATTGATTATAAAGTG 
GCAATTAAAAGAATGAATGAATGAATGAATGAATGAATGAATGAAAATGGCTGGGAGAGAAAAAAAAAAAATTTA 
TTAGTTGAACGGAAACGGAGCACGACACACACACACACACACACAATATTTGTCCAACACACGACTATGGCAACA 
AAAAGATTCATTGCCACCATCAATAGCCCGAATTTAAAGAATATAATGGAAGTTGGGGACAATTGTTATTTATAA 
TCTTTCCTTTTTTTCCAATCTACAATAACAATAACTACCATCCATTCCTTTTTTTGGTCTATTGAATTAAGATCA 
TTTTGTATAATATCCATCGGTTAACTCTTTTTTGACCAAATGTTGAACTATTGTTTAGTTTGTTCGTATTCATTT 
TTTTTTTTTTTTTTTTGCAACTAAACAATAAAAGATCTTACAACTTAGTGGTGGTTGATCTTGTGGTATGATTGT 
TATTTCTATTATGATGGATTGAATAGTTATTGTATAATACTCTTTCTTAGCAGACTTCAAAGTAATTTCTTACAA 
TTGTTTAACTTGCGTTGTAGGTGATAATACTCACTTTATTAAGTTTATACAGCTAGAAACTATAAATCCCAGATC 
TGTTTATCTAATAATGCCATATGCTU^CAAAAACTGTTTCAACCGTTTGGTGACACCATTTGATGTGTTATACTGA 
TAAGGGGAGGTTATTTAGAGAAAGAAATCTTTAATATATATTTAGTTGGTTATTCTTACTTGATGATGCAGCAGT 
GGCTTACACTAACCGCAGCAGCAGCAGCAGCAGCAGCAGCAGCAGCAGGAGTCACTACTGCGCACGCGCGCACTC 
CATGACACTAACTATTAAGTAAATAAAATAAAAAATTGGTTAAGAGTAAACTTATCTTTGAATTTCATGTTTTCC 
ATAAAAGCAACAACAGCAACAGCAACAGCAACAGCAACAGCAACAACAGCAACAACATTTTCAATAAACACAATA 
ACC(XTTAACTTCTTATCATTTATCATTTATCATTTGTTCATCTCAAAACACACTGTATCTGATTTC7VACGCACC 
CTTTTTAACTTAATATGTCCGATGTTAAAATTGAAATTGATCGTTCACATACTGATGGAGCTTTCACCAATTATG 
ATATTATTAAAGGAAATGTCACATTAGTGGTTACTAAAGCCATTACCTTAAATTGGATTCAAGTGAAATTAGAAG 
GTGAATCAACGACGCAATTACTGATACCTAAATTTAATAACAATAAGAAGAAGAAAGAAAAGGATAAAATCATTC 
AAGATATTCATAAAGTATTATATGATACAACAATAGTTTTCCCACCAGATAATGTTCGTCAAGTTAGTCAAGCTA 
AAGAATTTACTTTAGCCCCAGGGAATTATTCATATCCTTTTGAATTTAAAATCCCTTTAACTAATTCTTGTGTTA 
AACGTGGAGGGATCACAAACATGATTCATATTAATAAGAAAACTTTTGATATTATGATTAATAATGGTAATTTCA 
ATAGTGATTTTGTTAAACATAAAGCTCAAAAGTATTATAAAGATTATGTGGCGGGTGGGCAACAACAACAACAGC 
AACGACCAGAAATGCCTGCCCTGCCAAATGAATTACCTTATCATGTAACTACACAATTACCACCATCATTATCAG 
GGATGGGGAATTTTGCTAATATTAAATATTATGTCAAAGTGACATGTAAACGATCATCATTTTTTAAAACCAATC 
TACGAGCTTTTGATCCATTTACATTTTTACCATTAGATCTTGATTCTCAATATCGACCCATAGAAGAACAATTGG 
AACAATATAAAGAAGCATTTGTAAGAAAAGAAATTATATTTATGAATAAAATTCCATCCATTGTTGGTGTAGAAG 
TACCACAGAAAACACAACTAGTATCACAGGCATCACAGGCATCACAAATACAACCTAAAAAGCAAGGATTCTTAC 
AAAGATGGTTTAGTTCTGATTTAAGTTATAATACACCCAACAATAATACTTCTGGACATATGTCAAGGAAAAATC 
AACTGATGAAATATCCTAAGATTACACCAGTTAATGTTCCATTTTCATTTGAAATTAGATTTCGACATCCTGCAT 
TTTTAACTCCTGGGAAACTGCCAACTTTTAAATTATATCTTGTATCAACCGTGAATCCATTACAATATTCATTAG 
ATAAATATGGTGAACCAGAAGAATCTAATGGATTAGGAGTTGTTTATTTACAAAATATTACTGTTTCATTAATAT 
CTACAACATCTATATCAATTGTGGAAAATGATTCTGGTATGAATGAATTTCATATGGGGAATAATGTACAAACAA 
TACCAATTTGTGATAATTCTTATTCTAATTTGAAATTTGATTTAATGAAATGTCGTAAAAATAAAAATTCCCTGA 
TAACAACAACAAGAAATTCCAATGATGCTTGTATTAATAATAAACCAGTGACAAAACAACTTTATGAATTAGAAA 
TCCCACAAAAATATTTTGCTAATTGTATATTACCAGAGAATTTACCACCAAGTTTTAAAACATGTAATATTTCCC 
GTTCTTATGATTTAATAATAACTGCTAAATTTAGTCCTGAAAAGATAACTATCACCACTACTTCATCATCATCAC 
CAACAAATTCCGCCAGTAGTAATATGAAAGAAGTTGAATTAAGATGTTCAAATATTAAAGTATTAAGTGGATTAC 
ATTTTGCTGGTGCTCCAATAACTCAACGACAAGCTAGTGTGATACTGTCATTAACTCCACCACCAGCACCAGCAC 
TAGCACCAGCAGCAGGATCAAGGTCAGGGTCAGCACCCGTGGCAGAAACACAAGATTCCTTAGGACAATCATCTA 
AAAGTGAATCGTTCACAAATGAAGGAGATGAAAATTTACCAACTTATGATGAAGTAGTTATAGAACATAATTATC 
AAGATATAAGTGAACATCAAAGAGCCAGAAGAAGATATCAAGAATTTGGTATATAAGAGGGAGGGAGGGAGGGGG 
GGGAGGGGCGAATTTATATATTATAGTTTATATGAATGACGTATAACAATCAAAACTTGAATTATATATATTATG 
TTGTTGTAAGTTGTTATGTCAAGTAGTAGAATTTAATCTATATTATAATTAGTGTATGAAGTGTGGATGCTACCA 
ATTAATGGTCTATTTTACACTACCACTCCTAAATTTTTAAGTTTGCTGTGTGAATTGGCTAATCGACCAAAGTAC 
ACGTCCTCCAATTTGTTCTTTCGCTTTCGCTTGTTCCCAGAGGAAAGAAAGAGAAAATTTTTCAACCAATCCAAT 
TACAACGAATAGTCTATTCATTCATTCATTCATTCATTGACAATACTTATTACTTTTCTTTATAGTAATTTAAAG 
AATCCAATTCTTATAACATCCAACTACTATTGAAAGTTTTTTTTTTTAAAATTATTCAATATTTGAAATAAAACT 
TTCTACATTTATTTTTTTATTTTTTTTTTTTGATACAAAGGAAAGAAGGACAGAATCAACACCACTACTACCCTC 
TACCCCTTCTCCGCTCCAACTTAACAATCATGTCATCAGATAATTTTTTTATAAAGAATAGAACTGCTATTATTG 
TGACTGCATTGACTGCATTCTCTGCAGCTGGTGCTTATTATTATTACACTCAACAACAATCAACTGGTGGTTCTA 

AGAAGAAATCAAAGAAGTCAAAGGGAAGTGCTACTCCAGAACCAACCAATTCTACTTCTTCTTCTACTACTACTA 
CTACTACCACCACTACTACTTCTTCCTCTGACAGCAAATCAACTTCATCTAAGAAAATCAAATATCCAATTAATT 
CTGAAGGATTACCTGAATTAACTTCCGATATTATTTCTT^TTATCAGAAACTGAAAAAGAAGAATGGGCTATGC 
AATTAAAAGAAGATGGGAATCAAGAATTTAAAAATAAAAATTTCAAAAAAGCTATTGAATTTTATAGTGCTGCTT 
TAGAATTAAAACAAGATCCAATATATTATTCTAATAGATCAGCTTGTTATGCTGCTTTAGATGATCATGAAAATG 
TTATTAAAGATACTACTGAAGCGATAAATTTAAAACCAGATTATACTAAATGTATTTTAAGAAGAGCTACTTCAT 
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TTGAAGTTTTAGAAAAATATGAAGATGCCATGTTTGATTTAACTGCTTTAACTATTTATGGTGGGTTTTCTAATA 
AATCAATTGAACAAGTTTTAGAAAGAGTTTTAAGAAAACATTCGATTAAAATTGTTGAACTGAAACCTAAAAAAT 
TGATTTTACCATCAGCTGCTACTATTGGATCATTTTTTGGTGCTTTTGTTGAAGAAACAGAACCTGAAGGAATTA 
ATGAATCTCATGAAAATGAAGGAGTTAAAGCATTATATACTGCTTTACAAAAAATTAATGCCAACACTCAAAATG 
GTTATGAAGAAGCTGATGAATTGATTTCTAAAGCTGTTACTGAATTGGAATCTGCAATTGAATCTGCTACAGAAT 
TAAAACCAGTTTTGGCAATTGCTTTAGAATATTTAGCTGCATTCCAATTTTTGAAAAATGATCCAGTTAGTGCTG 
CTGAATCAATTGAAAAAGCCATTTCATTAAAACCAAGACCAAGAGCTTATGTATTCCGTGCTTTAATTAATGCTG 
ATAAATCATCTTATGAAGCAGCATTAAAAGATTTTAAAACTGCTGAAGAATTGGATGATAAATGTCCTGATATrT 
TCTATCATTTAGGTCAATTATTTTATTTAACTGGTGATTTAACTAATGCTGAAATTAATTTTAATAAAGCTAAAG 
AATTACATCCAGATAATCTTTATGCTTATATTCAATTAGCTTGTATCACTTATAAAAATGGACAAATTGAATTAG 
CTAATGAAAAATTCACTGAAGCTAAATTAAAATTCCCAACTTCACCAGAAGTTCCTAATTATTATGGTGAAATTT 
TAGCTGATAAAGGTGATATTCAAGGTGCTTGTAAACAATTTGAAATTGCTTCTAGATTACAAGAAAAACTCGATA 
GATTTTCTGTTGGAGCATTACCATTAATTAATGAAGCAACGGTTATATCTAGAGAATCTTTAGAAAAAATTGGTG 
AAGCTGAAGAATTATTAACTAAAGCTTGTGCTTTAGATCCAAAAAGTGAATTAGCAAGAATTTCTTTAGCACAAA 
TTAAATTACAAAAAGATGAAGTTGATGATGCTATTGTATTATTTGAAGAAAGTAGTGATTTAGCAAGATCAATTG 
AAGAAAAAATTCAAGCTACTTCATTTGCTGAAGCTACTAAAATGCAAAAAAGAATTAAAAATGATCCAATTTTAA 
ATAATAAAATTGCTGAATTAATGAGACAAAGTGGTGCCATGTAAAGAAGAAGAGCCTGCCTGCCTACCTCACTCA 
CTTCCTTCCTTCCTTCCTTCCTTCCTGAGAAATTCTTATTATAATTAAAGGGGGAGGGGTTTATAAACAAGATTG 
GTTAATTGTAATTTCCCCCTTTATTTTTTGTAAAGAAGAATAAATTTGTTTTGTATATAAAAATTATTATAGTAG 
TAGTTTTTTTTGTAAATTTAAATTACTTACTTACTTACTTACTTACTTACTTGCCTATTAACTTTTTTTCTTTTT 
TATATTATTTGTTATTATTTGTAATAAACATATTTTATTTACTCCATTCATTCAAGTTTATATCTATTTTATCAA 
ATGATAAGTTAACCCCCTTGTGATCATATGTTATTTATTAAATCATTAATTCGTTCAATTATTGCATCACCGAAA 
AATCAATATTATGATTCATCAACAAATTTAAAACTTGATTTATCTTATATTACTCCACAATTAATAGTAACATCA 
GCACCTGTAACAAATTATATTGAATCATGGTATCGTTATCCTTTAAATGATTTATTACAATTTTTAAATTCTAAT 
TATGGATCAAATTGGCATATTTTCAATTTTCGAGGTGAATCTCCTGGATATGATGATTCATTAGTATATCGAAAA 
GTTAGTCATTATCCATTTCCCGATCATTATCCACCCACTATGAATATTATAATTAATTGTATTGATGAAATTGAT 
AATTTATTACAAGTTTTCGGCGATAAGACTAATGTTGTTGCTGTGTTACATTGTAAAGCAGGCAAAGGTAGATCA 
GGAACTTTATGTTGTGCATATTTGATCTATCAAAAATATCATAAATATCATCAGTCTCATAGCAACAAATCATTC 
ACTCTAGAGGATATTTTATTGATTTATACAACTAAGAGAATGAATTATTTAATTGGAGGAGAAGGTATATCAATA 
ATATCTCAAAAAAGATATCTTCAATATTGGTATGATTATATTCATAATAAACAATTACGTGAATCATATATAAAT 
TGGTTAAATATTATGAAATTTATAAATTTAAAAATCATTCGAATAGGTGGATTGAAATTATCTAATATTGATTAT 
TTAAATATATCAATTCTGACATATATTACAAAAATAGAAACTGACACTAGTGGTAATAGTAATAATAGATCAAAT 
ACAATTGTTAAAGAATTAATACAATTAACAAATGAGAATTGTGATATTGATAACCATGATGATGGCCACGATGAT 
TATTGGATAACTTATAATATTCATGATTTGAAGATTTTCCAATTGGAAGATATAATGATTGGAATTCAATCATGG 
AGTTATATTTGGTTTAATATTTTCTTTGAATCATTTAAATCAAATGGTCATGGTCATGGTCATCACAATAATAAT 
AAGGTTTTATTCAATTGGGATGATGATATAGATGGATTTAAAGGATTTAAACAAAAGGGAATAAAATTATTTAAT 
GAAATAGAATTACAATGGGATGTTATCATCACCACCAAAAGTACAGATATATATGCTAATTAGATTATTCTATAT 
ATATATATATATATATAGAAGCTTTTAAAAAAAAAAAAAAATAATACAAGATATAATAAGGTTTACTCATTTCAA 
TTCTTTAACCTCCACGTTTTTCATTATCAATTTCTAACCAAAATTGATTCAATGCTCTTTGTATAGAATCTAAAT 
GTTTTTTACCATTTTCTTTAATGATTTGTATATTTGATTTAATATTAGTGAATGGTTTAATGATTTTGATTTCAT 
TAAATATAATGATTTCTGATTGTTTAGTAGATGTAGTTGAATTATTGCCATTACCAAATTTAACATTTTTATCTC 
CATATAATTTGACAAGTCTATTGAATAAAAGAGTTGAAATATTGGATGGTTGGGTATGTGATGCTTGTTGTTGTT 
GTTGTATTGGTTGTATTGGTTGTGGTTTATAATTATTGATTTCATGATTTAGTCTTTTATCTAAATCATCAATAT 
TTATAAATTCCAATAATGTAGATGCAGATGATGAAGAAGAAGAAGAAGATGAATCCGATTTATTATTACCATTCT 
TCCTTGAAAAAGGTGGTAATACTTGAATACTTTTAATAAATGCCGTATTTATAATTCTATAAGTTGAAGTAGAAC 
TGGAGTTTTGTTTATTATCATTAATATTGGTTTTAGTTCTAATAATTATAATTTCATTAGATGATGAATAAGTAT 
AAATTTGACCAATTATTATTTGATCTAATAATCTTATGATTTTAACTTTTAAATTAATGATTTGATCAAAATTTT 
GAAATGACATGATTTGTAAAAGTGTATAAATTGTATTAAGTAAGTAAAATAAAAATTGACTTGACTTGAATTGAA 
TTGAATTGAATTGAATTGAGCTGAGTGGTTGTTGTTGTTGTTGTCGTTGTTGGATTATTGATATGGATAGGATTA 
TTAAATATTTTCAGAATCAATAATTAATAATAATCTTGTAATAACAATTAAATTAAATTAAATATGGAATATGAA 
TTGATTCTATTAATGCAAAAATTGTAAATTGAATAGTAATTAAATATTAAGAAATGATATTAGATTTTATTTAAA 
TTAGAATGAAGTGATAGGTGGGATAGGTGGGTGATAAATAAGGAAAGGGGAAAAGGGAAAAGGGAAAATTTTTTT 
TCAGTTCAGTTCAGTTGAGTCAAACTTTCAACTTTCAAATTAAACTATACACACAATTTTTGATTTTGAAAGGAG 
AGAGAGATCAACCACCACCATCACCGCCAATGGAGTTTTCAGTTAGTGCGAACTTTTGTACCAGTGTGGTAAGAG 
AGCTAACACGATTGGAATGATTACTTTGCACCAATGTCTGGCCATATCTAGTACCACTGCTACCAACTGCTACTA 
CCAACCTAACCTCTCCCGACTACACGACACTACACTACTCACACGACACGACACGACACGACAAATTTTGTTTAA 
CTTCTTGGTGTCGTGTAAAATTATAAAACTTCCTTTTTGTTTTTTTTTACAACCACAATCAATCAATCAACTACA 
ACTACATTAATTCAACTTATATTAATGGTCACCTCCCACTTTCCTCTTTAAATGCAACTGGAAGAATTAATTCTG 
ATTGATAAATTAGAAGATCAAATCATTGATCATCCTGATGCTTCTACTAAAAAAGATTTAAATGAATCACTCGAT 
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GAAACATTTCAAAAAAAATTAAACGCCAGAGCTCAACAAATTAAATCAACCAACAACAATAGCTACAATAATACC 
TCCACTAGACAACAATCTAAAGGTCAACATAGGAATTCAAATCAAGATTCTTCTTCTTCTTCTTCTTCTACCTCG 
TCAGGTGGTATCAATTATCAATTTCTTATTACTAAATCACATTTAAATTACACATATACTGATTATAATTCATTA 
GAACAAGAAATTTGTGAATGGTTTTCAATAAATGATTTTAAATCACTTGGTGGGTTAAATAATCTTATTCTAAAT 
TATACTAATGACCTTAACAACAACAACAACAAAGCAAGTATAACTGAATTGATACAAAATTTACACGCCAACCAC 
AAAATTGATGATCTATCTACTAATACATTACAAACAATATTATATTATAGTTTTGGTGAATATGGTGATAAAAAA 
TCTAAATCAGATCAACTTGATAGTATTAAACGAAATAATTTACAACTCATAAATGATAAACTATATCAACCATTA 
ATTAATATAATTCAAAATTTCTTTAATGATAGAATATCTCATGATAAAGCTACAACCAATCACCCAGAATCATCC 
ACATTATCAATAAGACAACAAGAACCAATTTATTTTATTATACTTACATTAATGTATTTTATGATTAATGTTAGT 
TTATCAATTGATCATGATAACAATACTATTATTAGAAGTGAGTTTAAGAAATATTTGAAAGAAACAGATTTTTTA 
ACTTCATTATTAACATTTATTGAACATTGGAAATGGCATCCTAATAATTGTTATCGTATAAGATATTTAATATTA 
ATGGTTAATAAACTCATTTTTTTAGAATTGGGTGATTCAAATCATATGAAACAATGTGATGAATTTTTAGTCAAA 
TTACATCACGTTAAAAATAAACCAACAAAAGAATCACTGGAATCAAATTTAACTTGTTCACCATTAGATTATTTT 
GTTTTCCGACAAGATTTAATTGATAAATATCCACTTTATGATGAAACTGAATTAAAACCTTATGATTTCCGTAAT 
TTAAAAAAGTCGTTGGATAATGATGATGATACTACAAGTGACACATCAAGTATTCATAGTCATTCTAGTACTATT 
GAAGGAAAGTATAAATATTTTATGGCATTACACAATTCATCCAATTCTCTTTCTAATTTAATTGAAACTCCCAAG 
ACTAATAAATCACATACTATTTTCGGTCAATTACCTACTCAAACAGTACATTTAGCTACTCCAGTACCTTCACCA 
ACTTTGGCAGCATCAGATTATATGTCTGGTGGAGAAAAAATTCGTAAATCATATCAAGTTAATCAAGCCATGCCC 
ATGATTTATCCTATTACTAACAATTATAACGGTGATGGCGTTATACCATTAGCAATGAGAGAAGCCGATGAAATA 
TTGAGAAAATCTATTTATGAAAGTTATTCTATTAAAAGATTATGGAATGAACGAGATTATTTTATGAAACAAGAA 
CGGGGATATGCCGATGGGTATGATAAAACTACCAAAAATGATGATGATGATGATGATGATGATAATGATGAATTT 
GATTATAATTTTAATGAATTGAGACAAAAATATCCTGAAAAAACTCTGGTGATTGATACTTTAGAAAGAATTGAA 
ACTTTATATTCACAAAATTTATGTCGATTGAATACTATAGTTGAAGTTTTTATTGAAACCATTAAAGTGAATCGA 
TTAGATTATAATTTAAATTTTGCAGAATTGGAATTAAATTCAAAAACCAAGTCTGGTCATCGTGATGAAACAATT 
CAAAAAAAAATTGAAATGGTATTAATACTGCAATTGGAAGTTAATAATGCCAAAGAATTAACGTTAAAAGCCACT 
TCAAGTTTAATTTTAAATTTATrAAAATGGTTTAAAATAAGTCATATATTGAAATCATATTATTTTTCATCATTA 
TTATTTGATCAACAATTTTTTGCAATTTCTTTAGAATATCTTAGTCGATGTTTTAATAATGCTAATTTACAAAGT 
ATGATTACTACTACTAATTCTAGACAAAAAAAGGATGAATTAACTGAATATGAAATATTAATTAATCAAAATAAA 
TTAATGAATCCCAAAATATCATTACCAAATGGGAATTTTTTCGATAATTGTTTATGTTTATCATTAACCCATCAA 
GAAGTTAAATACAACGATTTTAATTTTATTAATAAAATTTTCATACTGTCATTACCTGATAAATTTGATTCTAAT 
AATATTAAACATGTTTATATTTCAAATTTTAATGATAATTTTGCTCATATTTTGAGTGATATATTAAATATTACT 
AACAAAATATTAATTAAAAATCAATCACAACGAATATTTACATTTAATGATTTAAAACCTTCAGAATTATATAAA 
ATGATATTAATTAATTATGATTGTCAATCATTTAATAAACCAATATTGAAAACTTTGAAAAAATTAATACCTTAT 
CAAGGTCGAAAATGGAAATCTTCTAATATGGATTTAATTAGTCAAATTTATTTAAATTTAAAATTATCAATGAAA 
GATAATTGGTTGAGTGGTAAAGATTTAGAAAGTGATTTCAATAATTCTTATGATCAAGAAATTGCTCTTAGAGGT 
TTATTACAATTTTATAATATGAGAAATTATCCTTTACAAATGAATAAAATTGGTTATAGAATTAATCATGATATA 
ATGAATATTCCTCAATTGGATTTAAATGATATGAATATATATGATGATGAATATGATGAAGATTATTATGAGGAA 
GATTATTATGAAGAAGATAATGATGATGATAATAATACCAATACTAATACTAATACTAATACTAATGATACTAAC 
GATAATAGTATTCAAGATGGTGAATTCATTTAGTTAACTTAGTGCGTGTGTATACCAAAAATTCCATTCAAAGTA 
GCCCAAAAAAATTTTTTCTTCTTTCTACAATTTGTGGGAATCAACTTTTCCTCCAACTACAAATTTTTTGATTTG 
TTTGTTTGTTGAATTTATAAAAAGTATCATCATTAATAATAATTGTTTCTCTTTATAAGTTATAGACCATGGTTA 
AATTAACACAAATTGACGACGAAACTCAACAACAATTTGAAAATCAATCAGTTGCTAAAAACAACCACATTATCG 
ATGAAGCTAGTTCTGAAGAAGAATCTGATGATGATGATGAATCAGATCTTGATGATTTTGATTTTGAAAATGAAA 
CTTTATTAGAAAGAATT6TTGCTCTTAAAGATATTGTTCCACCAGAACAAAGAGAATCCATATATAATTTATCAT 
CAACTATAGGAGATTTATTTAAATCAAGTGTTCAAAATGGTGGGAAATTTTTATGGACATTGACTTCAAGTTCTT 
TATTATTAGGAGTTCCTTTAGCTTTAGCAATTTTATCCGAAACTCAATTACAAGAAATGGAAAGAGGTATGTCAT 
TAGAAAAATCTGCTCAAGATGTTTTAGCTCCTGGATCTGAAGCTGCATTTGGAAATGAAAATAAGAAATAAATGA 
AATAGAATAGAATAGGATCCAATCCAATCCAATCCAATCCAAAAGCAAAGTAAAAGCAAATTTTCAACCTTGTAA 
ATAAAGATCTTTTTTCAAAAAATTCAAAAAAAAAATAATAATAATATACATCTAAAGAATTTATATTTATATTAA 
TCTAAAGTAAAATGGTAGGATTAAACAAAAAAAAAAAACACATAATGGTAAGTAAACAAGCAAACAAGCAAACAA 
GCAACTAAACAAGCAAACAACTAAACAAGCAAGTAACCAAACAAAACGTATCTCTCTCTAGTTTATTTTTTTATG 
CTTAATTGATAATGCATAAATATCTAAATAAGTAGTGATTTCAGTAATCACTTCAGCAACAAAAATTCCATGAAT 
ACCTAAAGTTATTCCACAACCTAACCAACTAATGGCATGTAACACTTTAGCAGTACCATAACCATAAATATCAAT 
TAAAATTTTACTCAAAATCAATTGACCAATAGGGACAAACATTGGATATTGAATAAATGGGAATTCTTGTAAAGT 
TAAATGAGCCAAAATAATTCTTCCAACAGAAAATGCAATAGTACAACCAATAGATATCACTAATGGGAAACCATA 
ATCATAAAGAATTTGTGGATAAATCC 
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MVKLTQIDDETQQQFENQSVAKNNHIIDEASSEEESDDDDESDLDDFDFENETLLERIVALKDIVPPEQRE 
SIYNLSSTIGDLFKSSVQNGGKFLWTLTSSSLLLGVPLALAILSETQLQEMERGMSLEKSAQDVLAPGSEA 
AFGNENKK 



YHRl61C_homolog 4220bp PathoSeq: 1.. 4220 (SEQ ID NO 671) 

ATCCAGTTTACTTAAATTTAAATGGACAATTATCTTAATAGACAAACATCCCAGATTATTATCATCTATCTTCAT 
AAACTTAAAGGTGACAATGTCCAAAATTTTATTCTTTATCTGATTTGAAATTTATTAAACCCAAAACATTAAAAT 
CATGGTTCACAAATGGTTCATCTCCCCATGGTAAATTTTGTGTTGTTGATGTACGAGATTCTGATTTTGTTGGAG 
GTCATATAAAAGGCTGTTATCATTATCCTGCAGCCAATTTCCACTACACATTGAATGAATTATATCAAAAAATAT 
ATCAGAATAAAATACAAGATATTGTTTTCCATTGTGCTTTATCTCAAGTAAGAGGTCCTTCAAGTACATTAAAAT 
TCTTGCGTGGAATTGATGATATAACCGATTCCAAAGTAAAGAGTTATTTCAATGATGACAATATTCAAGTATACG 
TGTTACACGGGGGCTTCACAAAATGGCAAGAAGAATATGGGAACGATAGAGAAGTGACAGAGGCTTATGACCAAG 
AAATATGGGAGTTTGGATCCTAGTGATGTAATATGTGTATATTGTGTTTGATTTTCACATTTCTATTGTACAATT 
GTATTAGCAATATCGGGTTATATTTTAGATTGATATAGATGTGTATATAAATATGTATAAATGCGCCACGCAACA 
TGTGTACATGCATGTACTACTTCAGCAATCAAATTAAGCTTGGACCATCATGATAGTTATATTGTTGCACTTGCT 
GTTGCTGTTGCTGCTGCTGTTGTGGTTGTGGTTGGAATGCTTGGTT6TATAGCCCAGTTTGGGCATTTTGAAAGT 
AAAATTGTCTTTGAGCTTCTT6TTGGGTCTCCGGGAA6ACTGGAATAGTAGGTAAATGCTCCAATCCACCAGCAG 

TTTGTGATACTTTAi 

GTGGTTGAATTGATCCATTATCCAATGTGAATGCTGTGGTATGACTGGTAGATGCGAATCTTGTATTAGCAAATG 
GGTTAGTTGATTGTGCTTGTAAAGGTTGTGGTTGTTGATTCATGTTCAGTTGGCTATATGGTTGAGCAAACTGTT 
GTTGTGAAACTTGATGTTGACCTGTTGCCATACTTGAAAATGGGTTTGTATTAGATCTCTGTAACCCTACTGGCT 
GTTGTGGTTGTTGTGGTTGCTGTAATTGCGGAGTAGGTTGGATGAATGGGTTTGTATGCTGTGCTTGTAACTGTT 
GCGGCTGCGAGCCATATCCTCCAAACCCAACACCAGTAAATGTAGATTGCAATGTTTGACCTTGAGAAATGGATG 
GCAATTGTGAAAACAAAGTCTGTTGCTGCTGCTGCTGTGTGGCCTGCTGTGTTGCCTGCTGTTGTAAAGCTTGTT 
GTTGAGCCTGTTGCAATTGAACTTGTTGCTGCAATGCTTGCTGTTGCGCTTGCTGTTGAGCTTGCTGCTGAGCCT 
GTTGTTGAGCTTGGTCTTGTTGCAGCG6ATCCACAACTCCGACAATTGGGACAAACATGGTATTCCACGGATTGT 
AGGTCT6TTGCACGACCAATGAACTGT6TCTATTCAAATCACTACTAGTACCTTGTAATTTCTGTTGTTGTTCTC 
TTGGTTGTTGTTGTTGTTGGCCCGGTTCATTCTTACTCTTCTTATTAAGTATAGATTGAGTCGGTTTCAGAACAA 
TATTGTCTTTCCCCTTTTTTTCTGCTAAATATTGTTTTCGATTAATTTCAAflATTTGGATCATCCAAATATTCTT 
CCAAAGAACTTGTCAAAGCTGTAGGCGCGTGTTTGATAGTTGGGACGTGTAACTTCGTAGCATACTCCAAATGCT 
TAGCTACTCTCAAATAATCAATGACAAACTTGGTTTGATCTACAAATTTTTTGTATATCTTTAAAGATCTTTCTG 
CATCAATTTTCGACATTTCAAAATAATGTTCCAAGATGTTTATCACCCCTTCATTCAATTCTTGGAAAAGAGCCA 



TCAATAAAGAATCAATTTGTTTCTGGACACTTTCAACTTCTCTCAACAAACCTTTGTCCACGTCAAGTAATCTTA 
ATCTACCACCTTGCTGATTGGTATTGTTATTTGATCTTTCATCTCTAACATAATCCACCCCCGTCGACTCAAATT 
GCTTGACTCTGGTGTGTAAATACTTGGCATATCTCGTGATAAATTTGATATCAGAATTGAAACTGTTGCTATTTT 
TGATGATGTTATTATTGTTCAAATTTAAAAGATTTGGCGATGCTTGATTACTTAAATAATCTAACGTCACATTTT 
TATCCCCTTCCCTAATCATCAAATGAATCACAATCAAGGCTTTATAAACGACAGACCAGGAACTGTCGTGCAATC 
GTGCCTGTAATGTTCTCATTATAGTGTTGAAGTTCTCCTTAGAAATAAGGGAATGATTCAACGATGTAGCCATTA 
ATATGGGCTCAATATATTTTGGTTTAGGGGCAGCCACCTTCACTTTAGTAGCACCCTTGACAATCTTCTCATAGG 
TAGTCATTGTCTAGTGTTGTTGAAGTAGAAATATTTGAAAACAAATAATGTTACTCGGCAGCTACTGAAGTGTAA 
TAAAAAAAAAGACCCCAAAAATAATTGAAAATGTGGTACAGATAATTCTATTGGTAATGGTTGCCTGCTAGGTAA 
TGATCCTTGCAAAGAGTTCTGCTATTTCTTCAATGAATTAACACAACTAACAGAATTGGAAAATTGTACAAGTTG 
TGGAAAATATTTAATAATAGTAATGTGTGTTTGAAAATTAGTATAATTTTACTCATGGGCAGTGCGCACAAACAA 
ATAAAACCTCAACTCAATAGTTGTCGTCGGCTGTTTCTCCTTGCTTTTTTATGATCTTTGTTTTTCTTTTTTTGT 
TCCATGTAACGTTGCCGGAGGCTGTACAATTTATAACTGCCCTTGTTAATAGTAGCTATACTTGAATTGGCTAAA 
ATAATGACTCGTTTTAAGTCAATTGACACTATACATTTCAGAATATTTAATGATAAACATAAGCAAGTATTATGA 
TCATCGACTATGGGGTGTATTCTCATTCGTGTGAAAACCAATCTCGGAAAACAGATTAGATTATCATAGACACCA 
TTTTTGAAATTGTCTTTTTTCTATGAGCAGTATTAATAGCATATATGTAATTTGTTTACACTGCCATTGCTAAAT 
AATATCAAGTACATATACTTGCTTATTATTGAACATTAGGCACATAATGTAGATATATATTTATCGTCGATTCTA 
AAATAAAACTCAAGACACACTATTCACTCTGAAACGGACTTTATGTCTGTTTTGGTCTCTACAAAACGCATCTAT 
AATTCACCGGCCCATTCATGTGGCATTGCTCGATAGACGTAAACTTCACCTTTTGTCAAGTTCTTCAAATTTATC 
TCACCATCAACAACATATCGTTTACCACCAACATTTTGTTCTAAAACCATCAATTTATCTCCCAGTTTACCAATC 
ACAACTGACGTATGATCTGGGGCACCTGCAGATTGTGTGACACCAGTACTTGCATCATAAAACGTACAAGCGTTG 
AACTGTAAAATGTCACCTCTTCTTACCTCATCGAGTTGCTGTGAATTGTTGATAAAATAGACTCCATTACCAGCA 
TTCCCAATTTGTAATATTGGATAACCATGGATGGTATAACATGATACGAATGCATGATTTCCGCATCCCTTTTGT 
AATGCTTCTTTTGCCAAATCCCAACACTCACCTCGTCCAACAGTCTTACCTCTGTGATGTTCACACCAAGATGCT 
ATATACTCCCCGAATCTTTGATGGTTAGCAATGAGTTCTTGTTTGAAAGGAATTGTATCGATTGGAGATGGAACA 
TATTTCTCAATAACCACATTTACGTTACTAATGTCATTATTACTGTATTCAAATTTATATGTGACTATGGATAAG 
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TCTTTAAGTCTCACAGTTAAAGTTGTAGTACCCTTCCCATAAGAGCCTGATGATGTCGTGTACGAAAACTTGTGA 
TTGATTCCATGAAATACTTT 

YHR161C_homolog 609aa PathoSeq: 1..609(SEQ ID NO 672) 

MTTYEKIVKGATKVKYAAPKPKYIEPILMATSLNHSLISKENFNTIMRTLQARLHDSSWSWYKALIVIHLMIRE 
GDKWTLDYLSNQASPNLLNLNNJMIIKNSNSFNSDIKFITRYAKYLHTRVKQFESTGVDYWDERSNNNTNQQG 
GRLRLLDVDKGLLREVESVQKQIDSLLKNNFMENEINNDIVLTAFRLLVNDLLALFQELNEGVINILEHYFEMSK 
IDAERSLKIYKKFVDQTKFVIDYLRVAKHLEYATKLHVPTIKHAPTALTSSLEEYLDDPNFEINRKQYLAEKKGK 
DNIVLKPTQSILimKSKNEPGQQQQQPREQQQKIiQGTSSDUWHSSLWQQTYNPVmTMFVPIVGVVDPLQQDQA 
QQQAQQQAQQQAQQQALQQQVQLQQAQQQALQQQATQQATQQQQQQTLFSQIiPSISQGQTLQSTFTGVGFGGYGS 
QPQQLQAQHTNPFIQPTPQLQQPQQPQQPVGLQRSNTNPFSSMATGQHQVSQQQFAQPYSQLNMNQQPQPLQAQS 
TNPFANTRFASTSHTTAFTLDNGSIQPQQQQQQQNQKIQANATGNNPFKVSQTTLQLFDNYALTQQQNQHQQLKP 
QATAGGLEH 

YDR544C_homolog 1700bp GeneSeq: 1..1700{SEQ ID NO 673) 

CTAAAGTCCAAAGTTGGTTCAATTTTTGGCAGAAAAAAGAAGAAGGAAAAATTCACTGGAGCTGATTCAATTGCTG 
AAGATGAATCATTATCTGAGGTTTCTTTGCCACCTACAAGAACTAGGAATTCATCGGTGTTGTCTCGCAGTAACTC 
AACTAGAAGATCTTTTATTGACCGCTTCCATAGAGATGAGTCTAGCACTGGCATTAGCAGACAACATGAGCAGCAC 
CAGCAGCCTTTGAGTGATCCTTTGCCTCACGCAGAGAAGCCTCAACCGGAAATTCCCCAATCACCAGAAGCTCCAC 
AGGCCAAATCACTAGAGCCTGTATCAGAAGTACTAAAAGAACTGTTCCCACCTATGCAAAACGGGTCCGAAAGGAA 
AGGTGAAAATCAGCAGTCGAGAGTTGATGTATCCTCTCAAACCTTGTCACCAGTTACTCCTACTCACGATGGATTT 
GGTGGTTCTGTTAAACCATTACCAGAACCTGTTGATTCTCCAAATGTGATTAAATACAATGACTCGGACGACTCTT 
CTACAGAAGAACGTAGAGGCTCGTTACTTGAAAAACACAATTTAGAAGTACAACCTGTATCTTCCCCATTCACTAC 
TCAACCGCCAGCACCTGTGCCACAAGAATCCAGATCTAGACAAAGCAGTGATGGCATTTACTCGTTTGAAGCGGGT 
GATGATTCCAACCCAATCTCGGCTACTCCAAGATCCGAGCAAAATGTGTTTGGACAGATGCCAGACCCAAATTTGT 
CTCCTGAAAAGACTCTTGCTCCACCACCACCACCTTCGAGAAAAGTTTTGCACCATGAAGAACCAACTGTAAGGGA 
TTCAGCTCTTTTCCACAATTTACCTGCTGCCTCCCATTCTGGAAGAGATTCGGTAATGGCTCCATTAGCAAGTCAA 
GACAGGGGTCATTCGTTGTTGAAAAATGATTTCAAACACGAAAACTTGGCATCCACCCTCGGATTGAGCTCTTCTA 
TTGCTGAAGTCATCAATGCCAGCTTTAAGGATGGACAGTTGATTAAATCACAAGTAGTTGGTGAAGTGGCCTTCAA 
TTATAATGGTAATGCTTCCGATCCACTTGTGGTCACTATTCCTAATAGTTTCGATAAAGTACTCGTGAACAAGACT 
TTTATTGAGGATTTAGGTCAAAGCAAGTATAAAGTGAACCCAACTTCAATTACGTCTAAAACTCTTGGTGGGTTGA 
AATATCTTTTGAAACCAACACAGGTACCAGTGATAATTCAACAAATATGGAAATTTGAACCTCATCAGTCAAGTTT 
GATGGTTAGCATTCGTTCAACTACACCTTTGGTATTGGAAAATTTTGTTGTCTCTGTAGCTTTGAATCT^GACATT 
GAAGCAACATCTGCTTCCTCAAAGCCTCAAGGTGCGTTTAATAAAGAGAAAAACAGAATAACATGGAGATATCCAC 
AGTCCCTCGCATTGAATGGTGTAGAGCGTTTGATAGCTAGATTTATGACTAATGGATTGGGTTCCGAACATGAGTC 
TGGTGTGCAGATTAAATTTCAAGTTAAGGATCCACAAGTCAAGTACTGTAGTATTTACAGTGAGAATGGCGAAGAG 
ATTCCTACGTTTAGAAATTTGGTTAGCGGTAGTTATAGTGGTCATCTTTAAGTTATCTGTTTTGAGATTAGTCTCT 
TGTTGAATTGAAAAAAAAAAAAACGTGA 

YDR544C_homolog 548aa GeneSeq: 1..548(SEQ ID NO 674) 

LKS KVGS IFGRKKKKEKFTGADS lAEDESLSEVSLPPTRTRNSSVLSRSNSTRRSF IDRFHRDESSTGI SRQHEQH 
QQPLSDPLPHAEKPQPEIPQSPEAPQAKSLEPVSEVIiKELFPPMQNGSERKGENQQSRVDVSSQTLSPVTPTHDGF 
GGSVKPLPEPVDSPNVIKYNDSDDSSTEERRGSLLEKHNLEVQPVSSPFTTQPPAPVPQESRSRQSSDGIYSFEAG 
DDSNPISATPRSEQNVFGQMPDPNLSPEKTLAPPPPPSRKVLHHEEPTVRDSALFHNLPAASHSGRDSVMAPLASQ 
DRGHSLLKNDFKHENLASTLGLSSSIAEVINASFKDGQLIKSQWGEVAFKnTOGNASDPLVVTIPNSFDKVLVNKT 
FrEDLGQSKYKVNPTSITSKTLGGLKYLLKPTQVPVIIQQIWKFEPHQSSIiMVSIRSTTPLVLENFWSVALNQDI 
EATSASSKPQGAFNKEKNRITWRYPQSLALNGVERLIARFMTNGLGSEHESGVQIKFQVKDPQVKYCSIYSENGEE 
IPTFRNLVSGSYSGHL 

YHR094C_homolog 1653bp public: 1..1653 (SEQ ID NO 687) 

ATGTCATTAGATAATTCAACAGAAAACCGTGATTTGGAAGAAAAGGAAGAAATTCCAAAGAACGAACAT 
AACGAACAAGGCGAACAAAACGAGAACAATGAGCATATACCTACTTTGGAAGATAAACCATTGAAGGAA 
TATATTGGTATTAGTATTTTGTGTTTCCTTATTGCCTTTGGTGGTTTCGTTTTCGGTTTCGATACTGGT 
ACCATTTCTGGTTTCATTAACATGACTGACTTTTTAGAAAGATTTGGTGGTACTAAAGCTGACGGTACT 
CTTTACTTTTCCAACGTTAGAACTGGTTTATTGATTGGTTTGTTCAATGTGGGTTGTGCCATTGGTGCA 
TTATTCTTGTCTAAAGTCGGTGATATGTATGGTAGAAGAGTTGGTATCATGACTGCTATGATCATTTAT 
ATTGTTGGTATTATTGTTCAAATTGCTTCTCAACATGCTTGGTATCAAATCATGATTGGTAGAATTATC 
ACTGGTCTTGCTGTTGGTATGTTATCAGTTTTGTGTCCATTATTTATCTCAGAGGTTTCTCCCAAACAT 
TTAAGAGGTACATTAGTTTATTGTTTCCAATTGATGATTACCTTGGGTATTTTCTTGGGTTACTGTACC 
AGTTACGGTACTAAGAAATATTCTGACTCCAGACAATGGAGAATTCCATTGGGTTTATGCTTTGCTTGG 
GCCTTGTGTTTGCTTGGTGGTATGGTAAGAATGCCAGAATCTCCACGTTACCTTGTCGGTAAAGATAGA 
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ATTGACGATGCTAAGATTTCACTTGCCAAAACTAACAAGGTTTCTCCAGAGGACCCTGCATTATACCGT 
GAACTTCAATTAATCCAAGCTGGTGTTGAAAGAGAAAGATTGGCCGGTAAGGCATCTTGGGGTGCTTTA 
ATCACTGGTAAACCAAGAATCCTTGAAAGAGTTATTGTTGGAGGTATGTTGCAATCATTGCAACAATTG 
ACTGGTGATAACTATTTCTTCTACTACAGTACCACCATTTTCAAGTCTGTCGGTTTAAATGATTCCTTC 
GAAACATCTATTATCCTTGGTGTCATCAACTTTGCTTCCACTTTTGTTGGTATTTATGCCATTGAAAGA 
TTGGGTAGAAGACTCTGTTTATTAACTGGTTCCGTTGCCATGTCCATTTGTTTCTTAATTTACTCATTG 
ATTGGTACTCAACATCTTTACATTGATCAACCAGGTGGTCCAACCAGAAAACCAGATGGTAACGCTATG 
ATTTTCATTACTGCACTTTATGTTTTCTTCTTCGCTTCTACATGGGCTGGTGGTGTCTACTCCATTGTT 
TCTGAACTTTATCCATTAAAAGTCAGAAGTAAGGCTATGGGTTTTGCTAATGCATGTAACTGGTTGTGG 
GGTTTCTTGATTTCCTTCTTCACTTCATTTATCACTGATGCTATCCACTTCTATTATGGTTTTGTGTTT 
ATGGGCTGTTTAGTGTTTTCCATTTTCTTTGTTTACTTTATGATTTACGAAACTAAAGGTCTTACTTTA 
GAGGAAATTGATGAATTATACTCTACCAAGGTTGTTCCATGGAAATCAGCCGGTTGGGTTCCACCTTCT 
GACGAAGAAATGGTTCGTGCAAAAGGCTATACTGGTGATATCCACGCAGATGAAGAGCAAGTTTAA 

YHR094C_homolog 550aa (SEQ ID NO 688) 

MSLDNSTENRDLEEKEEIPKNEHNEQGEQNENNEHIPTLEDKPLKEYIGISILCFLIAFGGFVFGFDTG 
TI SGFINMTDFLERFGGTKADGTLYFSNVRTGLLIGLFNVGCAIGALFLSKVGDMYGRRVGIMTAMI lY 
IVGIIVQIASQHAWYQIMIGRIITGLAVGMLSVLCPLFISEVSPKHLRGTLVYCFQLMITLGIFLGYCT 
S YGTKKYSDSRQWRI PLGLCFAWALCLLGGMVRMPESPRYLVGKDRIDDAKI SLAKTNKVS PEDPAL YR 
ELQLIQAGVERERLAGKASWGALITGKPRILERVIVGGMLQSLQQLTGDNYFFYYSTTIFKSVGLNDSF 
ETSIILGVINFASTFVGIYAIERLGRRLCLLTGSVAMSICFLIYSLIGTQHLYIDQPGGPTRKPDGNAM 
IFITALYVFFFASTWAGGVYSIVSELYPLKVRSKAMGFANACNWLWGFLISFFTSFITDAIHFYYGFVF 
MGCLVFSIFFVYFMIYETKGLTLEEIDELYSTKWPWKSAGWVPPSDEEMVRAKGYTGDIHADEEQV 

YBL099W_homolog 1344bp public: 1..1344 (SEQ ID NO 717) 

ATGGCTTTGAACTTGGAAGCTGACCAAGTCGGGGTTGTGTTGTTCGGTTCTGATAGATTAGTCAAAGAA 
GGTGAAACCGTCAAGAGAACTGGTCAAATTGTTTCCGTTCCAATTGGTCCAGAATTGTTAGGTAGAGTT 
GTTGATGGTTTAGGTAACCCAATTGATGGTAAAGGTCCAATCAAGGCTGCTGCTTACTCCAGAGCTCAA 
GTTAAAGCTCCAGGTATTTTACCAAGAAGATCCGTCCACGAACCAATGCAAACCGGTTTGAAATCTGTT 
GATGCTTTGGTTCCAATTGGTAGAGGTCAAAGAGAATTGATCATTGGTGATCGTCAAACTGGTAAAACC 
GCCGTTGCCTTGGATGCCATCTTGAACCAAAAGAGATGGAACAATGGTTCTGACGAAAAGAAGAAATTG 
TACTGTGTTTACGTTGCCGTTGGTCAAAAGAGATCCACTGTTGCTCAATTGGTCCAAACTTTGGAACAA 
CACGACGCTCTTAAATACTCTGTTATTGTTGCTGCTACTGCTTCTGAAGCTGCTCCATTGCAATACATT 
GCTCCATTCACTGCTTGTGCTATTGGTGAATGGTTCAGAGACAATGGTAGACACGCCTTGATTGTCTAC 
GATGATTTGTCCAAACAAGCTGTTGCTTACCGTCAATTGTCATTATTGTTGAGAAGACCACCAGGTAGA 
GAAGCTTACCCTGGTGATGTTTTCTACTTACATTCCAGATTATTGGAAAGAGCTGCTAAGATGTCTGAT 
GCTTACGGTGGTGGTTCTTTGACTGCTTTGCCAGTTATTGAAACCCAAGGTGGTGATGTCTCTGCTTAT 
ATTCCAACTAACGTTATTTCCATTACTGATGGTCAAATTTTCTTGGAAGCTGAATTATTCTACAAAGGT 
ATCAGACCAGCTATTAACGTCGGTTTGTCCGTCTCCCGTGTCGGTTCTGCTGCTCAAGTTAAAGCTATG 
AAACAAGTTGCCGGTTCCTTGAAATTGTTCTTGGCCCAATACAGAGAAGTTGCTGCTTTCGCTCAATTT 
GGTTCTGATTTGGATGCTTCTACCAAACAAACCTTGAACAGAGGTGAAAGATTGACCCAATTATTGAAA 
CAAAAACAATACAACCCATTGGCTGCCGAAGAACAAGTTCCATTGATTTTCGCTGGTGTTAACGGTTTC 
TTGGACAATGTTGCTCTTGACAGAATTGGTGAATTCGAAGAAGCTTTCTTGGGTCACTTGAAATCTAAC 
GAAACTGGTATCTTGGATGCTATTAAGACCAAGGGTGAATTATCTAAAGATGAATTAGAAAAATTGAGA 
AAAGTCACCGAAGAATTCGTTGCTTCTTTCTAA 

YBL099W_homolog 447aa public: 1 . . 447 (SEQ ID NO 718) 

MALNLEADQVGWLFGSDRLVKEGETVKRTGQIVSVPIGPELLGRWDGLGNPIDGKGPIKAAAYSRAQ 
VKAPGILPRRSVHEPMQTGLKSVDALVPIGRGQRELIIGDRQTGKTAVALDAILNQKRWNNGSDEKKKL 
YCVYVAVGQKRSTVAQLVQTLEQHDALKYSVIVAATASEAAPLQYIAPFTACAIGEWFRDNGRHALIVY 
DDLSKQAVAYRQLSLLLRRPPGREAYPGDVFYLHSRLLERAAKMSDAYGGGSLTALPVIETQGGDVSAY 
IPTNVISITDGQIFLEAELFYKGIRPAINVGLSVSRVGSAAQVKAMKQVAGSLKLFLAQYREVAAFAQF 
GSDLDASTKQTLNRGERLTQLLKQKQYNPLAAEEQVPLIFAGVNGFLDNVALDRIGEFEEAFLGHLKSN 
ETGILDAIKTKGELSKDELEKLRKVTEEFVASF 
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YEL032W_homolog 2637 bp public: 1..2637 (SEQ ID NO 719) 

ATGGATGAACGATTTTTGAATCCACCACCTACAGCTGATCAAGATGATACTAATCAGCCACTTGATGCC 
ATCTTTGGTGATAGAGTCAGAAGATTTCAAGAGTTTTTAGATAGAATTGATTCTAATACAGGTATAGAT 
TACAGATCTATTATCAAAGATATGTTGATCAAGAGTAAGTTTAGATTGAGTGTTTCAATTGATGAAATA 
AGAGAGTTTGACAGAGAATTTTGGTTGGGGTTGCTCAACCAGCCAGCTGACTATTTACCAGCTTGTGAA 
AGAGCTTTGAGAGACACAGTTTTAGCTATTTACGACCCACAGGATCCAAGTTTCCCACATGACAGTTAT 
GACCCTAACCAGCAATACTATTTATCATTCAAGGGAGCATTTGGGGGACATTCGCTCACTCCTAGATCG 
ATTGATTCCAGCTATCTTTCCAAAATGGTTTCTATTGAAGGTATTGTGACTAGAGCTTCATTAGTTAGA 
CCAAAGGTTATTAGATCGGTTCATTATGCTGAAAAAACT6GTAGATTTTATGCACGTGAATACCGAGAC 
CAAACAACATCCTTTGATGCAATTGCTACTCCGGCTATATATCCAACTGAAGATATGGAAGGTAATAAA 
TTAACCACAGAGTATGGTTATTCGACATACAGAGATTACCAGAAGATCTCTGTACAAGAAATGCCTGAA 
ACAGCTCCTCCAGGTCAATTGCCAAGATCGGTTGACGTTATTTTGGATGATGATTTGGTGGATTTGACA 

TCTTTCAAAACGGTTATCTTAAGTAATTCTGTTTACTTGTTACATGCCAGATCAACAGGGGTTGCTTCA 
CAAGAAAAGTTAACTGATCAAGATATTAGAAATATAAATAAACTTGCAAAGGATAGAAAGATTTTTGAT 
ATTTTATCCCGTTCTTTGGCCCCTTCAATTTATGGGTTTGACTATATTAAGAAAGCTGTTTTACTTATG 
ATGATGGGAGGTGTTGAAAAAAATTTAGATAATGGTACACATTTGAGAGGTGACATTAACATTTTGATG 
GTGGGTGACCCATCCACTGCCAAATCTCAAGTATTACGGTTTGTGTTGAACACTGCTTCATTAGCTATT 
GCCACTACTGGTAGAGGATCGTCAGGTGTAGGTTTAACAGCTGCTGTTACTACCGACAAGGAAACAGGA 
GAAAGAAGATTGGAGGCTGGTGCAATGGTATTGGCTGACAGAGGTATTGTTTGTATTGATGAATTTGAT 
AAAATGTCAGATATCGACCGAGTGGCCATTCACGAAGTTATGGAACAACAAACTGTCACTATTGCT?AAA 
GCTGGTATTCACACCTCATTGAATGCTCGTTGTTCTGTTATTGCTGCCGCAAATCCGGTTTTTGGACAG 
TACGATGTCCATAAAGATCCACATAAAAATATTGCCTTGCCCGATTCATTATTGTCTCGTTTTGATTTG 
CTCTTTGTTGTTACAGATGATGTCAACCCAACAAGAGACAGGGTTATTTCTGAGCATGTTTTAAGAATG 
CACAGGTTTGTTCCTCCTGGATTGATGGAGGGAGAGCCAATCAGAGAAAAATCAGCAGTTACATTGGCT 
GTCGGAGATGATGAAACCAATGAACAAGAATTATTAGAACAGCCAATGTTTGAAAAATTTAACACATTA 
TTGCATGCTGGTATTCAAAACAAAAAGTCAAATAATATACTTTCGATTCCATTCTTGAAAAAATATGTC 
CAGTACGCCAAGCAAAGAGTGCAACCAGTGTTGACCAAGGGTGCATCCGACTACATTGTTACTACATAT 
TCCTCCTTAAGAAACGATTTGATAGGCAACAACCAAAGAAATACAGCTCCAATAACTGCTAGAACTTTA 
GAAACTTTGATTCGTTTAGCAACAGCTCATGCAAAAGTCCGTTTATCCAAAACTGTTGATGTGAAAGAT 
GCAAAAGTTGCCGAAGAGCTATTGAGATATGCATTATTCAAGGAAGTAGCCAAAAAGACAAAAAAGAGA 
CAAAAAACTACAAGTATAGTGGACTCAGAAGAGGAGGAAGAGGATGAGTCTGATGCAGAAATGGAAAAT 
TCCGATAACGAAATAATGCCCAGAGAAAGTACTAGAAGAACCAGAGCTACAGCACAAACACAGCCTCCA 
CAACAGCAACAAGCATCTCCTTCACTAACACCCGAACCGCCACTTGGACATCGGGACGATGGAGATGAC 
GATGGAGTTGGTGAAGAATTAGAACAATTCCATTTGTCATCATCTCAGCAACAACAGCAACAACAATAT 
TTGCAACCATTGACTGAGAGATCATCAAGTAACATTGTATCATCTACCGCCACAAATGCAATCAGCGTT 
GAGAGATTGAATATTTTCAAAAGAATACTAGCCCAGGTGTCACGTTCTGCATTATTTGCCAATGATCAA 
GCTGCGGCAAACTATCATGACGTTACTCGTGCTATCAATGAACAGATGGAACAAGAAGATATTTTCTCA 
GAGCAAGAGTTGAGTGCTGGATTTGAAGTGATGAGTTCTGAAAACAAGTTTTACCTAGAAAGTGATAAG 
ATTTGGAAGATTTAA 

YEL032W_homolog 878 aa public: 1..878 (SEQ ID NO 720) 

MDERFLNPPPTADQDDTNQPLDAIFGDRVRRFQEFLDRIDSNTGIDYRSIIKDMLIKSKFRLSVSIDEI 
REFDREFWLGLLNQPADYLPACERALRDTVLAIYDPQDPSFPHDSYDPNQQYYLSFKGAFGGHSLTPRS 
IDSSYLSKMVSIEGIVTRASLVRPKVIRSVHYAEKTGRFYAREYRDQTTSFDAIATPAIYPTEDMEGNK 
LTTEYGYSTYRDYQKISVQEMPETAPPGQLPRSVDVILDDDLVDLTKPGDRVQIVGVYRALGGAANNSS 
SFKTVILSNSVYLLHARSTGVASQEKLTDQDIRNINKLAKDRKIFDILSRSLAPSIYGFDYIKKAVLLM 
MMGGVEKNLDNGTHLRGDINILMVGDPSTAKSQVLRFVLNTASLAIATTGRGSSGVGLTAAVTTDKETG 
ERRLEAGAMVLADRGIVCIDEFDKMSDIDRVAIHEVMEQQTVTIAKAGIHTSLNARCSVIAAANPVFGQ 
YDVHKDPHKNIALPDSLLSRFDLLFWTDDVNPTRDRVISEHVLRMHRFVPPGLMEGEPIREKSAVTLA 
VGDDETNEQELLEQPMFEKFNTLLHAGIQNKKSNNILSIPFLKKYVQYAKQRVQPVLTKGASDYIVTTY 
SSLRNDLIGNNQRNTAPITARTLETLIRLATAHAKVRLSKTVDVKDAKVAEELLRYALFKEVAKKTKKR 
QKTTSIVDSEEEEEDESDAEMENSDNEIMPRESTRRTRATAQTQPPQQQQASPSLTPEPPLGHRDDGDD 
DGVGEELEQFHLSSSQQQQQQQYLQPLTERSSSNIVSSTATNAISVERLNIFKRILAQVSRSALFANDQ 
AAANYHDVTRAINEQMEQEDIFSEQELSAGFEVMSSENKFYLESDKIWKI 
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YHR135C_homolog 1488 bp public: 1..1488 (SEQ ID NO 721) 

ATGACAACAAACCCTGCTTTGGCGGCTGCTCAAGCATCTCATAATAATATTCCTACAAAGCAAATGAAT 
CATTCAACTTCATCTTCAAACGGTAACGGTAGCAATAATTCATCCGTGGTTGGACTTCACTACAAGATT 
GGGAAAAAAATTGGTGAAGGTTCTTTTGGTGTCATTTTTGAAGGTACTAATATAATAAATGGAGTACCC 
GTGGCCATAAAATTTGAACCTAGAAAGACTGAAGCTCCTCAATTACGAGATGAATATAGAACTTATAAA 
CATTTACAAGGATGTGACGGAATTCCTAATGCATATTATTTTGGTCAAGAAGGATTACATAATATTTTA 
GTCATTGATTTATTGGGTCCTTCTTTAGAAGATTTATTTGATTGGTGTGGTAGAAGATTTAGTGTTAAA 
ACCGTGGTACAAGTTGCTATACAAATGTTGACTTTAGTAGAAGAAGTTCATCGTCATGATTTAATCTAT 
AGAGATATCAAACCCGACAATTTTTTAATTGGAAGAAGAGGTGCTACTGATGAAAATAATGTTCATTTG 
ATTGATTTTGGTATGGCCAAGCAATATCGTGATCCAAGAACAAAGCAACATATTCCATATAGAGAGAAG 
AAATCTTTGAGTGGGACAGCTAGATATATGAGTATTAACACTCATTTAGGAAGAGAACAATCAAGAAGA 
GATGATTTAGAAGCATTGGGTCATGTATTTTTTTATTTCCTTAGAGGCCAATTACCTTGGCAAGGTTTA 
AAAGCTCCCACCAATAAACAAAAGTATGAGAAAATTGGTGATAAAAAGAGAACTACACCAGCAGTTACA 
TTATGTGATGGCTTACCTCAACAATTTGCTGAATATTTAGATTCAGTTAGATCATTACCATTTGATGCT 
GAACCTCCATATGAAGAATATAGAATGTTATTATTGTCAGTGTTGGATGATTTGGGTCAAGCTTGTGAT 
GGAGATATGGATTGGATGCATCTTAATGGTGGTAGAGGTTGGGATGCTACAATTAATAAAAAACCCAAC 
TTGCACGGTTATGGACATCCTAATCCACCAAATGAACGTGAAAGAAGACATCGTGATCAAAGAAGAACA 
AGACAACATCAACAACTGCAACAAGTACAACAACAACAATTACAAGCTCAAGCTCAAGCACAACAATTA 
CAACAATTACAACAAGCACAACAGGCACAACAACAACAACAACTGCAACAACATCAACCACTATCTGCA 
GCCCAGTTACATCAACAAAAATTACAGCATTTGGTTAATCGACCATTACCACCAATTAAACAAGAATCA 
CAATCAGCAATACAAAGTGGTAATGGACATCATGAACTTTTGAATAATAATTTAGGTGATCAGCATGGA 
GGAAAACATGAAGGATACAGTTCACGACCAGATCAATATCAACAACAACAAATGGTTGCCGAAGAAGAA 
GAAAACAAAGGGTTCTGGTCTAAATTGTGTTGTCATTAG 

YHR135C_homolog 495 aa public: 1..495 (SEQ ID NO 722) 

MTTNPALAAAQASHNNIPTKQMNHSTSSSNGNGSNNSSWGLHYKIGKKIGEGSFGVIFEGTNIINGVP 
VAIKFEPRKTEAPQLRDEYRTYKHLQGCDGIPNAYYFGQEGLHNILVIDLLGPSLEDLFDWCGRRFSVK 
TWQVAIQMLTLVEEVHRHDLIYRDIKPDNFLIGRRGATDENNVHLIDFGMAKQYRDPRTKQHIPYREK 
KSLSGTARYMSINTHLGREQSRRDDLEALGHVFFYFLRGQLPWQGLKAPTNKQKYEKIGDKKRTTPAVT 
LCDGLPQQFAEYLDSVRSLPFDAEPPYEEYRMLLLSVLDDLGQACDGDMDWMHLNGGRGWDATINKKPN 
LHGYGHPNPPNERERRHRDQRRTRQHQQSQQVQQQQLQAQAQAQQLQQLQQAQQAQQQQQSQQHQPLSA 
AQLHQQKLQHLVNRPLPPIKQESQSAIQSGNGHHELLNNNLGDQHGGKHEGYSSRPDQYQQQQMVAEEE 
ENKGFWSKLCCH 

YJL060W_homolog 1362 bp public: 1..1362 (SEQ ID NO 723) 

ATGTTAAGACGGCTCTTTCCAATACGACAATTGTACACAACAACTAGAGCCATGGCCAGCAAATCAACA 
GACCCAACTAGTTTGCATAATCCGTATTTTTATCAAAAACCGGGGCAAAAAGATATCTGGTCGTTAATC 
AACGAAACTGCGGCCCAGGCACAACAAGAATCCGGCGAGCCAATTGTCAATTTGGGACAAGGGTTTTTC 
TCCTACAATCCTCCTGAGTTTGCGATTAACGCTGTTGAGGAAGCATTGACCAAGCCGCAATTCAACCAA 
TATGCACATGCTCGTGGAAACCCAAACTTATTGAAACAAGTGGCAGAGCACTATTCGCGATCGTATGGA 
CGTGCTGTGGGGGTTGACGAGGTCCAAATCACCACGGGTGCAAATGAGGGAATGTTTGCCATTTTCTTT 
GGTTTCTTGACCCCGGGCGATGAAGTCATTGTGTTTGAACCATTTTTTGACCAATACATCCCCAATGTT 
GAAATGACAGGAGCCAAGATCAAGTACGTTGAAATCAAGTATCCCAAGAAATTTGACAACGAGGTTGTC 
ACGGGCCAGGATTGGGAGATTGACTGGGAAGGATTGAATAATGCCATTACCGACAAGACCAAGATCATC 
GTGATAAATACCCCACACAACCCAATCGGCAAAGTTTTCACCGAGAAGGAGTTGTACAAGATTGGCAAG 
CTTGCCGTGGAACACAATTTAATCCTTGTCAGCGACGAGGTTTACGAGAACTTGTATTATACTGACAAG 
TTCCCTCGTCCAGCTGCATTACCACAGTTGCCTGAATTGGCTGAAAGGACGTTGACAGTGGGTTCTGCT 
GGGAAATCATTTGCTGCCACTGGTTGGAGAGTAGGGTATATCCAGGGCCCTGCCAATTTGATTAAATTT 
GTAACAGCGGCCCACACCAGAATTTGTTTCTCGACCCCAGCACCATTGCAACAGGCAGTATCTCAGGGG 
TTTGAGCAGGCTGAGAAATCAAACTATTTTGAGAACACTCGAAAGGAGTATGAACACAAATACAAAATA 
TTCACCAAGGTATTTGACGACTTGGGGTTACCCTACACCGTTGCCGAAGGAGGGTACTTTGTGTTGGTG 
AACTTGCTGAAAGTTAAGATACCCGCAGATTATGAGTTTCCCGGAACCATCAGCGATAGAGGCACTTTA 
GATTTCAAATTGGCGTATTGGTTGATCAAAGAAATTGGGGTTGTGGGAATCCCTCCAACAGAGTTTTTA 
ACCGAATCGAATAGAAAGGGGAACGGCTTAGAAAATTGTGTCAGATTTGCTGTTTGCAAAGATGATTCT 
GTTTTAGAAGACGCGGTTGAGAGATTGAAAAAATTAAAAGACTATTTATAA 
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YJL060W_homolog 453 aa public: 1..453 (SEQ ID NO 724) 

MLRRLFPIRQLYTTTRAMASKSTDPTSLHNPYFYQKPGQKDIWSLINETAAQAQQESGEPIVNLGQGFF 
SYNPPEFAINAVEEALTKPQFNQYAHARGNPNLLKQVAEHYSRSYGRAVGVDEVQITTGANEGMFAIFF 
GFLTPGDEVIWEPFFDQYIPWEMTGAKIKYVEIKYPKKFDNEVVTGQDWEIDWEGLNNAITDKTKII 
VINTPHNPIGKVFTEKELYKIGKLAVEHNLILVSDEVYENLYYTDKFPRPAALPQLPELAERTLTVGSA 
GKSFAATGWRVGYIQGPANLIKFVTAAHTRICFSTPAPLQQAVSQGFEQAEKSNYFENTRKEYEHKYKI 
FTKVFDDLGLPYTVAEGGYFVLVNLSKVKIPADYEFPGTISDRGTLDFKLAYWLIKEIGWGIPPTEFL 
TESNRKGNGLENCVRFAVCKDDSVLEDAVERLKKLKDYL 

YML028W_homolog 591 bp public: 1..591 (SEQ ID NO 725) 

ATGGCTCCAGTCGTTCAACAACCAGCTCCAAGTTTCAAGAAAACCGCCGTCGTTGATGGTGTCTTTGAA 
GAAGTCACTTTAGAACAATACAAAGGTAAATGGGTCTTGTTGGCCTTTATTCCATTGGCCTTCACATTC 
GTCTGCCCATCAGAAATTATTGCTTATTCCGAAGCTGTAAAGAAATTTGCCGAAAAGGATGCTCAAGTT 
TTGTTTGCCTCTACTGACTCCGAATACACCTGGTTGGCTTGGACCAATGTCGCCAGAAAAGACGGTGGT 
ATTGGCAAAGTCGACTTCCCAGTCTTGGCTGACACCAACCACTCCTTGTCCAGAGACTACGGTGTCTTA 
ATTGAAGAAGAAGGTGTTGCCTTGAGAGGTATTTTCTTGATTGATCCAAAGGGTGTCTTGAGACAAATC 
ACCATCAATGACTTGCCAGTCGGTAGATCTGTTGAAGAATCCTTGA6ATTGTTGGAGGCTTTCCAATTC 
ACTGAAAAATACGGTGAAGTTTGTCCAGCTAACTGGCACCCAGGTGATGAAACCATCAAGCCAAGCCCA 
GAAGCATCCAAGGAATACTTCAACAAAGTCAACAAATAA 

YML028W_homolog 196 aa public: 1..196 (SEQ ID NO 726) 

MAPWQQPAPSFKKTAVVDGVFEEVTLEQYKGKWVLLAFIPLAFTFVCPSEIIAYSEAVKKFAEKDAQV 
LFASTDSEYTWLAWTNVARKDGGIGKVDFPVLADTNHSLSRDYGVLIEEEGVALRGIFLIDPKGVLRQI 
TINDLPVGRSVEESLRLLEAFQFTEKYGEVCPANWHPGDETIKPSPEASKEYFNKVNK 

YOL100W_homolog 2835 bp public: 1..2835 (SEQ ID NO 727) 

ATGCATAAATTTAGATATTCTTTGCACCAACACTATAGCAAACGCAATTCAAGTGACAAATCCAAAGAC 

AGTCCAATTAGCCAAAACAGCAATGAAGAAAATGATTCGACTAAATTAAGTTCAAGTAGTCTTCAAGAC 

TTACATGATGATCTCGATGATATTTATAACAACTATACTTTAGCACAGGGTACCAATAACAACAGTGTA 

GATACATTGGATTCTGAAAATAATCAAGCTATAAATAAGTTTATTGATAAACCTCCAGCAATTCATGGT 

ATGGAACCACAACTACCGGTGATGCACGTTTCTTCACGATTATCTTCCTTAGGTAATACCACCAATGAA 

ACCGGTGAAAGCATCGCCAAAAGTGCACCAGGAACTCCGTTATCTTCACATTCATTTGATTTCAGACCG 

CATCATCCTCGTGCAGTAACAAACTCATCCCTCAATGTATTGTTAGACACCCCTAATGTCAGTTCCGAA 

TTCAATCATTTAGTGGATCAAACACCACCCAATGAGTCGGTAGAAAGGTTTGACGACAGTAATAATACT 

GTGGACAATACAGAAGAGGAAGAAAATAATGATGATACAGACGAAATACCAAAATCCGAAACATTGAAA 

CAAAACGAGGAGAATTGGGAAAAAAAGGGTGCTGCAGTTAAAACTATCAAGACTATGGATGGAGAAATG 

AAAACTATTCGGCGAAATGTTACTGATTTCAAATTTGGTAAAGAATTGGGTGAAGGTTCATATTCCACG 

GTGATTTTAGCCACTGATAAGATTACTGGTAAACAATATGCTGTAAAAGTACTTGATAAGCGACATATT 

ATAAAAGAAAAGAAAGTCAAGTATGTCAATATAGAAAAACATGCATTGAATCGATTAAGTAATAGATTA 

AATGGTGAATTATTGACATTGATCAAGAGATACAATACTTTAAATGAGGAATGTACTAGACATTTTGGT 
GCACAAATATTAGATGCTATTAAATATATGCATGATAATGGTGTTATACATCGAGACCTAAAACCAGAG 
AATATATTATTAGATGACAAAATGAGAATTCAAATTACAGATTTTGGTACTGCAAGATTATTAGAGAAA 
AAGAATGATGAAAGTGAAGAATACCCAGTGGATGTAAGAGCAAAATCATTTGTTGGAACCGCTGAATAT 
GTATCCCCTGAATTATTAGAAAATAAGTATTGTGGTAAACCTGGAGATGTTTGGGCTTTTGGTTGCATC 
ATATATCAAATGATTGCTGGGAAACCACCATTTAAGGCAACTAATGAATATTTAACGTTTCAAAAAATT 
ACGAAATTGCAATTTGCGTTTAGTGCAGGATTCCCTACAATTATTAGAGATTTAATAAAGAAGATTCTT 
GTGTTGCAACCTTCACGACGTGCCACCATTCCAGAAATACAAAAACATTACTTTTTCCAATCGGTCGAC 
TTTAAAGATTTTGATCTGATTTGGTTGTCTGATCCTCCTGAAATAGGACCTTATAAAATGACAGCAAAA 
TCCATGATGAAAGTACCGGAATTGAATAAGGCACCTATAACCACAGTCATTAAGAAGAATGTGAAGAAA 
TCCACAAACTCAAATTCAAATACCAACAATGTCGCCACTGCTGTTGGTGGTAGTAGTAGTAACGGACAT 
AAAGGGTCATCACCGACTCCTGAGAAAGAGCCGAGCCCAGCTACTATTAATAACAAGTCCACAGAAAAA 
GTTAGTGCCGCTAGTGTAGCTGCATATGTTTTAAACAAACCAGCTACAAACCAAAATTCCAGTACATCC 
GAGGATTCATCTAAGCGTAGCAGCAACTCCAATGAAACTCGCAAACTTTCATATTCACAACAGGATTAT 
ATTCCGGGAACAAATATTTTACGTCCACAGATTAGTACTAGACCGTCAGTAGGATCTTATGTGAAAACC 
ACACCATCAAAGGATAGAAAAACATTAACCAAGGTCCCACTGAATATCCATCAACAACAAGAAAAAGTG 
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AAACCGAAAGTAATGGAAGTGAAGCCAGCAACTACATTGGAAGCAGCATGGGAACCATATTTAACCCAT 
CCAGATGAAAGAATACTTCGTATTGGTCCAGTTATTGCTCATAAAGAACCAACAGAACCATTTGAAAAG 
AAGAATAAAGCATCTTTACATATATCACCTTTGGATATAAATAAAGAACAAAGAAGTAGATCCAATACT 
AGTTTACTTACACAAATTGTAAATGAAGTAAACAATAACACCAGCGAATTGAAAAAAGTGGAAAATGCT 
GATGAATCACTTGCCATTATTGAACCACAATATAATATGAAGAGAAGTCCAACTTCTGATAGTAAGAAA 
AGTATGGATATTGAAAGATCTGCATCTACTTCTGGAAGTAGAATTAGTAAGAAGGCAATTTTCAAAAAA 
TTGGGGTTTAGTCATTTAGAAAAAAATGATAGTGAAGAATCAAATGGTCCTAGTTTAACGGAAAAACCA 
CAAACTTGTACATTGGTTGTTACAACTCATGGTCGAGCATTACTTTTCATTAGAAATGATATAGAATCC 
AATTATCTTTTAATTGCTGAAATCAAATTGAAATATCCATTTATTCATTTCCAAGAATTAGTTATATCA 
CAAACTAAATTTTCTAAATTAGTACCATCAGTCGGAGTATTTGTCATTAGTTCAATTGATAATTCATTA 
ATTTTTGAAGTAGAAAAATTTGAAGTGAATCAATGGACTGAAGCATTAGCTAAATCTAAATATAATGAA 
ATATAA 

YOL100W_hoinolog 944 aa public: 1..944 (SEQ ID NO 728) 

MHKFRYSLHQHYSKRNSSDKSKDSPISQNSNEENDSTKLSSSSLQDLHDDLDDIYNNYTLAQGTNNNSV 

DTLDSENWQAINKFIDKPPAIHGMEPQLPVMHVSSRLSSLGNTTNETGESIAKSAPGTPLSSHSFDFRP 

HHPRAVTNSSIJJVLLDTPIWSSEFNHLVDQTPPNESVERFDDSNNTVDNTEEEENN^ 

QNEEJSMEKKGAAVKTIKTiyroGEMKTIRRNVTDFKFGKELGEGSYSWILATDKITGKQYAVK^ 

IKEKKVKYVNIEKHALNRLSNRLGVISLYFTFQDKDSLYFVLDYASNGELLTLIKRYNTLNEECTRHFG 

AQILDAIKYMHDNGVIHRDLKPENILLDDKMRIQITDFGTARLLEKKNDESEEYPVDVRAKSFVGTAEY 

VSPELLENKYCGKPGDVWAFGCIIYQMIAGKPPFKATNEYLTFQKITKLQFAFSAGFPTIIRDLIKKIL 

VLQPSRRATIPEIQKHYFFQSVDFKDFDSIWLSDPPEIGPYKMTAKSMMKVPELNKAPITTVIKK^^ 

STNSNSimnWATAVGGSSSNGHKGSSPTPEKEPSPATINNKSTEKVSAASVAAYVIiNKPATNQNSS 

EDSSKRSSNSNETRKLSYSQQDYIPGTNILRPQISTRPSVGSYVKTTPSKDRKTLTKVPSNIHQQQEKV 

KPKVMEVKPATTLEAAWEPYLTHPDERILRIGPVIAHKEPTEPFEKKNKASLHISPLDINKEQRSRSNT 

SLLTQIWEVNNNTSELKKVENADESLAIIEPQYNMKRSPTSDSKKSMDIERSASTSGSRISKKAIFKK 

LGFSHLEKNDSEESNGPSLTEKPQTCTLWTTHGRALLFIRNDIESNYLLIAEIKLKYPFIHFQELVIS 

QTKFSKLVPSVGVFVISSIDNSLIFEVEKFEVNQWTEALAKSKYNEI 

YJL166W_homolog 288bp Pathoseq: 1..288 (SEQ ID NO 729) 

ATGGCAGGTGCACCACATCCACATACTTATATGGGCTGGTGGGGTAGTTTAGGCTCCCCAAAGCAAAAA 
TATATTACTCAATATACTATTTCTCCATATGCTGCTAAACCATTAAAGGGGGCTGCTTATAATGCT6TT 
TTCAATACTTTTAGAAGAACCAAGAATCAATTTCTTTATGTTGCCATTCCATTTGTTGTTGTTTGGAGT 
ATTTGGACTAGAGCTAGAGATTATAATGAATACTTGTACACTAAAGAAGGTAGAGAAGAATTGGAAAGA 

GTTAATGTTTAA 

YJL.166W_homolog 95aa PathoSeq: 1..95 (SEQ ID NO 730) 

MAGAPHPHTYMGWWGSLGSPKQKYITQYTISPYAAKPLKGAAYNAVFNTFRRTKNQFLYVAIPFVWWS 
IWTRARDYWEYLYTKEGREELERVNV 

YLR038C_hoinolog 252bp PathoSeq: 1..252 (SEQ ID NO 731) 

ATGCCAGTCGATCCAGCTACTTTTAAATTCGAAACTCCACAATTTGACCCAAGATTCCCAAACCAAAAC 
CAATCCAAACATTGTGCTCAAGCCTACGTTGATTACCACAAATGTGTCAATGTGAAAGGTGAAGAATTT 
GAACCATGCAAAATCTTTTTCAAAACTTTCACTTCATTATGTCCTTTGGATTGGGTCGAAAAATGGGAT 
GATCAAAGAGCTGCTGGTAAATTCCCAGTCAACATGGACGCTTAG 

YLR038C_homolog 83aa PathoSeq: 1..83 (SEQ ID NO 732) 

MPVDPATFKFETPQFDPRFPNQNQSKHCAQAYVDYHKCVNVKGEEFEPCKIFFKTFTSLCPLDWVEKWD 
DQRAAGKF PVNMDA 
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Human homoloques 

>YGL080W_homolog, CDS: 1-330 bp{SEQ ID NO 675) 

ATGGCGGGCGCGTTGGTGCGGAAAGCGGCGGACTATGTCCGAAGCAAGGATTTCCGGGACTACCTCATG 
AGTACGCACTTCTGGGGCCCAGTAGCCAACTGGGGTCTTCCCATTGCTGCCATCAATGATATGAAAAAG 
TCTCCAGAGATTATCAGTGGGCGGATGACATTTGCCCTCTGTTGCTATTCTTTGACATTCATGAGATTT 

ATCCAGGGAGGGCGGCTTATCAAACACGAGATGACTAAAACGGCATCTGCATAA 

>YGL080W_homolog, 109 aa(SEQ ID NO 676) 

MAGALVRKAADYVRSKDFRDYLMSTHFWGPVANW6LPI AAINDMKKSPEI I SGBMTFALCCYSLTFMRF 
AYKVQPRNWLLFACHATNEVAQLIQGGRLIKHEMTKTASA 

>YGR243W_homolog, CDS: 1-384 bp(SEQ ID NO 677) 

ATGTCGGCCGCCGGTGCCCGAGGCCTGCGGGCCACCTACCACCGGCTCCTCGATAAAGTGGAGCTGATG 
CTGCCCGAGAAATTGAGGCCGTTGTACAACCATCCAGCAGGTCCCAGAACAGTTTTCTTCTGGGCTCCA 
ATTATGAAATGGGGGTTGGTGTGTGCTGGATTGGCTGATATGGCCAGACCTGCAGAAAAACTTAGCACA 
GCTCAATCTGCTGTTTTGATGGCTACAGGGTTTATTTGGTCAAGATACTCACTTGTAATTATTCCAAAA 

AGATATAACCAAGAACTAAAAGCTAAAGCACACAAATAA 

>YGR243W_homolog. 127 aa(SEQ ID NO 678) 

MSAAGARGLRATYHRLLDKVELMLPEKLRPLYNHPAGPRTVFFWAPIMKWGLVCAGLADMARPAEKLST 
AQSAVLMATGFIWSRYSLVI I PKNWSLFAVNFFVGAAGASQLFRIWRYNQELKAKAHK 

>YGR183C_homolog, CDS: 1-399 bp{SEQ ID NO 679) 

ATGGCGGCCGCGACGTTGACTTCGAAATTGTACTCCCTGCTGTTCCGCAGACCTCCACCTTCGCCCTCA 
CCATCATCr-'GGGCGTCATGTTCTTCGAGCGCGCCTTr ;^TCAAGGCGCGGACGCTATCTACGACCACA 
TCAACGAGC- ^AAGCTGTGGAAACACATCAAGCACAAG .ATGAGAACAAGTAGTTCCTTGGAGGCCCCC 
ATCCAGGCCAGAAGGACCAGGTCCACCCAGCAGCTGTTTGCCCAGAGCTGGAGCCTCAGCTTGAAGATG 
ATGCTCAAGGTACTCTTCATGGACCACCATTCGCTGTTGGCAAGAAACGGCTTTACTTACAAAACAGAC 
TCTTTACCTTCTGCTGTGTTTGAAGTATGTTTAGTCAGCATGCTCAGGAAATAA 



>YGR183C_homolog. 132 aa{SEQ ID NO 680) 

MAAATLTSKLYSLLFRRPPPSPSPSSWASCSSSAPSIKARTLSTTTSTRGSCGNTSSTSMRTSSSLEAP 
IQARRTRSTQQLFAQSWSLSLKMMLKVLFMDHHSLLAKMGFTYKTDSLPSAVFEVCLVSMLRK 

>YBR009C_homolog, CDS: 1-312 bp(SEQ ID NO 681) 

ATGTCTGGCCGCGGCAAAGGCGGGAAGGGTCTTGGCAAAGGCGGCGCTAAGCGCCACCGTAAAGTACTG 
CGCGACAATATCCAGGGCATCACCAAGCCGGCCATCCGGCGCCTTGCTCGCCGCGGCGGCGTGAAGCGC 
ATCTCCGGCCTCATCTACGAGGAGACTCGCGGGGTGCTGAAGGTGTTCCTGGAGAACGTGATCCGGGAC 
GCCGTGACCTATACAGAGCACGCCAAGCGCAAGACGGTCACCGCCATGGATGTGGTCTACGCGCTCAAG 
CGCCAGGGCCGCACCCTCTACGGTTTCGGTGGTTGA 

>YBR009C_homolog, 103 aa(SEQ ID NO 682) 

MSGRGKGGKGLGKGGAKRHRKVLRDNIQGITKPAIRRLARRGGVKRISGLIYEETRGVLKVFLENVIRD 
AVTYTEHAKRKTVTAMDWYALKRQGRTLYGFGG 
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>YGR2 09C_hoinolog, CDS: 1-318 bp(SEQ ID NO 683) 

ATGGTGAAGCAGATCGAGAGCAAGACTGCTTTTCAGGAAGCCTTGGACGCTGCAGGTGATAAACTTGTA 
GTAGTTGACTTCTCAGCCACGTGGTGTGGGCCTTGCAAAATGATCAACCCTTTCTTTCATTCCCTCTCT 
GAAAAGTATTCCAACGTGATATTCCTTGAAGTAGATGTGGATGACTGTCAGGATGTTGCTTCAGAGTGT 
GAAGTCAAATGCACGCCAACATTCCAGTTTTTTAAGAAGGGACAAAAGGTGGGTGAATTTTCTGGAGCC 
AATAAGGAAAAGCTTGAAGCCACCATTAATGAATTAGTCTAA 

>YGR2 09C_hoinolog, 105 aa{SEQ ID NO 684) 

MVKQIESKTAFQEALDAAGDKLWVDFSATWCGPCKMINPFFHSLSEKYSNVIFLEVDVDDCQDVASEC 
EVKCTPTFQFFKKGQKVGEFSGANKEKLEATINELV 

>YPR028W_homolog, CDS: 1-594 bp(SEQ ID NO 685) 

CCGAGCGGCGAGACGGTCCCCGCCATGTCTGCGGCCATGAGGGAGAGGTTCGACCGGTTCCTGCACGAG 
AAGAACTGCATGACTGACCTTCTGGCCAAGCTCGAGGCCAAAACCGGCGTGAACAGGAGCTTCATCGCT 
CTTGGTGTCATCGGACTGGTGGCCTTGTACCTGGTGTTCGGTTATGGAGCCTCTCTCCTCTGCAACCTG 
ATAGGATTTGGCTACCCAGCCTACATCTCAATTAAAGCTATAGAGAGTCCCAACAAAGAAGATGATACC 
CAGTGGCTGACCTACTGGGTAGTGTATGGTGTGTTCAGCATTGCTGAATTCTTCTCTGATATCTTCCTG 
TCATGGTTCCCCTTCTACTACATACTGAAGTGTGGCTTCCTGTTGTGGTGCATGGCCCCGAGCCCTTCT 
AATGGGGCTGAACTGCTCTACAAGCGCATCATCCGTCCTTTCTTCCTGAAGCACGAGTCCCAGATGGAC 
AGTGTGGTCAAGGACCTTAAAGACAAGGCCAAAGAGACTGCAGATGCCATCACTAAAGAAGCGAAGAAA 
GCTACCGTGAATTTACTGGGTGAAGAAAAGAAGAGCACCTAA 

>YPR02 8W_homolog, 197 aa(SEQ ID NO 686) 

PSGETVPAMSAAMRERFDRFLHEKNCMTDLLAKLEAKTGVNRSFIALGVIGLVALYLVFGYGASLLCNL 
IGFGYPAYISIKAIESPNKEDDTQWLTYWVVYGVFSIAEFFSDIFLSWFPFYYILKCGFLLWCMAPSPS 
NGAELLYKRIIRPFFLKHESQMDSWKDLKDKAKETADAITKEAKKATVNLLGEEKKST 
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Figuur 3-1 
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Figuur 3-2 
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6 hours 




Figuur 3-3 
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Figure 4 
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Met Asp Gly Ser Gly Glu Gin Leu Gly Ser Gly Gly Pro Thr Ser Ser Glu Gin He Met 
1 ATG GAT GGT TCT GGT GAA CAA TTG GGT TCT GGT GGT CCA ACC TCT TCT GAA CAA ATC ATG 

Lys Thr Gly Ala Phe Leu Leu Gin Gly ?he He Gin Asp Arg Ala Gly Arg Met Ala Gly 
61 AAA ACC GGT GCT TTC TTG TTG CAA GGT TTC ATC CAA GAT AGA GCT GGT AGA ATG GCT GGT 

Glu Thr Pro Glu Leu Thr Leu Glu Gin Pro Pro Gin Asp Ala Ser Thr Lys Lys Leu Ser 
121 GAA ACC CCA GAA TTG ACC TTG GAA CAA CCA CCA CAA GAT GCT TCT ACC AAA AAA TTG TCT 

Glu Cys Leu Arg Arg He Gly Asp Glu Leu Asp Ser Asn Met Glu Leu Gin Arg Met He 
181 GAA TGT TTG AGA AGA ATC GGT GAT GAA TTG GAT TCT AAC ATG GAA TTG CAA AGA ATG ATC 

Ala Asp Val Asp Thr Asp Ser Pro Arg Glu Val Phe Phe Arg Val Ala Ala Asp Met Phe 
241 GCT GAT GTC GAT ACC GAT TCT CCA AGA GAA GTC TTC TTC AGA GTC GCT GCT GAT ATG TTC 

Ala Asp Gly Asn Phe Asn Trp Gly Arg Val Val Ala Leu Phe Tyr Phe Ala Ser Lys Leu 
301 GCT GAT GGT AAC TTC AAC TGG GGT AGA GTC GTC GCT TTG TTC TAC TTC GCT TCT AAA TTG 

Val Leu Lys Ala Leu Cys Thr Lys Val Pro Glu Leu He Arg Thr He Met Gly Trp Thr 
361 GTC TTG AAA GCT TTG TGT ACC AAA GTC CCA GAA TTG ATC AGA ACC ATC ATG GGT TGG ACC 

Leu Asp Phe Leu Arg Glu Arg Leu Leu Val Trp He Gin Asp Gin Gly Gly Trp Glu Gly 
421 TTG GAT TTC TTG AGA GAA AGA TTG TTG GTC TGG ATC CAA GAT CAA GGT GGT TGG GAA GGT 

Leu Leu Ser Tyr Phe Gly Thr Pro Thr Trp Gin Thr Val Thr He Phe Val Ala Gly Val 
481 TTG TTG TCT TAC TTC GGT ACC CCA ACC TGG CAA ACC GTC ACC ATC TTC GTC GCT GGT GTC 

Leu Thr Ala Ser Leu Thr He Trp Lys Lys Met Gly (SEQ ID NO 2) 
541 TTG ACC GCT TCT TTG ACC ATC TGG AAA AAA ATG GGT TAA (SEQ ID NO 1) 



Fig. 6 
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Fig. 7. 
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glucose galactose 



GALlP:synthCaBAX 



GALlPiGFP-synthCoBAX 




Fig. 8. 
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Fig. 9. 
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Fig. 10. 
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Fig. 11. 
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Fig.12. 
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Fig. 13. 



